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II-1 Introduction

While the “web-alignment” this year has grown to 2504 full-
length genomes, the compendium alignment herein has strict
page limitations. The selection here was made such that sub-
types A-G, CRF’s 01 and 02, and CPZ are represented with
one sequence from most countries where the subtype has been
sequenced. Priority was given to more recently sampled se-
quences to reflect the current pandemic diversity. For the rare
subtypes H–K and groups N–P most available sequences are in-
cluded, and for CRF’s 03 and up, one representative is included.
Unique recombinant forms and unclassified sequences are not
included. This resulted in 199 sequences of HIV-1/SIVcpz from
all over the world.

The HXB2 sequence (accession K03455) is the master se-
quence in this alignment. This is also the genome coordinate
standard used throughout the HIV Database. The alignment was
generated by MAFFT v7.157b (E-INS-i with gap open penalty
2.0) accessed at http://mafft.cbrc.jp/alignment/
server/. The alignment was subsequently codon-aligned us-
ing GeneCutter, followed by a few manual edits to fix obvious
misalignments. The alignment presented cannot be considered
an “optimal alignment” to any single criterion; it is a compro-
mise between optimal alignment, readability, and codon align-
ment. Most gaps have been introduced in multiples of 3 bases to
maintain open reading frames when the alignment is translated.

Also part of this nucleotide alignment is a translation to pro-
tein sequence based on the HXB2 sequence; the HIV genome
has many overlapping coding regions, and all are shown. For
more complete annotation of functional domains, see the pro-
tein sequence alignments in Chapter V.
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II-2 Annotated features

Features of HIV-1 annotated in the alignment that follows.

Feature Location Page

5’ LTR U3 start 1 22
TCF-1 alpha 315-329 24
NF-κ-B-II 350-359 26
NF-κ-B-I 364-373 26
Sp1-III 375-386 26
Sp1-II 388-397 26
Sp1-I 398-408 26
TATA Box 427-431 28
TAR element start 453 28
5’ LTR U3 end 455 28
+1 mRNA start site 456 28
5’ LTR R repeat begin 456 28
TAR element end 513 28
Poly-A signal 527-532 28
5’ LTR R repeat end 551 28
5’ LTR U5 start 552 28
Extensive secondary structure 568-605 28
5’ LTR U5 end 633 30
Lys tRNA primer binding site 634-653 30
Packaging loops begin 681 30
Packaging loops end 789 32
Gag and Gag-Pol start 790 32
Gag p17 Matrix end 1185 38
Gag p24 Capsid start 1186 38
Gag p24 Capsid end 1881 48
Gag p2 start 1882 48
Gag p2 end 1920 48
Gag-Pol fusion TF protein start 1921 48
Gag p7 nucleocapsid start 1921 48
Gag p7 nucleocapsid end 2085 50
Gag-Pol -1 ribosomal slip site 2085 50
Pol start 2085 50
Gag p1 start 2086 50
Gag p1 end 2133 52
Gag p6 start 2134 52
Gag-Pol TF end 2252 54
Pol protease start 2253 54
Gag p6 end 2292 56
Gag end 2292 56
Pol Protease end 2549 58
Pol p66 and p51 RT start 2550 58
p51 end and p66 RT continue 3869 74
Pol p15 RNAse H start 3870 74
Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end 4229 78
Pol p31 Integrase start 4230 78
Vif start 5041 88
Pol, Gag-Pol, and p31 integrase end 5096 88
Vpr start 5559 94
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Feature Location Page

Vif end 5619 96
frameshift insert in HXB2 5772 98
Vpr premature end (HXB2 only) 5795 98
Tat exon 1 start 5831 98
Vpr end 5850 98
Rev exon 1 start 5970 100
Tat Rev exon 1 end 6045 102
intron start 6046 102
Vpu start (ACG in HXB2) 6062 102
Vpu transmembrane domain start 6062 102
Vpu transmembrane domain end 6143 104
Env start 6225 104
Vpu end 6310 106
Env signal peptide end 6314 106
Env gp120 start 6315 106
V1 loop start 6615 110
V1 loop end 6692 112
V2 loop start 6696 112
V2 loop end 6812 114
V3 loop start 7110 116
V3 loop end 7217 118
V4 loop start 7377 120
V4 loop end 7478 122
V5 start 7602 124
V5 end 7634 124
Rev Responsive Element (RRE) region 7710 126
Env gp120 end 7757 126
Env gp41 start 7758 126
RRE end 8061 130
Env gp41 transmembrane domain 8277-8336 134
Tat Rev intron end 8378 134
Tat Rev exon 2 start 8379 134
Tat premature stop in HXB2 8424 136
Tat end 8469 136
Rev end (TAA) in some lineages 8605 138
Rev end 8653 138
Env gp41, gp160 end 8795 140
Nef start 8797 140
3’ LTR U3 start 9086 146
Nef premature end in HXB2 9168 146
TCF-1 alpha binding 9400-9414 150
Nef end 9417 150
NF-κ-B-II 9435-9444 152
NF-κ-B-I 9449-9458 152
Sp1-III 9462-9471 152
Sp1-II 9473-9482 152
Sp1-I 9483-9493 154
TATA box 9512-9516 154
TAR element start 9538 154
3’ LTR U3 end 9540 154
3’ LTR repeat start 9541 154
TAR element end 9599 154
Poly-A signal 9612-9617 154
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Feature Location Page

3’ LTR R repeat end 9636 156
3’ LTR U5 start 9637 156
3’ LTR U5 end 9719 156
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II-3 Sequences

Sequences included in the HIV-1/SIVcpz complete genome alignment.

Name Accession Country Author Reference

B.FR.83.HXB2 K03455 France Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)
A1.AU.03.PS1044_Day0 DQ676872 Australia Li, B. J Virol 81(1):193-201 (2007)
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 JQ403028 Switzerland Henn, M.R. PLoS Pathog 8(3):E1002529

(2012)
A1.ES.06.X2110 FJ670523 Spain Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
A1.IT.02.60000 EU861977 Italy Riva, C. ARHR 24(10); 1319-25 (2008)
A1.KE.11.DEMA111KE002 KF716474 Kenya Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

A1.RU.11.11RU6950 JX500694 Russia Baryshev, P.B. ARHR 30(6); 592-7 (2014)
A1.RW.11.DEMA111RW002 KF716472 Rwanda Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

A1.SE.95.SE8538 AF069669 Sweden Carr, J.K. AIDS 13(14); 1819-26 (1999)
A1.TZ.01.A341 AY253314 Tanzania Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
A1.UA.01.01UADN139 DQ823357 Ukraine Saad, M.D. ARHR 22(8):709-714 (2006)
A1.UG.11.DEMA110UG009 KF716486 Uganda Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

A1.ZA.04.04ZASK162B1 DQ396400 S. Africa Rousseau, C.M. J Virol Methods 136(1-2):118-125
(2006)

A2.CD.97.97CDKTB48 AF286238 D.R.C. Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
A2.CM.01.01CM_1445MV GU201516 Cameroon Carr, J.K. Retrovirology 2010 Apr 28;7:39
A2.CY.94.94CY017_41 AF286237 Cyprus Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
B.AR.04.04AR143170 DQ383750 Argentina Pando, M.A. Retrovirology 3 , 59 (2006)
B.AU.04.PS1038_Day174 DQ676871 Australia Li, B. J Virol 81(1):193-201 (2007)
B.BR.06.06BR1119 JN692480 Brazil Sanabani, S.S. PLoS ONE 6(10):E25869 (2011)
B.CA.07.502_1191_03 JF320424 Canada Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 KC797225 Switzerland Castro, E. AIDS 2014 Jun 6
B.CN.10.DEMB10CN002 JX140658 China Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

B.CO.01.PCM001 AY561236 Colombia Sanchez, G.I. Am J Trop Med Hyg 74(4); 674-7
(2006)

B.CU.99.Cu19 AY586542 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
B.CY.09.CY266 JF683807 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 JQ403037 Germany Henn, M.R. PLoS Pathog 8(3):E1002529

(2012)
B.DK.07.PMVL_011 FJ694790 Denmark Vinner, L. APMIS 119(8); 487-97 (2011)
B.DO.05.05DO_160884 EU839597 Dominican

Republic
Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)

B.ES.10.DEMB10ES002 KC473842 Spain Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19
pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

B.FR.11.DEMB11FR001 KF716496 France Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19
pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

B.GE.03.03GEMZ004 DQ207940 Georgia Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=K03455
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ676872
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ403028
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670523
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU861977
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716474
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX500694
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716472
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF069669
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY253314
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ823357
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716486
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ396400
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286238
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU201516
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286237
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ383750
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ676871
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN692480
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF320424
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC797225
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140658
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY561236
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586542
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683807
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ403037
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ694790
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839597
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC473842
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716496
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ207940
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Name Accession Country Author Reference

B.HT.05.05HT_129389 EU839602 Haiti Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)
B.JM.05.05JM_KJ108 EU839605 Jamaica Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)
B.JP.12.DEMB12JP001 KF716498 Japan Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

B.KR.12.12KYY10_10742 KF561441 S. Korea Cho, Y.-K. Unpublished
B.NL.00.671_00T36 AY423387 Netherlands Geels, M.J. J Virol 77(23):12430-12440 (2003)
B.PE.07.502_2649_wg8 JF320019 Peru Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
B.PY.03.03PY_PSP0115 JN251906 Paraguay Eyzaguirre, L.M. Unpublished
B.RU.11.11RU21n JX500708 Russia Baryshev, P.B. Unpublished
B.TH.07.AA040a_WG11 JX447156 Thailand Rolland, M. Nature 490(7420); 417-20 (2012)
B.TT.01.01TT_CRC50069 EU839608 Trinidad and

Tobago
Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)

B.TW.94.TWCYS_LM49 AF086817 Taiwan Huang, L.-M. Unpublished
B.UA.01.01UAKV167 DQ823362 Ukraine Saad, M.D. ARHR 22(8):709-714 (2006)
B.US.11.ES39_42 KF384810 United States Salgado, M. J Virol 88(6); 3340-52 (2014)
B.UY.02.02UY_TSU1290 JN235958 Uruguay Eyzaguirre, L.M. Unpublished
B.YE.02.02YE507 AY795904 Yemen Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
C.AR.01.ARG4006 AY563170 Argentina Carrion, G. ARHR 20(9):1022-1025 (2004)
C.BR.07.DEMC07BR003 JX140663 Brazil Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

C.BW.00.00BW07621 AF443088 Botswana Novitsky, V. J Virol 76(11):5435-5451 (2002)
C.CN.09.09YNLX133sg KC898996 China Han, X. PLoS ONE 8(5):E65337 (2013)
C.CY.09.CY260 JF683803 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
C.ES.07.X2118_2 EU884500 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(1); 93-102 (2009)

C.ET.02.02ET_288 AY713417 Ethiopia Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.GE.03.03GEMZ033 DQ207941 Georgia Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
C.IL.98.98IS002 AF286233 Israel Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
C.IN.09.T125_2139 KC156210 India Hora, B. Unpublished
C.KE.00.KER2010 AF457054 Kenya Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
C.MM.99.mIDU101_3 AB097871 Myanmar Takebe, Y. AIDS 17(14):2077-87 (2003)
C.MW.09.703010256_CH256.w96 KC156214 Malawi Hora, B. Unpublished
C.SN.90.90SE_364 AY713416 Senegal Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.SO.89.89SM_145 AY713415 Somalia Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 KC156220 Tanzania Hora, B. Unpublished
C.US.11.17TB4_4G8 KF526226 United States Ho, Y.-C. Cell 155(3); 540-51 (2013)
C.UY.01.TRA3011 AY563169 Uruguay Carrion, G. ARHR 20(9):1022-1025 (2004)
C.YE.02.02YE511 AY795906 Yemen Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
C.ZA.07.704010042_CH042_TF KC156123 S. Africa Hora, B. Unpublished
C.ZM.11.DEMC11ZM006 KF716467 Zambia Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

D.CD.83.ELI K03454 D.R.C. Alizon, M. Cell 46(1):63-74 (1986)
D.CM.10.DEMD10CM009 JX140670 Cameroon Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

D.CY.06.CY163 FJ388945 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
D.KE.11.DEMD11KE003 KF716476 Kenya Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

D.KR.04.04KBH8 DQ054367 S. Korea Cho, Y.-K. ARHR 29(4); 738-43 (2013)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839602
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839605
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716498
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF561441
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY423387
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF320019
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN251906
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX500708
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX447156
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839608
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF086817
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ823362
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF384810
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN235958
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795904
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY563170
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140663
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF443088
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC898996
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683803
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU884500
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713417
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ207941
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286233
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156210
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF457054
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB097871
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156214
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713416
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713415
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156220
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF526226
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY563169
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795906
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156123
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716467
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=K03454
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140670
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ388945
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716476
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ054367
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Name Accession Country Author Reference

D.SN.90.SE365 AB485648 Senegal Takekawa, N. Unpublished
D.TD.99.MN011 AJ488926 Chad Vidal, N. JAIDS 33(2):239-246 (2003)
D.TZ.01.A280 AY253311 Tanzania Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
D.UG.11.DEMD11UG003 KF716480 Uganda Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

D.YE.02.02YE516 AY795907 Yemen Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
D.ZA.90.R1 EF633445 S. Africa Jacobs, G.B. ARHR 23(12):1575-8 (2007)
F1.AO.06.AO_06_ANG125 FJ900269 Angola Guimaraes, M.L. Retrovirology 6, 39 (2009)
F1.AR.02.ARE933 DQ189088 Argentina Aulicino, P.C. ARHR 21(2):158-164 (2005)
F1.BE.93.VI850 AF077336 Belgium Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
F1.BR.07.07BR844 FJ771010 Brazil Sanabani, S.S. Virol J 2009 Jun 16;6:78
F1.CY.08.CY222 JF683771 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
F1.ES.11.DEMF110ES001 JX140671 Spain Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

F1.FI.93.FIN9363 AF075703 Finland Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
F1.FR.96.96FR_MP411 AJ249238 France Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
F1.RO.96.BCI_R07 AB485658 Romania Takekawa, N. Unpublished
F1.RU.08.D88_845 GQ290462 Russia Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(11):1187-1191 (2009)

F2.CM.10.DEMF210CM007 JX140673 Cameroon Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19
pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

F2.CM.97.CM53657 AF377956 Cameroon Carr, J.K. Virology 286(1):168-181 (2001)
G.BE.96.DRCBL AF084936 Belgium Oelrichs, R.B. ARHR 15(6):585-589 (1999)
G.CM.10.DEMG10CM008 JX140676 Cameroon Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

G.CN.08.GX_2084_08 JN106043 China Liu, W. Zhonghua Liu Xing Bing Xue Za
Zhi 34(1); 53-6 (2013)

G.CU.99.Cu74 AY586547 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
G.ES.09.X2634_2 GU362882 Spain Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
G.GH.03.03GH175G AB287004 Ghana Takekawa, N. Unpublished
G.KE.09.DEMG09KE001 KF716477 Kenya Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

G.NG.09.09NG_SC62 JN248593 Nigeria Charurat, M. J Infect Dis 2012 Feb 21
G.PT.x.PT3306 FR846409 Portugal Freitas, F.B. ARHR 2012 Sep 25
G.SE.93.SE6165_G6165 AF061642 Sweden Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
H.BE.93.VI991 AF190127 Belgium Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.BE.93.VI997 AF190128 Belgium Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.CF.90.056 AF005496 C.A.R. Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)
H.GB.00.00GBAC4001 FJ711703 United

Kingdom
Holzmayer, V. ARHR 25(7):721-726 (2009)

J.CD.97.J_97DC_KTB147 EF614151 D.R.C. Abecasis, A.B. J Virol 81(16):8543-8551 (2007)
J.CM.04.04CMU11421 GU237072 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 26(6); 693-7 (2010)
J.SE.93.SE9280_7887 AF082394 Sweden Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
J.SE.94.SE9173_7022 AF082395 Sweden Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
K.CD.97.97ZR_EQTB11 AJ249235 D.R.C. Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
K.CM.96.96CM_MP535 AJ249239 Cameroon Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
01_AE.AF.07.569M GQ477441 Afghanistan Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
01_AE.CN.10.CYM059 JX112796 China Feng, Y. AIDS 27(11):1793-1802 (2013)

HIV Sequence Compendium 2014 19

http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485648
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ488926
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY253311
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716480
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795907
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF633445
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ900269
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ189088
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF077336
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ771010
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683771
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140671
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF075703
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249238
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485658
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ290462
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140673
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF377956
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF084936
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140676
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN106043
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586547
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU362882
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB287004
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716477
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN248593
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FR846409
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF061642
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF190127
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF190128
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF005496
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ711703
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF614151
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU237072
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082394
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082395
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249235
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477441
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX112796
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Name Accession Country Author Reference

01_AE.HK.04.HK001 DQ234790 Hong Kong Tsui, S.K.W. Unpublished
01_AE.JP.x.DR0492 AB253423 Japan Sakamoto, Y. Unpublished
01_AE.TH.04.BKM DQ314732 Thailand Thitithanyanont, A. Unpublished
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 JX448059 Thailand Rolland, M. Nature 490(7420); 417-20 (2012)
01_AE.TH.90.CM240 U54771 Thailand Carr, J.K. J Virol 70(9):5935-5943 (1996)
01_AE.VN.98.98VNND15 FJ185235 Viet Nam Liao, H. Virology 391(1):51-56 (2009)
02_AG.CM.10.DE00210CM013 KF859739 Cameroon Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014 Jan 19

pii: S0022-1759(14)00014-3 doi:
101016/jjim201401004

02_AG.ES.06.P1261 EU786671 Spain Fernandez-Garcia,
A.

ARHR 25(1); 93-102 (2009)

02_AG.FR.91.DJ263 AF063223 France Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
02_AG.GH.03.03GH181AG AB286855 Ghana Sakamoto, Y. Unpublished
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 KF561437 S. Korea Cho, Y.-K. Unpublished
02_AG.LR.x.POC44951 AB485636 Liberia Takekawa, N. Unpublished
02_AG.NG.x.IBNG L39106 Nigeria Howard, T.M. ARHR 10(12):1755-1757 (1994)
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 AJ251056 Senegal Toure-Kane, C. ARHR 16(6):603-609 (2000)
02_AG.US.06.502_2696_FL01 JF320297 United States Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
03_AB.RU.97.KAL153_2 AF193276 Russia Liitsola, K. ARHR 16(11):1047-1053 (2000)
04_cpx.CY.94.94CY032_3 AF049337 Cyprus Gao, F. J Virol 72(12):10234-10241 (1998)
05_DF.BE.x.VI1310 AF193253 Belgium Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
06_cpx.AU.96.BFP90 AF064699 Australia Oelrichs, R.B. ARHR 14(16):1495-1500 (1998)
07_BC.CN.98.98CN009 AF286230 China Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
08_BC.CN.06.nx2 HM067748 China Miao, W. Unpublished
09_cpx.GH.96.96GH2911 AY093605 Ghana McCutchan, F.E. ARHR 20(8):819-826 (2004)
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 AF289548 Tanzania Koulinska, I.N. ARHR 17(5):423-431 (2001)
11_cpx.CM.95.95CM_1816 AF492624 Cameroon Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
12_BF.AR.99.ARMA159 AF385936 Argentina Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
13_cpx.CM.96.96CM_1849 AF460972 Cameroon Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
14_BG.ES.05.X1870 FJ670522 Spain Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 AF516184 Thailand Viputtijul, K. ARHR 18(16):1235-1237 (2002)
16_A2D.KR.97.97KR004 AF286239 S. Korea Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
17_BF.AR.99.ARMA038 AY037281 Argentina Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
18_cpx.CU.99.CU76 AY586540 Cuba Thomson, M.M. AIDS 19(11):1155-63 (2005)
19_cpx.CU.99.CU7 AY894994 Cuba Casado, G. JAIDS 40(5):532-537 (2005)
20_BG.CU.99.Cu103 AY586545 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
21_A2D.KE.99.KER2003 AF457051 Kenya Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY AY371159 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
23_BG.CU.03.CB118 AY900571 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
24_BG.ES.08.X2456_2 FJ670526 Spain Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
25_cpx.CM.02.1918LE AY371169 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 FM877782 D.R.C. Vidal, N. ARHR 25(8):823-832 (2009)
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS AM851091 France Vidal, N. ARHR 24(2):315-321 (2008)
28_BF.BR.99.BREPM12609 DQ085873 Brazil Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
29_BF.BR.01.BREPM16704 DQ085876 Brazil Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
31_BC.BR.04.04BR142 AY727527 Brazil Sanabani, S. ARHR 22(2):171-176 (2006)
32_06A1.EE.01.EE0369 AY535660 Estonia Adojaan, M. JAIDS 39(5):598-605 (2005)
33_01B.ID.07.JKT189_C AB547463 Indonesia SahBandar, I.N. ARHR 2010 Oct 19
34_01B.TH.99.OUR2478P EF165541 Thailand Tovanabutra, S. ARHR 23(6):829-833 (2007)
35_AD.AF.07.169H GQ477446 Afghanistan Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 EF087994 Cameroon Powell, R.L. ARHR 23(8):1008-1019 (2007)
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 EF116594 Cameroon Powell, R.L. ARHR 23(7):923-933 (2007)
38_BF1.UY.03.UY03_3389 FJ213783 Uruguay Ruchansky, D. ARHR 25(3); 351-6 (2009)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ234790
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB253423
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ314732
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX448059
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U54771
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ185235
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF859739
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU786671
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF063223
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB286855
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF561437
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485636
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L39106
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ251056
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF320297
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193276
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF049337
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193253
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF064699
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286230
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM067748
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY093605
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF289548
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF492624
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF385936
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF460972
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670522
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF516184
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY037281
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586540
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY894994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586545
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF457051
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371159
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY900571
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670526
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371169
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FM877782
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM851091
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085873
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085876
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY727527
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY535660
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB547463
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF165541
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477446
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF087994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF116594
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ213783
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39_BF.BR.04.04BRRJ179 EU735535 Brazil Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
40_BF.BR.05.05BRRJ055 EU735537 Brazil Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
42_BF.LU.03.luBF_05_03 EU170155 Luxembourg Struck, D. Unpublished
43_02G.SA.03.J11223 EU697904 Saudi Arabia Badreddine, S. ARHR 23(5):667-674 (2007)
44_BF.CL.00.CH80 FJ358521 Chile Delgado, E. ARHR 26(7); 821-6 (2010)
45_cpx.FR.04.04FR_AUK EU448295 France Frange, P. Retrovirology 2008 Aug 1;5:69
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 HM026456 Brazil Sanabani, S.S. Virol J 2010 Apr 16;7:74
47_BF.ES.08.P1942 GQ372987 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 26(7); 827-32 (2010)

48_01B.MY.07.07MYKT021 GQ175883 Malaysia Li, Y. JAIDS 54(2):129-136 (2010)
49_cpx.GM.03.N26677 HQ385479 Gambia de Silva, T.I. Retrovirology 7(1):82 (2010)
51_01B.SG.11.11SG_HM021 JN029801 Singapore Ng, O.T. ARHR 2011 Sep 23
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 DQ366664 Malaysia Tee, K.K. JAIDS 43(5):523-529 (2006)
53_01B.MY.11.11FIR164 JX390610 Malaysia Chow, W.Z. J Virol 86(20):11398-11399 (2012)
54_01B.MY.09.09MYSB023 JX390976 Malaysia Ng, K.T. J Virol 86(20):11405-11406 (2012)
55_01B.CN.10.HNCS102056 JX574661 China Han, X. Genome Announc 1(1):E00050-12

(2013)
57_BC.CN.09.09YNLX19sg KC899008 China Han, X. PLoS ONE 8(5):E65337 (2013)
61_BC.CN.10.JL100010 KC990124 China Li, X. Genome Announc 2013 Jun 27;1(3)

pii: e00326-13 doi:
101128/genomeA00326-13

O.BE.87.ANT70 L20587 Belgium Vanden
Haesevelde, M.

J Virol 68(3):1586-1596 (1994)

O.CM.91.MVP5180 L20571 Cameroon Gurtler, L.G. J Virol 68(3):1581-1585 (1994)
O.CM.98.98CMA104 AY169802 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.FR.92.VAU AF407418 France Vartanian, J.P. J Gen Virol 83(Pt 4):801-805

(2002)
O.GA.11.11Gab6352 JX245015 Gabon Liegeois, F. ARHR 2013 Mar 8
O.SN.99.99SE_MP1299 AJ302646 Senegal Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)
O.US.10.LTNP JN571034 United States Buckheit, R.W.3. ARHR 30(6); 511-513 (2014)
N.CM.02.DJO0131 AY532635 Cameroon Bodelle, P. ARHR 20(8):902-908 (2004)
N.CM.04.04CM_1015_04 DQ017382 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
N.CM.06.U14842 GQ324958 Cameroon Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
N.CM.95.YBF30 AJ006022 Cameroon Simon, F. Nat Med 4(9):1032-1037 (1998)
N.CM.97.YBF106 AJ271370 Cameroon Roques, P. AIDS 18(10):1371-1381 (2004)
N.FR.11.N1_FR_2011 JN572926 France Delaugerre, C. Lancet 378(9806); 1894 (2011)
P.CM.06.U14788 HQ179987 Cameroon Vallari, A. J Virol 85(3); 1403-7 (2011)
P.FR.09.RBF168 GU111555 France Plantier, J.-C. Nat Med 15(8); 871-2 (2009)
CPZ.CD.06.BF1167 JQ866001 D.R.C. Li, Y. J Virol 86(19):10776-10791 (2012)
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 DQ373066 Cameroon Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.GA.88.GAB1 X52154 Gabon Huet, T. Nature 345(6273):356-359 (1990)
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 JQ768416 Tanzania Takehisa, J. Unpublished
CPZ.US.85.US_Marilyn AF103818 United States Gao, F. Nature 397(6718):436-441 (1999)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735535
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735537
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU170155
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU697904
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ358521
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU448295
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B.TH.07.AA040a_WG11 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS_LM49 G-G---...A-G-----TG------------AMT--C-----------A------A------G----------------A---------G-T------A---------AC---G-------------GA-----------A-------------A-...-----Y..... 326
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.11.ES39_42 G-----...--G------G------------A-GC----C--------A-------------G----------------AC-----CC-GC-------A----------A----------G-G----CA------------T-----C---T--A-...--AG--..... 254
B.UY.02.02UY_TSU1290 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.07.DEMC07BR003 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW07621 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.09.09YNLX133sg .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.09.T125_2139 G-----...--G------G------------A-T-----C-----------T---A------------G--TGAAC-C--------A---AT-----A---------T-AA------CGCAGA---C-------T----AA----------TT-A-...--AG--..... 326
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.09.703010256_CH256.w96 G-----...---------G-------A----A-T-TC--C--------A------AA--------------TGATC-C--------A---A------A---------T-AA------CACA-A-----------C-----A----------TT-A-...--AG--..... 326
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 G-----...--G-AA-CGG------------A---T---C--------A-------------------G--TGAAC-C--------A---A------A---------TATG------CGCAGA-----------C---AAA-----------T-A-...--AG--..... 326
C.US.11.17TB4_4G8 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.07.704010042_CH042_TF G-----...--G-----TG-------A--T-A-T-TC-AC--------A-A-----------------G--TGAA--A--------A---AG----CA---------TA--------CGCAGA-----------C-----A-----------T-A-...--AG--..... 326
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CD.83.ELI .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.11.DEMD11KE003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 G-----...--G-----TG------------A-T--C-----------A------A---------A--G------------C-----C--A-------A---A-----AAA---------G-A--T-A-------AT--------------TT-A-...--AG--..... 283
D.SN.90.SE365 G-----...--G----CTG---A---AG---A-T--------------C--T---A---------A--G---GA-------C---------T------A---A-----AAA---------G-A----A----A--A---------------T--A-...--AG--..... 326
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.11.DEMD11UG003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 ..........................................................................................AT-----A----------A----G---CGGAGG-----A---A----AAAA--C-------T--A-...---G--..... 72
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.11.DEMF110ES001 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 G-----...A-G--T--TG----------T-A-T----AC-------CA------AA-----------A--TGAA--C--------AC-GA-----CA---------------G------A-A--TGAA---A-----AGA----------T--A-...C-AG--TAAGA 331
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL G----G...--------T-------------A---TC-A--------CA-CT---A------------G---GAA--C---------C-G-T-----AA--------TA--------CGGAGA-----A-------------------------A-...--AG--..... 288
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.09.X2634_2 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GH.03.03GH175G G----G...--G-----T----------C--A---TC-C--------CA-CT---A---------A--G--TGAA--C-A-------C-G-TA----A---------TA--------CGGAGA--TC-T-------------------------A-...------..... 326
G.KE.09.DEMG09KE001 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
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TCF-1 alpha
B.FR.83.HXB2 TTAGAA...GAAGCCAACAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGAATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACATGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTC...AAGAAC..... 326
G.PT.x.PT3306 A-----...---A---CT-------------A---T--A--------CA-CT---A-------G----G--TG-A--C-----G---C-G-TA-----A--------TA--------CGGAGA-----A----------G---------T-T--A-...--AG--..... 242
G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CN.10.CYM059 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.DR0492 G----G...--GAA------------A----G-T--C----------CA------A---------A--G---GAA--T---------C-GAT-----A----------TC-------CGAAGA-----A--------AAA---C--A----T--AT...--AG--..... 326
01_AE.TH.04.BKM G----G...--G-A------------A----G----C----------CA-A----A---------A--G---GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAAGA-----A--------AA----C--A----T--AT...--A---..... 271
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.90.CM240 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GH.03.03GH181AG G----G...-------CTG------------G---T--A--------CA-C--T-AA-----------G---GAA--C---------C-G-TC-----A--------TTA---G------AGA---C-A--TA----AAA---C-------T--A-...--AG--..... 326
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.LR.x.POC44951 G----G...--------T-------------A---T--A--------CA-CT-T-A---------A--G---A-C--C---C-----C-G-TC-----A---------A----G---C-CA-A----AA--T-A-----------------T--A-...--AG--..... 326
02_AG.NG.x.IBNG .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 G-----...---CTT-CT-------------A-T--C----------CA-AT---A-------GCA--G--TGAA--A------------A------A----------TC-------AGGAGA-----A---------AAA----------TT-A-...--AG--..... 326
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.06.nx2 G-----...--G----G-G-------AG---A---T---C----------CT---A------------G--TGAAC-C------------A------A-----------AAT------ACAGA---TG------C-----A----------TT-A-...------..... 287
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 G-----...A-G-----TG------------A-T-----C-------CA------AA-----------A--TGAA--C--------AC-GATA----A---------------G--GC-AAGA---T-A---A-----AAA-----A----GG-AT...--AG--TGAGA 331
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 G-----...-----T--T--G-----A----A----C-AC-G--TG--A-------A-----------G--TAGT--AG--------C-CAT-----A---------T-AA------CGGA-G----CA-----C-------------------A-...--AG--..... 326
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS G-----...--G-----TG-------A----A----C--C----T---A-------------------G---GAA--A------------AT-----A---------T---------C-AAGA--TG-A---------AAA----------T--A-...--AG--..... 326
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A1.EE.01.EE0369 .......................................................................................................................................................................... 0
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 0
45_cpx.FR.04.04FR_AUK G-----...--G----CTG-------------TT-T------------A-A----AA--------A--G---A-A--A---------C--ATA----A---------T-A-------CAAAGA---T-----A-----AAA----------T--A-...--AG--..... 326
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................................................................................................................................................................... 0
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................................................... 0
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 0
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................................................................................................................................................................... 0
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................................................................................................................................................................... 0
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................................................................................................................................................................... 0
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................................................................................................................................................................... 0
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................................................................... 0
61_BC.CN.10.JL100010 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 GC----AGACT--GAG-T-C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC------T-T--A--TA-AC-T-A----A-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--TG-T--TATGATAACT--C--A---CT----CAG---G--..... 332
O.CM.91.MVP5180 GC---GAGACTG-GT--T-C-AAT--AG-TG-T--TC-TC----T--A-CTT-TAAT------GCT--G--TG-AC-CG-G--GA-AC--A-A---CA------T--ATCAT---GC--AACA--T--A----TGC-AAA---C--A---CT----CCC---........ 329
O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 GC---GGAACT--GA-----GT-T----GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT--AAC-----CT-T--A---AACC-CG-GC--A-AC-GA-A---CA------T--ATCA----GCAGCACC--TG-T--TATG-TAACCA-C--A---CT---TAAC---G--TAAAA 337
O.US.10.LTNP GC----AGACT--GA--T-C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC-----CTCT-----T-AAC-TG-G---C-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--TG-T--T-AGATAACT--C--A---CT----CAG---G--..... 252
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 G-T--GGAAATG-GAG-TG-GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT----GGATTCA--T-ATC-T--G--GA-C---AT-----A---------ATCA--G-G-GAAAGA--TG-T---TT-C-AAA---C-----ACTG--TACT--AG--..... 332
CPZ.CD.06.BF1167 .C---C...CC-C-AG-AG-G-AT--A-GG-ATCTAC-CA-G-------CTT--TCCT------GA--------TA-TG-----C----G-TA----A-------TCTGAA--G--TAGAAGA-----A---A-----AGA---------------...--AT-A..... 311
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 G-----...C-------TG-------T----A-T--C----G--T--CA-AT-T-A------G-----A--TGA---C-A---G--C--G-TC---C-C---------A-G--G--C--AAGA--T--T---A----A-AA-------------A-...--AG--TGACT 331
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn G----G...CGG-----T----------C--A--TAC--C-G-----CA--T---A------------A--TGAAC-TG-C-----C---ATC---CA--------CTGAA--G--TCGGAGA----GA--TAA------------A---------...CG----TGATG 331
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TCF-1 alpha NF-κ-B-II NF-κ-B-I Sp1-III Sp1-II Sp1-I
B.FR.83.HXB2 ....TGCTGACATCGAGCTT......................................GCTACAAGGGACTTTCCG..................CTGGGGA.CTTTC...............CAGGGAGGCGTGGCCTGGGCGGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGAT 420
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.06.X2110 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 ....--------CA--CTGC..........TGACACAGAAATTGCTGACA..............G--ACT--C-GC....................-----.-----C..............AG------T----TT-------AGT-----------T-A--------- 435
A1.KE.11.DEMA111KE002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.11.11RU6950 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RW.11.DEMA111RW002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.11.DEMA110UG009 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.06.06BR1119 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CA.07.502_1191_03 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.10.DEMB10CN002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DK.07.PMVL_011 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.10.DEMB10ES002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.12.DEMB12JP001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.KR.12.12KYY10_10742 ....----------------......................................T----------------A..................-------.-----CG.............-G----------A-----------------C----T--A--------- 274
B.NL.00.671_00T36 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PE.07.502_2649_wg8 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PY.03.03PY_PSP0115 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.11.11RU21n .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.07.AA040a_WG11 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS_LM49 ....--------Y-------......................................T-----------------..................--.----.-----...............-G--------C----------------R----G-R-A----------- 419
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.11.ES39_42 ....-------------A-A.................AAGACTGCTGACATCGAGATTT-----------G-----..................-------.-----...............-----G--T----------------C---------------------- 369
B.UY.02.02UY_TSU1290 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.07.DEMC07BR003 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW07621 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.09.09YNLX133sg .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.09.T125_2139 ....--------CA--AGGGACT...................................TTCCGCT----------A..................------T.G--CTA.................----------T------------.--------TC-A--------- 420
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ....--------CAA-AGGGACT...................................TTCCGCT----------A..................--T---C.G--C-A.................-----T-G--T-----------C----------C----------- 421
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ....--------CA--AGGGACT...................................TTCCGCT----------A..................------C.G--C-G.................-----T----T-----------G.---------C-A--------- 420
C.US.11.17TB4_4G8 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ....--------CA--AGGGACT...................................TTCCGCT----------A..................------C.G--C-A.................-----A----T------------.---------C-AG--CTC--- 420
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CD.83.ELI .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.11.DEMD11KE003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 ....--------CT---T--......................................T-----G-----------..................-G---AC.T--C-...............AGAA--------A-----------------------T--------A-- 377
D.SN.90.SE365 ....--------CA--AG--......................................---GAC-----------A...................CT----.-----...............-G------T----TT-------AGT-----------T-A--------- 419
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.11.DEMD11UG003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 ....--AGA--TG-TGA-A................CAGAGAATGCTGACACAGAAG.ATTCTG-------------..................-------.-----...............---A-G-CG-GCCAGAA---------.---------TTT--------- 186
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.11.DEMF110ES001 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 C...CT------CA---A--GCTGACATAGAAGATTAGAGATTGCTGACATAGAAG.ATTCTA-------------..................-------.-----...............---A-G-CG--CCAGA------A--AA---------T-A--------- 463
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL ....--------CA--AG--GCTGACAA....................................G-----------..................-CT----.-----..............CAG--------C--------A---G------------T-A--------A 385
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 ............................................................................................................................................................T-------C----- 14
G.ES.09.X2634_2 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GH.03.03GH175G ....--------CA--AGG-GTTGAC.TGCTGACACAGAAGTTGCTGACA..............------------..................-CT----.-----...............-G--------C--------A---G------------T-A--------A 443
G.KE.09.DEMG09KE001 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
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TCF-1 alpha NF-κ-B-II NF-κ-B-I Sp1-III Sp1-II Sp1-I
B.FR.83.HXB2 ....TGCTGACATCGAGCTT......................................GCTACAAGGGACTTTCCG..................CTGGGGA.CTTTC...............CAGGGAGGCGTGGCCTGGGCGGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGAT 420
G.PT.x.PT3306 ....--------CA-...........CTGCTGACACAGATGTTGCTGACA.............-G-----------..................-CT----.-----...............-G--------C--------A---G------------C-A--------A 350
G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CN.10.CYM059 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.DR0492 ....--------AA--AG--TCTAACTGG......................................-----C-GCT...................-----.-----C..............AG------T----T-G------AGT-----------T-A--------- 420
01_AE.TH.04.BKM ....--------AG........................AAGTTTCTAACT..............---ACT-CCG-TGGGGACTTTCC...................................AG------T------G------AGT-----------T-A--------- 364
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.90.CM240 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GH.03.03GH181AG ....--T-----CA--A--GCTGACGG..GGACTTTCAGAGTTGCTGACA..............-----------A..................-------.-----CG.............-G------T----TG----A--AGT-----------T-A--------A 444
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ............................................................-GAC-----------A..................-------.-----...............-G------T----TT----A--AGT-----------T----------- 76
02_AG.LR.x.POC44951 ....--------CA--AG--GCTGACAGG......................................--------A..................-CA----.-----...............-G------T----TT----A--AGT-----------T-A--------- 420
02_AG.NG.x.IBNG .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 ....--------..........................AGGCTGCTGACAAAGAAGTTT---ATG-----------..................-------.-----...............--------T--------------G------------T-A--------- 432
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.06.nx2 ....------T-CA--AGGGAC....................................TT-C-GC----------A..................-CA---C.G--C-G.................-----T----T--------T---.--------TC-A--------- 380
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 C...--------.......................CAGAGACTGCTGACACAGAAG.AATCTA-------------..................-------.-----...............---A-G-CG-GCCAGA-----T--------------TCA--------- 440
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ....--------CA--AG--GCTGACAGG......................................---------..................-CT----.-----..............CAG------T----TT-------AGT-----------T-A--------- 421
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ....--------CA--AG--GCTGACAA....................................-A----------..................-CC----.-----..............CA---------C------------GT-------------A--------- 423
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A1.EE.01.EE0369 .......................................................................................................----...............--------T--------------G--------------A----G---- 52
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 0
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ....--------CA-.......................AAGTTGCTGACA..............-----------A...................C-----.-----...............-G------T----TT-------AGT-----------A-A--------- 420
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................................................................................................................................................................... 0
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................................................... 0
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 0
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................................................................................................................................................................... 0
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................................................................................................................................................................... 0
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................................................................................................................................................................... 0
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................................................................................................................................................................... 0
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................................................................... 0
61_BC.CN.10.JL100010 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 ....-AAAA--TG-......TG..........ACCTGAAGATTGCTGACA...........CTGT--A-------AGCAAAGACTGCTGACACTGC-----.-----................CA-TG--A-G-A-AG---GC--TTC----------T-A--------A 454
O.CM.91.MVP5180 ....-AACTGACA................................................CTGC----------AGACTGCTGACACTGC...GG--A...-----C..............AGC-TG--A-G-ATAA---GC--TTC----------T-A--------- 427
O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 C...-----.......................ACCTGAAGATTGCTGACA...........CTGC----------AGCAGAGACTGCTGACACGGC-----.-----...............---T-T--GAG--A-A---GC--TTC----------T-A--------- 454
O.US.10.LTNP ....-AAAAG-TGT......TG..........ACCTGAAGATTGCTGACA...........CTGT----------AGCAGAGGACTGCTGACACTGC---GA-----C..............AGT-TG--A-G-ATAA---GC--TTC----------T-A--------A 377
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 ....-AAA.................................GTGCTGACG...........CT-C-CAG--ACTAA......GTTGCTGACACTGCA----.-----CGGGGACGGAAAGTC-C-A-G-CG-AACAAG---A--AG-A---------TTTCA--CTCAGA 447
CPZ.CD.06.BF1167 ...GGA---CTTC--GCAACCAC...........ACAAGAACTGCAGACG..............-A-------TACTAA...............AG--A...-----CA.............GTAT-G-AGTG-TTAG---G-T-G--T---T-----TTT---CGCTGA 422
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 .TTAGA---G-GCATGCGCA...............CAAGAACTGCTGACT...........CTGC----------A..................AG--ACT.T-CCG...............GG-A----T-GTCGGGA------GT-----T-----TTTG--CTCAGA 440
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn GCTG-AACCG-GCA-GCGCA...............ATAAAACTGCTGACTGAGGAC..TT-CT------------A...................A---AC.G--C-A.................A-G--GTG--T-A------A--A---CGTG-TTTTA------A-G 447
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B.FR.83.HXB2 CCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCC.TGTACTGGGTCTCTCTGGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACTA....GGGAACCCACTGCTT.AAGCCTCAATAAAGCTTGCCTTGAGTGCTT.CAAGTAGTGTGTGCCCGTCTG.TTGTGT...GAC 579
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.06.X2110 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 G----------------------C---.-----------------------------.A----------------------G---....---------------.------------------------------.---------------------.------...R-- 593
A1.KE.11.DEMA111KE002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.11.11RU6950 ....................................---------------------------------------------G---....---------------.------------------------------.T--------------------.----A-...--- 124
A1.RW.11.DEMA111RW002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.11.DEMA110UG009 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .........................................................................................................................................................----.------...-G- 13
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.06.06BR1119 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CA.07.502_1191_03 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .................................................................................................................................-C-GA-.-C-------------------.------...--- 36
B.CN.10.DEMB10CN002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 .............--------------.--------------T------------------------------------C-----....-A-------------.------------------------------.T--------------------.------...--- 146
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DK.07.PMVL_011 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.10.DEMB10ES002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.12.DEMB12JP001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.KR.12.12KYY10_10742 G-------A-------C----------.---------------------------------------------------------....---------------.------------------------------.T--------------------.------...--- 433
B.NL.00.671_00T36 ...........................................................----------------------G--G....---------------.------------------------------.T--------------------.--A---...--- 101
B.PE.07.502_2649_wg8 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PY.03.03PY_PSP0115 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.11.11RU21n ....................................--------------------------------------------G----....---------------.-----------------------------C.T--------------------.------...--- 124
B.TH.07.AA040a_WG11 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS_LM49 G---------------------C----.----------------------C------------------------------G---....---------------.------------------------------.---------------------.------...--- 578
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.11.ES39_42 G---------------C----------.-----GA--------------------------------------------------....--------T------.-----------------------------A.-------A-------------.------...--- 528
B.UY.02.02UY_TSU1290 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.07.DEMC07BR003 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW07621 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.09.09YNLX133sg .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 .................................................................................................................................................------------.------...--- 21
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.09.T125_2139 G-------------------G------.----------------A-G-G------------------------------C-T---....---------------.-----------------------------C.TG--C----------------.------...--- 579
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.09.703010256_CH256.w96 G----------------------C---.----------------A-G---------------------------------GC---....---------------.-----------------------------C.T--------------------.------...--- 580
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 G----------------------C---.----------------A-G----------------------------------T--G....---------------.-----------------------------C.T--------------------.------...--- 579
C.US.11.17TB4_4G8 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.07.704010042_CH042_TF G----------------------C---.----------------A-G----------T---------------------C-T---....-A-------------.-----------------------------C.T--------------------.------...--- 579
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CD.83.ELI ...................................----------------------T-----------------------G---....---------------.------------------------------.---------------------.------...--- 125
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.11.DEMD11KE003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 G---------------------C----.-----------------------------------------------------G---....---------------.----------------------A--C--C-.----------A----------.------...A-- 536
D.SN.90.SE365 G---------------------C----.-----G-----------------------T--------A--------------G---....---------------.------------------------------.----------------A----.------...--- 578
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.11.DEMD11UG003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 G---------------C------C---.----------------A------------T-----------------------G---....---------------.------------------------------.---------------------.------...--- 345
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.11.DEMF110ES001 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 G----------------------C--T.----------------A------------T-----------------------G---....---------------.------------------------------.---------------------.----T-...--- 622
F1.RU.08.D88_845 .................................................................................................................................T-T---.---------------------.------...--- 36
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL G---------------C----C-C---.----------------T------------T-----------------------G-AG....---------------AG-----------------------------.---------------------.------...--- 545
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 G---------------C----C-C---.----------------T-C----------T-------------------A---G-AG....---------------.------------------------------.-----G---------------.------...--- 173
G.ES.09.X2634_2 .................................................................................................................................T-----.---------------------.------...--- 36
G.GH.03.03GH175G G---------------C----C-C--T.--------------TCT-C----------------------------------GTAG....A--------------.------------------------------.---------------------.------...--- 602
G.KE.09.DEMG09KE001 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
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TATA Box 5’ LTR U3 end 5’ LTR R repeat begin Poly-A signal 5’ LTR R repeat end 5’ LTR U5 start
TAR element start TAR element end Extensive secondary structure
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B.FR.83.HXB2 CCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCC.TGTACTGGGTCTCTCTGGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACTA....GGGAACCCACTGCTT.AAGCCTCAATAAAGCTTGCCTTGAGTGCTT.CAAGTAGTGTGTGCCCGTCTG.TTGTGT...GAC 579
G.PT.x.PT3306 G---------------C----C-C---.----------------T-C----------T-------------------A---G-AG....---------------A------------------------------.---------------------.------...--- 510
G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................-G- 3
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .....................................................................------------G---....---------------.----------------------------C-.T--------------------.------...--- 91
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 .................................................................----------------G---....---------------.------------------------------.---------------------.------...--- 95
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CN.10.CYM059 ...........................................................................................................................................------------------.------...--- 27
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.DR0492 G-------A-------C------C--T.----------------T----------G-.C-----C----------------G-AG....---------------A------------------------------.A----G---------------.-GT-AG...--- 579
01_AE.TH.04.BKM G-------A-------C------C--T.----------------T----------G-.C-----C-------------A--G-A-....---------------A------------------------------.A----G---------------.-GT-TG...--- 523
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.90.CM240 ..................................----------T----------G-.C-----C----------------G-A-....---------------A------------------------------.A----G---------------.-GT-AG...--- 126
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 ...................................................................................................................................................----------.------...--- 19
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GH.03.03GH181AG G--------------------C-C---.----------------T-C----------T-----------------------G-GG....---------------.------------------------------.---------------------.------...--- 603
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 G--------------------C-C---.--------------T-T-C----------T-------------------A---G-AG....A--------------.------------------------------.---------------------.------...--- 235
02_AG.LR.x.POC44951 G---------------C----C-C---.----------------T-C----------T-------------------A---G-AG....A--------------.------------------------------.---------------------.------...--- 579
02_AG.NG.x.IBNG ....................................................-----------------------------G-GG....A--------------.------------------------------.---------------------A------...--- 109
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 G-------A-------C----C-C--T.----------------T-C----------T-------------------A---G-AG....---------------.------------------------------.AT-------------------.------...--- 591
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.06.nx2 G---------------------GC---.-----C--------.-A------------------------------------G---.....--------------.-----------------------------C.TG--C-----------A----.------...--- 537
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 G---------------C------C---.----------------A---G--------TA----------------------G---....---------------.------------------------------.----------------A-T--.------...--- 599
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 ..............................................................................................................................GATTGCT-C..-----A.-------------.------...--- 37
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 ..................................................................................................................................-----.---------------------.------...--- 35
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 ..............................................................................................................................................................------...--- 9
24_BG.ES.08.X2456_2 ..................................................................................................................................................-----------.------...--- 20
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 G--------------------C-C---.----------------T------------.C------------------A---G-A-....---------------.------------------------------.-----G---------------.------...--- 579
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS G-------A-------C----C-C---.-----------------------------------------------------G---....---------------.------------------------------.---------------------.------...--- 582
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .................................................................................................................................C-----.T--------------------.------...--- 36
32_06A1.EE.01.EE0369 G-------A-------C----C-C--T.----------------T-C----------T-------------------A---G-AG....-A-------------.------------------------------.A--------------------.------...--- 211
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...............................................................................................................................................................-----...--- 8
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .............................................................................................................--------------------------.---------------------.------...--- 56
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ............................................................................................................---------------------------.---------------------.------...--- 57
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .................................................--------T-----------------------G---....---------------.------------------------------.---------------------.------...--- 111
43_02G.SA.03.J11223 .................................................................---------------GG-A-....---------------.------------------------------.----------------A----.------...--- 95
44_BF.CL.00.CH80 ..................................................................................................................................................-----------.------...--- 20
45_cpx.FR.04.04FR_AUK G--------------------------.----------------A-G----------------------------------T---....--------T-A----.------------------------------.---------------------.------...--- 579
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ..................................................................................................................................A----.---------------------.------...--- 35
47_BF.ES.08.P1942 ..............................................................................................................................................AG-GT----------.------...--- 24
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 ........................................................................................................................................................A----.-G----...--- 14
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................................................................................................................................................................... 0
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................................................................................................................................................................... 0
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................................................................................................................................................................... 0
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................................................................................................................................................................... 0
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................................................................... 0
61_BC.CN.10.JL100010 ...........................................................................................................................................------------------.------...--- 27
O.BE.87.ANT70 G---------------C-----C---T.-----C-------GG-TAGAG------G--------C--------C-----CTCTAG....CT------G------.--CG-----------------------A...G---C---------T-A----.--C......A-- 608
O.CM.91.MVP5180 G---------------------CC--T.-----C------TAG-TAGAG------G--------C--------C-----CTCTAG....CT------G------.--CG-----------------------A...G---C---------T-A----.--C......A-- 581
O.CM.98.98CMA104 ........................................................................................................................-GC-T-GAGTGA....G---C---------T-A----.--C......A-- 39
O.FR.92.VAU ..................................-------GG-TAGAGA-----G--------C--------C-----CTCTAG....CT------G------.--CG-----------------------A...G---C---------T-A----.--C......A-- 121
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 G---------------C----ACC--T.-----C-------GG-TAGAGA-----G--------C--------C-----CTCTAG....CT------G------.--CG-----------------------A...G---C---------T-A----.--C......--- 608
O.US.10.LTNP G---------------C-----C---T.-----C-------GG-TAGA------AG--A--------------CT---TCTCTAG....CT------G------.--CG-----------------------A...G---C---------T-A----.--C......--- 531
N.CM.02.DJO0131 ..................................................................................................................----------------A---..A----G----------A--CA.--CG--...A-- 50
N.CM.04.04CM_1015_04 ..................................................................................................................--------------------..A----G----------A--CA.--CG--...A-- 50
N.CM.06.U14842 ..................................................................................................................--------------------..A----G----------A--CA.--CG--...A-- 50
N.CM.95.YBF30 ...................--C-C--T.----------------T-C-G--------TA----------------------G-A.....---------------.-----------------------------..A----G----------A--CA.--CG--...A-- 138
N.CM.97.YBF106 ...................---GC--T.---G------------T------------TA----------------------G-A.....---------------.-------------------------A---..A----G----------A--CA.--CG--...A-- 138
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 ..................................................................................................................------------------AG-.A---C---------T-A----.--CA.....--- 49
P.FR.09.RBF168 G--------------------CAC--T.--------------.GT-AC---------TA--------------------CTTAAG....CA-------------GG-AG-----------------------AG-.A---C---------T-A----.--CA-....A-- 605
CPZ.CD.06.BF1167 GACA------------------GCA-TC----GA--C---TGTCT-AGCT-----------A--------T-------TAGT-AGGGC.AT--GA---------.--CG-----------------GAGAGTG...TT-TC-----------A---CA--CC-CGCC-G- 587
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ....................................--------T-G------------------------------------A-....---------------.-----------------------------G.--------------------A.--CA--...--- 124
CPZ.GA.88.GAB1 G---------------------C----.--------------T-CAC-G--------T------------------.A-C-GTG-....A--------------.---------------------------TA-TTG--C----------TA---A.--CA-A...C-- 599
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ...................................-C---TG-CT-AACTG---------------------------TAGTGACTGGTAA--GA--G------.--CG-----------------GAGAGTG...TT-AC-----------A-T-CA-ACC-CGTCT-- 131
CPZ.US.85.US_Marilyn A-------A-------C---C-C---T.--------------.-C-C----------AA-----C----------------GTG.....TA-------------.------------------------------.T--------------TA--C..--CA--...--- 603
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B.FR.83.HXB2 TCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTGG.AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACC.TGAAAGCGAAAG.....................GGAAACCAG...AGGAGCTCTCTCGAC.GCA...GGACTCGGCTTGCTG......AAGCG 713
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.06.X2110 .........................................................................-AT.............................................................................................. 3
A1.IT.02.60000 --------------------------AC-C---A-T----AA.------------------------------.........................ACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--W---------.---...---------------......-G-T- 724
A1.KE.11.DEMA111KE002 ..............................................................--------------.C----AGCG--AGTAAAAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------.......--T- 93
A1.RU.11.11RU6950 --------------------------AC-C---G-G----A..------------------------------.........................ACTTGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 254
A1.RW.11.DEMA111RW002 .................................................................--------.........................ACTCGAAAGCGAAAGTG----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 67
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.11.DEMA110UG009 ...............................................................................................GGGACTTGAAAGCGAAAGTG----AGAG-AG-T---------.---...---------------......-G-T- 65
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------------------------AC-C---A-T-A--A..G-----------------------------.........................ACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 143
A2.CD.97.97CDKTB48 .........................................................................TTT.-TCG-AGCG---........................T-----...G-A--T---------.---...A--------------......-G-T- 59
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 ...............................TTGA-AA-C-..---G-A..................--------T.C-----------........................TT----...-----T---------.---...---------------......-G-T- 81
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.06.06BR1119 ...........-------------------------------.--------------------------------T.------------.....................TA--G----...-----A---------.---...---------------.......---- 122
B.CA.07.502_1191_03 ..------------------------A---------------.---------------------------------.C-----------.....................TAG------...-----A---------.---...---------------......----- 132
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------------------------.---------------.---------------------------------C------------.....................TAGG-----...--A--T---------.---...---------------......C---- 170
B.CN.10.DEMB10CN002 .......................................................---------------------.------------.....................TAG------...---------------.---...---------------......----- 80
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 --------------------------T-C-------------.----------------------------...................................................G--------------.---...---------------......----- 254
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DK.07.PMVL_011 ...............................................................------------T.------T-----.....................A--------...--A------------.---...---------------......----- 72
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.10.DEMB10ES002 ....................................................--T---------------------.A-----------.....................TA-------...---------------.---...---------------......----- 83
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.12.DEMB12JP001 .................................................--CCT----------------------.------T-----.....................T--G-----...--A------------.---...---------------A.....----- 87
B.KR.12.12KYY10_10742 -------------------------A--------T-------.--------------------------------T.------------.....................TAGT---G-...---------------.---...---------------......----- 567
B.NL.00.671_00T36 ------------------------------------------.--------------------------------T.---...A-----.....................TA-------...-----A---------.---...---------------AAGAAG----- 238
B.PE.07.502_2649_wg8 ........----------------------------------.--------------------------------T.------------.....................TAG------...---------------.---...---------------.......---- 125
B.PY.03.03PY_PSP0115 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.11.11RU21n -------------------------T----------------.--------------------------------T.------T-----.....................TA--C-AGAGGA......G----T---.---...---------------......---T- 255
B.TH.07.AA040a_WG11 .......................................................................----T.-----A------.....................T--G-----...---------------.---...---------------......----- 64
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------------------A---------------.---------------------------------.-------A----.....................A--------...-----A---------.---...---------------......---T- 712
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.11.ES39_42 -------------------------A---AA-----------A--------------------------------T.------T-----.....................TAG------...-----A---------.---...---------------......----- 663
B.UY.02.02UY_TSU1290 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.07.DEMC07BR003 ..............................................................-------------T.C-----------.....................TA-G-----...--A--A---------.---...---------------......---T- 73
C.BW.00.00BW07621 ...............................................----------------------------T.------T-----.....................TA-G-----...-----A---------.---...---------------......---T- 88
C.CN.09.09YNLX133sg .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 -------------------------------G--.T------.--------------------------------T.------------.....................TA-G-----...-----A---------.---...---------------......---T- 154
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 ..............................................................................----A------.....................T--G-----...-----A---------.---...--------------A......---T- 58
C.IN.09.T125_2139 --------------------------T----G--.-------.--------------------------------T.------------.....................TA-G-----...--A--A---------.---...---------------A.....---T- 713
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 ............................................--------------------------------.------------.....................TA-G-----...-----A---------.---...---------------......---T- 91
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------------------------A----G--.T-C----.--------------------------------T.------------.....................TA-G-----...-----A---------.---...---------------......---T- 713
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------------------------AA--GT-GT-------.---------------------------------.C-----------.....................TA-G-----...--A--A---------.---...---------------......---T- 713
C.US.11.17TB4_4G8 ....................................................................................................................---...-----A---------.---...---------------......---T- 41
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -------------------------------G--.-------.--------------------------------T.------------.....................TA-G-----...-----A---------.---...---------------......---T- 712
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ....................................................................-------G.C-----------.....................T---G----...-----A---------.---...---------------......---T- 67
D.CD.83.ELI ---------------------------C---------A----.---------------------------------.------------.....................TAG------...---------------.---...---------------......----- 259
D.CM.10.DEMD10CM009 ........................................................-------------------T.------------.....................TAG------...---------------.---...---------------.......---- 78
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.11.DEMD11KE003 ......................................................................-----T.------------.....................TAG------...--A------------.---...---------------......----- 65
D.KR.04.04KBH8 --------------------------TCG--T--------AA.---------C----------------------T.------------.....................TAG------...----------C----.---...-----T---------......----- 670
D.SN.90.SE365 ------------------------------------------.---------------------------------.C-----------.....................TAG------...---------------.---...---------------......----- 712
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.11.DEMD11UG003 ....................................................................-------T.------------.....................TAG------...---------------.---...---------------......----- 67
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 ...............................................................................TCG--TGG-A.....................C--GTTA--...T-AG-AGTCTCTCG-.---...---------------......----- 57
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................TT.---...---------------......---T- 25
F1.BE.93.VI850 ........................................................................-GA-.-TG---------.....................TAG------...--A--A---------.--GG..---------------......---T- 64
F1.BR.07.07BR844 --------------------------A---------------.--------------------------------G.C----A------.....................TAG------...--A--A---------.---...---------------......---T- 479
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.11.DEMF110ES001 .......................................................................-----.-----A------.....................TAG------...--A--A---------.---...---------------......---T- 64
F1.FI.93.FIN9363 ...............................................................................----------.....................TAG------...--A--A---------.---...---------------......---T- 57
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 --------------------------A---------------.--------------------------------T.------------.....................TAG------...--A--A---------.---...---------------......---T- 756
F1.RU.08.D88_845 --------------------------A---------------.--------------------------------G.C-----------.....................TAG------...-----A---------.---...---------------......-G-T- 170
F2.CM.10.DEMF210CM007 ........................................................--------------------.------------.....................TAG------...-----A---------.---...---------------.......--T- 78
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL --------------------------AC-C---AT-----A..--------------------------------T.-----A------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 699
G.CM.10.DEMG10CM008 .........................................................------------------T.------T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...--------------A......---T- 99
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 --------------------------AC-C---A-G----A..--------------------------------T.------------TTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 327
G.ES.09.X2634_2 --------------------------AC-C----G-----A..--------------------------------T.------------TTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------.....A-G-T- 191
G.GH.03.03GH175G --------------------------AC-C---A------A..---------------------------------.C-----T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......---T- 756
G.KE.09.DEMG09KE001 ..........................................................-----------------T.------------TTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--A---------.---...---------------......-G-T- 98
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
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B.FR.83.HXB2 TCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTGG.AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACC.TGAAAGCGAAAG.....................GGAAACCAG...AGGAGCTCTCTCGAC.GCA...GGACTCGGCTTGCTG......AAGCG 713
G.PT.x.PT3306 --------------------------AC-C--AA------A..--------------------------------T.--G---------TTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------.....A-G-T- 665
G.SE.93.SE6165_G6165 -..........................................T-------------------------------T.------------TTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 117
H.BE.93.VI991 ............................................-------------------------------T.------------.....................CA-------...--A------------.---...---------------......---T- 91
H.BE.93.VI997 ................................................................................................................................---------.---...---------------......---T- 32
H.CF.90.056 ............................................................................T---T--T-----.....................TA-------...--A--A---------.---...---------------......---T- 60
H.GB.00.00GBAC4001 -------W------------------A--Y------------.--------------------------------T.------------.....................TA-------...--A--T---------.---...---------------.......--T- 224
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 --------------------------.---------------.---------------------------------T------T-----.....................TAGG-----...--A--T---------.---...---------------......---T- 229
J.SE.93.SE9280_7887 ...............................................................................................................................T---------.---...---------------......---T- 33
J.SE.94.SE9173_7022 ...............................................................................................................................T---------.---...---------------......---T- 33
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CN.10.CYM059 --------------------------AC-C---A-T-A--A..--------------------------------T.------------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 181
01_AE.HK.04.HK001 ................................................................-----------T.------------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T--------GC---...---------------......-G-T- 93
01_AE.JP.x.DR0492 --------------------------AC-C---A-T-A--A..--------------------------------T.------T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 733
01_AE.TH.04.BKM --------------------------AC-C---A-T-A--A..--------------------------------T.------------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......CG-T- 677
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ..------------------------AC-C---A-T-A--A..--------------------------------T.------------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 152
01_AE.TH.90.CM240 --------------------------AC-C---A-T-A--A..----------C-------------------CA-TC-----------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 281
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ....................................................................--------.G---GT......TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--A---------.--G.A.---------------......-G-T- 83
02_AG.ES.06.P1261 -------T------------------AC-C---A-TTA---A.---------------------------------.G---G.......TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A------------.---.G.---------------......-G-T- 168
02_AG.FR.91.DJ263 ......................................................................--AC-G..---G.......CTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--A---------.---.G.---------------......-G-T- 79
02_AG.GH.03.03GH181AG -------T------------------AC-G---A-T----AA.---------------------------------.-----.......TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---.A.---------------......-G-T- 752
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --------------------------A--C---CTT-A--A..----------A---------------------T.----G.......TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A------------.---.G.A--------------......-G-T- 383
02_AG.LR.x.POC44951 --------------------------AC-C---A-T--A-A..--------------------------------T.----G.......ATAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----....--------------.---.G.A--------------......-G-T- 726
02_AG.NG.x.IBNG --------------------------AC-C---A-T----A..-----------------------------ACTT.GACG........GTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--A---------.---.A.---------------......-G-T- 256
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .........................................................................-GA.............................................................................................. 3
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ................................T-G-AA---..---G-T..................-ATA----T.C-----------........................TT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 80
05_DF.BE.x.VI1310 ..............................................-----------------------------T.-----A------.....................TAG------...--A--AA--------.---...---------------......----- 89
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------------------AC-C---A------A..--------------------------------T.------------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 745
07_BC.CN.98.98CN009 ............................................................................T------------.....................TA-G-----...-----A---------.---...---------------......---T- 60
08_BC.CN.06.nx2 -----------------------------G-G-C.-------.------------------------------G-A.A----AG----A.....................T--G---C-...---G-A-T---T---.---...---------------......---T- 670
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .............................................CC--------------------------TA-C------------.....................TAG------...-----A---------.---...---------------......----- 91
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...........................................T--------------------------------.C-----------.....................TA-G-----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 92
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------------------A--C------------.--------------------------------T.------------.....................TAG------...-----A---------.---...---------------......----- 733
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ............................................-------------------------------G.------------..................CT....------...--A--T---------.---...---------------.......---- 89
14_BG.ES.05.X1870 --------------------------AC-C----TGT---A..--------------------------------T.------------TTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------AA....-G-T- 193
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ..............................--A-TC-CCCT..T--------------------------------.-T----T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 124
16_A2D.KR.97.97KR004 ................................CGT-AA---..---G-A..................-T------T.------------........................TT----...--A--A---------.---...---------------......---.. 78
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .................................................................................................................................--------.---...---------------......-G-T- 31
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 --------------------------AC-C---A------A..--------------------------------T.------T-----TTAAAAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 189
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 --------------------------AC-C---A------A..--------------------------------T.------------TTAAAAGGGACTCGAAAGCGGAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 163
24_BG.ES.08.X2456_2 --------------------------AC-C---A------A..--------------------------------T.------------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 174
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------------------AC-C---GT-----A..---------------------------------.-T----------T.AAAAGGGACTCGAAAGCGGAAGTT----...--A--.A--------.---...---------------.......--T- 730
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------------------A---------------.--------------------------------T.------------.......................T------...--A--T---------.---...---------------......---T- 714
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...................................................-C----------------------T.------------.....................TAG------...---------------.---...---------------......----- 84
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...................................................------------------------T.--TG--------.....................TTG----T-...---------------.---...---------------......----- 84
31_BC.BR.04.04BR142 -------G----------------TA-C---T----------.--------------------------------G.C-----------.....................T--G-----...-----A---------.---...---------------......---T- 170
32_06A1.EE.01.EE0369 ------------------------A-AC-----A------A..---------------------------------.-----A------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......---T- 365
33_01B.ID.07.JKT189_C ...................................................................................................................................------.---...---------------......-G-T- 29
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------------------AC--------------.---------------------------------.------------.....................TAG------...--A--A---------.---...---------------......----- 142
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------T------------------A---------------.---------------------------------.------------.....................TAG------...-----A---------.---...---------------......----- 190
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------------------A---------------.---------------------------------.------------.....................TAG------...---------------.---...---------------A.....----- 192
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------------------AY-------C------.--------------------------------Y.------------.....................TAG------...---------------.---...---------------......---T- 245
43_02G.SA.03.J11223 --------------------------AC-C---A-G----A..--------------------------------T.------T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGRAAGTT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 249
44_BF.CL.00.CH80 -------G------------------A---------------.--------------------------------T.------------.....................TAG------...-----A---------.---...---------------......---T- 154
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------------------------AC-C---G-G----A..--------------------------------T.C-----------........................TT----...--A--T---------.---...---------------......-G-T- 709
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------------------A-A--------C-A----.--------------------------------T.------------.....................TAG------...--A--A---------.---...---------------......---T- 169
47_BF.ES.08.P1942 --------------------------A---AGTCAGTGTG-A.---------------------------------.C-----------.....................TAG------...--A------------.---...---------------......----- 158
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 -------G------------------AC-C---A-G----A..--------------------------------T.C----A------.....................TA-GG----...-AA--A---------.---...---------------......---T- 147
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ................................................................................................................................---------.---...---------Y-----......-G-T- 32
53_01B.MY.11.11FIR164 ...............................................................................................GGGACTCGAAAGCGRAAGTT----...-----T---------.---...---------------......-G-T- 62
54_01B.MY.09.09MYSB023 ...........................................T-------------------------------T.-----ATA----TTATTAGGGACTCGAAAGCGGAAGTTGG--...--A--T---------.---...---------------......---T- 113
55_01B.CN.10.HNCS102056 ................................................................................................................................---------.---...---------------......-G-T- 32
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................................................................... 0
61_BC.CN.10.JL100010 -------T----------------------------------.--------------------------------T.------------.....................TA-G-----...--A--A---------.---...---------------......---T- 161
O.BE.87.ANT70 C-----GT----------------T-AC--AGACTGAA-CA-.--------------------------------T.--.---T-----.....................T--------GG.-A--AAA-CTC----.---AC.--G--------AGC-......G--T- 745
O.CM.91.MVP5180 C-----GT----------------T-AC--AGACTGAA-CA-.--------------------------------G.C-----T-----.....................T-G------GG.-A--AAA-CTC----.---AC.--G--------AGC-......G--T- 719
O.CM.98.98CMA104 C------G----------------T-ACG-AGACTGAA-CA-.---------------------------------.G-----A-----.....................T--------GG.-A--AAA-CTC----.---AC.--G--------AGC-......G--T- 177
O.FR.92.VAU C-----GT----------------T-AC--AGACTGAA-CA-G---------------------------------.......GA--GTGAAACCAGGG.......................-A--AAA-CTC----.---AC.--G--------AGC-......G--T- 253
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 C------T----------------T-ACG-AGACTGAG-CA-.---------------------------------.G-----A-----.....................T--------GG.-A--AAA-CTC----.---AC.--G--------AGC-......G--T- 746
O.US.10.LTNP C------T----------------T-AC--AGACTGAA-CA-.---------------------------------.G-.---A-----.....................T--------GG.-A--AAA-CTC----.--GAC.--G--------AGC-......G--T- 668
N.CM.02.DJO0131 -------C------------------.ACC-G-A-T-A---A.--------------------------------T.-----A------.....................TAG----G-AG.GCTGAA---------.---...----------C-T........TG-T- 183
N.CM.04.04CM_1015_04 -------C------------------.AC--G-G-T-A--A-.--------------------------------T.-----A------.....................TAG----G-AGGCT--AA---------.---...----------C-T--.......G-T- 185
N.CM.06.U14842 -------C------------------.ACC---A-T-A---A.--------------------------------K.Y----A------.....................TAG----G-AG.GCTGAA-------G-.--TAGGACT-GGCT-G-..........TG-T- 184
N.CM.95.YBF30 -------C------------------.A-C---A-T-A---A.--------------------------------T.-----A------.....................TAG----G-AG.GCTGAA---------.---...----------C-T........TG-T- 271
N.CM.97.YBF106 -------C----------------TTACCA---A-T-A--A..-------------S------------------T.-----A------.....................TAG----G-AG.GCTGAA---------.---AGGACT-GGCT-G-..........TG-T- 272
N.FR.11.N1_FR_2011 ..........................................................-----------------T.-----A------.....................TAG----G-AG.GCTGAA---------.---AGGACT-GGCT-G-..........TG-T- 78
P.CM.06.U14788 -------T----------------G-AC---TAG-C-A---A.---------------------------------.------...........................T--------TT.TCTGAAA-CTC----.---.C.--G-------CAGC-......G--T- 180
P.FR.09.RBF168 ------GT----------------G-AC--CTAG-C-A----.--------------------------------T.------...........................T--------TG.TCTGAA--CTC----.---.C.--G-------CAGC-......G--T- 736
CPZ.CD.06.BF1167 C----GG..---------------T-TC-GA--G-TAA-CA..----------C---------------------T.---G-AGC-GG-..............................GA.C-CG-AA-C--T---.--CA..------------TGC........... 707
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------T----------------A-A-C-ATA-TGA-AGA..--------------------------------T.------T-----.....................TA-----G-AG.GCTGAA---------.---.C.---------------.......--T- 259
CPZ.GA.88.GAB1 ------------------------TTAAA---TAGTCAAG-..---------------------------------.----GTGA--GT........................----G-AG.GCTGAA----C----.---.C.---------------.......--T- 731
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 C----GG..---------------TT-AAG-G-G-TAA--A..----------C---------------------T.---GTAAC-GG-................................A-C-C-GC-C--G---.--TT..------------TGA......C---- 255
CPZ.US.85.US_Marilyn ------------------------A-TC--A-AAGTAG---..--------------------------------T.-----A------.....................TAC------AG.GCTGAAA--TC----.--G...----------C----.......--T- 737

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2014
31



HIV-1Genomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

Packaging loops end Gag and Gag-Pol start
B.FR.83.HXB2 C..GCACGGCAAGAGGCGAGGGGC..GGCGAC...TGGTGAGTACGCCAAAAA........TTTTGACTAGCGGAGGCTAGAAGG...........................AGAGAG.ATGGGTGCGAGAGCGTCAGTATTAAGCGGGGGAGAATTAGATCGATGGGAA 840
Gag _M__G__A__R__A__S__V__L__S__G__G__E__L__D__R__W__E_
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................------------------A--------------AG-------GC------G 51
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......................................................................................................................------------------A--------------A--------GC------- 51
A1.ES.06.X2110 .............................................................------------------------...........................-R----.---------------------C-----------A--------GC------G 84
A1.IT.02.60000 -..A---A------------A---..------...-------------T---G........A-----------------------...........................------.------------------A-------T------A--------GC------G 851
A1.KE.11.DEMA111KE002 -..A---A-----------.-A--..------...---------------.........T.--------T--A-G---A------...........................------.--------------------------T------A--------GA------- 217
A1.RU.11.11RU6950 -..A---A-----------.-A--..------...-------------T---G.....AT.------------------------...........................------.---------------------------------A--------GC------- 382
A1.RW.11.DEMA111RW002 -..A---A-----------.-A--..------...-------------T----......T.------------------------...........................------.---------------------------------A--------GC------- 194
A1.SE.95.SE8538 .............................................................................................................................--------------------T------AG-------GC------G 45
A1.TZ.01.A341 .............................................................................................................................--------------------T------A--------GC------- 45
A1.UA.01.01UADN139 .............................................................................................................................---------------------------A--------GC------- 45
A1.UG.11.DEMA110UG009 -..A---A-----------.-A--..------...--------------T.........T.------------------------...........................------.---------------------------------A--------AA------G 189
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -..A---A-----------.-A--..------...-------------GGG--.....ATT------------------------...........................------.---------------------------------A--------TC------G 272
A2.CD.97.97CDKTB48 -..A----------------AA--..-A--G-...-------------T----......T.------------------------...........................------.-----------------------G-----C---A-------AGCT-----G 187
A2.CM.01.01CM_1445MV .............................................................................................................................---------------------------A--------GCT-----G 45
A2.CY.94.94CY017_41 -..A--------------------..------...-------------T--T-......T.-----------A------------...........................------.------------------A--------------A--------GCT-----G 209
B.AR.04.04AR143170 ...........................................................................................................................--------------A-------------------G---A-------- 47
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................---------------------------------A--------AA------- 51
B.BR.06.06BR1119 -..----A---------------A.C------...------------------TAAAGTT.---GA-TA--G-A---T--A----...........................------.----T----------------------------A--------A-------G 257
B.CA.07.502_1191_03 -..--G------------------..------...-----------------T........------------------------.........................AG------.------------------------------------------A-------- 261
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -..----A----------------..------...------------------.....TTT------------------------...........................------.--------------------------------------G---A-------- 300
B.CN.10.DEMB10CN002 -..----A----------------..------...C----------------.........C-----------------------...........................------.---------------------------------C--------AA------- 206
B.CO.01.PCM001 .............................................................................................................................------------------------------------A---TT--- 45
B.CU.99.Cu19 -..----A----------------..------...-----------------T........------------------------...........................------.-----------------G---A--------------------A-------G 381
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................-----------------------------C-----------CAA------- 51
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .......................................................................................................................---------------------A----------------G---A-------- 51
B.DK.07.PMVL_011 -..---------------------..------...---------------G--........------------------------...........................------.------------------A-----------------------A-------- 199
B.DO.05.05DO_160884 .............................................................................................................................---------------------------A--------AA------- 45
B.ES.10.DEMB10ES002 -..---------------------..------...---------------.........A.------------------------...........................------.--------------------------------GA--C-----AA------- 208
B.FR.11.DEMB11FR001 .............................................C-A----T........------------------------...........................------.--------------------------------------G---A-------- 89
B.GE.03.03GEMZ004 .............................................................................................................................---------------------------A---------A------- 45
B.HT.05.05HT_129389 .............................................................................................................................--------------------------------G---AA------- 45
B.JM.05.05JM_KJ108 .............................................................................................................................------------------------------------AA------- 45
B.JP.12.DEMB12JP001 -..--G------------------..------...C------------G----AAT..T..------------------------...........................------.-----------------G---A---AT---------------A-------G 218
B.KR.12.12KYY10_10742 -..---------------------..------...----------------T-........------------------------...........................------.------------------A--------------A--------A-C------ 694
B.NL.00.671_00T36 -..--G------------------..------...-------------T----......A.------------------------...........................------.------------------------------------------A-------- 366
B.PE.07.502_2649_wg8 -..-----------------A---..----G-...------------------........------------------------...........................------.-----------------G------------------------A-------G 252
B.PY.03.03PY_PSP0115 .............................................................................................................................-----------G-----------------C------A-G-----G 45
B.RU.11.11RU21n -..---------------------..------...------------------.....TT.------------------------...........................------.------------------A-----------------------A-------- 384
B.TH.07.AA040a_WG11 -..----A-----------.-A--..------...------------------.....TT.------------------------...........................------.------------------A--------------C----------------- 192
B.TT.01.01TT_CRC50069 .............................................................................................................................------------------------------------AA------G 45
B.TW.94.TWCYS_LM49 -..---------------------..----G-...-----------------T........------------------------...........................------.------------------A---------C---G---------AA------- 839
B.UA.01.01UAKV167 .............................................................................................................................----------------------------C-------AA------- 45
B.US.11.ES39_42 -..------------------A--..A-----...------------TG--T.........------------------------...........................------.-----------------------------C---C--------A--G----- 789
B.UY.02.02UY_TSU1290 .............................................................................................................................---------------C----T-C---G---------A-------G 45
B.YE.02.02YE507 .............................................................................................................................---------------------------A----G---A-------- 45
C.AR.01.ARG4006 .............................................................................................................................------------A-------A--C---A--------ACT------ 45
C.BR.07.DEMC07BR003 -..A---------------.-A--..----G-...---------------TTT.....TTTA-----------------------...........................------.------------------A-------A--C-A-A-------CACT------ 202
C.BW.00.00BW07621 -..A-T-------------.-A--..------...-----------------T.....TTTA-----------------------...........................------.------------------A-------A----A-A--------AA------- 217
C.CN.09.09YNLX133sg .......................................................................................................................------------------A-------A------A--------AA------- 51
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................------------------A-------A--C-A-A-G------AA------- 51
C.ES.07.X2118_2 -..A-T-------------.-A--..----G-...-----------------T.....TTTA-----------------------...........................------.------------------A-------A----A-A--------GC------- 283
C.ET.02.02ET_288 .............................................................................................................................------------------C-A--C-A-A--------AA------- 45
C.GE.03.03GEMZ033 .............................................................................................................................------------A-------A------A-------CAA------- 45
C.IL.98.98IS002 -..A-TT------------.-A--..------...-------------.--TT.....TTTA-----------------------...........................------.-------------------------AA--C-A-A--------AC------- 186
C.IN.09.T125_2139 -..A-T-------------.-A--..------...-------------..--T.....TTTA-----------------------...........................------.------------------A-------A----A-A--------AA------G 840
C.KE.00.KER2010 .............................................................................................................................------------A-------A------A--------GC------- 45
C.MM.99.mIDU101_3 -..A-T-------------.-A-G..------...-------------.--TT.....TTTA-----------------------...........................------.------------------A-------A------A--------AA------- 219
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -..A-T-------------.-A--..------...-------------.--TT.....TTA------------------------...........................------.------------------A-------A------A--------AA------- 841
C.SN.90.90SE_364 .............................................................................................................................------------A-------A------A--------TC------- 45
C.SO.89.89SM_145 .............................................................................................................................------------A-------A--C---A--------GC------- 45
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -..A-T-------------.-A--..----G-...-------------.--TT.....TTTA-----------------------...........................------.-----------T------A-----C-A----A-A--------AA------- 841
C.US.11.17TB4_4G8 -..A-T-------------.-A--..----G-...-----------------T.....TTTA-----------------------...........................------.------------------A-------A--C-A-A--------GCC------ 170
C.UY.01.TRA3011 .............................................................................................................................------------A-------A--C---A--------AC------- 45
C.YE.02.02YE511 .............................................................................................................................------------A-------A--C---A--------ACG------ 45
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -..A-T-------------.-A--..--T---...-------------..--T.....TTTA-----------------------...........................------.------------------A-------A------A--------AA------- 839
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -..A-T-------------.-A--..------...-------------.--TT.....TTTA-----------------------...........................------.------------------A-------A--C-A-A--------AA------- 195
D.CD.83.ELI -..---------------------..A-----...------------T----T........------------------------...........................------.---------------------------------A--------AA------- 386
D.CM.10.DEMD10CM009 -..--------------------T..A-----...------------T-----......T.-----------A------------...........................------.---------------------------------A----G----A------- 206
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................--------------------------G------A----G------------ 51
D.KE.11.DEMD11KE003 -..---------------------..A----A...C-----------TG---T..........----------------------...........................------.---------------------------------C-------CACT------ 190
D.KR.04.04KBH8 -..----A---------------T..A-----...------------T-----TT......-----------A------------...........................G--A--.--------A--------T---------------A--------AC---A--- 799
D.SN.90.SE365 -..---------------------..A-----...------------TG---T........------------------------...........................------.---------------------------------C----------------- 839
D.TD.99.MN011 ...............................................................................................................G------.---------------------------------A----G---GAC------ 58
D.TZ.01.A280 .............................................................................................................................---------------------------C--------GC------- 45
D.UG.11.DEMD11UG003 -..---------------------..A---GA...C-----------T----T......T.--G---------------------...........................------.---------------------------------A--C-----GAT------ 195
D.YE.02.02YE516 .............................................................................................................................---------------------------A--------GA------- 45
D.ZA.90.R1 -..--G------------------..A-----...------------T----TAA......-------------------A----...........................------.--------------------T------------AG-------GC------- 186
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 -..A----------------A-CG...-----...---------------.........A.-----------A------------...........................------.---------------------------------A--------AC------- 149
F1.BE.93.VI850 -A.A----------------A-CG...-----...-------------G--TTTTT..T..------------------------...........................------.------------------A--------------A--------GA------- 195
F1.BR.07.07BR844 -..A---A------------A-CG...-----...-------------T-.........A.------------------------...........................------.---------------------------------A--------GC------- 603
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................---------------------------------A--------GC------- 51
F1.ES.11.DEMF110ES001 -..A--------------------..----G-...------------------........----A------A------------...........................------.---------------------------------A--------GC------- 191
F1.FI.93.FIN9363 -..A----------------A-CG...-----...---------------.........T.------------------------...........................------.---------------------------------A--C-----GC------- 181
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................---------------------------------A--------GC------- 51
F1.RO.96.BCI_R07 -..A----------------A-CG...-----...---------------.........T.------------------------...........................----G..---------------------------------A--------GC------- 879
F1.RU.08.D88_845 -..A---A------------A-CG...---G-...---------------TTT........------------------------...........................------.---------------------------------A--------GAT-----G 296
F2.CM.10.DEMF210CM007 -..A-G-A------------AA--..------...-----------------T........-----------A------------...........................------.---------------------------------A--------GC------- 205
F2.CM.97.CM53657 .............................................................................................................................--A---------C--------------A--------GAT-T---- 45
G.BE.96.DRCBL -..A---A-----------.-A--..------...-----------------T........------------------------...........................------.---------------------------------A--------GCT-----G 825
G.CM.10.DEMG10CM008 -..A---A-----------.-A--..------...-----------------.........-----------A------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------- 224
G.CN.08.GX_2084_08 ................................................................--------C-.----------...........................------.---------------------------------A--------GC------- 77
G.CU.99.Cu74 -..A---A-----------.-A--..------...----------------CT........------------------------...........................------.--------------------G------------CG-------GC------G 453
G.ES.09.X2634_2 -..A-G-A-----------.-A--..----G-...--------------T---........------------------------...........................------.---------------------------------A--------AA------G 317
G.GH.03.03GH175G -..A---A-----------.-A--..------...----------------TC......C.------------------------...........................------.---------------------------------A--------GCT------ 883
G.KE.09.DEMG09KE001 -..A---A-----------.-A--..------...--------------T--T........------------------------...........................------.------------------A-----C--------A--------GC------- 224
G.NG.09.09NG_SC62 ...........................................................................................................................--------------------TC-------A--------GC------- 47
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Packaging loops end Gag and Gag-Pol start
B.FR.83.HXB2 C..GCACGGCAAGAGGCGAGGGGC..GGCGAC...TGGTGAGTACGCCAAAAA........TTTTGACTAGCGGAGGCTAGAAGG...........................AGAGAG.ATGGGTGCGAGAGCGTCAGTATTAAGCGGGGGAGAATTAGATCGATGGGAA 840
Gag _M__G__A__R__A__S__V__L__S__G__G__E__L__D__R__W__E_
G.PT.x.PT3306 -..A---------------.-A--..------...--------------T.........T.------------------------...........................------.---------------------------------A--------GC------G 789
G.SE.93.SE6165_G6165 -..A---A-----------.-A--..------...-----------------T........------------------------...........................G-----.-------------------------C-------A--------GCT------ 243
H.BE.93.VI991 -..A---A----------------GGC-T---...-------------G----TTTTTA..------------------------...........................------.---------------------------------A--------GCT-----G 226
H.BE.93.VI997 -..A--------------------GGC-----...-------------G----TTTTTA..------------------------...........................------.---------------------------------CG-------ACT-T---G 167
H.CF.90.056 -..A---A------------A-CG...-----...--------------TTTTG.......------------------------...........................------.-----------------------------C---A--------GCT-----G 187
H.GB.00.00GBAC4001 -..A--------------------GGC-----...-------------G----ATTTTTGT------------------------...........................------.---------------------------------A--------GCT-----G 361
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ....................................................................................................................................----G-A-AGC-T---------G-CC--AGC------G 38
J.CM.04.04CMU11421 -..A---A-----------.-A--..------...--------------TTTT.....GTT------------------------...........................------.-----------------------------C---A--------ACT-----G 358
J.SE.93.SE9280_7887 -..A--------------------..------...------------------TAT.....------------------------...........................------.------------------A-------T------A--------GAT------ 163
J.SE.94.SE9173_7022 -..A---------------A----..------...------------------TAT..T..------------------------...........................------.------------------A-------T------A-------CGAT------ 164
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................--------------T------------------A-------CAA------- 51
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................---------------------------------A--------GC------- 51
01_AE.AF.07.569M ......................................................................................................................G--------------------------T------A--------GC------- 52
01_AE.CN.10.CYM059 -..A---A------------A-CG..-CGA--...---------------.........A.------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------- 306
01_AE.HK.04.HK001 -..A---A-----------.-A--..------...---------------.........A.------------------------...........................------.------------------A------CA----A-A--------GC------- 217
01_AE.JP.x.DR0492 -..A---A-----------.-A--..------...---------------.........A.-------------T----------...........................-----AG--------------------------T------A--------GC------- 858
01_AE.TH.04.BKM -..A---A-----C-----.-A--..------...---------------.........G.------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------- 801
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -..A---A-----------.-A--..------...---------------.........A.------------------------...........................------.-----------------------G--T------A--------GC------- 276
01_AE.TH.90.CM240 -..A---A-----------.-A--..------...---------------.........A.------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------- 405
01_AE.VN.98.98VNND15 .........................C------...---------------.........A.------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------- 104
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -..A---A-----------.-A--..------...---------------.........T.------------------------...........................------.------------------A----G--T------A---------A------G 207
02_AG.ES.06.P1261 -..A---A-----------.-A--..------...---------------.........A.------------------------...........................------.------------------A-------T------A--------TC------G 292
02_AG.FR.91.DJ263 -..A-G-A-----------.-A--..------...---------------.........A.------------------------...........................------.--------------------------T------A--------TC------G 203
02_AG.GH.03.03GH181AG -..A-G-A-----------.-A--..------...---------------.........T.------------------------...........................------.------------------A-------T--A---C--------GC------G 876
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -..A-G-A-----------.-A--..------...----A------------.........-------------------A----...........................---A-A.--------------------G----AG------A--------TC------- 508
02_AG.LR.x.POC44951 -..A-G-A-----------.-A--..------...---------------.........T.------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------G 850
02_AG.NG.x.IBNG -..----A-----------.-A--..------...---------------.........A.------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------G 380
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .........................................................................................................................------------------G-----T------A--------GC------G 52
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ......................................................................................................................G--------------------G----CT------A--------TC------G 52
03_AB.RU.97.KAL153_2 ......................................................................---------------...........................------.---------------------------------A--------GC------- 72
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -..A---A-----------.-A--..------...----------------TT........------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------G 206
05_DF.BE.x.VI1310 -..---A----------------T..A-----...------------T----T........------------------------...........................------.---------------------------------A--------GC------- 216
06_cpx.AU.96.BFP90 -..A---A-----------.-A--..------...--------------T...........-----------A------------...........................------.--------------------------T------A--------GA------- 868
07_BC.CN.98.98CN009 -..A-T-------------.-A--..------...-------------..--T.....TATA-----------------------...........................------.------------------A-------A------A--------AA------- 187
08_BC.CN.06.nx2 -..A-T-------------.-A-G..------...---------------TTT......T.A-----------------------...........................------.------------------A-------A----A-A----G---AA------- 797
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................---------------------C----T------A--------GC------G 51
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -..----A----------------..A----A...C-----------T----T......T.------------------------...........................------.---------------------------------A--------GA------- 219
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -..A-G-A-----------.-A--..------...---------------.........T.-----------A------------...........................------.-----------------------------C---A--------AA------- 216
12_BF.AR.99.ARMA159 -..-----------------A---..------...------------------........------------------------...........................------.------------------------------------------A-------- 860
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -..----A----------------..----G-...------------------TT......----------T-------------...........................------.---------------------------------A--------AA------- 218
14_BG.ES.05.X1870 -..A---------------.-A--..---......G---A---------T---........------------------------...........................------.---------------------------------A--------TCC------ 316
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -..A---A-----------.-A--..------...---------------.........T.------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------- 248
16_A2D.KR.97.97KR004 .C.---------------------..------...------------TG----TT......-------------------A----...........................------.---------------------------------A--------GC------- 207
17_BF.AR.99.ARMA038 .............................................................................................................................-----------G------------------------A-------- 45
18_cpx.CU.99.CU76 -..A---A-----------.-A--..------...-----------------T........------------------------...........................------.---------------------------------A--------AA------- 157
19_cpx.CU.99.CU7 ...........................................................................---------............................------.-----G--------A---T-------T------A--------GC------- 66
20_BG.CU.99.Cu103 -..A---A-----------.-A--..------...----------------CT........------------------------...........................------.---------------------------------A--------GA------G 315
21_A2D.KE.99.KER2003 .............................................................................................................................---------------------------A--------GCT------ 45
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .............................................................................................................................------------------C-T------A--------GC------G 45
23_BG.CU.03.CB118 -..A---A-----------.-A--..------...----------------MT........------------------------...........................------.---------------------------------A--------GC------G 289
24_BG.ES.08.X2456_2 -..A---A-------------A--..------...----------------C.........------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------G 300
25_cpx.CM.02.1918LE .............................................................................................................................------------A-------T------AG-------GC------G 45
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -..A---A-------------A--..------...-----------------T.....ATT------------------------...........................------.------------------A----------A---C--------A-------G 860
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -..A-----------------A--..----G-...-----------------TTC......------------------------...........................------.---------------------------------A--------GC------- 843
28_BF.BR.99.BREPM12609 -..---------------------..------...---------------.........A.------------------------...........................------.--------------------------------T-----G---A-------- 209
29_BF.BR.01.BREPM16704 -..----A---------C------..C--C--...C-----------------........------------------------...........................------.------------------------------------------A-------- 211
31_BC.BR.04.04BR142 -..A-T-------------.-A--..----G-...-------------..-TT.....TTTA-----------------------...........................------.------------------A-----C-A--C-A-A--------ACT------ 297
32_06A1.EE.01.EE0369 -..A---------------.-A--..------...----------------T.........-----------A------------...........................------.--------------------------T------A--------GA------G 490
33_01B.ID.07.JKT189_C -..A---A------------A---..------...---------------...........------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------- 153
34_01B.TH.99.OUR2478P .............................................................................................................................--------------------T------A--------A-------- 45
35_AD.AF.07.169H ......................................................................................................................G------------------A-------G--A---A--------AC------G 52
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .............................................................................................................................--------------------T------A--------GC------G 45
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .............................................................................................................................--------------G----CT------A--------GC------- 45
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -..--G-A------------A-CG...-----...---------------.........A.------------------------...........................------.---------------------------------A--------GC------- 266
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -..---------------------..------...---------------...........------------------------...........................------.-----------------------------C--C---------A-------- 314
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -..--G-A----------------..------...------------------TAA..A..------------------------...........................------.------------------------------------------AA------- 323
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -..---------------------..------...-----------------T........------------------------...........................-R--....A---------------G------------------------A-------- 369
43_02G.SA.03.J11223 -..A---A-----------.-A--..------...---------------TT.........------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GC------G 374
44_BF.CL.00.CH80 -..A----------------A--G...-----...---------------........TT.-----------A------------...........................------.------------------A--------------A--------GC------- 279
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -..A---A-----------.-A--..------...--------------T...........------------------------...........................------.--------------------------------GA--------ATG------ 832
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -..A----------------A-CG...-----...---------------.........A.-----------A------------...........................------.---------------------------------A--------GC------- 293
47_BF.ES.08.P1942 -..--T------------------..------...------------------........------------------------...........................------.--------------------------------------G---A-------- 285
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................-----C------------A-------T------A--------GC------- 51
49_cpx.GM.03.N26677 -..A---------------.-A--..------...-------------G----TT......------------------------...........................------.------------------A--------------A--------AA------G 275
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ...........................................................................................................................-----------------------------A--------AA------- 47
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -..A---A-----------.RA--..------...---------------TT.........------------------------...........................------.------------------R--C----T------A--------GC------- 157
53_01B.MY.11.11FIR164 -..A---A-----------.-A--..------...---------------.........A.------------------------...........................------.-------------------------CT------A--------GC------- 186
54_01B.MY.09.09MYSB023 -GC----A-----------.-A--..------...---------------.........T.------------------------...........................------.------------------A-------T------C----G---A-------- 239
55_01B.CN.10.HNCS102056 -..A---A-----------.-A--..------...---------------.........A.------------------------...........................------.--------------------------T------A--------GCT------ 156
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................------------------A-------A------A--------AA------- 51
61_BC.CN.10.JL100010 -..A-T-------------.-A-G..------...-------------..--T.....TTTA-----------------------...........................------.------------------A-------A------A-G------AA------- 288
O.BE.87.ANT70 -..A-C--CT----------A--A...A-TCA...CA-A-G--GA-T............A.A---TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAGGGG..--GA--.-----------T-----T--G--G-CA--AA-CA----G---GC------- 891
O.CM.91.MVP5180 -..A-CT-CT----------A--A..ACTC--...AA-A-G--GA-T............A.AA--TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCCTAGGGG..--GA--.-----------------T--G--G-CA---A-TA----G---GC------- 866
O.CM.98.98CMA104 -..A-C--CT----------A--A...A-TCA...CA-A-G--GA-T............A.AAA-TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCCTAGGGG..--GA--.-----------------T-----G-CA---A-CA----G---GC------- 323
O.FR.92.VAU -..A-C--CT----------A--A..ACTC--...AA-A-G--GA-T............A.A---TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAGGGG..--GA--.-----------------T--G--G-CA---ACTA----G---GC------- 400
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................-----------T-----------G--A---A-TA----G---TC------- 51
O.SN.99.99SE_MP1299 -..A-C--CT----------A--A..ACTC--...A-AG-G--GA-T............A.AA--TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAGGGG..--GAG-.-----------------T--G--G-CA---A-CA----G---GC------- 893
O.US.10.LTNP -..A-C--CT----------A--A..CT-......ACAGAG--GA-T............A.G---TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAGGGG..--GAG-.-----------T-----T--G--G-CA--AA-CCG---G---GC------- 812
N.CM.02.DJO0131 -..A---A--G----------C-G...CG--A...GT----------A-............--------G----T---C----A-CAG......................GAGAGAG-.--------------------G----CA------A---------A------- 310
N.CM.04.04CM_1015_04 -..A---A--G----------C-G...CG--A...GT----------A-............--------G----T---C----A-CAG......................GAGAGAG-.--------------------G----CA------A--------AA------- 312
N.CM.06.U14842 -..A---A--G----------C-G...CG--A...GT----------A-............--------G----T---C----A-TAG......................GAGAGAG-.--------------------G----CA------A----R----A------G 311
N.CM.95.YBF30 -..A---A--G----------C-G...CG--A...GT----------A-............--------G----T---C----A-TAG......................GAGAGAG-.--------------------G----CA------A---------A------- 398
N.CM.97.YBF106 -..A---A--G----------C-G...CG--A...GT----------A-............--------G----T---C----A-TAG......................GAGAGAG-.--------------------G----CA------A---------A------- 399
N.FR.11.N1_FR_2011 -..A---A--G----------C-G...CG--A...GT----------A-............--------G----T---C----A-TAG......................GAGAGAG-.--------------------G----CA------A---------A------- 205
P.CM.06.U14788 -..A-CT-CTG---------A--A...A-TCACGGC--------...............C.A---TGTC--T--T-A--GACCCTAGGGGAAGAGGCGAAGTCTCTAGG..GGAG---.--------------------G--G-CA-----CCG---G---GC------- 326
P.FR.09.RBF168 -..A-CT-CTG---------A--A.GA--TCACAGC--------...............C.A---TGTC--T--T----GACCCTAGAGGAAGGGGCGAAGTCTCTAGG..GGAG---.--------------------G--G-CA-----CCG---G---GC------- 884
CPZ.CD.06.BF1167 TGC---ACA--------------T........................--GTTGAATTT..-C--TG--GTTA-T-TAC--CCCTAGGGGAAGA.GCGAAGTCCCTAGGTAAG-G---.-----------------------G--G--A-AGA-G--------------- 849
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -..A-G-A-------------C-G..C-ACT-AAG------------............A.A---TG-------T-------CCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTCTAGGGG..GAGA--.------------------A------C-------AG-------GCT------ 409
CPZ.GA.88.GAB1 -..A---A-------------....C------...------------A-............----TG-------T-------CCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTCTAGGGG..GAGA--.--------------------TC---CA------A----------C------ 877
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -..A.-TCA------------C-G..ACTCTG...----------A...............A---TGT-GT---T--GC-ACCCTAGAGGAAGG.GCGAAGTCTCTAGGTCAG-G--A.--------------------------G--A-A-A-GC-T---ACT------ 400
CPZ.US.85.US_Marilyn -..A---A--G----------C-A..ACTCCAGAGGT-A-TAC..................A---TG-C---A-T----G--CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAGGGG..-AGAG-.--------------------TC-G-CA------CG-------GCT------ 882

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2014
33



HIV-1Genomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

B.FR.83.HXB2 AAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAGAAAAAATATAAATTAAAACATATAGTATGGGCAAGCAGGGAGCTAGAACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACAAATACTGGGACAGCTACAACCATCCCTTCAGACAGGATCAGAAGA 1010
Gag _K__I__R__L__R__P__G__G__K__K__K__Y__K__L__K__H__I__V__W__A__S__R__E__L__E__R__F__A__V__N__P__G__L__L__E__T__S__E__G__C__R__Q__I__L__G__Q__L__Q__P__S__L__Q__T__G__S__E__E
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------C---------------------------G-C--------C----------------------G--GA--------C----Y---R----T------T--G-------A---CA-------A---A----T--------G-T--YA--------W------- 221
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------------------------------GC-------C-G------T--------------------T-G---A--------A----C--C-----T---------G-------A---CA-----------A----T--------G-T--CA---------------- 221
A1.ES.06.X2110 -G------------------------------G----G-C-G------T----------------------G---A--------C----C--------T---------AA------A---CAG------A-A-A---AT-G------G-TA-C---------A------- 254
A1.IT.02.60000 -----Y-------------------------------G-C-------CC----------------------G---A-------GC-------C-----T-----------------A---------------------T-----T--G-T--CAG--------------- 1021
A1.KE.11.DEMA111KE002 -GG--------G--------A----------------G-A-G------T----------------------G---A--------C----C---A----T---------AA---G--A---CA------CA-A--G---T--------G-T--CA--------A----G-- 387
A1.RU.11.11RU6950 -------------------------------------G-A-------CC----------------------G---A-------GC----C---A----T-----G-----------A---CA-------T---A----T--------A-T---A---------------- 552
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------------------------------C------GGC--------C----------------------G---A--------C----C--------T------T--G-------A---CA---------A-A----T--------G-T--C--------GA------- 364
A1.SE.95.SE8538 -------------------------------------G-A-G------T----------------------G--CA--------C----C---A----T---------A-------A---CA-------A-A------T--------G-TT-CA--------A------- 215
A1.TZ.01.A341 -------------------------------------G-A-G------T----------------------G---A----T---C----C---A----T--------GAA------A---CA-------A-A------T----------T--C--A------A----G-- 215
A1.UA.01.01UADN139 -------------------------------------G-A-------CC----------------------G---A-------GC----C---A----T---------G-------A---CA-----------A----T--------G-T--CA---------------- 215
A1.UG.11.DEMA110UG009 -------------------------------C----------------C--------------------A-G---A----T---C----C--------T---------G-------A---CA----G--A---A----T----GT--G-T---A--------A------- 359
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----C--------------------------------G-A--------T----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------G-T--CA--------A------- 442
A2.CD.97.97CDKTB48 -------------------------------------G-C-G------T----------------------G---AA----T--A-C--C--CA----T---------GA-AC---A-------G----T-T--G--AT--------G-T--CG--------A------- 357
A2.CM.01.01CM_1445MV -------------------------G-----------G-A-G------T----------------------G---AA--A-T--A-C--C-----T--T-----------G-----A----A-------A-AA-G---T----TT--G-T--C-CAGT----A------- 215
A2.CY.94.94CY017_41 -------------------------------------G-C-G------T-G--------------------G--GAA----T--A----C--------T---------C----G--A------------A-AA-G---T--------G-T--C--A------A------- 379
B.AR.04.04AR143170 -------------------------------G-----G------------------------------------------------C-----------A----------------------A-------A-AA------------------------------------- 217
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------A---------------CGC---------------T--------------------------A--------------------------------G----G-----------------------------G--------C----------------- 221
B.BR.06.06BR1119 ------------------------------C------G-C--------T----------------------------------TA-------------T------T-----------------------A-A-A-------------G-----A---------------- 427
B.CA.07.502_1191_03 --------------------A--------------------G-----------C---------------------A----T-----C---------------------G-G--------C---------A-A-----------------T-------------------- 431
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------------------------------------G-C----G-----------------------A--------------G-----C--C-------------------G--------A---G------AT----T----G-----T---A---------------- 470
B.CN.10.DEMB10CN002 ------------------------------C--------C----------------------------A-----------------C---T--A----T-----G--------------C---A-----T--CA------------------------------------ 376
B.CO.01.PCM001 --------T-----------A-----------G-----------------------------------A------A----T-----------------TC-G---T----------T----------------------------------------------------- 215
B.CU.99.Cu19 ------------------------GCC----------G--------------------------A---A--------------------C------------------------------------------AC----T----G-------------------------- 551
B.CY.09.CY266 -G-----------------------------------G-C--------G--------------------------A----------C--------------------------------C------------------------T-T----------------------- 221
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------------------------GC----------G-C-------------------------------------------------C------------------G-G------------------T----G---T--------G---------------------- 221
B.DK.07.PMVL_011 --------------------------------G------C----------------------------------------------C--C-----------------------------------------A--G---T------------------------------- 369
B.DO.05.05DO_160884 ------------------------------C-----------------C-------------------------------T---A-------------T--G--G---A----G-------A-----------A---AT--------------A-T-------------- 215
B.ES.10.DEMB10ES002 -----------G--------------------------------------------------------A--G--------------------------T-----G---G---G----------------A-A-A-------------G-T------------A------- 378
B.FR.11.DEMB11FR001 --G------C-----------------------------------------------------------T----------------------------A-------------G-------C------------A---------G------------GT------------ 259
B.GE.03.03GEMZ004 --------------------------------------T--G--------------------------------------T-----------------------------------T----A----------CA------------------------------------ 215
B.HT.05.05HT_129389 ---------C-C--------------------------------------------------------------------T-----------------T---------G----G---------------------------------G---------------------- 215
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------C----------A---------C-------G--------C--------------------------------T-----------------T-----------------T----------------A---------------T-----A-------------- 215
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------------A----GC--------------------------------------------G------------T-A----------------------------------A-------A-------AT--------G-T-------------------- 388
B.KR.12.12KYY10_10742 -G-----------------------G---------C-GGC--------------------------------------------------------------------G--------------------T---------------------------------------- 864
B.NL.00.671_00T36 -------------------------------G---------------------------------A--------------------------------T-----G------------------------------------------G---------------------- 536
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------G------------------------C--------------------------------T-------------------C---------------------------------------------------------G---------------------- 422
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------Y--------------------------C-G--------------------------------------------------C--A-----A---------GG--G---T-------R-------AC------------G----------------------- 215
B.RU.11.11RU21n --------C----------------------GG-----------------------------------A--------------------C--C--------------G----G--------A---------A-A---------G-------------------------- 554
B.TH.07.AA040a_WG11 --------------------------------G---------------C------------------------------A----------------------------C------------------------C-------------G------C--------------- 362
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------G------------------C-------------------------------------------------T---A-------------T-----G-------GG-----C-----G---T---C---------G-----------------G-------- 215
B.TW.94.TWCYS_LM49 -G-G---------------------------------G------G---C--------------------------A----------C--C-----------------------------C-----------------A------T------------------------- 1009
B.UA.01.01UAKV167 --------------------------------------------------------------------------------------------------C-----G--------------C------------------T------------------------------- 215
B.US.11.ES39_42 ------------------------------------C----G--------------------------------------------C-----------C--------------G--------------CT-A--G-----------------C--A-------------- 959
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------------------G-------------G------------------------------------------------------------T-----G---GG--G----------------T---A-------------A------C--------------- 215
B.YE.02.02YE507 -G---------G--------------C-----G-----------------------------------------------T--------C-----T--A---------G--------------------T----------------T----------------------- 215
C.AR.01.ARG4006 -G----AA-----A-----------------CC----TGA-G-----CC----C-----------------G---A----T------G-C--------T---------A--------------------A-AA--------------G-T---------------A-G-- 215
C.BR.07.DEMC07BR003 -G----A------------------------CT----TGA-G-----CC----C-----------------G---A----T---C--G-C--------T-----G-----GAG--------A-------A-CCA-------------G-T------------A--A-G-- 372
C.BW.00.00BW07621 ------A----------------G-GA--GC-T----TGA-------C-----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A-AAA-------------G-T------------A----G-- 387
C.CN.09.09YNLX133sg ------A-----------------------C-T----TGA-G-----CC----------------------G---A----T---C----C----A---T-----G---G------------A-------A-AAA-------------G-T------------A----G-- 221
C.CY.09.CY260 ------A------------------------C-----TGC-------CT----------------A-----G---A----T---C----C-----T--T----------------------A-------A--A-C--------------T---A--------A----G-- 221
C.ES.07.X2118_2 ------A-C---------------------CGC----TGA-------CC--A-------------A-----G---A----T---C----C--------T----------------------A-------A--AAT------------G-T------------A----G-- 453
C.ET.02.02ET_288 --G---A-A-----------A---------C-T----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G------AC---A----A-------A-AAA---AT--------G-T---A-A------A----G-- 215
C.GE.03.03GEMZ033 ------A-----------------------C-C----TGC-------CC----------------------G---A--------C----C--------T-----G---G----C-------A-------A-AAA-------------G-T------------A----G-- 215
C.IL.98.98IS002 ------A-A-----A-----A---------CGC----TGC-------C-----------------------G--CA----T---C----C-----T--T----------------------A---G---A---A-------------G-T---A-A------A------- 356
C.IN.09.T125_2139 ------A-----------------------C-C----TGC--------C----------------------G--TAA---T---C----C--------T-----G------------------------A--AA-------------G-T------------A----G-- 1010
C.KE.00.KER2010 ------A-A---------------------C-T----GGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G-----------A----A-------A-AAA-------------G-T------------A----G-- 215
C.MM.99.mIDU101_3 ------A-----------------------C-C----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A-AAA-------------G-T------------A------- 389
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------A-----------------------------C-GC-------CC----------------------G---AA---T---C----C----A---T----------------------A-------A-AA----------C---G-T--C---------A----G-- 1011
C.SN.90.90SE_364 -G----A-----------------------C-C----TGC-------CC----------------A-----G---A----T---C----C--------T-----G-----------------G------A--AA-------------G-T------------A----G-- 215
C.SO.89.89SM_145 -G----A-----------------------C-C----TGA-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A--AA-------------G-T------------A----G-- 215
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------A------------------------GC----TGC-------C-----------------------G---A-------GC----C-----T--T-----G---GA-----------A-------A--AA-------------G-T------------A----G-- 1011
C.US.11.17TB4_4G8 ------AA----------------------C-C----TGC-G-----CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A-ACA-------------G-T------------A----G-- 340
C.UY.01.TRA3011 -G----A------A----------------C-T----TGA-G-----CC----C-----------------G---A----T---C--G-C--------T-----------------T----A-------A-AAA---A---------G-T--C---------A--A-G-- 215
C.YE.02.02YE511 ------A------------------------------TGC-------CC----------------------G---A----T--------C--------T----------------------A-------A-AA--------------G-T------------A---CG-- 215
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ------A-----------------------C-T----TG--------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G--C-------------A-------A--AA-------------G-T------------A------- 1009
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -G----AAAC----------A---------C-T----TGC-------CT----------------------G---A----T---C----C--------T--------------C--T------------A-AAAC-----G------G-T--C---------A----G-- 365
D.CD.83.ELI ------------C-------A----------------G-C---------------------------------------AT---C-------------T----------------------A-------A-A--G------------G-TA-----------A------- 556
D.CM.10.DEMD10CM009 TC----------C-------------C----GG-----GC----------------------------------------T---C-------------T-----G---G----T-----C-A---------AA-C------G-----G--A--A---------------- 376
D.CY.06.CY163 -C----------C-----------C-C-----G---C-GC----------------------------------------T---A-------------T-----G--------C-------A---------A--C------------G-T---------A-T-------- 221
D.KE.11.DEMD11KE003 GC----------C------------GC------------C-------------------------------G--------T---C-------------T----------------------A-------A--------T--------G-TG----------------G-- 360
D.KR.04.04KBH8 ------------C-------AA----A----TG--C---C-G------------------------------A-------T---C-------------T-----G------A-----------------A-A-----------------TA-A---------------A- 969
D.SN.90.SE365 ------------C-------A-----------------GC----------------------------A-----------T---C-------------T-----G-----------T------------A-A---------------G-TA------------------- 1009
D.TD.99.MN011 -G-----A----C-------------C-----G-----GC----------------------------------------T---C-------------T-----G--------T-------A---------A--C--------G---G-TA--A---------------- 228
D.TZ.01.A280 ------------------------------------C--C-----------------------------T----------T---C-------------T-----G-----C----------A------..........---------G-TA------------------- 205
D.UG.11.DEMD11UG003 -G-----AA---C----T--A--G--C----G-------C-------------------------A------------------A-C------T----TC-----------------------------A-A---------------G-TA----------------G-- 365
D.YE.02.02YE516 ------------C------------GC---------CG-C----------------------------------------T---C-------------T--------------T-------AG--------A--C------------G-TT-GA-------T-------- 215
D.ZA.90.R1 -G------------------A---------C------G-C-----------------------------------A----T---C-------------T----------------------A---G---A---C---------------TA------------------- 356
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ...................................................-----------------------------T---C--G----------T-----------------------GA-----A-A--G----------------------------------- 119
F1.AR.02.ARE933 --G--------------G-------------------G-C-G------T----G------------------------------A--G----------TC--------G-----------C--A-----A-A-----------C------A------------------- 319
F1.BE.93.VI850 -------A---------G-------------G-------A-G------C--A----------------------------T---C--G----------TC--------------------CA-A-----A-AA------------------------------------- 365
F1.BR.07.07BR844 ---G----A--G-----G---------------------A-G--G---C--A----------------A-----------T---A--G----------TC--------G-----------C-GAG----A-A------T-----T----T-------------------- 773
F1.CY.08.CY222 -----------------G------------C--------A-G--G---C-------------------------------T---C--G----------TC---------------------AGA-G---A-A--------------------------------G----- 221
F1.ES.11.DEMF110ES001 --------------A--G-------------------G-A-G------T-------------------A--------G--T---C--G----------TC--------------------C--A-----A-A-------------------------------------- 361
F1.FI.93.FIN9363 -----------------G------------C------G-A--------C-------------------------------T---A-AG----------TC--------------------CA-A-----A-A-C----A----G------A------------------- 351
F1.FR.96.96FR_MP411 -G------A-----A--G-------------------G-A-G--G---C--------------------T----------T------G-------A--TC--------C------------AG------A-AA------------------------------------- 221
F1.RO.96.BCI_R07 -------------------------------------G-A-G--G---C--------------------T----------T--------------A--TC--------C-------------GA-----A-A--------T----------------------------- 1049
F1.RU.08.D88_845 -----------------G-------G-----------G-C----------------------------A------A----T-----CG----A-----TC-------------G-----C-A-A-G---A-A-C---------G--------C-C---------G--G-- 466
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------------------------------C------GGC-G------C-------------------------------T---C-------------T---------A----T-------A-------A-ATT---A--G----------------------------- 375
F2.CM.97.CM53657 -----------------------G-------------GGC-G---------------------------------A----T---C-------------T-----G---AAG----------A-------A-A-----A-------------------------------- 215
G.BE.96.DRCBL -----------G-------------------G-----G-A-G------T----------------------G--CA----T---C----C--------T---------G-------T---CA-A-----A---C----T-G------G-T--C--A------A----G-- 995
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------G------------------------C--A-G-----------------------------G--GA----T---C----C--------T---------A-------T---CA-------A--AC----T-G-----C--T--C---------A----G-- 394
G.CN.08.GX_2084_08 -----------G-----------------------C---C-G------C-------------------A--G--GA----T---C----C----A---C---------G----T--T---T-GA-----A---AC-----G------G-T--C---------A----G-- 247
G.CU.99.Cu74 ---------C-G-------------------------G-A-G------C-C--------------------G---AA---T---C-C--C--------T-------------G---T---CA-------A--AAC--AT-G------G-T--C--A----C-A----G-- 623
G.ES.09.X2634_2 --------------------A----G----C--------C-G-----------------------------G---A----T---C----C--------T---------G-------T---CA-------A---T---A--G------G-T--C---------A----G-- 487
G.GH.03.03GH175G -----------G-------------------------G-A-G------C--------------------A-G--GA----T---C----CT-------T---------G-------T---CAG------A--ATG---T-G------G-T--C---------A----G-- 1053
G.KE.09.DEMG09KE001 -G---------G-----------------------C-G-C--------T----------------------G--GA----T---C----C----A---T---------GA------A---CA-------A--A-G---T-G--------TA-C--A------A----G-- 394
G.NG.09.09NG_SC62 ---------C-G-------------------G---C-G-A-G------T----------------------G--GA----T---C----C--------C-------GTG-------T---CAG------A--ATG-----G---------A-C---------A------- 217
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B.FR.83.HXB2 AAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAGAAAAAATATAAATTAAAACATATAGTATGGGCAAGCAGGGAGCTAGAACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACAAATACTGGGACAGCTACAACCATCCCTTCAGACAGGATCAGAAGA 1010
Gag _K__I__R__L__R__P__G__G__K__K__K__Y__K__L__K__H__I__V__W__A__S__R__E__L__E__R__F__A__V__N__P__G__L__L__E__T__S__E__G__C__R__Q__I__L__G__Q__L__Q__P__S__L__Q__T__G__S__E__E
G.PT.x.PT3306 ---------C-G----A--------------------G-C-G------T----------------------G---AA---T---C-C--C--------T------T--A-------T---CA-------A-----A-AT-G------G-TG-C---------A----G-- 959
G.SE.93.SE6165_G6165 -----------G-------------G----TC-------A--------C----------------------G--GA----T---C----C----A---T---------G-------T---CA-------A--A-----T-G--------T--C---------A----G-- 413
H.BE.93.VI991 -------------------------G-----------GGC--------C-G--------------------G---A----T---C----C--C-A---T---------G----T-----CCA---------A-----------G---G-T---A--------A------- 396
H.BE.93.VI997 -------------------------------------GGC-------------------------A-----G---A----T---C----C--C-----T------T--G-----------CT-------A-A-A---A----GG-----TA--A--------A------- 337
H.CF.90.056 ---------C---------------------------GGC--------C----------------------G---A----T---C----C--C-----T---------C-----------CT---G---A-A-A----A----G---G-TA--A--------A------- 357
H.GB.00.00GBAC4001 -------------------------------------GGC--------C----------------------G--CA----T---C-C--C--C-A---T---------G----T------CT-A-----Y-A------A----G---G-T------------A------- 531
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------T--C-G----G-C-----G----------C-GGCG------------------------------G--CA---AT---C----C--------TC--T-GTG-G--------G--GA---G-----A-T----A-C------GAT---T-A------G----G-- 208
J.CM.04.04CMU11421 -----------G-----------G------CGT----GGC--------T----------------------G--CA----T---C----C----R---TC-----------A--------CA-------T-A-T------C--------TTA---A-----GA------- 528
J.SE.93.SE9280_7887 -----------G-----------G-------------GGA----G---C----------------------G--CA----T---C----C--------TC----GT--G--A--------CA---------A-T------C------G-T--C---------A--C---- 333
J.SE.94.SE9173_7022 -----------G------------------C------GGA--------C----------------------G--CA----T---C----C--------TC----GT--G--A--------CA---------A-T------C------G-T------------A------- 334
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------A----C----------------------C-GGC--------C-------------------------------T---C----C---AA---T-----G---GT----------C-G------A-AA----A-----------------A-----C--G----- 221
K.CM.96.96CM_MP535 --G---------C--------------------------C-G------C-------------------------------T---C-C--C--------T-----G---A-----------C-G------A-AAC---AA----G------A----A-------------- 221
01_AE.AF.07.569M ------------C-------A-----------------GA-G------T----------------A---T-----A--------C-------------A---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T--CA---------------- 222
01_AE.CN.10.CYM059 ------------C------------------------GG--G------T--------------------T-----A-G------C----C------------------G-T-----A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T--CA---------------- 476
01_AE.HK.04.HK001 ------------C------------------------TGA--------C----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-G-----A---CA---G---A-A-A----T----GT--A-T--CA---------------- 387
01_AE.JP.x.DR0492 ------------C----------G-------------GGA-G------T----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA---G-----A-A----T----GT--A-T--CA---------------- 1028
01_AE.TH.04.BKM ------------C------------G------------GA-G------C--A-------------A---T-G---A----T---A----C--------T---------G----G--A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T--CA---------------- 971
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ------------C-----------------------CGGA-G------T----------------A---T-----A-------------C--------T---------G-------A---CA---C-------A----T----G---AGT--CA-A-----G-------- 446
01_AE.TH.90.CM240 -----------GC------------GA----------GGC-G------T----------------A---T-----A--------C----C---A--T-T---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T--CA---------T------ 575
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------C------------------------GGA-G------T----------------A---T-----A--------C----C--------T---------G-------A---CA----C--A-A-A----T----GT--A-T--CA---------------- 274
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------------C------------------------G-C----G---C----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A---A---AT-----T--G-T--CGG-------A------- 377
02_AG.ES.06.P1261 ---G-----C---------------------------G-C--------C----------------------G--CA---A-T--C----C--------T---------G-------A---CA----C--T--AA----T----G---G-T--CGG-------A------- 462
02_AG.FR.91.DJ263 --G----------------------------------G-C--------C----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA---GT--A-A-A----T-----A--G-T--CGG--------------- 373
02_AG.GH.03.03GH181AG -G-----------------------------------G-C--------T--------------------T-G---A----T---C----C--------T---------G---G---A---CAG---C--A---A----T----GT--A-T--CAG--------------- 1046
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --------------------------A--G-------G----------C--------------------T-G---A--------C----C----A---T-----G---A-------A---CAG---C--A---A---AT-----T--AGT--CAG---------G----- 678
02_AG.LR.x.POC44951 -G----A----------G-------------------G-C--------C--------------------T-G---A--------A----C--------T---------G-------G---CA-------A---AG---T-----T--A-T--CAGT-----------G-- 1020
02_AG.NG.x.IBNG -------------------------------------G-C--------C----------------------G---A--------C----C--------T---------G----G--A---CA----C--A---A----T-----T--G-T--CAG--------------- 550
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -G-----------------------------------G-C--------C----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T-G---T--A-T--CA---------------- 222
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------------------------------------G-C--------C----------------------G--CA-G------C----C--------T---------GG------A---CA-------A---A----T--------A-T--GAG--------------- 222
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------------G---------G-A-------CC----------------------G---A-------GC----C---A----T-----------------A---CA-----------A----T--------A-T--CA---------------- 242
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -GG----------------------------------G-C-G------C----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA----T--A---A----T-----T--A-T--CA-A-------------- 376
05_DF.BE.x.VI1310 ------------C-------A-----------G----G-C--------T-------------------------------T---C-------------T-----G----------------A-------A-AA-C---T--------G-TA-----------A------- 386
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------C--------------------------A-G-----CC----------------------G---A--------A----C--------T---------G-------A---CA---G---A-A-AG---T-----T--A-T--CA---------------- 1038
07_BC.CN.98.98CN009 ------A----------------------GC-C----TGC-------CC----------------------G---A----T---C-------------T-----G------------------------A--AA-------------G-T------------A----G-- 357
08_BC.CN.06.nx2 -G----A-----------------------C-C---CTGC-------C-----------------A-----G---AA---T---C----C--------T-----G-----------A----AG------A-AAA-------------G-T------------A----G-- 967
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------A-----------------------G-A-G--G---C--------------------T-G---A-----------G-----A----C---------A---G---G---CA-------T---A----T----G-----T---AG--------------- 221
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------C--C-----------------C--------C--------T-------------------------C-----T---A-------------T----------------------A-------A-A---------------G-TA----------------G-- 389
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------------------------GA---C------GGC-G------C----------------------G---A--------C----C---A----T---------G-------A---CA-------A---T---AA--------G-T--CA-T------A------- 386
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------G-------------------------G------------------------------------------------------------A---------------------C--A----TA-A-------------------------------------- 1030
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------G-------------------G---C-G-A-G------C-------------------A--G--GA----T---C----C--------T---------A-------T---CA----------A-----T-G--------T--C--------------G-- 388
14_BG.ES.05.X1870 -----------G-------------------------G-C--------T----------------------G---A----T---C-C--C----A---T---------G-------G---CA-------A--------T-G------G-T--C---------A----G-- 486
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------C-------A-----------G------C--------C----------------A---T-G---A--------A----C---A----T------T--G-------A---CA---------A-A----T----GT--A-T--CA---------------- 418
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------C-------A----------------G-C--------C----------------------------C--T---A-------------T-----G----------------A-------A-A---------G-------TA--A---------------- 377
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------C------------G-----------G------------------------------------------T-----C-----------A---------G----C------C--A-G---A-A-------------------------------------- 215
18_cpx.CU.99.CU76 --------------------A----------------G-C--------T-G--------------------G--GA----T---C-C--C------------------G-------A---CAG------A-A-A----T-----T----TA-CA-A-------------- 327
19_cpx.CU.99.CU7 --------------T--C------------C------G-A-G------T--------------------T-G---A--------A----C---A----T------T--G-------A---CAG------A-A-A----T-----T--A-T--CA---------------- 236
20_BG.CU.99.Cu103 -----------G-------------------------G-A-G------C-C--------------------G---A----T---C----C--------T---------GT------T---CA-------A-AAAC---T--------G-T--CA-A------A----G-- 485
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------C-------A---------C----C-G-C--------T-------------------------------T---A-------------T-----G----------------A-------A-A--G--------------TA------------------- 215
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------------A---------------C------G-A-G------T----------------A---T----CA--------C--G-C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------AGT--CA---------------- 215
23_BG.CU.03.CB118 -----------G-------------------------G-A-G------C-C--------------------G--CA----T---C----C--------T---------G-------T---CA-------A--A-C---T-G------G-T--CA-A------A----G-- 459
24_BG.ES.08.X2456_2 ------A------------------------------G-A-G------C-C--------------------G--CA----T---C-C--C--------TC--------G---G---T---CA-------T--AAC--A--G------G-T--C--A-----GA----G-- 470
25_cpx.CM.02.1918LE -----------G-----G------CG-----G-----G----------T----------------A-----G---A--------C----C---A----C-------ATGG------A---CA---------------AT-----T--G-T---A---------------- 215
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------A--C----A----------------------G-C--------T----------------------G---AA---TT--A----C--------T---------G-------A---CA---------A-A----T----G---G-TG--A---------------- 1030
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------------------G-----------GGA-G------C----------------------G---A--------A----C--------C------G--G----T------TT-G-C------A----------G---G-T--C----------------- 1013
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------------------G---------------------------------------T--------------------C------------------------------A-A-----------G--------A----------------- 379
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------------------T------------C----------------------------------G-----------------------A--------------------------------ATC------------------------------------ 381
31_BC.BR.04.04BR142 -G----A-----------------------C------TGA-G-----CT----C-----------------G---A----T---C--G-C--------T-------------G--------A-------A-ACA-------------G-T---A--------A--A-G-- 467
32_06A1.EE.01.EE0369 -------------------------G---------------G-----C-----------------------G---A-------GC----C--------T---------G-G-----A---CAG--G---G---A----G--------G-T--CAG------G-------- 660
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------C------------------------GG--G------T----------------A---T-G---A--------A----C--------T---------G-------A--CCA---G---A-A-AC---T----GT--A-T--CA---------------- 323
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------C-------A----------GT---C-GA-G------C--------------------T-----A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T--CA-------------G-- 215
35_AD.AF.07.169H -----------------------G-------------G-C-G--G---T----------------------G---A----T---C----C---A----T---------A-------A--CCA-------A---A----T--------G-T--CA---------------- 222
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------------------------------------G-A--------T----------------A---T-----A-----------G-C--------T------T--G----G--A---CA-------A-A-A-------------A-T--CA---------------- 215
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------------------------------C------G-A-G------T----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A--CCAG------A-A-A----T-----T--A-T--CA---------------- 215
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------------------T-----------------------C--C-----------------------------T-----------------A------T--------------C--A-----A---C---T-------------------------------- 436
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------------------------------G-C----------------------------------------T-----C------------------------------------------A-A-C------------------------------G----- 484
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------A-----A--------G------------C-------------------------------AT-----------------------A----T-----G---G-----------------------------T----C-------------------------- 493
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------G-----C---------------------------G---------------------- 539
43_02G.SA.03.J11223 -----------G--R----------------------G-A-G------Y----------------------G---A----T---A----C-----T--T------T--G-------A---CA-------A---A----Y-M--RT--A-T---AG--------------- 544
44_BF.CL.00.CH80 --------A-----A----------------------G-A-G--G---C--A----------------------------T------G----------TC--------C-----------C--A-----A-A-----A-------------------------------- 449
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------------------------------------C-G-----CT----------------------G--CA--------C----C------------------G-------A---CAG------A-A-A----T--------AAT--CA---------------- 1002
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------------G-------------------G-A-G------C-GA----------------------------T---C--G--T-------TC--------C-----------C-GA-----A-A-C---A------T------------------------- 463
47_BF.ES.08.P1942 --------------------A----------C---------G-----------------------------------------TC--------------------------------------------------------------G---------------------- 455
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------C------------------------GGC-G------T----------------A---T-----A--------C----C--------T---------G-------A---CA----C--A-A-A----T----GT--A-T--CA---------------- 221
49_cpx.GM.03.N26677 ------------------------------C------G-C-G------C----------------------G---A-------------C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------G-T--CA-A-------------- 445
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -G---------------------------G-------G------------------------------------------------C--C-----------------------------C-----G-----------------------T----------------R--- 217
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------------C-----------------------C-GA-G------T----------------A---T-R---A--------C----C--------K---------G-------A---CA-------A-A-A----T----RT--A-T--CA---------------- 327
53_01B.MY.11.11FIR164 -G-------C--C------------------------GSA-------------------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-G-----A---CA-------A-A-A----A----G---R-T---A---------------- 356
54_01B.MY.09.09MYSB023 -G-----------------------------------G-C-------------G--------------A----------A-------------------------T---------------A-----------A-------------G---------------------G 409
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----C------C------------------------GGC--------C----------------A---T-G--GA--------C----C--------A---------A-------A---CA----C-GA-A-A----T----GT--A-T--CA---------------- 326
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------A-----------------------CGC----TGC-------CT----------------------G---A----T---C----C----AG--T-----G---G------------A----T--A--AA-------------G-T------------A----G-G 221
61_BC.CN.10.JL100010 ------A-----------------------C-T----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A-AAA-------------G-T------------A----G-- 458
O.BE.87.ANT70 C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C-------CT----------------A-----G---A--------TG--------AG--AC-------TG----G--TAA-GAGA-GC-G--ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G-----CAG 1061
O.CM.91.MVP5180 CG----A-------------ATCT--A--GGC-----GGC--------T----------------------G---A---A----TG---------T--A--------TG-------TAC-GAG---C-G--ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G-----G-- 1036
O.CM.98.98CMA104 C-----AA-----A------AT-T--A--G-------G-C--------T----------------------G---A-------TTG--------AG--AC-------TG-------TAA-GAGA--T-GT-ACA----T--G-G---G-T--CA-------G------AG 493
O.FR.92.VAU C-----A------A------ATCT--A--G--------GC--------T--A---------------G---G--CA----T---TG--------AG--AC-------TG-------TAA-GA----C-GT-ACA----T--G-G---G-T--CA-------G------AG 570
O.GA.11.11Gab6352 C-----A------A------AA-T--A--G-------G-C--------T----------------------G---A--------TG--------AG--AC-------TG-------TAA-GAGA--C-GT-ACA----T--G-G---G-T--CA-------G-----CAG 221
O.SN.99.99SE_MP1299 C-----A------A------AT-T--A--G-----C-G-C--------T----------------------G--CA---C----TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAGA--C-GT-ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G------AG 1063
O.US.10.LTNP C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C--------T----T-----------------G---A--------TG--G-----AG--A--------TG----G--TAA-GAGA-GC-GT-ACAG---T--G-G---G-T--CA-A-----G------AG 982
N.CM.02.DJO0131 GC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GAGC------GCC--GT----AAAC--AT--G-----G-T--CGCA-----G-------G 480
N.CM.04.04CM_1015_04 GC----TAT--G--A--------------------C---A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GC-C-------AC--GT----AAAC--AT--G-----G-T--CA-T-----G-------G 482
N.CM.06.U14842 GG----TAT--G--A-----------------G--C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G-CC------GCC--GT-R--AAAT--AT--G-----G-T--CA-T-----G-------G 481
N.CM.95.YBF30 TC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G--C------GCCA-GT----AAAT--AT--G-----G-T--CA-------G-------- 568
N.CM.97.YBF106 GC----TAT--G-----------------------C-G---G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GA-T------GCC--GT--A-AAAC--AT--G-----G-T--CA-------G-------G 569
N.FR.11.N1_FR_2011 GC----TAC--G--A--------------------C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G--------KGTC--GT----AAAC--AT--G-----G-T--CA-------G-------G 375
P.CM.06.U14788 -G----A--C-T--A-----A--T--------------GC--------G----------------A-----G---A----T---TG---------G--TA-G------G-G--------CGA-A--T--T-A-AG---T--G-----G-T--CAGA-----C--Y--T-G 496
P.FR.09.RBF168 -G----A--C-T-A------AA-T-------------TGC-------------------------A-----G---A----T---TG--------AG--TA-G------G-----------GA-A--T--T-A-AG---T--G-----G-T--CAGA-----T--T--T-G 1054
CPZ.CD.06.BF1167 TCGG-AA--C-TC-C-----A--C------------CTTA----G---C----G-----CG---AT--AT--C-G--------TT-G-----C------A-G------G----T--T--C---A-G--CA-TATG--A--CTC------AG-AG-A-T---G---CC--- 1019
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------A--C----A--------------------C-TGA-G------T----------------A-----G---A-------TTG---C-----T--AA-G----ATG-------T---GAGA-GT--T--AA-------G-----G-T---A-------G-------G 579
CPZ.GA.88.GAB1 ---G-----C-T-----C-------GA----G-----TGA-G------T----------------------G---A--------TG-G-C--C--G--AA-G----GTAAG-----A----CTA--T-GT-ACA---AT--G-G---G-T--CA-A-----C-------G 1047
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -GC---A--C-T--A--C--A--C--------G--CTT-A--------C----------CG-A--C-----C-----C-----GA-G-----C--T--TA-G----ACAA---------CT-GA----CA-CCTC--------G--C--AA-AG-C-TT--C--TCC--- 570
CPZ.US.85.US_Marilyn --G------C-T--A--T--------------G----TGA-G------T----T-----------------G---A----T--TTG---C--A--T--AA-G------G----C------CTC---T--T-AAA----T--G-----G-T--AA-A--------G----G 1052
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B.FR.83.HXB2 ACTTAGATCATTATATAATACAGTAGCAACCCTCTATTGTGTGCATCAAAGGATAGAGATAAAAGACACCAAGGAAGCTTTAGACAAGATAGAGGAAGAGCAAAACAAAAGT...............AAGAAA.........AAAGCA...CAGCAAGCA.......... 1143
Gag __L__R__S__L__Y__N__T__V__A__T__L__Y__C__V__H__Q__R__I__E__I__K__D__T__K__E__A__L__D__K__I__E__E__E__Q__N__K__S__.__.__.__.__.__K__K__.__.__.__K__A__.__Q__Q__A__.__.__.__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -A---A--------T---------------------------A--------------TG--------------------Y----T--A---------ATAA----T--G--C...............---C--.........-GGA-T...--A--G---.......... 354
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -TA--A------------------------------------A-------------G-G-G--G--------------------T--A--------GATA-----T--G--C...............---C--.........-GGA--...---------.......... 354
A1.ES.06.X2110 -----A--------T-------------GT------------A---------------G--------------------G----T--A--------GATA-----G-----C...............---C--.........-GGA-T...--A--G---.......... 387
A1.IT.02.60000 -T---A------------------------------------A------C-------TG-------------------------T--A---------ATA-----T--G--C...............---C--.........--GA-C...--A--G---.......... 1154
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----A--------TC-----------------------C--A-----GCAA---A--G----------------G---C----T--A---------AT------T--G--C...............--T---.........G-GA--...--A------.......... 520
A1.RU.11.11RU6950 -T---A------------------------T-----------A------C----------------------------------T--A---------ATA-----T--G--C...............---C--.........--GA-C...--A--G---.......... 685
A1.RW.11.DEMA111RW002 -G---A----------------A----------------C--A-------------CTG---G---------A-----------T--A--------GATA-----G-----C...............---C--.........--GA--ACA---GC----.......... 500
A1.SE.95.SE8538 -----A------------------------T----GG--C--A------C-------TG----G---------------C----T--AT--------ATA-----G--G--C...............---C--.........--GA--...--A--G---.......... 348
A1.TZ.01.A341 ------------------------------------------A------C-------TG--------------------C----T--A---------AT------T--G--C...............C--C--.........--GA--...--A--G---.......... 348
A1.UA.01.01UADN139 -----A--------------------T---------------A------C------------G--------------G------T--A---------ATA-----T--G--C...............---C--.........--GA--...-----GT--.......... 348
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------------T---------------------------A-------A-----------G----------------C----T--A---------ATA-----T-----C...............---C--.........--G-A-...--A--G---.......... 492
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -A---A---C--------------------------------A--------------TG-------------------------T--A---------ATA-----T--G--C...............---C--.........--GA--...-----G---GCCGCAGCCC 585
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------------------A-----GT------C-T---T-------A-------G--------------------C----T--A-----------A---------T-C...............---C-G.........--GA--...-----G---.......... 490
A2.CM.01.01CM_1445MV -----A----C-----------A-----GT------C-A---A-------AA------G-------------------CC----T--AT-------G------------TAC...............---C-G.........--GA--...-----G---.......... 348
A2.CY.94.94CY017_41 -----A--------------------T-GT------C--G--A---------G----TG--------------------C----T--A-----------A------.....................---C-G.........---A--...-----T---.......... 506
B.AR.04.04AR143170 G----A------------C---------GT--------T---A--C-G--A-G-----G----G-----------T--------G---C----------A--------G---...............C--C--.........--GA--...--------G.......... 350
B.AU.04.PS1038_Day174 -----A----------------A-----GT------------A------GA-------G--------------------C--------------------------------...............------.........--G---...---------.......... 354
B.BR.06.06BR1119 ---------------------------------------------------------C--------------------------T--A-----------A-----T------...............------.........----A-...-----G---.......... 560
B.CA.07.502_1191_03 ---------C----TC------------GT------------A-----------------------------------------A--------------A----G-------...............------.........--G-T-...---------.......... 564
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----AG--------C--------------------------A-------A------TG----G--------------------T------------------------T--...............------.........-GG-A-...---------.......... 603
B.CN.10.DEMB10CN002 -----A---------------------------------------------------TG---G----------------C----T---------------------------...............------.........--G---...-------A-.......... 509
B.CO.01.PCM001 G----A--------T-------A-----GT------------A---------------G--------------------C----T-G-------------------------...............------.........------...---------.......... 348
B.CU.99.Cu19 -----A----------------------GT--------------------A-------G---------------------------G---------G---------------...............------.........------...----T----.......... 684
B.CY.09.CY266 -----A----------------------GT------------A---------------G-------------------------T--------------A------------...............------............---...---------.......... 351
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----A--------T---C---------------------------------------G-------------------------T--------------------------C...............------.........-GG---...----C----GCAGCTGGTG 364
B.DK.07.PMVL_011 -----A-------C--------------GT------------A-----------------------------------------G--A------------------------...............------.........--G-T-...--A-----GGCAGCG.... 508
B.DO.05.05DO_160884 -----A---C------------A-----GT---T--------A--------------C----G---------A------------------------------------G--...............------.........------...-------AG.......... 348
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------------C--C--------------T--------A----G-G--------G-------------------------A---G--------------------G-A...............------.........G-G---...----C----.......... 511
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------A-----GT--------------------A-------G-------------------------A---------------------------...............------.........------...---------.......... 392
B.GE.03.03GEMZ004 -----A--------T---C---------GT-------------------G--------G-------------------G--------A-----------------------C...............---G--.........--G-T-...---------.......... 348
B.HT.05.05HT_129389 ---------------C--------------------------A--C----A-------G--------------------C----T-G---------G------------T--...............------.........--G---...--A------.......... 348
B.JM.05.05JM_KJ108 -----A------------C---------GT---------------------------T--------------------------G---------------A----T------...............------.........--GATG...---------.......... 348
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------TC---GT-------GT---T--------A--------------A-----------------------G----------------------G-------...............------.........------...---------.......... 521
B.KR.12.12KYY10_10742 -----A--------T-------A-----GTT-----------A------------------------------------C----T---------------------------...............------.........--G---...---------.......... 997
B.NL.00.671_00T36 -----A--------T-------------------------------GC----------G-------------------------A--A-----------A------------...............------CGGGCACAGC-----...---------.......... 678
B.PE.07.502_2649_wg8 -T--------------------------GT------------------------------------------A---------------------------------------...............------.........--G---...-----CA--.......... 555
B.PY.03.03PY_PSP0115 G----A------------------------------------A-------A-------G----------------------------------------A----C-------...............------.........--G---...---------.......... 348
B.RU.11.11RU21n -----A--------T-------------GT---------------------------TG-------------------------T--A------------------------...............------.........-GG---...---------.......... 687
B.TH.07.AA040a_WG11 -T--------C---T---------------------------A--G--------------------------------------G---------------------------...............------.........--G---...------A--.......... 495
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------T---------------------------A-------A-------G----------------------------------------A------------...............------.........------...---------.......... 348
B.TW.94.TWCYS_LM49 ------------------------------T---------A-A-------A------------------------C--------A---------------------------...............------.........------...---------.......... 1142
B.UA.01.01UAKV167 -----A----------------------GT------------A-------A---------------------A--------------------------------------C...............------.........--G---...---------.......... 348
B.US.11.ES39_42 -T---A----------------T-------------------A--C---G-T------G---GG--------------C-----T------------------------T--...............----G-.........--G---...---------.......... 1092
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------------------------------------------A-----G-A-------------------------------------------------------------...............------.........------...------............. 345
B.YE.02.02YE507 -----A--------T-------------GT-------------------CA------TG-----------------------------------------------------...............------.........------...---------.......... 348
C.AR.01.ARG4006 -----T------------------T-----T-----------A---GC--AA---------CG---------A-----C--------A---A-----------G-A------...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 348
C.BR.07.DEMC07BR003 ----GT-------C----------T---GTT-----------A---G---A-------G--CG---------------A--------A---A-------A------------AGG....................................-----G---.......... 496
C.BW.00.00BW07621 ------------------C-----------T-----------A---A---A------TG--CG------------G--A------C--------A----A------C-----...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 520
C.CN.09.09YNLX133sg ---------------C--C-----------T-----------A---GC-GA------AG--CG---------A-----C--------------------A----------T-...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 354
C.CY.09.CY260 --------------T---C-----------T-----------A---GC-G--------G--CG---------------C--------------------A------------...............C--C--.........---A--...------AA-.......... 354
C.ES.07.X2118_2 ---------------C--C---------GTT---CG------A---G-C--------TG--CG---------------C---------------RG---A------------...............C-AC--.........---A--...-----G---.......... 586
C.ET.02.02ET_288 --------------T---C-----------T-----------A---G--G-------T---CG---------------C-------G------------A---------GTG...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 348
C.GE.03.03GEMZ033 ---------------C--C-----------T-----------A---A--G--------G--CG------------C--C-----T--------------A-----GG--T--...............C--CG-.........---A--...-----G---.......... 348
C.IL.98.98IS002 GA---A--------T---C-----------T-----------A--CA-G-AC------G---G---------------CC----T--------------A-G----------...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 489
C.IN.09.T125_2139 ---G----------T---C-----------T-----------A---G--G-------AG--CG---------A-----C-----------------G--A--------GT--...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 1143
C.KE.00.KER2010 ---------------C--C-----------T-----------A---A-T-A------AG--CG---------------C--------------------A------------...............C--C--.........---A--...-----G-G-.......... 348
C.MM.99.mIDU101_3 --------------TC--C-----------T-----------A---TC-G-------AG--CG---------A-----C--------------------A----------T-...............---C-..........---A--...-----G---.......... 521
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---C-A----C-------C-----------T-----------A---A---AT-----TG-GCG------------G--C-------G---------G--A---------T--...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 1144
C.SN.90.90SE_364 ---------G--------C-----------T-----------A------GAC---A--G--C----------------C--------------------A------------...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 348
C.SO.89.89SM_145 --------------TC--C-----------T-----------A---G---A-------G--CG---------------C--------------------A------------...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 348
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---------------C--C---------GTT-----------A---A----------AG--CG-----------------------G------------A-----------C...............C--C--.........---A--...--------C.......... 1144
C.US.11.17TB4_4G8 ------------------------------T-----------A---A---A----------CG---------------C--------------------A-----T------...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 473
C.UY.01.TRA3011 ---C-T----C-------------T-----T---------------G---A-------G--CG---------------C--------A---A-------A----------AG.......................................-----G---.......... 336
C.YE.02.02YE511 -----A------------C-----G-----T--T--C-----A---A--GAC----CAG-G-----------------C--------A-----------A------------...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 348
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ------G--------C--C-----------T--A--------A---GC-GAA------G-------------------C--------A-----------A---------T--...............C--C--.........--CA--...---A-----.......... 1142
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------------------C-----------T-----------A---GC---------TG--CGG--------------C--------------------A-------G----...............---C--.........---A--...-----G---.......... 498
D.CD.83.ELI ------------------------------------------A---A--G-A-----TG-------------------------A-----G---------------------...............------.........--G---...---------.......... 689
D.CM.10.DEMD10CM009 ---G-T-------C----C-----------T-----------A---A----A-----TG----G-----A--A-----------A--------------A-----G--G-T-...............------.........-GG-A-......GC----.......... 506
D.CY.06.CY163 -T----------G-----C---A-------A-----------A--GGC-G-A-----------G--T--A--------------A--------------A--------C---...............------.........------...---------.......... 354
D.KE.11.DEMD11KE003 -----A--------T--------------------GG-----A---G--G-----A--G-------------------C--------------------A----C-------...............------.........--G---...---------.......... 493
D.KR.04.04KBH8 -----A--------T---------------------------A---G----A---A-TG----G-----------------------A--------G--A------------...............--A---.........------...---------.......... 1102
D.SN.90.SE365 ----------------------A-------------------A---G---A-------G--------------------G----A-----G--------A-G------G---...............------.........--G-T-...---------.......... 1142
D.TD.99.MN011 --------------T---C-----------A-----------A---G---A----C--G----G--------------------T--------------A------------...............------.........------...-------T-.......... 361
D.TZ.01.A280 -----A--------T-------------------------------AG--A-------G-------------------------A--AT---------------C-------...............------.........--G---...---------.......... 338
D.UG.11.DEMD11UG003 -A---A------------------------------C-----A---G--------A-AG-------T--------------------------------A----C-------...............------.........--G---...--------G.......... 498
D.YE.02.02YE516 --------------T---------------A-----------A---G---------G-G----G--------------------T--------------A----------T-...............------.........--G---...-C-------.......... 348
D.ZA.90.R1 ------------------------------------------A---G----------TG-----------C----------------------------A------------...............-----G.........--G---...---------.......... 489
F1.AO.06.AO_06_ANG125 G-----------G-TC----------T-GT--------T---A-------A-GA----G----G--------------------G---C----------A--G--T------...............C--C--.........---A-G...A-A-----GGCA....... 255
F1.AR.02.ARE933 G----A---G------------------GT--------C---A--------------AG----G--------------------G---C----------C-----T------...............C--C--.........--GAG-...--------G.......... 452
F1.BE.93.VI850 G----AG-------T-------------GT--------A---A---------GC--G-G---C-------------------------C----------A------------...............C--C--.........--GA--...--------G.......... 498
F1.BR.07.07BR844 G----A------G------G--------GT--------T---A-------A-G-----G-------------------------A---C----------A---------T--...............C--C--.........-GGA--...------AAGACGCAACAAG 916
F1.CY.08.CY222 G-----------G---------A---T-GT--------A---A-----G-A-------G----G--------------------A---C------C---A----C---G---...............C--C--.........--GA--...--------G.......... 354
F1.ES.11.DEMF110ES001 G----A--------T----------A--GT--------A---A---------G----TG----G--------------------T---C-----A-----------------...............C--C--.........-C-A--...A-------G.......... 494
F1.FI.93.FIN9363 G-----------------C---A-----GT--------T---A-------A-------G----G--------------------T---C----------A------------...............C--C--.........--GA--...--------GGCAGCT.... 490
F1.FR.96.96FR_MP411 G-----------G-TC------------GTT-----------A-------A------------G--------------------G---T-------G--A---------G--...............C--C--.........--GA--...--------G.......... 354
F1.RO.96.BCI_R07 G-----------G---------A-----GT------------A---------G-----G----G--------------------G---C----------A---CG-------...............C--C--.........--GA--...--------G.......... 1182
F1.RU.08.D88_845 GA--------------------------GT--------A---A------------CCTG-------T-----A-----------G---T-----------------------...............C--CG-.........--GC--...--A------.......... 599
F2.CM.10.DEMF210CM007 G----AG-------T----G------T-GTT-------A---A--------A-----AG-------------------------T---C--C-------A---G--------...............C-----.........---A--...--A--G---.......... 508
F2.CM.97.CM53657 G----A--------TC--C---A---T-GT--------A---A------------A-A---GG---------------------T---C--C-------A---G--------...............C--C--.........---A--...--A-C----.......... 348
G.BE.96.DRCBL GA---A----C---T---------------------------A-------A-------G---G---------A--G---C----GG-AG-G--AA-GATA-----G--G---...............C--C--.........----A-...................... 1119
G.CM.10.DEMG10CM008 -----A------------------------T-----------A----G----------G-------------A------C----TG-A-----AA-GATA---C-G--G---...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 527
G.CN.08.GX_2084_08 -A---A--------T----G----------------------A-------A-------G-----------C-A------A--A-GG-AG-G--AA--ATAAR-C-G------...............C--C--.........GR----...---A-G---.......... 380
G.CU.99.Cu74 G----AG-----------------------------------A-------A-------G-------------A------C----GG-AG-G--AA-G-CA-----G------...............C--C--.........---A-G...---------.......... 756
G.ES.09.X2634_2 GA---A------------------------A-----------A------G--------G-------------A------C----TG-AG----AA-GATA-----G---G--...............C-----.........---......-----G---.......... 617
G.GH.03.03GH175G G-------------TC--------------------C-----A--------A-----AG-------------A------C----G--AG-G--AA--CTA-----G--T---...............C--C--.........---......-----G---.......... 1183
G.KE.09.DEMG09KE001 GG---A-----------------------------GG-----A----GC-A-------G---G---------A------C----GG-AG----AA-G-CA-----G------...............C--C--.........--C-T-...-----G---.......... 527
G.NG.09.09NG_SC62 GA---A--------T---------------------------A-------A-------G-------------A------C----GG-AG-G--AA--ATA-----G------...............C--C--.........G--AA-...---A-G---.......... 350
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B.FR.83.HXB2 ACTTAGATCATTATATAATACAGTAGCAACCCTCTATTGTGTGCATCAAAGGATAGAGATAAAAGACACCAAGGAAGCTTTAGACAAGATAGAGGAAGAGCAAAACAAAAGT...............AAGAAA.........AAAGCA...CAGCAAGCA.......... 1143
Gag __L__R__S__L__Y__N__T__V__A__T__L__Y__C__V__H__Q__R__I__E__I__K__D__T__K__E__A__L__D__K__I__E__E__E__Q__N__K__S__.__.__.__.__.__K__K__.__.__.__K__A__.__Q__Q__A__.__.__.__
G.PT.x.PT3306 G-----------------------------------------A-------A-------G---G---------A--G---C----GG-AG-G--AA-G-CA--G--A---G--...............C-----.........---......-----G---.......... 1089
G.SE.93.SE6165_G6165 -A---A-------------G----------------------A---------------G-------------A------C----AG-AG-G--AA-GATA-----G------...............C--G--.........---AT-...-----G---.......... 546
H.BE.93.VI991 C---CA----------------A-----GT---------C--A--------A-----TG-G----------------------GG------------ATA--G--T--G-AC...............---C--.........-G-A--...-----G--CCCAGCA.... 535
H.BE.93.VI997 ----CW--------T------C-----G-----------C--A-T------A------G------------------------GG------------ATA-----------G...............C--C--.........---A--...---------.......... 470
H.CF.90.056 -----A--------T----CT-------GT---------C--A----G--AA-----TG-G--------------G--------T------------ATA------------...............C--C--.........---A--...---------.......... 490
H.GB.00.00GBAC4001 -A---A---G----T----CT-------GT------------A-----G-AA------G--C----T----GT---------A-T---G--A----GATA--G-----G-AC...............C--C--.........-C-A--...-----G---.......... 664
J.CD.97.J_97DC_KTB147 GA-A-A--------T---C----A------------------A---T-G--------C----G------------G---------------------CTTT----------C...............---G-G.........-----T...A--A--............. 338
J.CM.04.04CMU11421 -A---AG-----------C--------------------C--A---G-GGRS------G-----------------R--------------------CTA-----G--G-AC...............---C--.........C-G---...---A-----.......... 661
J.SE.93.SE9280_7887 -A---A------G--------------------------C--A-----G--------A-------------T------------G------------ATT--------G-AC...............--AC-G.........C-G---...---A-----.......... 466
J.SE.94.SE9173_7022 -A---A---------------------------------C--A-----G------------------------------------------------ATT----------AC...............--AC-G.........C-GA--...---A-----.......... 467
K.CD.97.97ZR_EQTB11 G---------C---T------------------------G-----------T---C--G---GG--------------C--------AC----------A-------G--C-...............C--C--.........--GA--...-------G-.......... 354
K.CM.96.96CM_MP535 GA---A----C-----------A-----GT--------T---A-------A-------G-------------------C--------AC----------A------------...............C--CG-.........--GA--...--A----A-.......... 354
01_AE.AF.07.569M -----A---C----------------T--------GG--C--A--C------------G-------------------------T--A-----------A-----G--G--C...............CG-C--.........--GA--...-----G---.......... 355
01_AE.CN.10.CYM059 -----A---------------------------T-GG-----A--C-----------TG---G---------------------T--A----------TA-----T--GCAC...............C--C--.........--GA--...-----G---.......... 609
01_AE.HK.04.HK001 -----A--------T--------------------GG--C--A--C------------G-------------------------T--AT--------ATA-----T--G-AC...............C-----.........--GA--...-----G---.......... 520
01_AE.JP.x.DR0492 -----A--------T-------A------------GG--C-----C------------G---GG--------------------T--A----------TA-----T--G--C...............C--C--.........--GA--...-----G-G-.......... 1161
01_AE.TH.04.BKM -----A-----------------------------GG--C-----C--G---------G-------------A--------------A----------CA-----T--G---...............C--C--.........--GAA-...---------.......... 1104
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----A--------T----G--A----------T-GG--C--A--------------AG-------------A-----------T--AC-G-------TA-----T--G--C...............C--C--.........---A--...----GG---GCA....... 582
01_AE.TH.90.CM240 -----A--------T--------------------GG--C--A--C------------G-------------------------T--A----------TA-----T--G--C...............C--CG-.........--GA--...-----G---.......... 708
01_AE.VN.98.98VNND15 -----A--------T-------A----------------C--A--C-G----------G-------------------------T--A----------TA-----T--G--C...............C--C--.........--GA--...-----G---.......... 407
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----AG--C----T-------A----------T-GG-----A--------------C--------------------CC----T--AG---------TA-----T--G--CAGGCAAAAGACACAGC--C--.........--GA--...-----G---.......... 525
02_AG.ES.06.P1261 -----A----------------A---T------T-GG--C-----------------A--------------------C-----T--AT--------ATA-----T-----C...............-CAC--.........GGGA--...-----G---.......... 595
02_AG.FR.91.DJ263 -----A----------------A----------T-GG--C--A---A----------C--------------------C-----A--A----------TA-----T--G--C...............---C--.........--GA--...-----G---.......... 506
02_AG.GH.03.03GH181AG -----A----------------A----------T-GG-----A--------------A--------------------C-----T---T---------TA-----T--G--C...............--AC--.........--GA--...-----G---.......... 1179
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 GA---A--------T-------A-------T--T-GG--C--A------------A-A--------------------C-----T--A---------ATA-----T--G--C...............---C--.........--G---...-----G---.......... 811
02_AG.LR.x.POC44951 -----A--------T-------A----------G-GG-----A----G----T----C----C---------------C-----T--A---------AT------T--G--C...............---C--.........--GA--...-----G---.......... 1153
02_AG.NG.x.IBNG -----A--------T-------A----------T-GG--C-----------------C--------------------C-----T--A--G------ATA-----T--G--C...............---C--.........--G-T-...-----GA--.......... 683
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----A--------T------------------T--------A-----G--A-----AG-------------------C-----T--AT--------ATA---G-G--G--C...............--AC--.........--GA--...-----G---.......... 355
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----A--------T-------------GT---T-----C--A---------T----AG-------------------C-----T--A---------ATA-----T--G--C...............---C--.........-G-A--...-----G---.......... 355
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----A------------------------------------A------C----------------------------------T--A---------ATA-----T--G--C...............---C--.........--GA-C...--A--G---.......... 375
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------------------TA--A---------GG--C--A--------A-----TG--C----------------------T--A---------ATA----GT--G--C...............---C--.........--GA--...-----G---.......... 509
05_DF.BE.x.VI1310 -----A---------C--------------------------C---G-----------G-G-----------------------A---------------------------AAA............-GA---.........--G---...---------.......... 522
06_cpx.AU.96.BFP90 -----A--------T---------------------------A------------A-AG---C---------------CA----T--A---------ATA-----G--G--C...............---C--.........--G---...--T--G............. 1168
07_BC.CN.98.98CN009 --------------TC--C-----------T-----------A---AC-GA------TG--CG---------A-----C--------------------A----------T-...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 490
08_BC.CN.06.nx2 -----A---------C--C---------GTT-----------A---G---AA-----C---CG---------A-----C--------------A-----A-----T---T--...............C--C-G.........---A--...-----G---.......... 1100
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----A------------------------------------A-------A-------G---G---------------G-----T--A---------ATA---GGT--G--C...............---C--.........--GA--...-----G---.......... 354
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -A---A------------------------------------A---G--------A--G--GC------------------------------------A----C-------...............------.........--G---...---------.......... 522
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------C-----------------------C--A-----GCA-------G---G------------G--------T--A---------ATA-----T--G--C...............---C--.........--GA--...-----G---.......... 519
12_BF.AR.99.ARMA159 G-------------T-------------GT------------A-------A-------G----G--------------------G---C----------A------------...............C--C--.........---A--...--------G.......... 1163
13_cpx.CM.96.96CM_1849 G----A------------------------------------A--C------------G-------------A------C----GG-AG-G--AA-G-TA-----T-GC--C...............C--C--.........-G-A--...-----G---.......... 521
14_BG.ES.05.X1870 GA------------T---------------A-----------A-----------------------------A------C----GG-AG-G--AA-G-CA--G--G------...............C-----.........---......--A--G---.......... 616
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----A-----------------------------GG--C--A--AA-C---------G-------------------------T-------------TA-----T--G-AC...............C--C--.........--GA--...-----G---.......... 551
16_A2D.KR.97.97KR004 -A---AG-----G-T----G------T---------------A--------A------G---G----------------C----T--AT----------A---------CAC...............---C-G.........--GA--...----CT---.......... 510
17_BF.AR.99.ARMA038 G---------------------A-----GT--------A---A-------A-G----TG----G--------------------G---C----------A--G---------...............-G-C--.........--GA--...---------GCAGCTGACA 358
18_cpx.CU.99.CU76 -A---AG-----------------------T-----------A-----GG-------TG-------------------C-----T--A---------ATA-----T--G--C...............---C--.........--GA--...-----G---.......... 460
19_cpx.CU.99.CU7 --------------T--------------------GG--C--A-----GCA-------G-------------------------T--AT---------TA--G--T--G--C...............---C--.........--GA--...-----G-A-.......... 369
20_BG.CU.99.Cu103 G----AG-------T---------------------------A-------------G-G-------------A------C----TG-AG-G--AA-GTTA-----G------...............C--C--.........---ATG...--A--G---.......... 618
21_A2D.KE.99.KER2003 -----A--------T---------------------------A---GC---A-----TG----------------------------------------A------------...............-----C.........-----G...----C----.......... 348
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -A---A----------------A-------------------A------C-------TG-------------------------T--A--------GATA-----T--G--C...............---C--.........--GA--...-----G-G-.......... 348
23_BG.CU.03.CB118 -A---AG-------T----G----------------------A---------------G-------------A------C----TG-AG-G--AA-GTTA-----G------...............C--C--.........---ATG...--A--G---.......... 592
24_BG.ES.08.X2456_2 GA---AG-----------------------------------A-------A-------G---G---------A------C----TG-AG-G--AA-GTTA-----G------...............C--C-G.........----T-...--A--G---.......... 603
25_cpx.CM.02.1918LE -----A----------------------GT------------A-----G--A-----TG-------------------------T--A--------GATA-----T--G-AC...............---C--.........--GAA-...-----G-A-.......... 348
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 G----A--------T-------------GT------C-----A------------A-TG----------------------G--T--AG--------AT----------.................................------...-----G---.......... 1154
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----A------G-T----CT------------------C--A--------A-----TG-------------A------C----GG-AG-G--AA---TA-----G--C--G...............C--C--.........---A--...-----G-A-.......... 1146
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------C------------GT---------------C----A---------------------------------------------G---------------...............------.........--G---...---------.......... 512
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----A--------T-------------GT---------------------------T--------------------------A---------------------------...............----C-.........------...---------GCGGCTGGCA 524
31_BC.BR.04.04BR142 ----GT------------------T-----------------A---G---A-------G---G---------------A--------A---A-------A------------...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 600
32_06A1.EE.01.EE0369 -----AG-------T---------------------------A------------A-AG--GC----------------C----T--A---------ATA-----T--G--C...............---C--.........--G---...-----G---.......... 793
33_01B.ID.07.JKT189_C ----CA-------C--------A---T--------GG-----A--C------------G-------------------------T--A--G--A---ACA-----T-----G...............C--C--.........--GA--...-----G............. 453
34_01B.TH.99.OUR2478P -----A--------T-------A------------GG-----A--C---G-------TG-------------------------T--AT---------TA-----T--G---...............C--C--.........--GA--...-----G---.......... 348
35_AD.AF.07.169H --------------T------------------------C--A------CA-----CA--------------------------T--A---------ATA-----T-----C...............---C--.........------...--AA-GA--.......... 355
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----A------------------------------------A------C-------TG-------------------------T--A------A-GTTA----GT--C--C...............---C--.........--GA--...-----G---.......... 348
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----A--------T--------------------GG-----A--C---C-------TG---G---------------------T--AT---------TA-----T.....................---C--.........--GA--...-----G---.......... 342
38_BF1.UY.03.UY03_3389 G----A------------------G---GTT-----C-T---A--------AG----TG----G--T------------C----A---C----------A-----G------...............C--C--.........--GA--...--------G.......... 569
39_BF.BR.04.04BRRJ179 G---------------------A-----GT--------A---A-------A-G-----G-------------------------T---C-----------------------...............------.........--G---...--------G.......... 617
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----A----------------A---------------------------A-------G-----------------------------------------------------...............------.........-GG--G...---------GCC....... 629
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----A------------------------------------A-------A------TG---G-------------------------------------------------...............------.........--R---...---------.......... 672
43_02G.SA.03.J11223 -----A--------T-------A----M-----T-GG--Y--A--------A-----C--------------------C-----T--AG--------AT------T--G--C...............--AC--.........--GA--...-----G---.......... 677
44_BF.CL.00.CH80 G-----------G-------------T-GT--------T---A---------G-----G----G-----A--------------G---C----------A------------...............C--C--.........--G---...------AAGACA....... 585
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -A---A--------------------T---------------A--------------TG-------------A--G-----------A---------ATA-----T--G--C...............---C--.........--CA--...-----G---.......... 1135
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 G-------------T-----------T-GT--------T---A-------A-G-----G----G--------------------G---C----------A------------...............C--C--.........--GA--...---------.......... 596
47_BF.ES.08.P1942 ----------C---T----G------------------------------A---C--TG-------------------------T--A------------------------...............------.........--G-T-...------............. 585
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------C---T-------A---T--------TG--C-----C--G---------G----G--------A------C----T--A--T------AT------G------...............C--C--.........--GA--...-----G---.......... 354
49_cpx.GM.03.N26677 ------------------------------------------A---------------G-G--------------G--G-----T--A---------ATA-----G--G--C...............---C--.........GGGA-G...-----G---.......... 578
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------T---------G---GT--------------------T------TG----------A--------C-----T---------------------------...............------.........C-G---...---------.......... 350
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----A------------C-------T--------GG-----A--C--G--------TG-------------------------T--A--G--R----CA-----T--G--C...............---T-C.........--GA--...-----G---.......... 460
53_01B.MY.11.11FIR164 -----A------RC-----CT-------GT-----GG-----A--C------------G----W--T-----------------T--A--G-------MA-----G---G--...............C--C--.........--GA--...-----G---.......... 489
54_01B.MY.09.09MYSB023 -T------------TC------------GTT-----------A--------A------G-------------------------T--A----------CA-----R--GG--...............C--C--.........--GAA-...--A--G---.......... 542
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------------T-------A---T--------GG--C--A--C-----------TG-------------------------T--AT---------TA-----G--G--C...............C--C--.........--GA--...-----G---.......... 459
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -T---A--------TC--C-----G-----T-----------A---GC-GA------CG--CG---------A-----C-------G-------A----A----------T-...............C--C--.........---A--...-----G---.......... 354
61_BC.CN.10.JL100010 --------------T---C-----------T---------------TC-GAA-----TG-GCG---------A-----C--------------------A--------C---...............C--C--.........-G----...-----G---.......... 591
O.BE.87.ANT70 C--GCAG---C-C-GG--CG--A---T-GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-A--TGG---T--GC--C-G--AA--C-A---T--A------TAATGGGG-GC--G...............---TCT...............GCGG-CGCC............. 1188
O.CM.91.MVP5180 C--G-A---TC-C-GG--CG--A-----GTA----GG--C--T--CA-C--AT-T--C--CCG---T--AC--C-G--AA--C-A---T--A------TAATGGCA-GC--G...............---TCT............---...G--GCC............. 1163
O.CM.98.98CMA104 C--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--AT-TA-AG-TG-G--T--GC--C-G--AA--C-A---C--AGA-----AA-GGGGGGC--G...............---TCT...............GCGGGTGCC............. 620
O.FR.92.VAU C--GTAG---C-C-GG--CG-TA-----GTG----GG-----T---A-C--ATATA-AG-TG----T--AC--C-G--AG--AGA--AT--A----G--AATG--G-----A...............---CCT...............GTCAGTAGT............. 697
O.GA.11.11Gab6352 C--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----A--CA-TG-AT-TAGA--T--T-----AC--C-G--AA--C-A--AT--A------TAATG------..................---TCT...............GCGAGTGCC............. 345
O.SN.99.99SE_MP1299 C--GCAG---C-C-GG--C--TA-----GTG----GG-----T--CA-C--A--TA-AG-TG----T--GC--C-G--AA--C-G--AC--A------TAATGGGG-GC--G...............---TCT........................---GGTACC.... 1190
O.US.10.LTNP C--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-A--TGG------GC--C-G--AA--C-A--AC--A------T-ATGGGG-GC--G...............--ACCT...............GCCGGTGCC............. 1109
N.CM.02.DJO0131 ---GC-C--C--------CG-CC-----GTT--T--------C---AGT-AC---C--G--C-CA-T--AC-A--G--G--G---------A-A--GATAA--G-G----AGGAACGGCACAAGTCCG--CC-.........---AAC...-CAG-----.......... 628
N.CM.04.04CM_1015_04 ---GC-C--C--------Y--CA-----GTT--T--------C---AGT-CA---CC-G--CTCA-T--AC-A--G-----G---------A-A--GA-AA-GG-AC-GCAC.........AAGTCTG--GC-.........---AAT...-CAG-----.......... 621
N.CM.06.U14842 ---GC-C--T--------CR-CT-----GTT--T--------C---A-T-AA-G-C-----C-TA-T--AC-A--------G---C-C---A-A--G-TAA-GG-AC-GCAC.........AAGCCC---CC-.........----AG...-CAG-----.......... 620
N.CM.95.YBF30 ---GC-C--T--------CG-TC-----GTT--T--------C---AGT------C-----C-CA----AC----------G---------A-A--GA-A--GG-AC-GCAC.........AAGCCCG--CC-.........---AAC...-CAG-----.......... 707
N.CM.97.YBF106 ---GC-C--T--G-W---C--CC-G---GTT--T--------C---AGT-AC---CC-G--C-CA-T--AC-A--G---------------A-A--GA-A--GG-AC-GCAC.........AAGTCCG--CC-.........--GAA-...-CAG-----.......... 708
N.FR.11.N1_FR_2011 ---GC-C--T--------C--CT-----GTT--T--------C---AGT--A---TC----C-G--T--AC-A-C------G---------A-A--GA-AA-GG-AC-GCACAAG......CAGCCCG--CC-.........---AAC...-CAG-----.......... 517
P.CM.06.U14788 C--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTY-A-GG-----T--CA----A----------GT-----AC--C-G--CA-TACA--ATGGA----G--AATGC-G-----A...............------...............ACATCAG-G............. 623
P.FR.09.RBF168 C--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTT-A-GG-----T--CAG---AG-R--T----GT-----AC--C-G--CA-TACA--ATGGA----G--AATGC-G-G---A...............------...............GCA-TAG-G............. 1181
CPZ.CD.06.BF1167 -A-A-TC--C----T---C--CA-T---GTGT-AC----CA-A---G--G-AGA-A-A--TC-G-----TG-A-C---AG--A-A-TTG-GA-A--GA-A-T---A-T--CG...............-GC-GT.........G--A--ACAGGAA-T-AG.......... 1155
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---GC-C--T----T---C--TT-G---GT---T-GG-----A---A-G--A-----AG-GG-------AC-AC-G------C-G--AC-GA-A-CT-CCGTG---CC-GAA...............C--GGT.........G--A--...-CATC-............. 709
CPZ.GA.88.GAB1 ---GC-G--C--G-T---C--TC-G---GTA--G-GG--CA-A---AGTGAC--CACTG--G-------AC--A-----C----AC--C--A--CGGC-T--TGGAG--CAA...............C---GC.........---A-TGAAAGTA-CT--GGAAGCCGTG 1193
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -A-AGTC--C--G--C--C--T--CTGT--A--A-T------A--CGC-G-AGA-A--G--CGG-----GG-A-----CG-TA-A-TTG-GA-A-T-A-A-T--CT-C-GTA...............--AG-T.........G-T--C...GCAGCGA--.......... 703
CPZ.US.85.US_Marilyn C--GC----GC-C-T---C--CT----GGT---T-GG-----C--CAGT---G-GACAG-GG-G--T--GC--C-G--C----TG--AC-GA-A--G-TAGTGC-GTTGCAG.........AAACAAC--G--.........G--AA-...G-A---CAG.......... 1191
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B.FR.83.HXB2 .......................GCAGCTGACACAGGA............CACAGC...................................................AATCAG......GTCAGCCAAAATTACCCTATAGTGCAGAACATCCAGGGGCAAATGGTACAT 1221
Gag .__.__.__.__.__.__.__.__A__A__D__T__G__.__.__.__.__H__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__Q__.__.__V__S__Q__N__Y__P__I__V__Q__N__I__Q__G__Q__M__V__H_
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................---------------............A-----...................................................GGCA--......--------------------------A--TGCA------------A----Y 432
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......................A--A--A--------............AG----...................................................-GCAGT......-----T--------------------A--TGCA--A---------A----C 432
A1.ES.06.X2110 .......................---------------............A-----...................................................GG-A--......--------G-----------------A--TGCA--A-----G--------- 465
A1.IT.02.60000 .......................--GA---G-------............AG---A...................................................-GC---......-----T--------------------A--TGCA--A--------------C 1232
A1.KE.11.DEMA111KE002 .......................-------CT------............G-----...................................................-GCA--......--T-----------------------A--TGCA--A---------A----- 598
A1.RU.11.11RU6950 .......................---A---G-------.................................................................................-----T-----------C--------A--TGCA--A---------A----C 751
A1.RW.11.DEMA111RW002 .......................---------------............A-----...................................................-GCA-T......--------------------------A--TGCA--A--------------- 578
A1.SE.95.SE8538 .......................-T-------------............AG----...................................................-GCA--......--------T---------G-------A--TGCA--A---------A----C 426
A1.TZ.01.A341 .......................-----C--T------............A---A-...................................................-GCA--......-----T--------------------A--TGCA--A---------A----C 426
A1.UA.01.01UADN139 .......................---A---G-------............AG----...................................................-GCA--......-----T--------------------A--TGCA--A---------AC---C 426
A1.UG.11.DEMA110UG009 .......................---------------AAC.........A-----...................................................-GCA--......--------------------------A--TGCA--A--------------C 573
A1.ZA.04.04ZASK162B1 AGGCA..................------A--------............A-----...................................................-GC---......-----T--------T-----------A--TGCA--C--------------C 668
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................---------------............AG----..............................AGCAGTCAAAATTACAGAGGT-GCAGC.........--T--------------------A--TGCA--A--------------C 586
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................-------C-------............A-T---...............................................................AG---T--G-----T--C--------A--TGCA--A-----------G--C 420
A2.CY.94.94CY017_41 .......................--------------G............A-----...............................................................AG---T--------T--C--------A--TGCA--A--------------C 578
B.AR.04.04AR143170 .......................----------A---G.................................................................................-----T--G--------------A-----TC-T-----A-----------C 416
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................-------G-------............A----T...................................................-GC---......RC------------------------A---C-T------------------ 432
B.BR.06.06BR1119 .......................--C------------............AG----...................................................--A---......-----------------C------------C-------------------- 638
B.CA.07.502_1191_03 .................GCAGCCA--------------............A-----...................................................-GCAC-......------------------------------C-T--A--------------- 648
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .......................--------T-T-AA-............G---A-...................................................-GC---......A-------------T--------A--A---C-T------------------ 681
B.CN.10.DEMB10CN002 .......................---------G----G............A-----...................................................-GCA--GCCAGC-----------------------A------C-T------------------ 593
B.CO.01.PCM001 .......................---------------............A-----...................................................-GC---......--------G---------------------C-------------------- 426
B.CU.99.Cu19 .......................---------------............AG----...................................................-G----......-----------------C-----A-----TC-T------------------ 762
B.CY.09.CY266 ..............GCAACTTCTA------C-------............AG--A-...................................................--C-C-......------------------------------C-T------------------ 438
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 CAGGAAACACAGCA.........---------G-----............A---A-...................................................-GC---......------------------------------C-A------------------ 456
B.DK.07.PMVL_011 .......................-------G-------............A-----...................................................GGC---......-----T--------------------------------------------- 586
B.DO.05.05DO_160884 .......................---------------............A---A-...................................................-G----......------------------------------C-------------------- 426
B.ES.10.DEMB10ES002 .......................--G--A-C-...---............A-----...................................................-GC---......--------T----T---------------TC-A-----------------C 586
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................--C------------............A-----...................................................GGC---......-C---T--------------------------------------------- 470
B.GE.03.03GEMZ004 .......................----------A----............ACA---..................................................................-----G--------------A-----T--T-----A------------ 417
B.HT.05.05HT_129389 .......................---------------............A-----...................................................-GC---......-----------------------A--------G------------------ 426
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................------A--------............A-----...................................................-GC--A......--T---------------------------C-------------------- 426
B.JP.12.DEMB12JP001 .......................---------------............A---A-...................................................-GC---......------------------------------C-------------------- 599
B.KR.12.12KYY10_10742 .......................---------G-----............A-----...................................................-GC---......--------------------------------------------------- 1075
B.NL.00.671_00T36 .......................-A-------G-----............A-A-A-...................................................--C-C-......--------G--------------------TC----A--------------- 756
B.PE.07.502_2649_wg8 .......................---------------............A-T---...................................................-GC---......------------------------------C-T------------------ 633
B.PY.03.03PY_PSP0115 .......................---------G---A-............A-A---...................................................-GCA-T......------------------------------C-T------------------ 426
B.RU.11.11RU21n .......................---------------............A-----AGTCCGGGAAACAGC....................................-GC-C-......--T--T-----C-----------A------C-T-----A------------ 780
B.TH.07.AA040a_WG11 .......................---------------............A---A-...................................................-GC---......--------------------------A---C-------------------- 573
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................---------------............A-----AGTCACACAGGAAACAGC.................................-G----......-----------C------------------C-A------------------ 444
B.TW.94.TWCYS_LM49 .......................---A-C-G-------............A---A-...................................................-GC-C-......-----------------------A------C-A------------------ 1220
B.UA.01.01UAKV167 .......................---------G---C-............A---AA...................................................-GC--A......-----------------------------TC-------------------- 426
B.US.11.ES39_42 .......................---------------............A-----GGCCATAAC..........................................-GC---......-----------C-----------A------C-A-----A------------ 1179
B.UY.02.02UY_TSU1290 .......................-------G-------............A-----...................................................-GCA-T......--------------------------A---C-------------------- 423
B.YE.02.02YE507 .......................---------------............AGT---...................................................-GC---......-----------------C--------A---C-T------------------ 426
C.AR.01.ARG4006 .......................-A---G-CTGAC..................-AA...................................................GGAA--......-----T--------T--------------TC----A--------------C 420
C.BR.07.DEMC07BR003 .......................-A---G-CTGAC..................-AA...................................................-GAA--......-----T--------T--------------TC----A--------------C 568
C.BW.00.00BW07621 .......................-A-A-G-CTGAC........................................................................--AA--......-----T--------T--------A-----T-----A--------------C 589
C.CN.09.09YNLX133sg .......................AA--AG-TTGAG........................................................................GGGA--......-----T-----------------A--A---C-T------------------ 423
C.CY.09.CY260 ..............ACACAGCAG-T--AA......-CG............GCTG--...................................................GGGA--......-----T--------T--------------TC-A--A--------------- 435
C.ES.07.X2118_2 .......................-A---G-CTGGC........................................................................GGCA-A......-----T--------T--------------TGCT--A--------------C 655
C.ET.02.02ET_288 .......................-G--AA-CTGAC..................-AA...................................................GGAA--......-----T--------T--------------TC-------------------C 420
C.GE.03.03GEMZ033 .......................-A---G-CTGAC........................................................................--GA--......-----T--------T--------------TC----A--------------C 417
C.IL.98.98IS002 .......................AA---G-CTGAC........................................................................G-AA-A......-----T--------T--------A-----TCC---A------------T-C 558
C.IN.09.T125_2139 .......................AA--AG-CTGAC........................................................................GGGA--......-----T--------T--------------TC----A--------------C 1212
C.KE.00.KER2010 .......................AA---G-CTGAT........................................................................GGAA--......-----T--------T--------A-----TC----A--------------C 417
C.MM.99.mIDU101_3 .......................AA--AG-CTGAC........................................................................GGGA--......-----T--------T--------------TC----A--------------C 590
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .......................-----G-CTGAC........................................................................GGA---......-----T-G-----TT--------A-----TC-T--A--------------C 1213
C.SN.90.90SE_364 .......................-A---G-CTGGC........................................................................GGAA--......-----T--------T--------A-----TC----A--------------- 417
C.SO.89.89SM_145 .......................AA---G-CTGAC........................................................................GGAA--......-----T--------T--------------TC-A--A--------------C 417
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .......................-A---G-CTGAC...........................................................................A--......-----T--------T--------------TC-T--A--------------C 1210
C.US.11.17TB4_4G8 .......................-A-A-A-CTGAC..................-AA...................................................GGAA--......-----T--------T--------------TC----A--------------C 545
C.UY.01.TRA3011 .......................-A---G-CTGAC..................-AA...................................................GGAA--......-----T--------T--------------TG----A--------------C 408
C.YE.02.02YE511 .......................A----G--GGAC........................................................................--AA-A......--T--T--------T--------------T-----A--------------C 417
C.ZA.07.704010042_CH042_TF .......................-AG--G-CTGAC..................-AA...................................................GGAA--......--T-----------T--------------TC----A--------------C 1214
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .......................-A---G-CTGAC..................-AG...................................................GGGA--......-----T--------T-----------A--TC----A--------------C 570
D.CD.83.ELI .......................---------------............A---A-...................................................-GC---......--------------T---------------C-A------------------ 767
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................---------------............A-----...................................................-GC---......------------------------------T-A-----------------C 584
D.CY.06.CY163 .......................---------------............A-----...................................................-G----......--------------T---------------T-A--A--------------C 432
D.KE.11.DEMD11KE003 .......................------------A--............A-----...................................................-GC---......--------------T---------------T-A------------------ 571
D.KR.04.04KBH8 .......................A-----------AA-............A---A-...................................................-GC---......--------------T-----------A---C-A-----------------C 1180
D.SN.90.SE365 .......................A--------TT----............A---A-...................................................-GC---......--------------------------A---C-A-----------------C 1220
D.TD.99.MN011 .......................CT-------------............A-----...................................................--C---......--------C---------------------T-A-----------------C 439
D.TZ.01.A280 .......................A--------------............AG----...................................................-GC---......--------------T-----------A---C-A-----------------C 416
D.UG.11.DEMD11UG003 .......................---...------AA-............A-----...................................................-G----......--------------T-----------A---C-A--A--------------C 573
D.YE.02.02YE516 .......................---------------............A-----...................................................-GC---......------------------------------T-A-----------------C 426
D.ZA.90.R1 .......................--G------------............A-----...................................................-GC---......--------------T---------------C-A------------------ 567
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................-------C-------.................................................................................-----T-----------------A--A--TC-T-----A------------ 321
F1.AR.02.ARE933 .......................--------------G.................................................................................-----T------------G----A-----TCCT-----A---------T-C 518
F1.BE.93.VI850 .......................----------A---G.................................................................................-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------C 564
F1.BR.07.07BR844 CG.....................----------A----............GCA..................................................................AC---T-----------------A-----TC-T-----A-----------C 987
F1.CY.08.CY222 .......................----------A----.................................................................................-----T-----------------A--A--TC-T-----A------------ 420
F1.ES.11.DEMF110ES001 .......................----------A---G.................................................................................--T--T-----------C-----A-----TC-T--A--A-----------C 560
F1.FI.93.FIN9363 .......................----------A---G.................................................................................-----T-----------------A-----TC-T-----A------------ 556
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................----------A----.................................................................................-----T-----------------A--A--TC-T-----A--G--------- 420
F1.RO.96.BCI_R07 .......................----------A--T-.................................................................................-----T-----------------A--A--TC-T-----A------------ 1248
F1.RU.08.D88_845 .....GCAGCAGCAACAGCAGCA---------...........................................................................C-AGGA......-----T--------------------A--TCAT-----A------------ 683
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................--G-------A---G.................................................................................-----T-----------------A-----TC-T--A--------------C 574
F2.CM.97.CM53657 .......................--G-------A---G.................................................................................-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------C 414
G.BE.96.DRCBL ...................................AAC............AG----...................................................-GC--A......-----T-----------------------TGCA--A--------------C 1185
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................----GG-GTGA----............A-----...................................................--C--A......--T-----------T--------A-----TGCA--A------CCA-----C 605
G.CN.08.GX_2084_08 .......................---.........-C-............A-T---...................................................-GC--A......--T--T--------T-----------A--TGCA--A--------------C 449
G.CU.99.Cu74 .......................---AGG--TGA----............A---A-...................................................-GC--A......-----T--------T--------------TGCA--A------CCA-----C 834
G.ES.09.X2634_2 .......................---ATG--TGA----............G-T-A-...................................................-GC---......AC------------T--------------TGCA--A--------------- 695
G.GH.03.03GH175G .......................---AAG-CTGA----............A---A-...................................................--C--A......--------------T--------------TGCA--A--A-----------C 1261
G.KE.09.DEMG09KE001 .......................--CAGA---GG----............A---A-...................................................-GC--A......--------------T---G----------TGCA--A--------------C 605
G.NG.09.09NG_SC62 .......................---...........................-A-...................................................-G---A......--T-----------T--------------TGCA--A-----G--------C 413
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B.FR.83.HXB2 .......................GCAGCTGACACAGGA............CACAGC...................................................AATCAG......GTCAGCCAAAATTACCCTATAGTGCAGAACATCCAGGGGCAAATGGTACAT 1221
Gag .__.__.__.__.__.__.__.__A__A__D__T__G__.__.__.__.__H__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__Q__.__.__V__S__Q__N__Y__P__I__V__Q__N__I__Q__G__Q__M__V__H_
G.PT.x.PT3306 .......................---ATG---GA--A-............A---A-...................................................-GC--A......-----T--------T--------------TGCA--A--------------- 1167
G.SE.93.SE6165_G6165 .......................---ATG--T-A----............A-----...................................................--C--A......--------------T--------------TGCA--A--------------C 624
H.BE.93.VI991 .......................--------T-A--A-............A-GGA-...................................................-GCA--......A----T--------T--------A-----TGC------------------C 613
H.BE.93.VI997 .......................A-----A-T-AG-A-............AGAGA-...................................................--CA--......-----T--------T--------A-----TGCT--A-----G--------C 548
H.CF.90.056 .......................--------T-AG-A-............A-AGA-...................................................--CA--......-----T--------T--------A-----TGCT--A-----G--------C 568
H.GB.00.00GBAC4001 .......................A-----RGT-A--AG............A-GGA-...................................................-GCA--......A----T--------T--------A-----TGC---A--------------C 742
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................-A-----T--A-AA-............T---A-...................................................-G----......--G--T--C-----T------T----A--T--GT-A---G--C-A-----C 416
J.CM.04.04CMU11421 .......................-A-R------A-A-R............R---R-...................................................-G---A......-----T--------T-----------------G--A------CCA-----Y 739
J.SE.93.SE9280_7887 .......................-A-A------A-AA-............G---A-...................................................-G----......-----T--------T--------------TC-G--A------CC------C 544
J.SE.94.SE9173_7022 .......................-A-A------A-AA-............G---A-...................................................-G----......-----T--------T--------------TC-G--A------CC------C 545
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................AA--------A---G.................................................................................--T--T-----------------A-----TC-T-----------------C 420
K.CM.96.96CM_MP535 .......................----------A---G.................................................................................-----T-----------------A-----TC-G-----------------C 420
01_AE.AF.07.569M .......................-------G-------............A-----...................................................-GC--A......-C------------------------A--TGCA--A--------------- 433
01_AE.CN.10.CYM059 .......................-------G-------............AG----...................................................-GCA-A......--------------------------A--TGCA--A--------------- 687
01_AE.HK.04.HK001 .......................-------G-------............AG--A-...................................................-GCA-A......--------------------------A--TGCA--A--A------A----- 598
01_AE.JP.x.DR0492 .......................-------G-------............A-----...................................................-GCA-A......--------------------------A--TGCA--A--------------- 1239
01_AE.TH.04.BKM .......................--T----G-------............AG----...................................................-GCA-A......--------------------------A---GCA--A------T----G--- 1182
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .......................---------------............AG----...................................................-GCA-A......--------C-----------------A--TGCA--A--------------- 660
01_AE.TH.90.CM240 .......................-------G-------............AG----...................................................-GCA-A......--------------------------A--TGCA--A----------C---- 786
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................-------G-C-----............AG----...................................................-GCA-A......--------------T-----------A--TGCA--A--------------- 485
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .......................-------C-------............AG----..................................................................--T-----C-T---------A--A--TGCA--A--------------- 594
02_AG.ES.06.P1261 .......................-------C-G-----............AG----..................................................................-----------------------A--TGCA--A--------------- 664
02_AG.FR.91.DJ263 .......................--G----C-------............AG---T..................................................................-----------------------A--TGCA------------AC---- 575
02_AG.GH.03.03GH181AG .......................-------C-------............AGT---...................................................-GC............--T--------------------A--TGCA--A------TG-AC---- 1251
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 .......................-------C-GT----............AG----..................................................................-----------------------A--TGCA--A---------AC---- 880
02_AG.LR.x.POC44951 .......................-------C-------............AG----..................................................................-----------------------A--TGCA--A--A------AC---- 1222
02_AG.NG.x.IBNG .......................-------C-------............AG----..................................................................-----------------------A--TGC-A-A---------AC---- 752
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................-------C-------............AG----..................................................................----------T------------A--TGCA--A-----G--------- 424
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................-------C-------............AGT---..................................................................--T-------T------------A--TGCA--A------TG-AC---- 424
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................---A---G-------............AG----...................................................-GCA--......-----T-----------C--------A--TGCA--A---------AC---C 453
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................-------C-G-----............GGT---...................................................-GCA-T......--------------------------A--TGCA--A--------------- 587
05_DF.BE.x.VI1310 .......................-A-----G-G----G............A-----...................................................-GC---......-C------------T-----------------A-----------------C 600
06_cpx.AU.96.BFP90 .......................-------C-------............A-----...................................................-G-A-T......C----T-----------C--------A--TGCA--A--------------- 1246
07_BC.CN.98.98CN009 .......................AAG-AG-CTGAC........................................................................GGGA--......-----T--------T--------------TC----A--------------- 559
08_BC.CN.06.nx2 .......................AA-AAG--TGAT........................................................................G-GA--......--T--T--------T--------------TC----A-----C--------- 1169
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................A-----A--------............A---A-...................................................-GCA--......-----------------A-----------TGCA--A-----G--------- 432
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................A--------------............A-----...................................................-GC---......--------------T-----------A--TT-A-----------------C 600
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................---------------............A-----...................................................-GCA--......-----T-----------C--------A--TGCA--A---------A----C 597
12_BF.AR.99.ARMA159 .......................----------A---G.................................................................................-----T--G--------------A-----TC-T-----A-----------C 1229
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................---AAGA-TGA----............A-----...................................................--C--A......-----T--------T--------------TGCA--A-----------G--C 599
14_BG.ES.05.X1870 .......................--TAAG---GA----............A---A-...................................................-GC--A......-C------------T--------------TGCA--A--------------- 694
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................--G----G-------............AG----...................................................-GCACA......--------T-----------------A--TGCA--A--------------- 629
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................---------------............AG----...............................................................-G---T-----------C--------A--TGCA--A---------AC-T-- 582
17_BF.AR.99.ARMA038 AGACACAGCAAGCG.........----------A---G.................................................................................-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------C 438
18_cpx.CU.99.CU76 .......................-------C-G-----............AG----...................................................-GC---......-----------------C--------A--TGCA--A--------------- 538
19_cpx.CU.99.CU7 .......................A-----------A-G............A-----...................................................-GC--C......--------------T-----------C--GC-G------------------ 447
20_BG.CU.99.Cu103 .......................---A-G-GTGA----............A-----...................................................-GC--A......--------------T--------------TGCA--A------CCAA----C 696
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................------A-------G............A-----...................................................-GC---......-----------------C--------A--TGCA--A------TG------C 426
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................-------G-------............AG----...................................................-GCA-C......--------------------------A--TGCA--A-----G---A----- 426
23_BG.CU.03.CB118 .......................---A-G-GTGA----............A-----...................................................GGC--A......--------------T--------------TGCA--A------CCA-----C 670
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................---A-G-GTGA----............AG----...................................................-GC--A......-----------------------------TGCA--A------CC-A----C 681
25_cpx.CM.02.1918LE .......................A--------------AGT.........A-----...................................................-GC--A......-----------------C-----------TGCA--A--A--GCCAA----- 429
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .......................----A-A--------............AG----...................................................-G-A--......-----T--------T-----------A--TGCA--A--A--G--------- 1232
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ................................GAG---............AG----...................................................-GC--A......-C------------T-----------T--TGCA--A--A-----------C 1215
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................---------G-----............A-----...................................................-GC--A......------------------------------C-------------------- 590
29_BF.BR.01.BREPM16704 CAGGAAATAGCAGACAGCAAGCA-------G-------............A-----...................................................-GC---......-----------C------------------C-A------------------ 625
31_BC.BR.04.04BR142 .......................-A---A-CGG-T...............GG--AA...................................................GGAA-T......-----T--------T--------------TC-T--A--------------C 675
32_06A1.EE.01.EE0369 .......................---A---C-------............A-----..................................................................--T-----------C--------A--TGCA--A---------AC---C 862
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................-------G-------............AG--A-...................................................-GCACA......-------------T------------A--TGCA--A--------------- 531
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................-------G-------............AG-G--...................................................RGCA-A......--------------------------A--TGCA--A--A------------ 426
35_AD.AF.07.169H .......................---------------...............---...................................................GGCA--......--------------------------A--TGCA--A---------A----C 430
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................---------------............AG----...................................................-GCACA......-------G---------C--------A--TGCA--A--------------- 426
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................-------G-------............AG----...................................................TGCA--......A-------------------------A--TGCA--A---------A----- 420
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................----------A---G.................................................................................-----T-----------------A-----TC-T-----R-----------C 635
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................---------------............A---A-...................................................-G----......-----T------------------------C-A------------------ 695
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................---------G-----............G---A-...................................................-GCA--......--------------T--------------TC-G------------------ 707
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .......................---------------............A-----...................................................--C---......-----------------------A------C-------------------- 750
43_02G.SA.03.J11223 .......................-------C-------............AG----..................................................................-----------T--------------TGCA--A--------------- 746
44_BF.CL.00.CH80 .....CAGCAAGCG...GCCGCT--C-------A---G.................................................................................-----T-----------------A-----TC-T-----A------------ 666
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .......................-------C-------............AG----...................................................-GCAGT......-----T-----------C--------A--TGCA--A---------A----- 1213
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................----------A---G.................................................................................-----T-----------------A-----TC-T-----A------------ 662
47_BF.ES.08.P1942 .......................---------------............A-T-A-...................................................--C---......------------------------------GC---------C---A----- 663
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................-A-----G-------............AG----...................................................-GCA--......--------------------------A--TGCA--A--------------- 432
49_cpx.GM.03.N26677 .......................-------C-------............A---T-...................................................-GCAGT......A-T--T-----C-----C--------A--T-CA--A--------------- 656
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................------A--------............A-----...................................................-GC---......-----------------------------TC-T--A--------------- 428
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................-------G-------............A---R-...................................................-GYA--......--------------------------A--TGCA--A--------------- 538
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................---------------............AG----...................................................-GCA-A......---------------------A----A--TGCA--A--------------- 567
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................---------------............AG----...................................................-GC---......--------------------------A---C-------A------------ 620
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................---A---G-G-----............AGT---...................................................-GC--A......-----------------------------TGCA--A--------------- 537
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................CA--AG-CTGAC........................................................................GGGA--......-----T--------T--------------TC----A--------------- 423
61_BC.CN.10.JL100010 .......................AA--AG-CTGAC........................................................................GGGA--......-----T--------T--------------TC-T------------------ 660
O.BE.87.ANT70 .......................--TAAG--AGACAC-............AG-GCA...................................................-GG---......-CGG-T-----------------ATCA--TGCG-----A------------ 1266
O.CM.91.MVP5180 .......................--TAAG--AGA-AC-............AG-CCT...................................................-GG---......ACA--T-----------------AACA--TGCA-----A------------ 1241
O.CM.98.98CMA104 .......................--TAAG--AGACAC-............AG-GCA...................................................-GG---......ACGG-T------------G----A--A--TGCG-----A------------ 698
O.FR.92.VAU .......................A-TAAG--A-ACAC-............AG-TCA...................................................--G---......ACAG-T------------G-----GCA--TGCA-----A------------ 775
O.GA.11.11Gab6352 .......................--TAAG--GGACAC-............AG-GAA...................................................-GG---......ACGG-G--------T--C---A-A-CA--TGCA-----A------------ 423
O.SN.99.99SE_MP1299 .......................--TAAG--AGACAC-............AG-GCA...................................................-GG---......ACGG-T-----C-----------AACA--TGCA-----A------------ 1268
O.US.10.LTNP .......................--TAAG--AGAC-C-............AG-GC-...................................................-GG---......ACGG-T-----------GG----A--A--TGCG-----A--G---AC---- 1187
N.CM.02.DJO0131 .......................-GG--A-CGG---C-............GCTGAT...................................................--CA-T......A----TAGG-----T---C----C-----TGCT--A--A------A----- 706
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................-GG--A-CGG---C-............GCTGAT...................................................--CA-T......A----TAGG--C--T---C----C-----TGCT--A--A------------ 699
N.CM.06.U14842 .......................-GG--A-CGG---C-............GTAGAT...................................................--CAMC......A----TAGG-----T---C--A-C-----TGCT--A--A---T-------- 698
N.CM.95.YBF30 .......................-GG--A-CGG---C-............ACTGAT...................................................-GCA-T......A----TAGG-----T---C----C----CTGCT--A--A------------ 785
N.CM.97.YBF106 .......................-GGA-A-CGG-G-C-............GCTGA-...................................................-GCAGT......A----TAGG-----T---C----C-----TGCT--A--A------------ 786
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................-GG--A-CGG---C-............-CTGAT...................................................--CA-T......A----TAG---C--T---C----A-----TGCT--A--A------A----- 595
P.CM.06.U14788 ..................................................GG----...................................................-C-GGA......ACA--T-----C--T-----C--------TGC-------------ACC--- 686
P.FR.09.RBF168 ..................................................GG----ACTGGA.............................................-C-GGA......ACA--T-----C--T-----T--------TGC-------------ACC--- 1250
CPZ.CD.06.BF1167 .......................-A-A-C-CA-A---GAAAAAAGAG...ACAGCAGTGACATCTAGTGGTCAGACAGAAAAAATCTACCCCACATTGCCATCTAGTGG----......ACAG-GAG---C--------T--TTTTG-TGCTGC-CAA--GCCAAGG--- 1293
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................-CT---GCG--C-T----G----A-GA---GCT-----A--GT--ACG--- 760
CPZ.GA.88.GAB1 AAGGG..................-G---CAGTCA---C............GCT--TGCCTCT.............................................GC-GGC......A-T--TGG---------CC-C--A--A--TGCT--A-----G-----G--- 1282
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ..TCTAGCGGACAAGGTCAGAAT----GA-GA-G---G............ACAGCAGTGACACCTAGTGGTAAAAGTGAAAATGCCAGTAGAGTAACAGTGCCACCT-G-G--......-GAG-AAGGTTA--T--A--T---ACTG--C-T-----AAC-GCAAG---- 853
CPZ.US.85.US_Marilyn .......................CA-CAG--GG--A-T............GG---T...................................................--CATT......-GT---AGC--------AG--A-A------GCT-----A--G--------- 1269
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B.FR.83.HXB2 CAGGCCATATCACCTAGAACTTTAAATGCATGGGTAAAAGTAGTAGAAGAGAAGGCT...TTCAGCCCAGAAGTGATACCCATGTTTTCAGCATTATCAGAAGGAGCCACCCCACAAGATTTAAACACCATGCTAAACACAGTGGGGGGACATCAAGCAGCCATGCAAAT 1388
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A1.AU.03.PS1044_Day0 --AAA-T-G---------------------------------A-------A------...--T--T--------------------C--------------------------------------TGTA-----G----T------------C--G-----T-------- 599
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---AATT----------------G------------------A-------A------...--------------A-----------CA-------------G-----------------------T-TG-----G--T-T------------C--G-----T-------- 599
A1.ES.06.X2110 ---AA-T-G--------G-----------------G------A-------A------...--T--------G--------------C--------------------------------------T--A-----G----T---A-----------G-----T-------- 632
A1.IT.02.60000 ---T--T----------G-----G-----------G------A-------A------...--------------A-----------CA-------------G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-------- 1399
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---T--T-G--------G-----G------------------A-------A------...--------------A--------------------------------------------------T-TG----------T------------C--G-----T-------- 765
A1.RU.11.11RU6950 ---T----G--------G-----G-----------G------A-------A------...--------------A------------A-------------G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----G-- 918
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---T--T----------G-----G------------------A--------------...--------------A-----------C--------------------------------------T-TG-----G----T------------C--G-----T-------- 745
A1.SE.95.SE8538 ---AATT-G--------G-----------------G-----GA-------A----G-...--T-A---------A-----T-----C--------------------------------------T--A-----G----T------------C--G-----T-------- 593
A1.TZ.01.A341 ---AATT-G--------G----------------------C-A-------A------...--------------A-----------C--------------C---TG---------C--------T-TG-----G----T------A-----C--G-----T-------- 593
A1.UA.01.01UADN139 ---T----G--------G-----G-----------G------A-------A------...--------------A--------------------------G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-------- 593
A1.UG.11.DEMA110UG009 ------G-G--------G-----G------------------A-------A------...--T--T--------A-----------C---------------------------GGT--------T-TG-----G----T------------C--G-----T-------- 740
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --AC--C----------G--A--G--------------G--GA-------A----G-...----A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG-----G----T---------------G-----T-------- 835
A2.CD.97.97CDKTB48 ------G-G--------G-----G-----------C--------T------------...--T-----------A------------A-------------------------------C-----T--T--------------------------------T-------- 753
A2.CM.01.01CM_1445MV -----------G-----G-----G-----------C--------------A--A---...--------------A--------------------------------------------------T--T--------------------------------T-------- 587
A2.CY.94.94CY017_41 -----T-----------G--G--G-----C-----C--------------A------...--------------A-----T------A-------------------------------C-----T--T--------------------------------T-------- 745
B.AR.04.04AR143170 ---T-TC-------------------------------G---A----G---------...--------------A------------A-------------------------------------------------------------------------T-------- 583
B.AU.04.PS1038_Day174 -----T--C------------------------------------------------...--------------A-----------Y---------G------------------------------------------------------------------------- 599
B.BR.06.06BR1119 ---C--T-----------------------------------A-------------C...--T-----------A------------A-------------------------------------------------------------------------T-------- 805
B.CA.07.502_1191_03 ------T-----------------------------------A--------------...-----------G--A--------------------G-----------------T------------------T----------------------------T-------- 815
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------T-------------------------------------------A------...--T-----------A---------------------------------------------C-------------------------A--------G-------------- 848
B.CN.10.DEMB10CN002 ---C-----------------------------------------------------...-----------G--A---------------------G----------------------------------------------------------------------G-- 760
B.CO.01.PCM001 ------T----------------------------------------------A---...--------------A--------------------G-------------------------------------------------------------------------- 593
B.CU.99.Cu19 ------T----------------------------------------G---------...--------------A------------------C-------T-------------------------------------------------------------------- 929
B.CY.09.CY266 -----T------------------------------------A--------------...-----T--------A-----------------C-----------------------------------------C----------------------------------- 605
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------C-----------------------------------A-----------AA-...------------------------------------G----------------------------------------T-----------------------T-------- 623
B.DK.07.PMVL_011 ---------------------C-----------------------------------...--------------A--------------------------------------------------------------T-------------------------------- 753
B.DO.05.05DO_160884 --------------------CC--------------------A--------------...--------------A-----------------------G--G-------------------------------------------------------------------- 593
B.ES.10.DEMB10ES002 --------G------------------------------------------------...--------------A---------------------------------------------C------------------------------------------------- 753
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------------------------------------------------------...--T-----------A--------------------------------T-----------------T-----------T-------------------------------- 637
B.GE.03.03GEMZ004 ------T-----------------------------------A-------------G...--T-----------A---------------------------------------------------------------T------------------------------- 584
B.HT.05.05HT_129389 --A--------------------------------------------G---------...--T--------G--A------------A-------------------------------------------------T-------------------------------- 593
B.JM.05.05JM_KJ108 ------C-----------------------------------A-------A------...-----T--------A------------------C---------------------------------------------------------------------------- 593
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------------G-----G---------------------------------...--------------A-----T--------------------------------------------------------T-------------------------------- 766
B.KR.12.12KYY10_10742 ---C----C---------------------------------A--------------...-----------G--A--------------------------G------------------------------T----------------------G-----T-------- 1242
B.NL.00.671_00T36 --------------------------------------------------------C...--------------A----------------------------------------------------------------------------------------------- 923
B.PE.07.502_2649_wg8 ---C-T--------------C-----------------G--------G---------...--------C-----A------------A----------------------------------------------------------------C--------------G-- 800
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------------------C-G--C------------------------------...-----Y--------A---------------------G----------------------------------------------------------------R-------- 593
B.RU.11.11RU21n ------C--------------------------------------------------...---------------------------A-------------------------------C--------------------------A--G--C--G-------------- 947
B.TH.07.AA040a_WG11 ---C----------C-----------------------G------------------...--T-----------A----------------------------------------------------------------------------------------------- 740
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------C-------------------------------------G------------...--------------A------------A----------------------------------------A--------T-------------------------------- 611
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----A-----------------------------------------G---------...--------------A-----------------------------------------------------------------------------C--------------G-- 1387
B.UA.01.01UAKV167 --A---C-G------------------------------------------------...--------------A--------------------------G-----------------------------------T-------------------------------- 593
B.US.11.ES39_42 ---------------------------------------------------------...--T----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1346
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------T-----------------------------------A--------------...--------------A--------------------------G-----T--------------------------------------A-----C----------------- 590
B.YE.02.02YE507 ------C-G---------------------------------A-------A------...--------------A------------A----------------------------------------------------------A----------------------- 593
C.AR.01.ARG4006 ---C--C-G--------------G--------------G---A----G--A------...-----------G--C------------A--------------------------------------------T----T-------------------------------- 587
C.BR.07.DEMC07BR003 ---C-----G--G----------G-----G--------G--------G---------...-----------G--A------------A-----C--------------------------------------T----T-----A-------------------------- 735
C.BW.00.00BW07621 ---T--T----------------G------------------A----G---------...-----------G--A--T---------A--------------------------------C-----------T----------A-------------------------- 756
C.CN.09.09YNLX133sg ---C-----------------------------------------------------...--T--------G--A-----------CA--------------------------------------------T----T-------------------------------- 590
C.CY.09.CY260 -----------------------G------------------A----G---------...-G------T--G--AG---G----G--A-----G-------------------CTC----C-----T-A--------T-------------------------------- 602
C.ES.07.X2118_2 -----------------G-----G-----------------C-----G--A------...-----T-----G--A------------A-------------------------------C------------T----T-------------------------------- 822
C.ET.02.02ET_288 ---T--C--------------C-G------------------A-------A------...-----------GA-A------------A-------G--------------------------------------C--T-------------------------------- 587
C.GE.03.03GEMZ033 -----------------------G------------------A-------A----G-...--T-A------G--A------------A-------------G------------------C-----------T----T-------------------------------- 584
C.IL.98.98IS002 ---T-TT----------------G------------------A----G---------...-----------G--A-----------C---------G-----------------------------------T----T--C-----A----------------------- 725
C.IN.09.T125_2139 ---T-------------------G------------------A----G---------...--T--------G--A------------A--------------------------------------------T----T-----A-------------------------- 1379
C.KE.00.KER2010 ------C----------------G------------------A----G--A------...--T--------G--A------------A--------------------------------------------T----T-----A-----------------------G-- 584
C.MM.99.mIDU101_3 --------------C--------G--C---------------A----G---------...--T--------G--A------------A----------------------T---------------------T----T-----A-------------------------- 757
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---C--T----------------G-----T-----------------G-------G-...----A------G--A------------A--------------------------------A-G-----T---T----T-------------------------------- 1380
C.SN.90.90SE_364 ---C-TC----------------G------------------A----G-------G-...----A------G--A------------A--------------------------------C-----------T----T-------------------------------- 584
C.SO.89.89SM_145 -----------------------G------------------A-------------C...--T--------GA-A------------A--------------------------------------------T----T-------------------------------- 584
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------C-------G--------G-----C------------A----G--A------...-----------G--A-----------CA----C---------------------------------------T----T-------------------------------- 1377
C.US.11.17TB4_4G8 ---C-------------------G------------------A----G--A------...-----------G--A------------A-------------------------------------------------T-------------------------------- 712
C.UY.01.TRA3011 ---C--T-----G-C--------G-----G--------G--------G---------...--T--------G--A---------------------------------------------------------T----T--------------C----------------- 575
C.YE.02.02YE511 --AT-TC----------------G------------------A----G---------...--------------A------------A--------------------------------C-----------T----T-------------------------------- 584
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ------C----------------G---A--------------A----G---------...--T--------G--A------------A-------G------------------------------------T----T-------------------------------- 1381
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------T----------------G------------------A--------------...-----------G--A-----------CA-------------------T-----------CC-------A---T----T--------A--------------------G-- 737
D.CD.83.ELI -----------------------G--C---------------A-------A------...--------------A----------------------------------------------------------------------------------------------- 934
D.CM.10.DEMD10CM009 --A---C-------------C--G--C---------------A----G--C--A---...-----T--C-----A---------------------------------------GC------G-----T--------------------------------A-------- 751
D.CY.06.CY163 --A----------------TC--G-G----------------A----G--A------...--------------A-----------------C-----------G-----------C----------------------------------------------------- 599
D.KE.11.DEMD11KE003 -----------------------G--C---------------A----G---------...----A-------A-A---------------------------------------------C----------------TG------------------------------- 738
D.KR.04.04KBH8 ---C--C--------------C-G--C------------------------------...----AT-----G--A------------A-------------------------------------TT-----------G----------------G-------------- 1347
D.SN.90.SE365 --A---C----------G-----G--C--------C------A--------------...---------------------------A-----C----------------------G---------------T------------------------------------- 1387
D.TD.99.MN011 --A---C-------------C--G--C---------------A----G--A-----C...----A---------A-----------------C-----------------T--------------------------------------------------A-------- 606
D.TZ.01.A280 --------------------C--G--C---------------A--------------...--------------------------------------------------------------------A--------------------------------T-------- 583
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------------------G-----C------------A----G---------...--------------------------------------------------------------G----------------------------------------------- 740
D.YE.02.02YE516 --A-----------------C--G--C---------------A----G--A------...--T-A---------A--------------------------------T-----------C-----T-----------------------------------A-------- 593
D.ZA.90.R1 ---C-------------------G--------------G---A-------A-----C...--------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-- 734
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----TT----------------------------------GA--------------...--T-----------A-----------C-----------------G--------------------T--T--------T-----------------------T-------- 488
F1.AR.02.ARE933 ---T--T----------------------------G--G--G---------------...--T-----------A-----------------------------G-----T---------------------T----T-------------------------------- 685
F1.BE.93.VI850 ---T-TC-------------------------------G--GA--------------...--T-----------A-----------------------------G-----T--CAC---------------------T-------------------------------- 731
F1.BR.07.07BR844 ---T-TT-------------------------------G--G-----G---------...-----------G--A---------------------------------------------------------T-G--T-------------------------------- 1154
F1.CY.08.CY222 ---T-T--------------------------------G---A-------A------...--T-----------A-----------C---------------------------------C-----------T----T-------------------------------- 587
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----T--------------------------------G--G--------A-----C...--T-----------A------------------C-------G--G---------------------------T----T-------------------------------- 727
F1.FI.93.FIN9363 -----T--------------------------------G--GA--------------...--T-----------T-----------------------------G-----T--------------------------T-------------------------------- 723
F1.FR.96.96FR_MP411 ---C-T-----------------------------------GA--------------...--T-----------A-----------C-----------------G--------------------------------T--------T----------------------- 587
F1.RO.96.BCI_R07 -----T-----------G--------------------G--GA--------------...--T-----------A-----------------------------G--------------------T-----------T-------------------------------- 1415
F1.RU.08.D88_845 ---T----------------------------------G--GA----G---------...--T-----------A--------------------------------------------------T-------------------------------------------- 850
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------------------------------------------A----G--A------...--------------A-----------------------------G---------------------GT---------T-----------------------T-------- 741
F2.CM.97.CM53657 ---T-TC-----------------------------------A--------------...--------------A----------------------------------------------------------------------------------------------- 581
G.BE.96.DRCBL -----------------------G--------------------------A-----C...-----T--------A------------A-------------------------------------T-----------T-----------G-----------T-------- 1352
G.CM.10.DEMG10CM008 --A---C-------------G--------------G--------------A------...--T------------------------A-------------------------------------T-----------------------G-----------T-------- 772
G.CN.08.GX_2084_08 ---T--T-------C--G------------------------A-------A-----C...-----T--------A------------A----------------------------G-----G--T--------------C--------G-----------T-------- 616
G.CU.99.Cu74 -----------------------------------C--------------A-----C...--T--T--------A-----------------------------G--------------------T------T----------------G-------------------- 1001
G.ES.09.X2634_2 --------------C--------------------------G--------A-----C...-----T--------A--------------------------------------G-----------T------T----------A-----G-----------T-------- 862
G.GH.03.03GH175G --AC----------------C-----------------------------A-----C...-----T--------A--------------------------G-----------------------T-------------------------------------------- 1428
G.KE.09.DEMG09KE001 -----------------------G----------------C---------A-----C...--------------A------------GT------------------------------------T-----------------------G-----------T-------- 772
G.NG.09.09NG_SC62 --A-------------A-------------------------A----------A--C...-----T--------A------------A----------------------------------G--T--------------C--------------------T-------- 580
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G.PT.x.PT3306 --------------------------------------------------A-----C...-----T--------A--------------------------------------G-----------T-----------------A-----G-----------T-------- 1334
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------A-------------G--------------------------A-----C...-----T--------A--------------------------------------------------TCT----T----------------G-----------T-------- 791
H.BE.93.VI991 -----A-----------G--C------------------------------------...--T-----------A--------------------------------------------C-----TG----------T-------------------------------- 780
H.BE.93.VI997 ---C---------V---G--C--------------------------G---------...--T-----------A--------------------------------------------C-----TG-T--------T-------------------------------- 715
H.CF.90.056 -----------------G--C-----------------------------A------...--T-----------A--------------------------------------------C-----TG-T--------T-----------------------------G-- 735
H.GB.00.00GBAC4001 -----------------G--C------------------------------------...--T-----------A--------------------------R-----M-----------CY----T------T-----T----------------G-------------- 909
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------C-------------A-----------------G--GA----------A-G-...----A---------------------------------------------T--------------T--------------G--------------------G-------- 583
J.CM.04.04CMU11421 --R---C----------------------------------GR-------R------...--Y-----------A-----------------Y--------------------R-----------T-----------T-----R--------C--R-----T-------- 906
J.SE.93.SE9280_7887 ------C----------------------------------GA-------A--A---...-----------------------------------------------------G-----------T---------------A-A--------C--------T-------- 711
J.SE.94.SE9173_7022 ------T----------------------------------GA----------A--C...-----------------------------------------------------G---------------------------A-A--------C--------T-------- 712
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------C----------------------------T------A--------------...--------------A-----------------------------------T----------------------------------------------------------- 587
K.CM.96.96CM_MP535 ------C----------------------------G--G---A----G---------...--------------A------------A----------------------T---------C------------------------------------------------- 587
01_AE.AF.07.569M ---C-TT----------------G-----------G--G-----------A----G-...--T-A---------A---T-------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T---A--------C--G-----A-------- 600
01_AE.CN.10.CYM059 -----TG----------------------C--------------------A----GC...--T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G--G--A-------- 854
01_AE.HK.04.HK001 ---T-TT----------------G-----------G--------------A----GC...--T-A---------A-----------C--------------G------G-T--------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-------- 765
01_AE.JP.x.DR0492 ---C-TT-------------C--G--C--------G--------------A----G-...--T-A---------A-----------CA-------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-------- 1406
01_AE.TH.04.BKM ---C-TT----------------G-----------G--------------A----G-...--T-A------G--A-----------C--------------G------G----------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-------- 1349
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---T-TT----------------G-----------G--------G--G--A----GC...--T-A---G-----A-----------C-----C--G-----G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A----R--- 827
01_AE.TH.90.CM240 ---C-TT----------------G-----------G--------------A----G-...--T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-------- 953
01_AE.VN.98.98VNND15 ---C-TT----------------G--------------------------A----G-...--T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-------- 652
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---T----G--------G-----G-----C-----G------A--------------...--------------A-----T------A-------------------T-----------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----G-- 761
02_AG.ES.06.P1261 ---T----G--------G-----G-----------G--G---A-------A------...--------------A--------------------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-- 831
02_AG.FR.91.DJ263 ---C----G--------G-----G-----------G--G---A-------A------...--------------A------------A-------------G------------------C----T-TG----------T------------C--G-----A-----G-- 742
02_AG.GH.03.03GH181AG --------G--------G-----G-----------G----C-A-------A-G----...--T-----------A------------A-------------G--G-----------------G--T-TG----------T------------C--G-----A-----G-- 1418
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---C----G--------G-----------------G--G-C-A-----A-A------...--T-----------A------------A-------------G--G--------G-----------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----G-- 1047
02_AG.LR.x.POC44951 ---T-------------G-----G--------------G-C-A-------A------...--T-----------A-----T------A-------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-- 1389
02_AG.NG.x.IBNG ---T----G--------------------------G------A-------A----G-...--------------A--------------------------G-----------G-----------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-- 919
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---T-------------G-----G-----------G--G---A-------A-----C...--------------A--------------------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----T-----G-- 591
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---AA---G--------G-----G-----------G--G---A-------A------...--T-----------A--------------------------------------------------T-TG----------T---------G--C--G-----A-----G-- 591
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---T----G--------G-----G-----------G------A-------A------...--------------A--------------------G-----G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-------- 620
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---AG---T--------------G------------------A-------A------...--------------A-----------C--------------G--------------------G----TG--------T-T------------C--G-----A-------- 754
05_DF.BE.x.VI1310 ------C----------------G--C---------------A-------A------...--------------A-----------------------G--G--------------------------------------------------C----------------- 767
06_cpx.AU.96.BFP90 --------G-----AC-------------------G------A-------T------...--------------A-----------CA---------------------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-------- 1413
07_BC.CN.98.98CN009 ------C----------------------------------G---------------...--T-----------C----------------------------------------------------------------------------------------------- 726
08_BC.CN.06.nx2 ---C-TC------------------T-----------T------G--CAGAG-A-ACTC.C-T---T-------A------C----CA------A-------------------------C-----T-----T----T-----A---C-------------T-------- 1338
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------C--------------R------------------A-------A------...--------------A-----------CA-------------G------------------C----T-TG----------T---T--A--------G-----T-------- 599
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---C--T--A-------------G-----G-----------------G---------...--T-----------A-----------------------------------------------G----------------------------------------------- 767
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --A---C----------------G------------------A-------A------...--------------A--------------------G-----------------------------T-TG-----G----T------------C--G-----T-------- 764
12_BF.AR.99.ARMA159 ---C-TT----------------------C--------G--G---------------...--T-----------A-----------------------------G-----T---------------------T----T-----A--A--------------T-------- 1396
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---T-------------------G--------------------------A-----C...-----T--------------------------------------G--T-----------------------------------------G-----------T-------- 766
14_BG.ES.05.X1870 ---C----------C-----C--------------G--------------A-----C...-----T--------A--------------------------------------G-----------TCT----T----------A-----G-----------T-------- 861
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---C-TG----------------G-----------G--------------A--A-G-...--T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-------- 796
16_A2D.KR.97.97KR004 ---AA-T----------G-----G-----------C--------------A------...--T-----------A--------------------------------------------C-----T-----------------------------G--T--T-------- 749
17_BF.AR.99.ARMA038 ---A-T---------------C----------------G------------------...--T-----------A-----------------------------G--T------------------------T----T-------------------------------- 605
18_cpx.CU.99.CU76 ---T-------------G-----G----------------C-A-------A------...--T-----------A-----------C--------------G-----T-----------------T-TG-----G----T---------------G-----T-------- 705
19_cpx.CU.99.CU7 ------C-G--------------G--C--G------------A--------------...----A---------A-----------------G--G------------------------------------T----T-------------------------------- 614
20_BG.CU.99.Cu103 -----------------G--------------------G-----G-----A-----C...-----T--------A--------------------------------------------------T--------------C--------G-----------T-------- 863
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------C-----G-----G-----------C--------------A------...----A---------A--------------------------------T------TC----------T----------------------T-------------------- 593
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----TT----------------G-----------G-------------------GA...--T-A---------A-----------C--------------G---A--------AC---------T-TG----------T-A-A--------C--G-----G-------- 593
23_BG.CU.03.CB118 -----------------G--------------------------------A-----C...-----T--------A--------------------------------------------------T-----------T-----------------------T-------- 837
24_BG.ES.08.X2456_2 -----T--------C--G--------------------G-----------A-----C...-----T--------A--------------------------------------------------T--------------T--------------------A-------- 848
25_cpx.CM.02.1918LE -----T--------------------------------------------A------...-----T--------A--------------------------------------------C-----T-----------------A-----G-----------T-----G-- 596
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------C----------G-----G--------------G--G-----G--A-----C...--T-----------A------------GTG-----G-----------------------------T--T---A-G--------------------------T-------- 1399
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------T----------------G-----C------------A-------A--A--C...--T--T--------A------------------C-------G-----------------------------------------------G-----------T-------- 1382
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------C-G-----------------------------G--GA--------------...--T--------G--A------------------C---------------------------------------------------------------------------- 757
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---C----------------------------------G--GA--------------...--T-----------A-----------------------------G-----T---------------------T----T-------------------------------- 792
31_BC.BR.04.04BR142 ---C-----G-------------G--------------G--------G---------...-----------G--A------------A--------------------------------------------T-G--T--------------C----------------- 842
32_06A1.EE.01.EE0369 ---T-------------G-----G-----------G------A-------A------...--------------A-----------------G--G-----G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-------- 1029
33_01B.ID.07.JKT189_C ---C-TT----------------G-----------G-----------G--A----G-...----AT-----G--A--------------------------------------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-------- 698
34_01B.TH.99.OUR2478P ---C-TG----------------G--C--------G--------------A----G-...--T-A---------A-----------C--------------------------------------T-TG--------T-T------------------------------ 593
35_AD.AF.07.169H ---T--T-G--------G-----G-----------G------A--------------...--------------A-----T-----C---------------------------GGT--------T-TG-----G---GT------A-----C--G-----T-------- 597
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----TT----------------G-----------G--------------A----G-...--T-A---------A-----------C--------------G-----T-----------------T-TG----------T------------C--G-----A-------- 593
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---T--T-G-----C--G-----G------------------A-------A------...--------------A-----------CA-------G-----T--------------C--------TG-G--------TGT------A--------G-----T-------- 587
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---C-TC----------------------T--------G--GA--------------...--T-----------A-----------------------------R-----T---------------------T----T-------------------------------- 802
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---T--C-----------------------------------A----------A---...--------------A--------------------------------------------------------------T-----------------------T-------- 862
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------------------------A--------------...--------G---------------------------G----------T------------------------T----T-----A-----------------T-------- 874
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------------------------------G--G---------------...--T-----------A---------------------G----------------------------------------Y-------------------------------- 917
43_02G.SA.03.J11223 ---T--T----------G------------------------A----G--A-----C...-----T--------A------------A-------------G-----------------Y-----T-----------------------G-----------T-------- 913
44_BF.CL.00.CH80 -----TC----------G--------------------G--G---------------...--T-----------A------------A-------------G--------T---------------------T----T-----------C-------------------- 833
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------------------G-----------G------A-------A------...--T-----------A-----------C--------------G-------------------------TG-----G----T---T--A-----C--G-----T-------- 1380
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----TT-------------------------------G--G---------------...--T-----------A-----------------------------G-----T--------------------------T---------------------C---------- 829
47_BF.ES.08.P1942 ---C-T--T-----------------------------G--G--------A------...--T-----------A------------------------------TG-------------------------T----T-------------------------------- 830
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---C-TG----------------G--------------------------A----G-...--T-A------G--A-----------C--------------------------------------T-TG---T-G--T-T------------C--G-----A-------- 599
49_cpx.GM.03.N26677 ---C----G-----A--------------------G------A-------A------...--T-----------A--------------------G-----------A-----------------T-TG---T-G----TT-----A-----C--G-----T-------- 823
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------------------C------------A--------------...-----T--------A-----------------C---------------------------C------------------------------------------------- 595
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---C-TG----------------R-----------G--------------A----G-...--T-AT--------A--------------------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-------- 705
53_01B.MY.11.11FIR164 ---C-TT-----------------------------------R-------A----GG...--T-A---------A--------------------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-------- 734
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---C--T-G------------------------------------------------...--T-AT------------------------------G------------------------------------------------------------------------- 787
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---C-TT----------------G--------------------------A----G-...--T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T---------------G-----A-------- 704
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---C-----------------------------------------------------...--T-----------A----------------------------------------------------------------------------------------------- 590
61_BC.CN.10.JL100010 --AC-----------------------------------------------------...--T--------G--A------------A----------------------T--------------T------T----T-----------------------T-------- 827
O.BE.87.ANT70 --------C--C--C--G--------------------G-C---------A--A--C...--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----A-TTT-CT-T---A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A---G- 1433
O.CM.91.MVP5180 --A-----C--C--C--G--------------------G-C---------------C...--T-A---T---A-T--T--T------ATG--------------G--TGT---CT-T---A-C--T--------G--TG-CA-A--------C----GG--TT-A---G- 1408
O.CM.98.98CMA104 ------C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C...--T-A---T---A-T--T--T-----CATG-----------R-----T---T-CT-T---A-Y--T--T---T----TG-CA-A--A----------GG---T-A---G- 865
O.FR.92.VAU --A---C-C--C--C------C----------------G-C-------A-A--A--C...--T-A---T--GA-C--T--T------ATG-----G-----G-----T--T--CT-T---G-C--T--T--------TG-CA-A--------C----GG--TT-A---G- 942
O.GA.11.11Gab6352 -----T--C--C--------------------------G-C---------A-----C...--T-A---C---A-C--T--T------ATG-----G-----------T-TT--TT-T---A-C--T--T--------TG-CA-A--A----------GG---T-----G- 590
O.SN.99.99SE_MP1299 ---T--C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C...--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-------TT--CT-T---ACT--T-----------TG-CA-A--A----------GG--TT-A---G- 1435
O.US.10.LTNP GTAC--C-C--C--C--G--------------------G-C---------A--A--C...--T-A---T---A-T--T--T-----CATG-----G-----G-----AGT---CT-T--CA-T--T--T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A---G- 1354
N.CM.02.DJO0131 ---C-GC-GA----C--------------T-----------GA----G--------C...--T-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CGC----C----T--T---T----T-----A--A--------G-----T-----G-- 873
N.CM.04.04CM_1015_04 --TC-GC-GA----C--------------T------------A----G--------C...--T-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CTC----C----TT-T---T----T-----A--A--------G-----T-------- 866
N.CM.06.U14842 ---C-GC-GA----C--------------T-----------GA----G--------C...--T--T------A-A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CAGT---C----T--T---T----T-----A--A-----C--G-----T-----G-- 865
N.CM.95.YBF30 ---C-GC-GA----C-----C--------T-----G-----GA----G--------C...--T--T--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CTC----C----T--T---T----T-----A-----------G-----A-----G-- 952
N.CM.97.YBF106 ---C-GC-GA-------------------T------------A----G--A-----C...--T-AT------A-A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CTC----C----T-GT---T----T-----A--A--------G-----T-----G-- 953
N.FR.11.N1_FR_2011 ---C-GC-GA----C--------------T------------A----G--------C...--T-AT--------A-----A------ATG--C-----------G--A--A--CGC----C----T------T----T-----A-----------G-----T-----G-- 762
P.CM.06.U14788 AT-C-GC-G--C--C--G--GC-G-----C-----G--G-C---------A--A--C...----A---T---A-T--C--T------ATG--C--G--------G--T-TA--TG-T--CA-C--T--------T--TG----A--C--------G-G---GT----GG- 853
P.FR.09.RBF168 -T-C-GC-G--T--C--G--GC-G-----C-----G--G-C---------------C...----A---T---A-T--C--T------ATG--C--G--------GT-T-TA--CG-T--CA-T--T--T-----C--TG----A--C--------G-G---RT-R--GG- 1417
CPZ.CD.06.BF1167 ---C-A--T-----C------C-T-----T---------AC------G-----AAA-...--T-AG--------A--C--A-----C-----C---G----G-------T------T---C-T--T--A--------TG--A-T----AC-------GG--A------G- 1460
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A-TC-A--------C-----CC-------C----------C---------A--A---...----AT-----G--C-----A-----CATG--------------G--A--G--T-----CC-C--T--T--------T---A-A--A--------G-------------- 927
CPZ.GA.88.GAB1 --------C-----C-----C--G-----------------G-----G--A-----A...--T-----T--G--A-----A-----------TC-------G------TTA--T--G---G-T---------T----TG----A-------------G----------G- 1449
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---C-T--T--------------------T---------AC---G-----A----GA...--T--T--------C--T--A-----C--T--T-----T-----G--A-----TT-T--------TT-------T--TG-TA-T--A-A------G--T--G-------- 1020
CPZ.US.85.US_Marilyn -----A--G--T--C--------------C----------CG--------A-----C...--T-A---G-----C--C--G-----CATG--C-----------G--G--T--C------G-C-----T-----C--TG-TA-A-----------G-G---A------G- 1436
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B.FR.83.HXB2 GTTAAAAGAGACCATCAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGATAGAGTGCATCCAGTGCATGCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAGATGAGAGAACCAAGGGGAAGTGACATAGCAGGAACTACTAGTACCCTTCAGGAACAAATAGGATGGATGACA.........AATAATC 1549
Gag __L__K__E__T__I__N__E__E__A__A__E__W__D__R__V__H__P__V__H__A__G__P__I__A__P__G__Q__M__R__E__P__R__G__S__D__I__A__G__T__T__S__T__L__Q__E__Q__I__G__W__M__T__.__.__.__N__N__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------C-----------A-----------------C--GT-A--------A---------------C-------------A------------------------------G------------C---A------T--CA----------.........GGC--C- 760
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------G--T-----T--------------------------GACA--------A---------------CAG---------C----------------G-----T--------G-----A-----------A-----G--G------------.........-GC--C- 760
A1.ES.06.X2110 ---------T-----------A-----------------C--GT-A--------A---------------C----------------------------G-----T-----------------C----C---A------T-GCA----------.........GCC--C- 793
A1.IT.02.60000 ---G-----T--------------------T-----------GT-A--------A--G---------T-AC-------G--AC----------------------T--------------------------A----------C----------.........-GC--C- 1560
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---------T-----T-----------------------C---T-A------A-A--G------------C-------T---C----------G-----------------------C----------C---A---------------------.........GGC--C- 926
A1.RU.11.11RU6950 ---G-----T--------------------T-----------GC-A-------CA--G---------T--C-------G--A--------------------------------------------------A---------------------.........-GC--C- 1079
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------G--T-----------------------------C--GT-A--------A-C----------G--C----------A--A-----C-----------------------G--------C---TC---A--G------A-----------.........-GC--C- 906
A1.SE.95.SE8538 ---------C-----------------------------C--GT-A--------A---------------C---------------------------------------------------------C---A------T--CA----------.........-GC--C- 754
A1.TZ.01.A341 ---------T-----------------------------C--GT-A--------A--G------------C---------------------------------------------------------C---A--G--G---------------.........GGC---- 754
A1.UA.01.01UADN139 ---G-----T--------------------T-----------GT-A-------CA--G---------T--C-------G-----------------------------------------------------A---------------------.........-GC--C- 754
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---------T-----------------------------C--GC-A------C-A-----------------------------A--------------------T---------------------AC---A----------C----------.........GGC--C- 901
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------T------------------ATG--------C--G--A--C-----A--------------CC----------------------------------T--------------A----A------A---------------------.........-G----- 996
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------T-----------------------------C--GT-A--------A--G------------C----------------------------------------G---G---------A---------------------------C.........-GC--C- 914
A2.CM.01.01CM_1445MV ------G--T-----------------------------C--G--A--------A---------------C----------------------------------------------------------------------------------C.........-GC--C- 748
A2.CY.94.94CY017_41 ---------T-----------------------------C--G--A--------A---------------C-------------------------------------------------------------------------T--------C.........-GCG--- 906
B.AR.04.04AR143170 -------------------------------------------T-A--------A--G---------CA-C-G-----------------------------------------------------------------------G---------.........------- 744
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------A--------------------G---------------.........------- 760
B.BR.06.06BR1119 ---------------------T---------------------T--------CC---A---------G----G--------------G--C---------------------------------------------------------------.........-G----- 966
B.CA.07.502_1191_03 ---------A---------------------------------T-------C-----G---------G----------------------C-----------------------------------------------G--------------T.........C------ 976
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---------------------A---------------------T-A--------A---------------------------------------------------------------------------------------------------.........C------ 1009
B.CN.10.DEMB10CN002 ---------A-----------T---------------------T----C---CAA--G------------------------------------------------------------------------------------------------.........------- 921
B.CO.01.PCM001 -------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------.........C------ 754
B.CU.99.Cu19 ---------A---------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------.........------- 1090
B.CY.09.CY266 ------------A--T--------G-----------------------------------------------------G---------------------------------------------------------------------------.........------- 766
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------------------------------------------T-----------------------G-------------------G-------------------------------------------------------C----------.........------- 784
B.DK.07.PMVL_011 -------------------------------------------T----------------------AG-------------------------------------T------------------------------------AAT---------.........------- 914
B.DO.05.05DO_160884 ---------A-----------A---------------------------------------------G----------------A--------------------------------------------------G------AC----------.........-G---C- 754
B.ES.10.DEMB10ES002 -------------------------------------------A----C--G------------------------------------------------------------------------------------------------------.........C------ 914
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------------------------------T----C--------------------C--------------------------A-----------------G--C-----------------G--------G---------.........------- 798
B.GE.03.03GEMZ004 ---------A---------------------------------T-----------------------G---------------------------------------------------------------------------C----------.........------- 745
B.HT.05.05HT_129389 ---------------------------------------------A--------A-----------------------G----------------------------------------------------------------C----------.........-G----- 754
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------A---------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------C----------.........-G----- 754
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------A--T--------------------------C---T----C-------------------ACC----------------------------------------------C-------------------------C----------.........------- 927
B.KR.12.12KYY10_10742 -------------------------------------------T-----------------------G--------------------------------------C-------------------------------G------------G--.........C------ 1403
B.NL.00.671_00T36 -------------------------------------------T----------------C---------------------------------------------------------------------------------------------.........------- 1084
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------GT------------G------------------T----------------------------------------------------------------------------C---------------------------------.........------- 961
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------------T---------------------------T---------C---G---------G----------------------T---------------------------------------------------------------.........-G----- 754
B.RU.11.11RU21n ---------A-----T---------------------------T-----------------------G-------------------------------------T------------------------------------------------.........------- 1108
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------A---------------------------------T----------A-----------AG----------------------------------C--T--------------------T--------G------------------.........------- 901
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------A---------------------------------T-A------CC---A--------------------------A--------------------T-------------------A-----------------C---------T.........-G----- 772
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------.........------- 1548
B.UA.01.01UAKV167 -------------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------C----------.........------- 754
B.US.11.ES39_42 ---------A--------------------------------------C-----------------------------T--A-----G-----------------------------------C-----G-----C-------CG---------.........------- 1507
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------A--------------G--------------C---T--------CCC--G---------G----G---------C----------G-------------------------------AT---------------------------.........-G----- 751
B.YE.02.02YE507 ---------T---------------------------------AC------------------A---G-------------A------------------------------------------------------------------------.........-G----- 754
C.AR.01.ARG4006 ---------T--------------G--------G-----C---T-A--------R------------G-C-----------A--------------------------------------C----A-----------------C----------.........-G---C- 748
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------T-----------A--G-----------------GT-A--------A------------G-C-----------AG-----------------------------------------------------------------------.........GG---C- 896
C.BW.00.00BW07621 ---------T--------------G-----------------GT-A--------A--------------------------A-------------------------------------------------------------C----------.........-G---C- 917
C.CN.09.09YNLX133sg ---------T-----------A--G------------------T-A--------A--------------------------A---------------------------------------------------------G---C----------.........GG---C- 751
C.CY.09.CY260 ---------T--------------G-----------------GT-A--------A------------G----C----------------------------------------------------------------------C----------.........------- 763
C.ES.07.X2118_2 ---------T--------------G--------------------A--------A--------------------------A-------------------------------------------------------------C----------.........GG----- 983
C.ET.02.02ET_288 ---------T-----------A--G-----------------GA-A------------------------CA---------A-------------------------------------------------------------C----------.........-G----- 748
C.GE.03.03GEMZ033 ---------T--------------G-----------------GC-A---------------------G-------------A-------------------------------------------------------------C----------.........-G---C- 745
C.IL.98.98IS002 ---------T--------------G--------------------A-----------C-----------------------A-------------------------------------------------------------C----------.........-----C- 886
C.IN.09.T125_2139 -C-------T-----------A--G------------------T-A--------A--------------------------A-GT-----G----------------------------------------------------C---------G.........GG---C- 1540
C.KE.00.KER2010 ---------T--------------G------------------T-A--------------G-------A-C----------A-------------------------------------------------------------C----------.........-G----- 745
C.MM.99.mIDU101_3 ---------T-----------A--G------------------T-A--------A------------G-------------A-------------------------------------------G-----------------C---------G.........GG---C- 918
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------T--------------G--------G---------T-A--------A--G---------G-------------A--A--G-------------------------------------------------------C----------.........-G---C- 1541
C.SN.90.90SE_364 ---------T--------------G-----------------GT-A---------------------G-------------A-----------C-------------------------------A-------------G---C----------.........GG---C- 745
C.SO.89.89SM_145 ---------T--------------G------------------T-A--------A--G--G------G-------------A-----------------------T------------------------------------------------.........-G---C- 745
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---------C--------------G--------------------A--------A-C----------G-C-----------AT-------C-----------------------------------------------G----C----------.........GCC--C- 1538
C.US.11.17TB4_4G8 ---------T-----T--------G--------C--------GT-A---------------------GC------------A-------------------------------------------------------------C----------.........-G---C- 873
C.UY.01.TRA3011 ---------T--------------G--------------C---T-A-----------------------A--------A--A--------------------------------------C--------------------G-C----------.........-----C- 736
C.YE.02.02YE511 -C-------T--------------G------------------T-A--------A--C---------G-------T-----A--------G----------------------------------G-----------------C----------.........GG---C- 745
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ---------T--------------G------------------T----------A------------G-------------A--A--------------------T----------------------C------G--G---AC----------.........-G---C- 1542
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---------T--------------G------------------T-A--------A--G---------G----G--------AG------------------------------------------------------------C----------.........-G---C- 898
D.CD.83.ELI -C-------------------A--------------------GT-A-----------------------------------------------------------T-------------------------------------C----------.........-G---C- 1095
D.CM.10.DEMD10CM009 --------------CT-----------------------C--GT-A---------------------G-------------------------------------T--C--------C-----------G-------------C---------T.........-G----- 912
D.CY.06.CY163 ---------------------------------------C--GC-A-----------------------------------------------------------T--T----------------------------------AC---------.........-GC---- 760
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------------------T--------------------GC-A-----------G---------CACC----------A-----------------C-----------------------C--T--G------------------------.........--C---- 899
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------T-------------GC----------------------C-----------T--AC----------------------T-----------------------------C------------------.........-GC--C- 1508
D.SN.90.SE365 ---------A---------------------------------T-A-----------------------------------------------------------T------------------------------------------------.........------- 1548
D.TD.99.MN011 ---------------------------------------C--GC-A---------------------G----------------------G--------G-----T--T--------C------------------------------------.........-GC---- 767
D.TZ.01.A280 ------------------------------------------GC-A--------------------------------A--------------------------T-------------------------------------C----------.........------- 744
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------C-----T--------G-----------------GC-A--------A--G---------G-------------A-----------------------T-------------------G----------------------------.........-GC---- 901
D.YE.02.02YE516 -----------------------------G---------C--GC-A-------CA--A--------------------------A--------------------T--T-T------C------------G-----------A-----------.........-GC---- 754
D.ZA.90.R1 -C----------------------------------------GC-A-----------------------------------------------------------T-------------------------------------C----------.........--C--C- 895
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------C-----T-----------------------C---T-A-----------G-----A------C----------A--A--G-----T-----------------T--------------------T-----G---CAG---------.........-GC--C- 649
F1.AR.02.ARE933 ---------C-----------------------------C---T-A-------C---------------CC----C-----------G-----T-----------T-----T--------------T-C-------------CA----------.........-GC--C- 846
F1.BE.93.VI850 ---------C-----------------------------C---T-A---------------------GCCC----------------G-----T-----G-----T-----T------------------------------CA---------G.........GGC--C- 892
F1.BR.07.07BR844 ---------C-----------------------------C---T-A------------------------C----------------G-----T-----------T-----C------------------------------CA----------.........-GC--C- 1315
F1.CY.08.CY222 ---------C--------------G--------T-----C---T-A--------A---------------C----------------G-----T-----------------T--------------------------G---CA----------.........-GC--C- 748
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---------C-----------------------------C---T-A-----------------A-----CC-------T--------G-----T--A--------------T------------------------------CA---------T.........-GC--C- 888
F1.FI.93.FIN9363 ---------C-----T-----------------------C---T-A-----------------A------C----------------G-----T--------C--T-----T------------------------------CA----------.........-G---C- 884
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------C-----------------------------C---T-A-------C---------------CCT---------------------T-----T-----------T------------------------------CA----------.........-GC--C- 748
F1.RO.96.BCI_R07 ---------C-----------------------------C---T-A-----------------------CC----------------G-----T-----------------T------------------------------CA----------.........-GC-CC- 1576
F1.RU.08.D88_845 ---------T--------------G--------------C-----A--------A---------------C----------------------T-----------T------------------------------------CA----------.........-GC---- 1011
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------T-----------------------------C--G--A-----------G-----------CC-------T-----A--G-----C-----G-----T--------------------------A-----G----CC---------.........-GC--C- 902
F2.CM.97.CM53657 ---------T-----------------------------C---T-A-----------G-----A--C--CC-------T-----A--------T-----------T-----------------C-A---A-------------C----------.........-GC--C- 742
G.BE.96.DRCBL ------G-----T--------T-----------------C--GC-A------CA---G--------------------------A--G--C----C---------T---------G-------------G--------G---A----------C.........-GC--C- 1513
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------T--T--------------------G-----C--GACA------CAA--G--------------------------A--------------C-----T-----------------C-AT--G--A------G---C---------T.........GGC--C- 933
G.CN.08.GX_2084_08 -C----G--T--T--------A-----------G--------GC-A------CCA--G---------T--C-------------A-----C--------------T-----------------C-A---G-------------C---------C.........-G---C- 777
G.CU.99.Cu74 -C----G--T--T--------------------G-----C--GC-A--C---CC---G-----------CC-------------A--------------------T-----------------------A-----------------------T.........--C---- 1162
G.ES.09.X2634_2 -C----G--TG-T--------------------G--------GACA------CCA--G-----------CC-------------A--------------------T--------G--------------G-----C------A----------C.........-GC---- 1023
G.GH.03.03GH175G ------G--T--T--------------------G-----C--GT-A------CA---G--------------------------A-----T----CA--------T--------------------A--G-----G------A----------C.........-G---C- 1589
G.KE.09.DEMG09KE001 -C-------T--T--------------------------C--GA--------CAA--G-----------------------A--A--------------------T-----------------------G------------CA---------C.........-GC---- 933
G.NG.09.09NG_SC62 -C-------T--T--------T-----------G--------GC-A------CAA--G---------G----------------A--------------------T-----------C-----------G------------AC---------T.........--C--C- 741
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B.FR.83.HXB2 GTTAAAAGAGACCATCAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGATAGAGTGCATCCAGTGCATGCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAGATGAGAGAACCAAGGGGAAGTGACATAGCAGGAACTACTAGTACCCTTCAGGAACAAATAGGATGGATGACA.........AATAATC 1549
Gag __L__K__E__T__I__N__E__E__A__A__E__W__D__R__V__H__P__V__H__A__G__P__I__A__P__G__Q__M__R__E__P__R__G__S__D__I__A__G__T__T__S__T__L__Q__E__Q__I__G__W__M__T__.__.__.__N__N__
G.PT.x.PT3306 ------G--T--T--------------------G-----C--GA-A------CCA--G------------C----------A--A-----C--------------------------------------G------------A--------G-C.........-GC---- 1495
G.SE.93.SE6165_G6165 -C----G--T--T--------------------G-----C--GA--------CAA--G---------T--C-------------A--------------------T------------------T----G------------ACT--------C.........GGC--C- 952
H.BE.93.VI991 ---------T--A-----------------------------GC-A--------A---------------C----------------------------------T---------------------------------G---C----------.........GGC---- 941
H.BE.93.VI997 ---------T--A-----------------------------GC-A------------------------C-------------------------------C--T-----T-------------------------------C----------.........GGC---- 876
H.CF.90.056 ---------T--A--------------------------C--G--A------------------------C----------A--------------------C--T-----------------------G-------------C----------.........GGC---- 896
H.GB.00.00GBAC4001 R--------T--A-----------------------------GACA------------------------C-------------------------------C--T-----------------Y-A-----------------C----------.........RGY---- 1070
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------T-----------------------------C--GC-C--------A--------A---G----------T--------------G-----------T-------------------A-----------------C------A---GGCAACGGTGGC--C- 753
J.CM.04.04CMU11421 ---------T--T-----------------------------GK-A--------A------------CCR------------GC---------G-----------T-----------------------C-------------C----------.........GGC--C- 1067
J.SE.93.SE9280_7887 ---------T--T--------------------------C--G--A--------A---------------------------G----------------------T-----------------------C------------------------.........GGC---- 872
J.SE.94.SE9173_7022 ---------T--T--------------------------C--G--A--------A------------G--------------G----------------------T-------------------A---C------------------------.........GGC--C- 873
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------T--T--------------------------C--GA----C--------A-----------CC----------A--A--------T-----G-----T-----------------C--T---------------AC----------.........-GC--C- 748
K.CM.96.96CM_MP535 ---------T--T--------T-----------------C--GT-A--C--------------------CC----------A-----------G-----G--------------------C--C-------------------C----------.........-GC--C- 748
01_AE.AF.07.569M ---------C--------C-----------------------GACA--------A---------------C----------A-----G--------------------------------------------A---------------------.........--C-C-- 761
01_AE.CN.10.CYM059 ---------A-----------A-----------C---------ACA--C-----A--G------------C-------------A--G-------------------------------------A------A----------C----------.........--C---- 1015
01_AE.HK.04.HK001 ---------A--------------------------------G--A--C-----A---------------C----------A-----G-----------------------------C--------------A---------------------.........-GC---- 926
01_AE.JP.x.DR0492 ---------A--------------------------------G--A--C-----A---------------C----------------G---------------------------T----------------A---------------------.........-GC---- 1567
01_AE.TH.04.BKM ---------A--------------------------------G--A--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A--------------------C.........--C---- 1510
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---------A-----------A-----------------------A--C-----A---------------C----------------G-----T--A--------T--------------------------A---------------------.........-GC---- 988
01_AE.TH.90.CM240 ---------A---------------C----------------G--A--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------------.........--C---- 1114
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------A--------------------------------G--A--C-----A---------------C----------------G-------------------------------------A------A---------------------.........--C---- 813
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------T-----------------------------C-----A--------A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------------.........-GC---- 922
02_AG.ES.06.P1261 ---------T-----------T-----------------C--G--A--------A---------------C----------------G-----------------T--------------------------A---------------------.........-GC--C- 992
02_AG.FR.91.DJ263 ---------T-----------------------------C-----A--------A---------------C----------A-----G----------------------------------------C---A---------------------.........-GC---- 903
02_AG.GH.03.03GH181AG -C-------T-----------A-----------C-----C--G-CA-----------A------------C----------------G--------------------------------------------A-----------G--------C.........-GC--C- 1579
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---------T-----------------------------C--G--A--------A-G-------------C----------A-----G-----------------T-----------------C--------A--G------------------.........--C---- 1208
02_AG.LR.x.POC44951 -C-------T-----------------------------C--G--A--------A--G------------C----------------------------------T--------------------------A---------------------.........-GC---- 1550
02_AG.NG.x.IBNG ---------T--------------------------------G--A--------A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------------.........-GC---- 1080
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------T-----------------------C-----C--GACA--------A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------------.........-GC---- 752
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------T-----------------------------C--G--A--------A--C--------------------------------------------------------------A-----------A---------------------.........-GC---- 752
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---G-----T--------------------T-----------GT-A-------CA--G---------T--C-------G-------------------------------------G--G------------A---------------------.........-GC--C- 781
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------T-----------------------C-----C--GACA--------A---------------C----------------------------------T--------------------------A---------------------.........-GC--C- 915
05_DF.BE.x.VI1310 ------------T-----------------------------GT-A-----------G---------G-G-----------A--------T--------------T--------------C--C-------------------C----------.........--C--C- 928
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------T-----------------------------C--G--A--------A--------A------C-------------A--------------------T------------------------------------------------.........-GC--C- 1574
07_BC.CN.98.98CN009 A--------T-----------A--G------------------T-A--------A--------------------------A-------------------------------------------A-----------------C----------.........-G---C- 887
08_BC.CN.06.nx2 ---------T----------GA--G-----------A------T----------------------AG-G-----------------------------T--------------------------T--C-----G------------------.........------- 1499
09_cpx.GH.96.96GH2911 -C-------T--------------------------------G--A--------A-------------A-C----------A---------------------------------------------G----A----------C----------.........GG---C- 760
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------------------------------------GC-A--------A--G---------G-------------A--A--------------------T------------------------------------A-----------.........-GC---- 928
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------T-----------A-----------------C--GA----------A--G-----A------C-----------C----------------------T-----------A----------C---A---------------------.........GGC--C- 925
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------C-----------------------C-----C---T-A-----------------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------CA----------.........-GC--C- 1557
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -C----G--T--T-----------------------------GA--------CAA-GA---------T--C----------A--A--------------------T-----G-----C-----------G------------AC---------C.........-----C- 927
14_BG.ES.05.X1870 -C----G--TG-T--------------------G-----C--GA--------CAA--G-----------CC-------------A--------------------T-----------------------G------------AC---------C.........--C---- 1022
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------A---------------------A-------------A--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A------G--------------.........-GC---- 957
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------T-----------------G-----------C--GC----------A---------------C----------------G-----------------T-----------------------------------------------C.........-GC--C- 910
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------T-----------------------------C---T-A-----------G-----------CC-------------A--G-----T--A--------T-----T---G---------A----------------CA----------.........-GC--C- 766
18_cpx.CU.99.CU76 ---------T-----------------------------C---A-A--------A--G--------------------------A-----T--------------T--------------------------A---------A-G---------.........--C--C- 866
19_cpx.CU.99.CU7 ------------------------------------------GT-A-----------------------------------------------------------T-------------------------------------CC---------.........TCC---- 775
20_BG.CU.99.Cu103 -C----G--T--T--------------------G-----C--GACA--C---CA---G-----------CC-------T-----A-----G-----------C--T---------G-------------A------------AC---------C.........--C---- 1024
21_A2D.KE.99.KER2003 -C-------------------------C--G-----------GT-A-----------G--------------------------------------A----------------------------------------------C----------.........GGC---- 754
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------C--------------------------------GA----C-----A--G---------TA-C----------------------------G--------------------------------A----------C----------.........-GC--C- 754
23_BG.CU.03.CB118 -C----G--T--T--------------------G-----C--GC-A--C---CA---A-----------C--------T--A--A-----G-----------C--T-----------C-----------A--------G---A----------C.........--C---- 998
24_BG.ES.08.X2456_2 -C----G--T--T--------------------G-----C--GA----C---CA---G-----------CC-------T--A--A-----G-----------C--T-----------------------A--------G---AC---------C.........--C--C- 1009
25_cpx.CM.02.1918LE -C----G--T--T--------------------G-----C--GC-A--------A--G------------C-------------A-----G-----A--------------G-------------A---G--A---------A----------T.........--C--C- 757
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -A-------T-----------A-----------------C---T-A--------A--G--------C-----------------A--G--------------------------------C----------------------C---------C.........-GC--C- 1560
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -C----G--T--T--T-----------------G-----C--GC--------CAA--G-----------------------------------------------T--------------C--------A-------------CG--------C.........-----C- 1543
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------C-----------------------------C---T-A--------A--------A-----CC-------T--------G-----T-----------T-----T-----C-------A-----------------C----------.........-GC--C- 918
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------C-----------------------------C---T-A-----------------A--G--CC-------T--------G-----T-----------T-----T------------------------------CA----------.........-GC--C- 953
31_BC.BR.04.04BR142 ---------T--------------G------------------T-A---------------------G-C-----------A---------------------------------T----C----------------------C----------.........-G---C- 1003
32_06A1.EE.01.EE0369 ---G-----T--------------------T-----------GT-AT-----ACA--G---------T--CA------G--------------------------T--------------------------A---------------------.........-GC--C- 1190
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------A-----------------------C--------GACA--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------------.........-GC---- 859
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------A-----------------------C--------G--A--C-----A--G------------C----------A-----G--------------------------------------------A--G------------------.........-GC---- 754
35_AD.AF.07.169H ---------T-----------------------------C--GT----------A--G-----------------------------------------------T-----------------C----C---A-----G----C----------.........--C--C- 758
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------T--------------------------------G--A--C-----A------------CA-C-------------A----------------------------A------------------A----------C----------.........--C--C- 754
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------G--T-----------------------C-----C--G--A--------A------------CA-C-----------T-------------------------------------------------A--G---G---C----------.........-GC--C- 748
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------T-----------------------C-----C---T-A-----------------A-----AC-------T--------G-----T-----------T------------------------------------CA----------.........-G---C- 963
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------------------------------------T----------A------------------------------------------------------------------------------------G---C----------.........-G----- 1023
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------C-----------------G-----------C---C-A-----------------------CC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------CA----------.........-GC--C- 1035
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------G--C-----------------------------C---T-A-----------------------CC-------G--------G-----T-----------T-----T-------------A---------G------CA----------.........-G---C- 1078
43_02G.SA.03.J11223 -C----G--T--T--------A--------------------GC-A------CCA--G------------C-------T-----A--------------------T-----------------------G-----------WAC---------C.........-GC--C- 1074
44_BF.CL.00.CH80 ---------C-----------------------------C-----A-----------------A---GCCC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------------------.........-GC--C- 994
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------T-----------------------------C-----A--------A------------GCCC-------------------------------------------------------------A------G--------------.........GGC--C- 1541
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -C------GCGG-------------------------T-C---T-T---A----T--------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------CA----------.........-GC--C- 990
47_BF.ES.08.P1942 -C-------C-----T-----------------------C---T-A-----------------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T--------C---------------------CA----------.........-GC--C- 991
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------------------------------C--------GACA--C-----A-----T---------C----------------G-------------------------------------A------A-----G---------------.........GGC---- 760
49_cpx.GM.03.N26677 ---------T--------------------------------G--A--------C---------------C----------A--------------------------------------------------A-----------------A---.........GGC---- 984
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------------------------------------T------------------------C---------------------------------C--T-------------------A----------------------------.........-G----- 756
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------A------------------------------C-G--A--C-----A---------------S----------------G--------------------------------------------A---------------------.........-RC---- 866
53_01B.MY.11.11FIR164 ---G-----C-----------------------C---------ACA--------A---------------C----------------G--------------------------------C-----------A--G------------------.........--C---- 895
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------A-----------T---------------------T----------------------AG-------------A-----G-----------------------------------------------G------------------.........-GC---- 948
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------A------------------------------C-G-CA--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------------.........--C---- 865
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------A-----------------------C---------T----------------------AG----T--------------------------------------------------------------G------------------.........------- 751
61_BC.CN.10.JL100010 ---------T-----------A--G--------C--------GT-A------CCA--A---------C------------TC--A---------------------------------T-------------A---------AC---------G.........GG---C- 988
O.BE.87.ANT70 -C----G--AGTA--------------A-T---G---------ACT--C---CCA-CG-T------GT-GC-------G-----A--G-------CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G-----TCAC----CT--C......AGGCCC--C- 1597
O.CM.91.MVP5180 ---G--G--AGTA--------------A---------------ACT------CCAGCAATG-----GT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A-----C--A-AG--A--G-----TAT-----CT--T......AGAGGGGC-A 1572
O.CM.98.98CMA104 AC----G--AGTA--------A-----A---------------ACT--C---A-AGCG-T------AT-GC----G--A-----A--G-------CA-----------T--T--G--A-----C-----G--A-----GG-GCAC----CT--C......AGAGCC--CA 1029
O.FR.92.VAU A--GG-G--AGTA--------T--G--A-----C-------A-ACT------CCAGTA-T---A--AT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A--A--C-----G--A--G-----TCAC----CT--C......AGGGC---C- 1106
O.GA.11.11Gab6352 -C-G--G--AGTA--------------AT----T---------ACT--C---CCAGCA--------ATA-C--G----G-----A--G--C----CT--C--------T--T--G--A-----C----AG-----G-----TCAC----CC--C......AGAGCC--CA 754
O.SN.99.99SE_MP1299 -C-------AGTA--------------A---------------ACT--C---CCAGCG--------AT-GC-TGT---G-----A--G-------CA-----------T--T-----A-----C----AG--A--G---G-TCAC-----T--C......AGGCCC--C- 1599
O.US.10.LTNP -C----G--AGTA--------A-----A-----C---------ACT--C---CCA-CA-T------GT-GC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A-----C----AG--A--G---G-TCAC----CT--T......AGGCCC--C- 1518
N.CM.02.DJO0131 -C----G--AGT---------------A-----------C--GAC-------R-C-C--YG--A--AT-AC-C-----A--AC----------T--A--------T--------G--A--------T--GMT------GG-GACC--------T.........TC----- 1034
N.CM.04.04CM_1015_04 -C----G--AGT---------------A-----------C--GAC---------C-C--TG--A--AC-AC-C-----G--AC----------T--A--R-----T--------G--A--------T--G-CA-----G---AC---------T.........TC----- 1027
N.CM.06.U14842 -C----G--TGT---------------A-----------C--GACA--------C-C--TG--A--A--AC-C-----G--A--A--G-----T--A--------T-----G--G--A-------ATG-GGCA-----GG---C---------T.........GC----- 1026
N.CM.95.YBF30 -C-G--G--AGT---------------A-----C--------GACA--------C-C--TG--A--AC-AC-C-----G--AC-------C--T--A--------T-----------A-----C-----GGCA-----GG-G-CT--------T.........GC----- 1113
N.CM.97.YBF106 -C----G--AGT---------------G--G--G-----C--GAC--------CC-C--TG--A--AC-AC-C-----G--A--------C--T--A--------T--------G--A--------T--GGCA-----GG-G-C---------T.........TC----- 1114
N.FR.11.N1_FR_2011 -C-G--G--AGT---------------A-----C-----C--GACA--------C-C--TG-----A--GC-C-----G--A-----------T--A--------T-----------A--------T--GGCA-----G----C---------T.........GC----- 923
P.CM.06.U14788 ---G------GTA--T-----A--G------------------ACA-----C--T-CA-T---A--AT-AC-------G---C-T----------CA---G-G--T--T--------C---------AAA--------G---ACC---------.........-GG--CA 1014
P.FR.09.RBF168 ---G-----RGTG--T-----A--G------------------ACA-----T--T-CW-TR--A--GT-AC-------G---C-T-----C----CA---G-G--T--T--------C-------A-AAG--------G---ACC----CA---......AGG--C---A 1581
CPZ.CD.06.BF1167 -C-G--G--AGTT--------A-----A--T--T-----C--GT-A--C---ACT-----------GC-A-TC-----GACTC-A-----G--C-CA--G--------T--------A--A------A--GT---G--G---CA----G-A--T.........-C-CC-- 1621
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 TC-------AGTA--------T--G-----T--G-----C--GACA--C--TACC--------------A--T-----A--A-----G--------A--C--------------C--------CT----AG----G---G----G---------.........GCA--C- 1088
CPZ.GA.88.GAB1 -C----G--AGT---T-----------C--C--G------C-CT-A-----CACT-----T--T--G--A--C-----A---C-A--G--G--------T-----T--------G--C--C--C--A--G-----------T--G----CA---.........GCA---- 1610
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ------G--AGTA-----------G--A-----G-----C---C-A-----C-CT-----------CCAGCAGG----GAT-C-A--G--G----CA---GCA-----T-----G--C--------AACA--A---------CAG---------.........-CACC-- 1181
CPZ.US.85.US_Marilyn T-----G--AG----------------A-----T--A------ACA-----TC----------C-----A--------G--------------C--------------T--------C--C--C---T-G--A------G-G--C---------.........GCA--C- 1597

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2014
43



HIV-1Genomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

B.FR.83.HXB2 CACCTATC.........CCAGTAGGAGAAATTTATAAAAGATGGATAATCCTGGGATTAAATAAAATAGTAAGAATGTATAGCCCTACCAGCATTCTGGACATAAGACAAGGACCAAAGGAACCCTTTAGAGACTATGTAGACCGGTTCTATAAAACTCTAAGAGCCGAG 1710
Gag P__P__I__.__.__.__P__V__G__E__I__Y__K__R__W__I__I__L__G__L__N__K__I__V__R__M__Y__S__P__T__S__I__L__D__I__R__Q__G__P__K__E__P__F__R__D__Y__V__D__R__F__Y__K__T__L__R__A__E_
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------.........-----G-----C--C--------------------------------------------------------T------T----T-----------G-----A---T----C--------------TA------T----G----T-----T--- 921
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------.........-----G--------C------------------------------------------------------GTT------T----------G-----G--------------C--------------TA------T---------C-----T--A 921
A1.ES.06.X2110 --------.........-----G--------C------------------T---------------------------------YKGTT------T----T----A------G-----A--------C--------------TA------T----G----C-----T--- 954
A1.IT.02.60000 -------T.........-----G-----T--C--------------------A--------------------------C------GTT--------A--------------G-----A--------C-----T--------TA------T---------C-----T--- 1721
A1.KE.11.DEMA111KE002 --------.........-----G-----C--C------------------------------------------------------GTT------T---------A------G-----A--------C-----T-----G--TA-A----T---------C-----T--A 1087
A1.RU.11.11RU6950 --------.........-----G-----C--C--------------------A-----------G-----------------------T------T-A-------A------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T--- 1240
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------.........-----G-----C--C-----------------T--A---------------------------------GTT-----CT---------A------G-----A--------C--------------TA------T---------C-----T--A 1067
A1.SE.95.SE8538 --------.........-----G-----C--C--------------------------------------C-----------T---GTT------T-A--T-----------------A-----A--C--G-----------TA------T----G----T-----T--- 915
A1.TZ.01.A341 --------.........-----G-----C--C------------------------------------------------------GTT------T----T----A------------A--------------T--------TA------T---------C-----T--- 915
A1.UA.01.01UADN139 --------.........-----G-----C--C--------------------A-----------G---------------------GTT------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T--- 915
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------.........-----G--G--C--C----G------------TT-----------------------------------GTT------T----T----A------G-----A--------C--------------TA------T----TG---C-----T--- 1062
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----G---.........-----------T--C--------G---------------------------------------------GT-------T----------G-----G-----A--------C--------------TA------T----G----C-----T-G- 1157
A2.CD.97.97CDKTB48 -------T.........-----G--------C------------------------------------------------------GT-------T---------A------G-----A-----------------------TA------T---------C-----T--- 1075
A2.CM.01.01CM_1445MV --------.........-----G--------C------------------------------------------------------GT-------T----------------G--C--A-----------------------TA------T---------C-----T--A 909
A2.CY.94.94CY017_41 ----C---.........-----G---------------------------------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T-----G--TA------T---------------T--- 1067
B.AR.04.04AR143170 --------.........--------------C--------------------A-----------------------------T--C---------T---------A---------------------------------------------------------------- 905
B.AU.04.PS1038_Day174 --------.........--------------C--------------------------G-----------------------T---GT-------Y----T--------------------------Y------------------------------------------ 921
B.BR.06.06BR1119 --------.........--------------C-----------------TT-------------------G--G------T-----GT---------------------G-----T--------T--------------------------------C------------ 1127
B.CA.07.502_1191_03 --------.........--------------C-----------------T--A--------------------G------------GTT------T----------------------------------------------T--------------------------- 1137
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------.........--------------C--------------------A---------------------------------GT------------------G--------------------------T--------T-----------G--------------A 1170
B.CN.10.DEMB10CN002 --------.........--------------C--------------------------------G--------------------------------A-------A------------------------G--T------------------------------------ 1082
B.CO.01.PCM001 --------.........-----------G--C------------------T-------------------G--------------C---------T-------------------------------C--------------------------------------A--- 915
B.CU.99.Cu19 --------.........--------------C------------------T------------------------------------------------------A------------A--------------T--------T--------------------------- 1251
B.CY.09.CY266 --------.........--------------C------------------------C----------------G--------T---GT---------A--------------------------T----------------------------G------G--------- 927
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --------.........--------------A-----------------------GC-----------------------------GT------C--------------------------G--------------------T--------------------G------ 945
B.DK.07.PMVL_011 --------.........--------------C------------------A---------------------AG-------------TT--------------------------------G------------------------------------------------ 1075
B.DO.05.05DO_160884 --------.........--------------C------------------------------------------------------GT------------------------G-----------------------------------------G--------------- 915
B.ES.10.DEMB10ES002 --------.........-----------G--C-----------------------G-----------------G-----------CT-T-----------------------------------------------------TA-A--------G-----------T--- 1075
B.FR.11.DEMB11FR001 --------.........--------------C------------------A------------------------------------------------------A------------A-----------------------------------------------T--- 959
B.GE.03.03GEMZ004 --G-----.........--------------C------------------T-------------------------------T---GT------------------------------------A--------T------------------------------------ 906
B.HT.05.05HT_129389 --------.........--------------C--------------------------------------------------------------------------------------------------------------T--A--T--------------G--T--- 915
B.JM.05.05JM_KJ108 --------.........--------------C------------------------------------------------------GT------------T-----------G-----------------------------------------------G--------- 915
B.JP.12.DEMB12JP001 --------.........--------------C-----------------------------------------------------------------A--------------------A--------------T------------------------------------ 1088
B.KR.12.12KYY10_10742 -----G--.........--------------C--------------------A--G---------------------------------------T---------A----A-------A---------------------------------------T----------- 1564
B.NL.00.671_00T36 --------.........--------------A-----G-------------------------------------------------------------------A------------------------------------T---------------T-------T--- 1245
B.PE.07.502_2649_wg8 --------.........--------------------------------------G-----C-----------G-----------C---------------------------------------------------------A----------------------T--- 1122
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----C---.........--------------C------------------A----------------------G--------Y-----------------------------------------T-----------------------------------------T--- 915
B.RU.11.11RU21n --------.........--------------C------------------A-------------------------------------------------------------------A-----T--C-----T---------A-A-----C------------------ 1269
B.TH.07.AA040a_WG11 --------.........--------------C-----------------------------------------------C--------T----------------A---------------------------------------------------------------- 1062
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------.........--------------C---------------------------------------------------------------T----------------------------------------C--------------------------------- 933
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------.........------------------------------------------------------------------------------T-------------------------------------T------------------------------A----- 1709
B.UA.01.01UAKV167 --------.........--------------C------------------------------------------------------GTT--------A--------------------A---------------------------------------T----G--T--- 915
B.US.11.ES39_42 --------.........--------------C------------------T-------------------------------T--------------------------G-----------G--T--------T--------------------G--------------- 1668
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------.........--------------C-----------------------C------------------------------GT------------------------------A-----------------------------------------------A--- 912
B.YE.02.02YE507 -------G.........--------------C--------G--------------------------------G--------T----------------------A------------A--------------------------------------------------- 915
C.AR.01.ARG4006 -------T.........-----------C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------T--------------T-T-------T-------A--A 909
C.BR.07.DEMC07BR003 -------T.........--------------C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------A--A 1057
C.BW.00.00BW07621 -----G--.........--------------C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----------------------------T-------TC-----GT-------T--A 1078
C.CN.09.09YNLX133sg -----G-T.........-----G-----C--C--------G--------------G--------------------------------T------T---------A------G--------------------T----------------T--G-GT-T-------T--A 912
C.CY.09.CY260 -------T.........-----------C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--C------A------T-------T-------T--A 924
C.ES.07.X2118_2 --------.........-----G-----G--C-----------------TT----G---------------------------------------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------T--A 1144
C.ET.02.02ET_288 -------T.........-----G-----C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T----------------G-----A--G--T-------------------------T------CT-------T--A 909
C.GE.03.03GEMZ033 -------T.........--------G--C--C-----------------TA----G------------------------------GT-------T---------A------G-------------------------------------T---------------T--A 906
C.IL.98.98IS002 -----G-T.........-----G--------C-----------------T-----G--------------------------T---GT-------T---------A------G-----------------------------T-------T------CT-------T--- 1047
C.IN.09.T125_2139 ----CG-T.........-----G-----C--C-----------------T--A--G-----------------------C--------T------T---------A------G-----A-------------------------------T-------T-------T--- 1701
C.KE.00.KER2010 -------T.........--------------C-----------------T-----G------------------------------GTT-----------------------G-------------------------------------T-------T-------T--A 906
C.MM.99.mIDU101_3 -----G-T.........-----G-----C--C-----------------T-----G------------------------------GTT------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------T--A 1079
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----G-T.........-----G-----C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------------------------------------T-------T-------T----G--T--A 1702
C.SN.90.90SE_364 -------T.........-----G-----C--C-----------------T-----GC-----------------------------GT-------T---------A---------G----------------------------------T-------T-------T--A 906
C.SO.89.89SM_145 -------T.........-----G-----C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------T--A 906
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --G----T.........-----------C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----A-------------------------------T---------------T--A 1699
C.US.11.17TB4_4G8 -------T.........-----------C--C-----------------------G-----C------------------------GT-------T---------A------G-----------T-------------------------T------CT-------T--A 1034
C.UY.01.TRA3011 -----G--.........--------------C-----------------T-----G-----------------G------------GT-------T----------------G-------------------------------------T-------T-------A--A 897
C.YE.02.02YE511 ----CG-T.........-----G-----C--------------------TA----------------------G------------GT-------T---------A---------------------------T--------T-------T-------T-------T--A 906
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --------.........--------G-----C-----------------T-----G-----------------------------CGT-------T---------A------G-----------------------------T-------T-------T-------T--A 1703
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------T.........-----G-----T--C-----------------TA----G------------------------------GT-------T---------A--------------------------------------------T----TG-T-------T--- 1059
D.CD.83.ELI --------.........--------------C-----------------TG-----------------------------------GT-------T-------------G--------------T--------------------------------------------- 1256
D.CM.10.DEMD10CM009 --------.........-----------C--C------------------T----C--------------C---------------GTA------T----T-----------------A---------------------------------------T-------T--- 1073
D.CY.06.CY163 -----G--.........---------------------------------T-------------------C--------C------GTA------T----T-----------------A-----------G-----------------------------------T--- 921
D.KE.11.DEMD11KE003 --------.........-----------T--C--------------------A--------C------------------------GT---T---T----T-----------------------------------------T--------------------G--T--- 1060
D.KR.04.04KBH8 --------.........--------------C--------------------------------------------------T---GTTG-----T---------A------------A-----------------------T--------------------------- 1669
D.SN.90.SE365 ----C---.........--------------C--------------------------------G-----------------T---GT-------T----------------------A--------------T--------T--------------------------- 1709
D.TD.99.MN011 -------T.........--------------C------------------T-----------------------------------GT-------T----T-----------------A--------------T------------------------------------ 928
D.TZ.01.A280 -----G--.........--------------A------------------------------------------------------GTT------T-------------------------G--------G-----------T--------------------------- 905
D.UG.11.DEMD11UG003 --------.........--------------C------------------T-A---------------------------------GT-------T---------A------G-----------------------------T-----------------G--------- 1062
D.YE.02.02YE516 --------.........--------------C------------------T-----------------------------------GT-------T----T-----------------A--------------------------------------C-----------A 915
D.ZA.90.R1 --------.........-----------T--C------------------------------------------------------GT------AT-------------G--------------T--------T--------------------------------A--- 1056
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----G--.........-----G-----------------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G--C--A------------------------A------T---------------T--- 810
F1.AR.02.ARE933 -----G--.........-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------AG-----G-----A-----T------------------A------T----G-C--------T--A 1007
F1.BE.93.VI850 -----G--.........-----G-----C--C--------------C-----A-----------------------------T---GT-------T---------A------G-----A------------------------A-A----T----GTC--------T--- 1053
F1.BR.07.07BR844 -----G--.........-----G--------A--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------AG-----G-----A------------------------A------T--G---C--------T--- 1476
F1.CY.08.CY222 -----G-T.........-----G-----C--C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A---G--G------------------------------A------T------A--------T--A 909
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----G--.........-----G-----G--C--------------T-----A---------------------------------GT------CT-A--------------G-----A------------------------A------T------C------------ 1049
F1.FI.93.FIN9363 -----G--.........-----G-----C--C--------------C-----A--------------------G------------GT-------T----------------G-----A------------------------A------T----G----------T--- 1045
F1.FR.96.96FR_MP411 -----G--.........-----G-----C--C--------------C-----A---------------------------------GTT------T----------------G-----------T--------------G---A------T---------------T--- 909
F1.RO.96.BCI_R07 -----G--.........-----G--------C------G-------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G-----------------------------TA------T---------------T--- 1737
F1.RU.08.D88_845 -----G--.........-----G--------C--------------C-----A-----------------G---------------GT-------T---------A------G-----A-----T------------------A------TC--------------T--- 1172
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----G--.........-----------C--C-----------------T--A---------------------------------GT---T---T---------A------G-----A------------------------A------T---------------T--- 1063
F2.CM.97.CM53657 -----G--.........--------------C--------------------A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A------------------------A------T---------------T--- 903
G.BE.96.DRCBL -----G--.........-----G--------------------------------G-----------------------C------GT-------T-------------G--G-----A--------------T-----G--TA-A----T------C--G-----T--- 1674
G.CM.10.DEMG10CM008 --------.........-----G---------------------------------------------------------------GT-------T---------A------G--------------------T--------T-------T-------T-------T--- 1094
G.CN.08.GX_2084_08 --------.........-----G--------------------------------G------------------------------GT-------T---------A------G-----A-----T--C-----T--------TA-A----T-------T-------T--A 938
G.CU.99.Cu74 --------.........-----G---------------------------------------------------------------GT-------T----T----A------G-----A-----T--------T---------A------TC------T--C----T--- 1323
G.ES.09.X2634_2 --------.........-----G-----------------------------------G---------------------------GT-------T----T----A------G-----A-----T--------T-----G--TA------T-------T-------T--A 1184
G.GH.03.03GH175G --------.........-----G--------C-----------------------G-----------------------C------GT-------T----------------G-----A--------------T---------A-A----T----G----------T--A 1750
G.KE.09.DEMG09KE001 -----G--.........-----G-----------------------------A---------------------------------GT------AT----------------G-----A-----T--------T--------TA-A----TC--GGT-T-------T--- 1094
G.NG.09.09NG_SC62 --------.........---------------------------------------------------------------------GTT------T---------A------G-----A-----T--C-----T--------TA----T-T-------T-------T--- 902
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B.FR.83.HXB2 CACCTATC.........CCAGTAGGAGAAATTTATAAAAGATGGATAATCCTGGGATTAAATAAAATAGTAAGAATGTATAGCCCTACCAGCATTCTGGACATAAGACAAGGACCAAAGGAACCCTTTAGAGACTATGTAGACCGGTTCTATAAAACTCTAAGAGCCGAG 1710
Gag P__P__I__.__.__.__P__V__G__E__I__Y__K__R__W__I__I__L__G__L__N__K__I__V__R__M__Y__S__P__T__S__I__L__D__I__R__Q__G__P__K__E__P__F__R__D__Y__V__D__R__F__Y__K__T__L__R__A__E_
G.PT.x.PT3306 -----G--.........-----G------------------------------------------------------------------------T----T----A------G-----------T--C-----T--------TA------T-------T-------T--A 1656
G.SE.93.SE6165_G6165 --------.........-----G--------------------------------G------------------------------GT-------T-A--------------G-----A-----------------------TA------T----TG-T-G-----T--- 1113
H.BE.93.VI991 -C--A--T.........-----G-----C--C-----G------------------------------------------------GT-------T---------A------------A--------C---------------A------T--G-GT-T-------T--- 1102
H.BE.93.VI997 --AG----.........-----G-----C--C--------------------------------G-----------------T---GTT--T-------------A------G-----A------------------------A------T-------T-------T--- 1037
H.CF.90.056 --G-----.........-----G-----C--C--------------------------------G-----------------T---GT-----------------A------G-----A------------------------A----T-T-------T-------T--- 1057
H.GB.00.00GBAC4001 -C---R--.........-----G--R--K--C------------------W-------------------------------T---GT-------T---------A------G-----A--------------Y---------A----Y-T-------T-------T--- 1231
J.CD.97.J_97DC_KTB147 A-------.........--------------C-----------------TT-A-----------------G---------------GT-------T----------G-----------A-----T--------------G--TA------T------------------- 914
J.CM.04.04CMU11421 --------.........--------G--------------R--------T--------------------R---------------GT-------T----T-----------------A--R--T--------Y--------T-------T---------------T--- 1228
J.SE.93.SE9280_7887 --------.........-----------G--------------------T------C-----------------------------GT---T---T----T-----------------A-----T------------------A------T----G----------T--- 1033
J.SE.94.SE9173_7022 ----G---.........-----------------------G--------T------C-------------G---------------GT-------T----T-----------------A-----T--C---------------A-A----T----G----------T--- 1034
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------.........-----G--------C-----------------------G--------------G---------------GT-------T----------------G-----A-----------------------TA------T--G-GT---------T--A 909
K.CM.96.96CM_MP535 -----G--.........-----G--G-----C-----------------------T-----C------------------------GT-------T----------------G-----A-----------------------TA------T------C--------T--A 909
01_AE.AF.07.569M -T------.........-----G--------C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C-----T--------TA------T---------C-----G--A 922
01_AE.CN.10.CYM059 --------.........-----------C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C-----------G--TA----------------T-----A--A 1176
01_AE.HK.04.HK001 ---Y----.........-----G-----C--C--------G--------T------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A 1087
01_AE.JP.x.DR0492 -T------.........-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A 1728
01_AE.TH.04.BKM ----G---.........--G--G-----C--C--------------------------------G-----------------------T------T----------------G-----A--G-----C---------A----TA----------------C-----A--A 1671
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --------.........-----G-----C--C--------------------A---------------------------------GTT--T---T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----A--A 1149
01_AE.TH.90.CM240 ----C---.........-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A 1275
01_AE.VN.98.98VNND15 --------.........-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--G-----C--------------TA----------------C-----G--A 974
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----G--.........-----G--------C---------------G--------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T---------G-----T--A 1083
02_AG.ES.06.P1261 --------.........-----G-----G--C--------G------G-T------------------------------------GT-------T-A--T-----------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A 1153
02_AG.FR.91.DJ263 --------.........-----G-----C--C------------------------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A 1064
02_AG.GH.03.03GH181AG --------.........-----G--------C---------------G-T---------------------------------------------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A 1740
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --------.........-----G-----C--C-----G---------G--------------------------------------GT-------T----T-----------G-----A--------------T--------TA------T-------T-------T--A 1369
02_AG.LR.x.POC44951 --------.........-----G--------C---------------G--------------------------------------GT-------T----------------G--G--A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A 1711
02_AG.NG.x.IBNG --------.........-----G--------C---------------G-------------------------G------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A 1241
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------.........-----------C--C------------------------C----------------G------------GT---T---T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A 913
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------.........-----G-----C--C-----------------T--------------------------------------------CT---------A------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----A--A 913
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------.........-----G-----C--C--------------------A-----------G---------------------GTT------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T--- 942
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----G--.........-----G--------C------------------T----G-------------------C---------C-TT-----CT----------------------A--------C-----T--------TA------T----TG---C-----A--A 1076
05_DF.BE.x.VI1310 -------T.........--------------C-----------------T------------------------------------GT-------T----T--------G--------------T--------------------------------------------- 1089
06_cpx.AU.96.BFP90 --------.........-----G--------C--------------------A---------------------------------GTTG-----T---------A------------A--------C--G--T--------TA------T---------------T--- 1735
07_BC.CN.98.98CN009 -----G-T.........-----------C--C-----------------T-------------------------------------------------------A------G-------------------------------------T-------T-------G--A 1048
08_BC.CN.06.nx2 --------.........--------------C------------------G-C------------T---------------------------------------A------G----T---------------------T----A-----T-T-T---T-T-----T--A 1660
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----C---.........-----G--------C---------------G--------------------------------------GT---T---T----------------G-----A--------C--G-----------TA-A----T---------C-----T--- 921
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------.........--------------C-----------------A--A--G------------------------------GT-------T-A--------G--------------------------T--------T--------------------------- 1089
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----G--.........-----G--------C----G-------------------------------------------------GTT------T----T-----------G-----A-----T--C-----T--------TA----T-TC---TG---C-----T--- 1086
12_BF.AR.99.ARMA159 -----G--.........-----G--------C--------------C-----A------------------------------------------T----------------G-----A------------------------A------T------C--------T--- 1718
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------.........-----G--------------------------------G--G---------------------------GT------------------------G-----A--------------T---------A------T-------T-G-----T--- 1088
14_BG.ES.05.X1870 --------.........-----G-----------------------------------------------G--G------------GT-------T----T-----------G-----A-----T--------T--------TA------T-------T-------T--A 1183
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --G-----.........-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----A--A 1118
16_A2D.KR.97.97KR004 -----G--.........-----G-----G--C------------------T-----------------------------------GT------------------------G-----A-----------------------TA------T---------C-----T--- 1071
17_BF.AR.99.ARMA038 -----G--.........-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A--G---------------------A------T------C--------T--- 927
18_cpx.CU.99.CU76 --------.........-----G-----T--C-----G-----------A------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----T--------------G--TA------T---------C-----T--- 1027
19_cpx.CU.99.CU7 --------.........-----------G--A------------------------------------------------------GT-------T----------------------------------------------T--------------------------- 936
20_BG.CU.99.Cu103 --------.........-----G---------------------------------------------------------------GTA------T----T----A------G-----A--------------T--------TA------TC------T--C----T--- 1185
21_A2D.KE.99.KER2003 --------.........--------------C--------------------A---------------------------------GT-------T-A-----------G--------------T--------T-----------------------------------A 915
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -T---G--.........-----G--------C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C-----------G---A----T-T---------C-----G--A 915
23_BG.CU.03.CB118 --------.........-----G---------------------------------------------------------------GTA------T----T----A------G-----A--G--T--------T--------TA-A----TC------T--C----T--- 1159
24_BG.ES.08.X2456_2 --------.........-----G---------------------------T-----------------------------------GTA------T----T----AG-----G-----A-----------------------TA-R----T-------T-------T--A 1170
25_cpx.CM.02.1918LE --------.........-----------------C---------------------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--- 918
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------.........-----G--------------------------T------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----------------------TA-A----T---------T-----T--- 1721
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----C---.........-----G--G--------------------------A---------------------------------GT---T---T----------------G-----A--------------T-----G--TA------T-------T----G--T--A 1704
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----G--.........-----G--------C--------------C-----A--------------------G------------GT-------T----------------G-----A-----------------------TA------T------C--------T--- 1079
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----G--.........-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G-----A------------------------A------T------C--------A--- 1114
31_BC.BR.04.04BR142 -----G--.........-----------C--C-----------------T-----G---------------------------------------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------A--A 1164
32_06A1.EE.01.EE0369 --------.........-----G-----C--C--------------------A-----------G--------------------GGTT------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T--- 1351
33_01B.ID.07.JKT189_C --------.........-----------T--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----------T--C--------------TA----------------C-----A--A 1020
34_01B.TH.99.OUR2478P --------.........-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A 915
35_AD.AF.07.169H -------T.........-----G-----C--C--C-G------------A-----G-----------------G-----------CGTT------T----T----AG-----G-----A-----T--C--------------T-------T----GT---C-----T--- 919
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------T......TCT--------------C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----G--A 918
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------.........-----G-----C--C--------------------A---------------------------------GT-------T----------------G-----A--------C--------------TA------T---GGT---C-----T--- 909
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----G-T.........--C--G--------C--------------C-----A--------------------------C------GTT------T-----C---A------G-----A------------------------A------T----GTCG-------T--- 1124
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----G--.........-----G--------C--------------T---T-A-----------------------------T---GT---------------------------------------------------------------------------------- 1184
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----G--.........-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T---------A------T------C--------G--A 1196
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----G--.........-----G-----G--C--------------C-----A---------------------------------GT------CT----------------G-----R------------------------A------T---G--CT-------T--- 1239
43_02G.SA.03.J11223 --------.........-----G------C-------------------T-----G-----------------------------AGT-------T---------A------------A--------C-----T--------TA------T-------T-G-----T--- 1235
44_BF.CL.00.CH80 -----G--.........-----G--------C--------------C-----A------------------------------------------T----------------G-----A------------------------A------T------C--------T--- 1155
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----G--.........-----G--------C----G------------------G--------G---------------------GT-------T----------------G-----A--------C--G--T--------TA------T---------C-----T--- 1702
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----G--.........-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T-------------G--G-----A--G---------------------A------T------C--------T--A 1151
47_BF.ES.08.P1942 -----G--.........-----G-----T--C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------T-----G--TA------T----GTC------------ 1152
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------.........-----G-----C--C--------G---------T-----------------------------------GTT------T-------------G--G-----A-----T--C--------------TA-------C--------T-----G--A 921
49_cpx.GM.03.N26677 --------.........-----G--------C------------------------------------------------------GTT-----------------------G-----A--------C--G-----------TA------T---------C-----T--- 1145
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------.........--------------C------------------------------------------------------GT---------A--------------------------T--------T--------T-----------G--------------- 917
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------.........-----G-----Y--C-----------------A------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--R-----------TA-R--------------C-----G--A 1027
53_01B.MY.11.11FIR164 --------.........-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----A--A 1056
54_01B.MY.09.09MYSB023 --------.........--------------C------------------T-----------------------------------GT---------------------------------------------T------------------------------------ 1109
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------T.........-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A 1026
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------.........--------------C------------------------------------------------------T--------T----------------------A---T--------------------A-A--------------------T--- 912
61_BC.CN.10.JL100010 -----G-T.........-----------C--C-----------------T-----G-------------------------------GT------T---------A------------------------------------T-------T-------T-------T--A 1149
O.BE.87.ANT70 A-------.........-----------C--C----G--A-------G-GT-A---C----C-----G----A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-AG--G--------------A-----------------T--------C-----AT-------T--- 1758
O.CM.91.MVP5180 ACT-----.........-----------C--C----G--A-------G-G--A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A--T--T--G--G--------A-----A--C-----T--------T-----T--C-----AT-------T--- 1733
O.CM.98.98CMA104 AC------.........-----------C--C----G--A-------G-GT-A--GC----C-----G----A------C--T---GTG-----CT-A--T--T-A---G--------A-----G-----------------T--------C-----AT-------A--A 1190
O.FR.92.VAU AG------.........-----T--G--T--C----G--AG------G-AA-A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A-----T-AG---A-----G-A-----A--------T-----G--T-A------C-----AT-------T--- 1267
O.GA.11.11Gab6352 AC------.........-----------C--C----G--A-------G-GT-A---C----C-----G----A------C--T--AGTA-----CT-A--T--T-A---G--------------A--------T--------T--------------AT-------T--- 915
O.SN.99.99SE_MP1299 A-------.........-----------C--C----G--A-------G-GT-A--------C---G-G----A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-----G--------A-----A-----------------T--------C-----AT-------T--A 1760
O.US.10.LTNP A---C---.........-----------C--C----G--A-------G-GT-A--------C-----G----A------C--T--AGTG------T-A--T--T--G--------G--A-----A-----------------T--------C-----AT-------T--A 1679
N.CM.02.DJO0131 -T---G-T.........--------------C-------A-------G-T-----G-------G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-A------------A--------------T---------A-------C------T-------A--- 1195
N.CM.04.04CM_1015_04 -T-----T.........-----------T-------G----------G-TT----G-----C-G---T--G-----------T---GT-------T-A--G--C-AG-----------A--------------T---------A-------C------T-------A--- 1188
N.CM.06.U14842 -T---G-T.........---R-------C-------G----------G-T-----G-----Y-G---T--G-----------T---GT-------T-A--Y--C-AG-----------A--G---------------------A-------C------T-------H--- 1187
N.CM.95.YBF30 -T---G-T.........-----------T-------G----------G-------G-----C-G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-A------------A--------C---------------A-------C--------------A--- 1274
N.CM.97.YBF106 -T-----T.........-----------T-------G----------G-T-----G-----C-G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-AG-----------A--G-----------T---------A-------C------T-------A--- 1275
N.FR.11.N1_FR_2011 -T---G--.........-------------------G---G------G-------G-----C-G---C--G--------C--T---GT---T---T-A--G--C-A---G--------A------------------------A--------------T-------A--A 1084
P.CM.06.U14788 AT---G-A.........--------G--C--C----G--AR------G-GT----GC-C------G-G----A------CT----CGTT----------------AG--G-----T--------A--------T--------YA-A-----C-----C--C-----A--- 1175
P.FR.09.RBF168 AT-----A.........-----------T--C----G--AG------G-GT----GC-C------G-G----A------------C-TT-----C----------AG--G-----T--------A--------T--------TA-A-----C-----Y--C-----A--A 1742
CPZ.CD.06.BF1167 A-AA-CAAGGAGGAGTT-----------T--C--------------C-----A--GC-G------T----G-A------C------GTA--------A--T--------G--------A-----A--C-----T---------A-------C------A-C-----A--A 1791
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -T-----T.........-----------T-------G----------G-------G--------------T-A------C--T---GTT------T-------T-A------------A--G--T--C--G------------A-------C--G--CT----G--T--A 1249
CPZ.GA.88.GAB1 -T--C---.........--------G--TG------G-------G----TT-A--G-----C---G-G--T---------T----AGTA--T--C--T-----C--------G--------G-----------T-----G---A-A-----C------T----G--T--- 1771
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --G-ACAAGGAGGAGTA--------G--T--C-----G--------C--T--A--GC-T------T-G--T----------A---AGTG--T-------------AG-----G--------GG-A--------T--------TA-A-----C------A-C-----A--A 1351
CPZ.US.85.US_Marilyn ----C--T.........-----------C--A----G-------G-GG----A--GC-T------G------A------CT-T--CGTTG-T--CT-A--T--C-AG--G-----T--A--G---------------------A-------C-----AT-------A--A 1758
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B.FR.83.HXB2 CAAGCTTCACAGGAGGTAAAAAATTGGATGACAGAAACCTTGTTGGTC...CAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACCAGCGGCTACACTAGAAGAAATGATGACAGCATGTCAGGGAGTAGGAGGACCCGGCCATAAGGCAAGAGTTTT 1877
Gag _Q__A__S__Q__E__V__K__N__W__M__T__E__T__L__L__V__.__Q__N__A__N__P__D__C__K__T__I__L__K__A__L__G__P__A__A__T__L__E__E__M__M__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__H__K__A__R__V__L
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------A---------------G------------G--A--AC-----...--------A--T------------T-C---C----------A---T---GA------T----------------------C--------G---------A-------------G----- 1088
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------A----A--T---------------------------C----T...-----------T-----------AT---------G------A---G---G-------T-------------------------------G-----------------A-----G----- 1088
A1.ES.06.X2110 ------A--------------GG---------------A--AC-----...------T-A--T------------GGC--------------A--C----GA------T-------------------G--C--------G---------A-------A-----G----- 1121
A1.IT.02.60000 ------A-C-----T-----G------------------C--C-----...-----------T--------------C---C---G------A-------GA------T----G-----------------C--------G-----------------A-----G----- 1888
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---TG-A----A--A--------------------C------C-----...--------A--T------------T-C-------G--G---A-------GA-----------------------------C--------------G-----------A-----G---C- 1254
A1.RU.11.11RU6950 ------A-G-----T-----G--C-----------C---C--C-A---...--------A--T-----------A--C-------G------A---T---G-------T----------------------C--------G-----------------A-----G----- 1407
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----------A---------GGC-----------C------C--A--...--------A--T-----C------T-C-------G------A-------G----T--T----------------------C--------G---------A-------A-----G----- 1234
A1.SE.95.SE8538 -----CA--------------GG---------------A--A------...--------A--T------------T-C--------------A---A---GA------T-------------------------------G-----------------A-----G----- 1082
A1.TZ.01.A341 ------A--------------GG---------------A--AC-----...--------A--T------------T-C-------G------A---A---G------GT-------------------------A-----G-----------------A-----G----- 1082
A1.UA.01.01UADN139 ------A-------T-----G--C---------------C--C-----...--------A--T-----------A--C-------G------A-------G---C---T----------------------C--------G-----------------A-----G----- 1082
A1.UG.11.DEMA110UG009 ------A-------A------GGG--------------A--AC-----...--------A--T-----------AT-C-------G------A---T---G-------T----------------------C--------G---------A-------A-----G----- 1229
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------A----A--A-----G--C----------G---T--AC-----...-----------T-----C------CAG--------------A---A---G----T--T--------G-------------C--------G---------A-T-----A-----G---C- 1324
A2.CD.97.97CDKTB48 ------A----------------------------C------C-----...--------A--------------AT-C--C--G-GG-----A-------G-------T-------------------------------G-----------------A-----G----- 1242
A2.CM.01.01CM_1445MV ------A-------T--------------------C------C-----...-----------------------A-----CC-G-G---G--A---------------T-------------------------------G-----------------A-----G--C-- 1076
A2.CY.94.94CY017_41 -----CA----------------C--------G--C------C-----...----------------------GAT-C--C--G-G------A-------G---CT--T-------------------------------G---------A-------A-----G----- 1234
B.AR.04.04AR143170 --------------T--G------------------------C-----...-----------T--------------C------------------A---GA--------------------------------------G--G--------------A--------C-- 1072
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------T---------------------------------...--------A--------------------Y--------------------A--------------------------------------G--G--------------A-----G----- 1088
B.BR.06.06BR1119 --------------T---------------------------------...--------A------------------T-------------A--------A--------------------------------------G--G--------A-----A----------- 1294
B.CA.07.502_1191_03 --------------A---------------------------------...-----------------------A--C----------------------GA--------------------------------------G--------T--T-----A----------- 1304
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------------T---------------------------------...-----------------------A-----------------A-------GA------------------------------------------------A----C--A-----G----- 1337
B.CN.10.DEMB10CN002 ------A-------A---------------------------------...--------A--------------------------------A--------A---------------------T-------------------G--T---A-------A----------- 1249
B.CO.01.PCM001 ------------------------------------------------...-----------------------A-----------------A-------GA-----------------------------C--------G-----------------A----------- 1082
B.CU.99.Cu19 --------------------------------------A--A------...-----------T----------G------------------A--------A--A-----------------------------------G--G------A----C--A------A---- 1418
B.CY.09.CY266 --------------T-----------------------A---------...--------A------------------------------C-A-----T-GA---T----------G-----------------------G--------------C--A----------- 1094
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --------------T--------------------G------C-----...--------------------------------G--G--------------A--------------------------------------G--G--------------A----------- 1112
B.DK.07.PMVL_011 ------A----------------------------G-----------A...--G-----A---------------------C-------------G--G--A------T----G--------------------------G-----------------A----------- 1242
B.DO.05.05DO_160884 --G-----------T---------------------------------...--------A--T--------C--A--------------------------A--------------------------------------G--G--------------A--------C-- 1082
B.ES.10.DEMB10ES002 --------------T---------------------------------...--------A--------------A------C-------------------A--------------------------------------G--G--------------A----------- 1242
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------------------------------------...--------A--T--------------------------------------A--------------------------------------G-----------T-----A-----G----- 1126
B.GE.03.03GEMZ004 --------------A---------------------------------...------T-----------------------C----------A-------GA--C-----------------------------------G---------A-T--C--A------A---- 1073
B.HT.05.05HT_129389 ---------------------GG-------------------------...--------A--------------A------C----------A--G----GA-----------------------------------------G-----T--------A--------C-- 1082
B.JM.05.05JM_KJ108 ---TG-A-------T--------------------G------------...--G--------T--------------C--------------A--G-----A------T-------------------------------G--G--------------A--------C-- 1082
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------------G--------------------T---------...--------------------------------------------------A-----------------------------------------G--------------A----------- 1255
B.KR.12.12KYY10_10742 -----G-------------------A----------------------...--------A--------------------------------A--------A--C---T----------------------------------------TA-------A----------- 1731
B.NL.00.671_00T36 -----C--------A---------------------------------...------T----------------A--------------------------A-----------------------C-----------------G--------------A--G-------- 1412
B.PE.07.502_2649_wg8 --------------T---------------------------------...--------A-----------------------G-G------A--------A--C--------------------C--------------G--------T--T-----A--------C-- 1289
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------------A---------------------------------...-----------T-----------------------------A--------A------T-------------------------------G--G--------T-----A--C--G----- 1082
B.RU.11.11RU21n --G-----------A--------------------G------------...--------A-----------------------------------------A------T----------------------------------G--------------A-----G----- 1436
B.TH.07.AA040a_WG11 --------C--A--T---------------------------------...--------------------------------------------G-----A--------------------------------------G--G------A-------A----------- 1229
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----C-----A------------------------------------...-----------------C-----A------C----------A--G----G---------------------------------------G--G-----------------C-----C-- 1100
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------T---------------------------------...--------A-----T-----------------------------------A------T----------------G--------------G--G------A-T-----A----------- 1876
B.UA.01.01UAKV167 -----------A--T---------------------------------...-----------T--------------------------------------A--------------------------------------G--G--------------A------A---- 1082
B.US.11.ES39_42 --------------A---------------------------C-----...--------A---------------------C-------------------A-----------G-----------------------------G-----------C--A----------- 1835
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------A--T---------------------------------...--G-----------------------------G--------A--G-----A-----------G--------------------------G--G------A-------A----------- 1079
B.YE.02.02YE507 --------------T--G--G-----------------------A---...------T----------C------------C------------------GA--------------------------------------G--------T--------A--T-------- 1082
C.AR.01.ARG4006 ------A-C--A-----------------------G------------...--------------------------C--C----G------A--G----G----T-GT----------------------------------------T-----C--A--------G-- 1076
C.BR.07.DEMC07BR003 ------A-C--A-----------------------T------------...--------A-----------C----GC-------G------A-------G-------T----G--------------------------G--------T-----C--A--------G-- 1224
C.BW.00.00BW07621 ------A----A--------G--------------C--------A---...--------------------------C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------TA----C--A--T--G----- 1245
C.CN.09.09YNLX133sg ------A----A--T--------------------C--------A---...--------------------------C-------G------A--------A---T--T----------------------C--------G--------TA----C--A--------G-- 1079
C.CY.09.CY260 ------A-C--A------------------------------------...--------------------------C-------G------A-------G-------T-------------------------------G-----G--TA----C--A--------A-- 1091
C.ES.07.X2118_2 --G---A-------T--------------------C------------...--------A--------C--------C-------G---G--A-------G-------T-------------------------------G--------T-----------------G-- 1311
C.ET.02.02ET_288 ------A----A--T---------------------------------...--------T-----------------C--C----G------A--G----G----T--T-------------------------------G--------T-----C--A--------G-- 1076
C.GE.03.03GEMZ033 ------A----A--T--------------------T------------...--------A-----------------C-------G------A-------G-------T-------------------------A-----G--------T-----C--A-----G--G-- 1073
C.IL.98.98IS002 ------A-T--A--A--------------------C------------...--------------------------C--------------A--G----G-------T-------------------------------G--------TA----C-----------G-- 1214
C.IN.09.T125_2139 ------A----A--T--------------------C------------...--------------------------C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------TA----C--A--------A-- 1868
C.KE.00.KER2010 ------A----A--A--------------------C-----------T...--------------------------C-------G------A-------G-------T-----------------T-------------G--------T--------A--------GC- 1073
C.MM.99.mIDU101_3 ------A----A--T-----------------------------A---...--------------------------C-------G------A---------------T-------------------GC----A-----G--------TA----C--A--------G-- 1246
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --G---A----A--T--------------------C---C--------...--------------------C-----C-------G----C-A-------G-------T----G--------------------A-----G--------TA----C--A--------G-- 1869
C.SN.90.90SE_364 ------A----A--T--G-----------------C--A---------...-----------------------A--C-------G------A---G---G-------T----G--------------------------G--------TA----C--A----------- 1073
C.SO.89.89SM_145 ------A----A--T--------------------C------------...--------------------------C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------T-----C--A--------G-- 1073
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------A----A-----------------------C---------A--...-----------T--------------C--------------A--G----G-------T-------------------------------G--------TA----C--A--------G-- 1866
C.US.11.17TB4_4G8 ------G----A--T--------------------C-----A---A--...--------------------------C--------------A--G----G----T--T-------------------------------G--------T-----C--A--------G-- 1201
C.UY.01.TRA3011 ------A-C--A-----------------------T------------...--------------------------C-------G------A--G----G-T----TT-------------------------------G--------T-----C--A--------G-- 1064
C.YE.02.02YE511 ------A----A--T--------------------C-----A------...--G-----------------------C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------T-----C--A-----G----- 1073
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -----------A--T--------------------C------------...--------A-----------------C-------G------A--C----G-------T-------------------------------G--------A--------A--------G-- 1870
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---TG-A----A--T--------------------C------------...--------------C-----------C--------------A-------G----T--T----G--------------------------G--------TA----C--------G--G-- 1226
D.CD.83.ELI --------------T---------------------------------...--------A-----------C--------C------------------CA---------------------------------------G--G--G---A-------A---------C- 1423
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------A--T--------------------------------T...--------A--------------A-----C-----G-------------G-------T-------------------------------G-----G---A-------A--------A-- 1240
D.CY.06.CY163 -----------A--T--------------------------------T...--------A--------------A-----C-----G-------------G-------T-------------------------------G-----C-----------A--------A-- 1088
D.KE.11.DEMD11KE003 --------T-----T-------GG--------T-----------A---...-----------------C-----A-A---C---------A---------G-------T-------------------------------G--G------A-T-----A----------- 1227
D.KR.04.04KBH8 --------------------------------C---------------...-----------------------------C---------------G---GA---T--T-------------------------------G--G------A-T-----A----------- 1836
D.SN.90.SE365 --------------------------------T--C------------...-----------------------A-A---C-----------A-------G-------T-------------------C--------G--G--G------A-T-----A--------C-- 1876
D.TD.99.MN011 -----------A--T---------------------------------...--------A--------------A-----C--------------T----G---C---T-------------------------------G-----G---A-------A------A--C- 1095
D.TZ.01.A280 -----------A--T-----------------T---------------...-----------------------A-----C---------------------------T-------------------------------G--G------A-T---------------C- 1072
D.UG.11.DEMD11UG003 ----GC--T-----T-----------------T---------------...--------------------C--A--C--C---------A-------G...------T-------------------------------G--G------A-T-----A----------- 1226
D.YE.02.02YE516 -----------A--A---------------------------------...--------A--------------A-----C-----G-------------G----T--T----------------------C--------G-----G---A-------A----------- 1082
D.ZA.90.R1 --------------T--------C--------------T---------...--------A--------------A--C--C--G--------A--G---CA---------------------------------------G-----G--T--------A----------- 1223
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------A-------A--------------------C------------...--------A--T-----------A--A--C-------------------G---------------------------------------G--------T-----C-------------- 977
F1.AR.02.ARE933 --G---A-------T--------------------C------------...--------------------------C----------G-------T---G---------------------------------------G--------TA------------------- 1174
F1.BE.93.VI850 --------------C-----GGG------------C--A---------...--------------------------C------------------A---G---------------------------------------G--------TA------------------- 1220
F1.BR.07.07BR844 -----C--------A--------------------CT-----------...--------------------------C--C-----G---------T---G------------------------------------------------TA-------------G----- 1643
F1.CY.08.CY222 ------A-------A-----GGG------------C-----------T...--------------------------C--C-------------------G---------------------------------------G--------T---------------A---- 1076
F1.ES.11.DEMF110ES001 --G---A-------------GGG------------C------------...--------------------------C-----G----------------G---------------------------------------G--------T-------------------- 1216
F1.FI.93.FIN9363 ------A-------A-----GGG------------C------------...-----------T-------------TC----------G-------AT--G--------------------------------G------G--------T---------------A---- 1212
F1.FR.96.96FR_MP411 --------------A-----G----------------G----C----G...------T----------C--------C--C-----------A-------G---------------------------------------G--------T--------------G----- 1076
F1.RO.96.BCI_R07 ------A-------A-----GGGA-----------C------------...---C----------------------C--C--------T----------G---------------------------------------G--------TA--------------A---- 1904
F1.RU.08.D88_845 ---TGCA-------A-----GGGC-----------C------------...--------------------Y-G---C-----------------T----G---------------------------------------G-----G--TA-------A------A---- 1339
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------A-------A-----GGGC-----------C------------...--------------------------C--------------A-------G---------------------------------------G--------T--------A----------- 1230
F2.CM.97.CM53657 --------------A------GGC-----------C------------...-------------------------TC----------G---A---A---G------------------------------------G--G--G-----T---------------A---- 1070
G.BE.96.DRCBL ------A-------A-------GC-----------C---------A--...--------A----------------TC--C-------G---A----A--GA--------------------------------------G---------A-------A----------- 1841
G.CM.10.DEMG10CM008 ------A-------T-----G--C-----------C------------...--------------------------C--C----G------A-------G------------G--------------------------G--------T--------A--------G-- 1261
G.CN.08.GX_2084_08 --G--CA-------T--------C------------------------...--------A-----------------C--C----G--G-C-A---A---GA--------------------------------A-----G---------A----C--A----------- 1105
G.CU.99.Cu74 ------A-------A------GGC-----------C------------...------------------------G-C--C----G------A-------GA--------------------------------------G---------A-------A----------- 1490
G.ES.09.X2634_2 ------A-------A--------C-----------C------------...--------------------------C--C----G------A-------GA------T-----------------T-------------G--------T--T--C--A----------- 1351
G.GH.03.03GH175G ------A-------A------C--------------------C--A--...--------------------------C--C------T----A---A---GA--------------------------------------G--------T--------A--------A-- 1917
G.KE.09.DEMG09KE001 --------------T-------GC-----------C---C--------...-----------T--T--------------C-----------A----A--GA-----G-----------------------C--------G---------A-------A----------- 1261
G.NG.09.09NG_SC62 -----CA-------A------GGC-----------C---C--------...--------------------------C--CC---G------A-------GA--------------------------------A-----G--------TA-------A----------- 1069
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B.FR.83.HXB2 CAAGCTTCACAGGAGGTAAAAAATTGGATGACAGAAACCTTGTTGGTC...CAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACCAGCGGCTACACTAGAAGAAATGATGACAGCATGTCAGGGAGTAGGAGGACCCGGCCATAAGGCAAGAGTTTT 1877
Gag _Q__A__S__Q__E__V__K__N__W__M__T__E__T__L__L__V__.__Q__N__A__N__P__D__C__K__T__I__L__K__A__L__G__P__A__A__T__L__E__E__M__M__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__H__K__A__R__V__L
G.PT.x.PT3306 ------A-------A--------C-----------C------------...--------------------------C--C----G------A-------GA-----------G--------------------------G--------TA-T--C--A----------- 1823
G.SE.93.SE6165_G6165 --------------T------GGC-----------C------------...--------------------------C--C----G------A----A--GA---T----------------------------------G---------A-------A----------- 1280
H.BE.93.VI991 ------A-------T--------C-----------C------------...-----------T--------C-G------------------A----G--G----T--A-------------------------------G--------AA-------A----------- 1269
H.BE.93.VI997 -----CA----------G--G--------------C------------...--G-----A--T--------C-------------G------A----A--G----T--A-------------------------------G--------TA-T-----A----------- 1204
H.CF.90.056 -----CA-------T--G--G---------------------------...--------A--T--------C--------A----G------A----A--G----T--A-------------------------------G--------TA-T-----A----------- 1224
H.GB.00.00GBAC4001 -----CA-------C--G--G--------------C------------...--------A--T--------C--------------------A----A--G----T--A-------------------------------G--------T--------A----------- 1398
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------A----------------------------T------------...-----------T--------------C---C---G------A---G---GA--------------------------------------GA---T-T--A-T----GA----------- 1081
J.CM.04.04CMU11421 ------A-------A--------------------T---------A--...--------A--T--------C-GA--C--Y-----------A-------GA-----------R-----------------Y--------G--------T--T-----A----------- 1395
J.SE.93.SE9280_7887 ------A-------T--------------------T------C-----...--------A--T--------C-----C--------------A---T---GA--------------------------------------G--------T--T--------G-------- 1200
J.SE.94.SE9173_7022 ------A-------T--------------------T------------...--------A--T--------C-----C--------------A---T---GA--------------------------------------G--------T--T-----A----------- 1201
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----CA-------A------------------------C--------...-----C--A-------------G---C--------G--G------T---G-------T-------------------------------------G--T--------A-----G----- 1076
K.CM.96.96CM_MP535 -----CA-------A-----G--------------C---C--------...-----C--A-----------------C-----------G----------G----T--T-------G-----------------------G-----G--TA-------A------A---- 1076
01_AE.AF.07.569M ------A----------------C--------------------A---...-----------T-----C----G-T-C--------------A--GT---GA------T----------------------C--A-----G--------TA-T-----A---------C- 1089
01_AE.CN.10.CYM059 ------A----------G-----C--------C-----------A---...-----------T-----C-----AT-C--------------A---A---GA-----TT----------------------C--------G--G-----TA------------AG----- 1343
01_AE.HK.04.HK001 ------A-------A---------------------------C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---G---GA-----TT----------------------C--------G--------TA-------A-----G----- 1254
01_AE.JP.x.DR0492 ------A----------------C------------------C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C--------G--------T--------A-----G----- 1895
01_AE.TH.04.BKM ------A----------G-----C------------------C-A---...-----------T-----C----G-T-C--------------A---AG--GC------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G----- 1838
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----CA----------------C------------------C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G----- 1316
01_AE.TH.90.CM240 ------A----------------C------------------C-A---...-----C-----T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G----- 1442
01_AE.VN.98.98VNND15 ------A----------------C------------------C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G----- 1141
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------A----------------C------------------C-----...-----------T-----C------T-C-------G------A--G----G------------------------------C--A-----G--------T--------A-----G---C- 1250
02_AG.ES.06.P1261 ------A-G--------------C-----------C------C-----...-----------------C-----AT-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------TA-------A-----G----- 1320
02_AG.FR.91.DJ263 -----GA-G--------------CC-----------------C-----...-----------T-----C------T-C-------G------A-------G------CT-------------------------------G--------T--------A-----G----- 1231
02_AG.GH.03.03GH181AG ---T----G--------------C-----------T------C-----...-----------T-----C------T-C-------G------A-------G------T--------------------------------G--------TA-------A----------- 1907
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ------A----------------C------------------C-----...-----------T-----C-----AT-C-------G------A--G----G-------T-------------------------------G--------T--------A-----G---C- 1536
02_AG.LR.x.POC44951 ------A-G--------------C------------------C-----...-----------T-----C------T-C---C----------A---T---G-------T-------------------------------G--------T--------------G----- 1878
02_AG.NG.x.IBNG ------A-G--------------C------------------C-----...-----------T-----C------T-C-------G------A---A---G-------T-------------------------------G--------T--------A-----G----- 1408
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------A-G--------------C------------------C-----...------T----T-----C----G---C---C----------A-------G-------T--------------T-------------------------T--------A-----G----- 1080
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------A-G--------------C------------------C-----...-----------T-----C------G-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------T-----C--A-----G----- 1080
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------A-------T-----G--C---------------C--C-----...--------A--T-----------A--C-------G------A---T---G-------T------------------T---C--------G-----------------A-----G----- 1109
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------A-C--------G---------------------C--C-----...-----------T-----C------T-C--C-----------A---A---G-------T-------------------------------G---------A-------A----------- 1243
05_DF.BE.x.VI1310 ------A-------A--------C------------------------...--------A--------------A-----C-----------A----A-CA---------------------------------------G--G--G---A-------A----------- 1256
06_cpx.AU.96.BFP90 ------A-------A--------------------C------------...--------A-----------------C-------G------A-------GA--------------------------------------G--------T-------------------- 1902
07_BC.CN.98.98CN009 ------A----A--T--------------------C------------...--------------------------C-------G------A-------G----T-CA-------------------------------G--------TA-------A--------G-- 1215
08_BC.CN.06.nx2 ------A----A--T---T--C-------------C--------A-CGC..--------------------------C---C--TG------A---T--------T--T---C-----------G------------------------TA----C--AA-------G-- 1828
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------A-------T-----------A---------------C-----...-----------T-----C--------C--C----G------A-------G-------T-------G-----------------------G--------T--------A----------- 1088
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------G-----T-----------------C---------------...-----------------------A-----C---------------------------T-------------------------------G--G------A-T-----A----------- 1256
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------A--------------C-A-------------G----C-----...--G--------T-----C--C--AT---------G------A---A---GA------T-------------------------------------------------A-----G----- 1253
12_BF.AR.99.ARMA159 ------A-------A-----G--------------C------------...-----------------------A--C------------------T---G---------------------------------------G--------T-------------------- 1885
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------A-------T--------C-----------C------------...-----------T--------------C--C----G------A-------G---------------------------------------G-----------------A----------- 1255
14_BG.ES.05.X1870 ------A-------A------GGC-----------C------------...--------------------------C--C----G------A-------GA--------------------------------------G-----------T--C--A----------- 1350
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------A-------------------------------A---C-A-C-...-----------T-----C------T-C--------------A---T---GA---T--T-------------------------------G--------TA-------A----------- 1285
16_A2D.KR.97.97KR004 ------A-------A---------------------------C-----...-----------------------AT-C--C--G-G---C--A-------G----T--T-------------------------------G---------A-------A-----G----- 1238
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------A-----GGG------------C------------...-----------T-----------A--C----------------------G---ACA---G-----------------------------G--------T-------------------- 1094
18_cpx.CU.99.CU76 --G---A----------------------------------AC-----...-----------T-------------AC-------G------A-------G---------------G-----------------------G---------A-------A--T--G----- 1194
19_cpx.CU.99.CU7 --------------T-----------------T---------------...--------A--------------A-----CC------------------G-------T-------------------------------G--------TA-T-----A----------- 1103
20_BG.CU.99.Cu103 ------A--------------GGC-----------C------------...-----------------C--------C--C----G------A-------GA-----------------------------C--------G-----------------A----------- 1352
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------A--------------------C------C-----...-----------------------AT-C--C--G--------A-------G-------T----------------------C--------G---------A-T-----A--------GC- 1082
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --G---A-------T--G------------------------C-A---...-----------------C-----AT-C-------G------A--GA---G-------T-G--------------------C--------G--------G--------A-----G----- 1082
23_BG.CU.03.CB118 ------A-------A------GGC-----------C------------...--------------------------C--C----G------A-------GA----GT-----------------------------------------T--------A----------- 1326
24_BG.ES.08.X2456_2 ------A-------A------GGC-----------C------------...-----------------C--------C--C----G------A-------GA---T----------------------------------G--------T--------A----------- 1337
25_cpx.CM.02.1918LE ------A-------A------GGC-----------T--T---------...--------A--T--------------C--C----G---G--A-------GA---T-------------------------C--------G-----------------A---------C- 1085
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------A-------A------GCC-----------C--TC--------...-----------T--------------C-------G--G---A----A--G----T--T-G-----------------------------G-----------------------G----- 1888
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------A----A---------------------AGC------------...--------A--T--------------C--C----G------A-------GA--------------------------------------G--G-----TA-T-----A--------G-- 1871
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---TG-A-------A------GG------------C------------...--------------------------C----------------------G---------------------------------------G--------TA------------------- 1246
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---TG-A-------A-----GGG------------C------------...-----------------C--C-----C----------------------G---------------------------------------G--------TA-------------G----- 1281
31_BC.BR.04.04BR142 --G---A-C--A--------G--------------T--------A---...--------A---------------T-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------T-----C--A--------G-- 1331
32_06A1.EE.01.EE0369 ------A----C--T-----G--C---------------C--C-----...--------A--T-----------A--C-------G------A-------G-------T----------------------C--------G-----------------A-----G----- 1518
33_01B.ID.07.JKT189_C ------A----------------------------------AC-A---...-----------T-----C------T-C---C----------A---T---GA------T-G--------------------C--------G--------TA-------A-----G----- 1187
34_01B.TH.99.OUR2478P ------A-------A--------C------------------C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C-----------------TA-------A-----G----- 1082
35_AD.AF.07.169H ------A--------------GG---------------A--A------...--------A--T------------T-C--CC----------A---A---G-------T----------------------C--------G--------TA-------A----------- 1086
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------A-------T---------------------------C-A---...-----------------C------T-C--------------A---A---G-------T----------------------C--------G--------T--------------G----- 1085
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---T--A----------------C---------------C--C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---G-------T----------------------C-----------------T--------A-----G----- 1076
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---T--A-------A--------------------C-----AC-----...------------------------T-C-----------------T----G------------G------------T-------------G--------T--------------G----- 1291
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------C------------GCC-----------T------C-----...--------A-----------------C----------------------GA--------------------------------------G--G------A-------A----------- 1351
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------A-------A--------------------C------------...--------------------------C----------------------G------C--------------------------------G--------TA--------------A---- 1363
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------A-------A-----GGG------------C------------...--------------------------C----------------------G---------------------------------------G-----G--T-------------------- 1406
43_02G.SA.03.J11223 -----CA-------T--------------------C------------...-------------------------AC--CC---G------A---T---G---------------------------------A-----G---------A----C--------G----- 1402
44_BF.CL.00.CH80 ------A-------A-----G--------------C------------...-----------------------A--C---C---G--------------G---------------------------------------G--------T--------------G--G-- 1322
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------A-----------------------------------C-----...--G-----A--T-----C--------C--C----G------A-------G-------T-------------------------------T--------TA-------A----AGA---- 1869
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------A-------A-----GGG------------C------------...--------------------------C----------------------G---------------------------------------G--------TA--------------A---- 1318
47_BF.ES.08.P1942 ------A-------T---------------------------------...------T-------------------C---------------------CA------------------------------C--A-----G-----G-----------A----------- 1319
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------A---------------GC-----------------AC-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---GA--A---T----------------------C--------G--------TA-------A-----G----- 1088
49_cpx.GM.03.N26677 ------A-----------------------------------C-----...-----------T-----C--------C-------G--G---A-------G----T--T----------------------C--------G--------T--------A-----G----- 1312
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------T-----------------------------A---...--G-----T-----------------C------------C----G-----A-----C--------------------------A-----G---------A-T-----A--------C-- 1084
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------A----------------Y------------------C-A---...--------R--T-----C------T-Y--------------A---T---GT------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G----- 1194
53_01B.MY.11.11FIR164 ------A----------------C--------------A--AC-A---...-----------T-----C------T-C--C-----------A---A---GA------T-G--------------------C--------G--------TA-------------G---C- 1223
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------A--T---------------------------------...--G--------T-------------------------------------GA--------------------------------------G--G------A-------A------A---- 1276
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------A-------------G--C---------------C--C-A---...-----------T-----C------T-----C----------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G----- 1193
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----------A--T---------------------------------...--------------------------------------------------A--------------------------------------G--------TA----C--A--------G-- 1079
61_BC.CN.10.JL100010 ------A----A--T--------------------C------------...--------------------------C-------G------A-------G-------T-------------------------A-----G--------TA----C--A--------G-- 1316
O.BE.87.ANT70 ------A-T--A--A-----------------------TC--C-T--T...--------C--T--------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT-------G------GT---C--------------------AACT--------C-----GC- 1925
O.CM.91.MVP5180 ------A-T--A--A-----G---------------------C-T--T...--G---T-A--------------ACAA---C-G--------A-------AA-----TT--------------GT---C-----A-----------G--AACT--C-------A-A-AC- 1900
O.CM.98.98CMA104 -----A--T--A--A-----------------------TC--C-T--T...--------C--------------ACAG-----G------C-A--G----GA-----CT--------------GT---C--------------------AACA--------C-----G-- 1357
O.FR.92.VAU -----AA-T--A--A------------------------C--C-T--T...--------C-----------C--ACAA-----G--------A--G----GA----GC---------------GT---T-----------G--------AACT--------T-----CC- 1434
O.GA.11.11Gab6352 -----AA-T-----A---------------------------C-T--T...--------C-----------C--ACAA-----G--------A--G----GA--CT-C-----G---------GT---C-----------G--------AACT--------C-----GC- 1082
O.SN.99.99SE_MP1299 --G--AA-T--A--A------------------------C--C-T--T...--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT---------------T---T--------------------AACT--------C--G--A-- 1927
O.US.10.LTNP -----A--T--A--A------------------------C--C-T--T...--------C-----------C--ACAA-----G---T----A--G----GA-----CT-------G------GT---C--------------------AACT--------C---A-AC- 1846
N.CM.02.DJO0131 --G--A--------T-----G-----------------AC-C--A--A...--------A--T-----------ACAG--AC----------A--G-----A-----CT----------------G--C-----------G--G-----A-CG--------------GC- 1362
N.CM.04.04CM_1015_04 --G--AA-------T-----G-----------------AC-C--A--A...--------A--T-----------RCAG--CC----------A------T-A----GCT-------G--------G--C--C--A-----G--G-----A--G--------------GC- 1355
N.CM.06.U14842 --G--AW----A--A--------------------C--AC-C--A--A...--------A---------------CAGC-CC----------A-------GA-----CT-------G--------G--C--C--A-----G--G--W--A-CA--------------GC- 1354
N.CM.95.YBF30 --G--AA-------A-----G-----------------AC-C--A--A...--------A--------------ACAGC-CC----------A--G----GA-----CT-------G--------G--C--C--------G--G-----A-CA--------------GC- 1441
N.CM.97.YBF106 --G--AA-------T-----G-----------------AC-C--A--A...--------A--------------ACAG--CC----------A-------GA-----CT-------G--------G--C--C-----------G-----A-CA--------------GC- 1442
N.FR.11.N1_FR_2011 --G--AA-------A-----G--------------C--AC-C--A--A...--------A--------------ACAGC-CC----------A--G----GA-----TT----------------G--C--C--------G--G-----A-CG--------------GC- 1251
P.CM.06.U14788 -----CAGT-----A-------G------------C-----AC-A--A...--------T--T--------Y---CAG-----G-----TC---------GT--C--CT---------------AT--C-----A--------G-----AACA--------C--G--C-- 1342
P.FR.09.RBF168 ------AGT-----A-----G-G------------C--A--A--AA-A...--------T--T------------CAG-----G-----TC---------G---C--CT---------------AT--C-----A--------G-----AACA--------C--G--C-- 1909
CPZ.CD.06.BF1167 --------C---CCA-----------------------T--AC----A...--------T-----------------C--AC-G----------------G---A--CT-G---------C----T--C--------------G-----A-CA-----------G--CC- 1958
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----A--------T--T-----------------C---C-----A-A...--G-----T--------C-----A-AC--C----G------A-------GA--C--T--------------------T-----A--G------------TCA--------T-----GC- 1416
CPZ.GA.88.GAB1 --------------A--G--------------T--C--TC-C--A--G...--G-----A---------------CAA---C----------------T-G---C--C-----G--------------T-----A--------------ATCT-----------G---C- 1938
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----C--T---CCA--G----CA------------------C--A-A...--------A--T--------C---CA----C-------C--A----AG-GA--A---T-G---------C-A-----C--------G--------C--TAC-----------A-A-CC- 1518
CPZ.US.85.US_Marilyn --------T-CA--A-------CC-----------G---C-T-----A...-----C--T--T-----------A----------G---C--------T-GA--C--C------------G-------------A-----G----------CT-----------G--C-- 1925
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B.FR.83.HXB2 GGCTGAAGCA.........ATGAGCCAAGTA............ACAAATTCA............GCTACC...ATAATGATGCAGAGA............GGCAATTTTAGGAAC...CAA......AGAAAGATTGTTAAGTGTTTCAATTGTGGCAAAGAAGGGCACA 1990
Gag __A__E__A__.__.__.__M__S__Q__V__.__.__.__.__T__N__S__.__.__.__.__A__T__.__I__M__M__Q__R__.__.__.__.__G__N__F__R__N__.__Q__.__.__R__K__I__V__K__C__F__N__C__G__K__E__G__H__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------.........-----T----C-............CA-C-AA--...............-G-...---------------............-----C------GG-GGC--G......-A--G-...A----------T--C--------------A---C 1198
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------G---.........-----T------............CA-C--A--...............-A-...---------------............----------A-GG-...--G......-----A...A-------------C--------------A---C 1195
A1.ES.06.X2110 ------G---.........-----T------............CA-C--C--...............-A-...---------------............------------GG-...--G......-A-GGA...A----------T--C--------------A--TC 1228
A1.IT.02.60000 ------G---.........-----T----C-............CA---GA--...............-A-...-------------A-............-----------AGG-...-CG......-A--GA...A-------------C--------------A---C 1995
A1.KE.11.DEMA111KE002 ------G---.........-----T--G---............CA----GT-...............-A-...G--------------............----------A-GG-...--G......------...A-------------C--------------A---C 1361
A1.RU.11.11RU6950 ---C--G---.........-----T------............CA----G--...............-A-...-------------A-............A-T---------GG-...-C-......-A--GA...A-------------C-----T--------A--TC 1514
A1.RW.11.DEMA111RW002 A-----G---.........-----T----C-............CA-C-GA--...............-G-...---------------............----------A-GGT...--G......-A--GA...A-------------C------------------C 1341
A1.SE.95.SE8538 A-----G---.........-----T------............CA-C-GC-C...............-A-...---------------............--------C--AGG-...---......----G-...A----------T--C--------------A---C 1189
A1.TZ.01.A341 ------G---.........-----T------............CA-C--A--............AAC-A-...---------------............--------C---GG-...--G......-A--GA...A----------T--C--------------A---C 1192
A1.UA.01.01UADN139 ---C--G---.........-----T----C-............CA-GG-G--...............-A-...-------------A-............A-T--------AGG-...-C-......-A--GA...A-------------C--------------A---C 1189
A1.UG.11.DEMA110UG009 ------G---.........-----T----C-............CA-C--A--...............-A-...---------------............------------GG-GGA--G......-A----...A-C-----------C-A------------A---T 1339
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------G---.........-----T------............CA-C-GC--...............-A-...-C-------------............-----C----A-GG-...--G......-A--GA-A-A-C-----------C--------------A--TC 1434
A2.CD.97.97CDKTB48 A---------.........------------............CA----A--...............-A-...--------A------............----------A-GGT...---......-A--GA...A-------------C--------G-----A---C 1349
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------.........---------A--............CAC-G-A--AAT.........CAA-AT...G--------------............-----------AGGT...-C-......-A--GA...A-------------C--------G-----A---C 1189
A2.CY.94.94CY017_41 ----------.........--------T---............CA--G-A--AAT.........A-A-A-...---------------............------------GGT...---......-A--GA...A-------------C--------G-----A---C 1347
B.AR.04.04AR143170 ----------.........------------............---------GCT......TCA----A-...---------------............--T------------...---......-------C-A----A--------------T-G----------C 1191
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------.........---RR-------............----R-Y--............---R--...---------------............---M-----------...--G......-A-----C-A--------------------------------C 1201
B.BR.06.06BR1119 ----------.........------------............----G----............------...-----------A-A-............-----------A---...---......-------C------------------------------A--T- 1407
B.CA.07.502_1191_03 ----------.........------------............----G-C--............-G--A-...---------------............---------------...---......-----A-CC-----------------------------A---- 1417
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------.........----------C-............G-TCCAG-T...............---...------------G--............-----A---------...---......----GA-C------A-----------------------A---- 1447
B.CN.10.DEMB10CN002 ------G---.........-----T------............CA----A-C............A-----...--------------G............--------C------...---......-------C------A--------------------C--A---- 1362
B.CO.01.PCM001 ----------.........------------............---------............A--G--...---------------............-------A--A----...---......-----ACC---------------------------G------- 1195
B.CU.99.Cu19 ----------.........----------C-...............------............------...-------------A-............----------A--G-...---......-------C---C--------------------------A---- 1528
B.CY.09.CY266 ----------.........------------............---------............--C---...---------------............------------G-T...A--......-----ACC-A-------------C-----------G--A---C 1207
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---C------.........------------............---------............A--G-T...G--------------............--T------------...---......------CC---------------------------G------- 1225
B.DK.07.PMVL_011 ---A------.........------------............-AC------............------...-------------A-............A------------G-...---......-----A---A--------------------------------- 1355
B.DO.05.05DO_160884 ----------.........------------............---------............----A-...---------------............--------C--A---...---......---GGA-G--------------------------C-------- 1195
B.ES.10.DEMB10ES002 ----------.........------------...............---A--............A--T-T...G--T-CG-------G............--------------T...---......-A-----C------A-----------------------A--T- 1352
B.FR.11.DEMB11FR001 ---G------.........------------............---------............------...-------------A-............---------------...---......-A--G--GCA-------C------------------------C 1239
B.GE.03.03GEMZ004 A---------.........----------C-............------G--............------...---------------............----------A----...---......-------C----------------------------------- 1186
B.HT.05.05HT_129389 ----------.........--------G---............------A--............AA-G--...--------A---G--............A--C-----------...---......-----AT----------C------------------------- 1195
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------.........---------A--............T----G---GCT......CCA-A----...---------------............----C----------...---......------------------------------------------- 1201
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------.........------------............------C-T............A----A...---------------............--T------------...---......-A--G--C-A----------------------G--------T- 1368
B.KR.12.12KYY10_10742 ------G---.........------------............---C-GC--............----A-...---------------............--------C-----T...---......----G-CC-A--------------------------------- 1844
B.NL.00.671_00T36 ------G---.........------------............----G-G--............C--G--...---------------............------CA---A---...---......----G--C----------------------------------- 1525
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------.........--------G-C-............---------...............G--...---------------............-----G--WG-----...---......-A--G---------------T------------AT---A---- 1399
B.PY.03.03PY_PSP0115 A---------.........------------............----G-CA-............AA----...---------------............----------A-GG-...---......----G--A-A--------------------------------C 1195
B.RU.11.11RU21n ---G------.........-----T------............----G----............--C--A...--G------------............-------A--A----...---......-------C----------------------------------- 1549
B.TH.07.AA040a_WG11 ----------.........------------............------C--............----A-...---C-----------............----------A----...-CG......-----A-C---C------------------------------- 1342
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----------.........------------............---------............AA-G--...G--------------............---------------...---......-----A---A--------------------------------- 1213
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----------.........-------G----............C--------............A---A-...---------------............-------AC------...---......-------C----------------------------------- 1989
B.UA.01.01UAKV167 ----------.........------------............G--C-AC--............------...---------------............---------------...---......-----A-C---------------C------------------- 1195
B.US.11.ES39_42 ----------.........---------A-G............------C--............----A-...---------------............----------A--G-...-G-......----G--C------------------------------A---- 1948
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------G.........------------............C--C-ACA-............C-AG--...---------------............--------------T...---......-------C------A---------------------------- 1192
B.YE.02.02YE507 ---A-----TATGAGCCAA---------A-G............------C--............------...--C----------A-............---------------...---......------CC---------------------------G------- 1204
C.AR.01.ARG4006 ------G---.........------------............-AC---A--...............-A-...---------------............----------A-GG-...-CT......-A--GA-C-A----A--C-----C-------GG-----A---T 1186
C.BR.07.DEMC07BR003 ------G---.........------------............-AC--CA--...............-A-...---------------............A---------AAGG-...-CT......-A--GA-C-A----A--C-----C--------G---------C 1334
C.BW.00.00BW07621 ------G---.........----------C-............-AC---A--...............-A-...------T------A-............AA--------AAGG-...-CT......----GA--------A--------C--------G--G-----T- 1355
C.CN.09.09YNLX133sg ------G---.........---------AC-............-AC-G-AAC.....................---C-----------............A----C----A-GG-...-CT......-A--GA--------A--------C--------G---------- 1186
C.CY.09.CY260 A---------.........----------C-............-ACC--G--...............---...-------------A-............A---------AAGG-...TCT......-A--GA--------A--------C--------G-----A---- 1201
C.ES.07.X2118_2 A---------.........----------C-............-AC---ATC.....................----------T----............A---------AAGG-...-CT......-A--GA--------A--------C--------G---------- 1418
C.ET.02.02ET_288 ------G---.........----------C-............-ACC-GG--...............-A-...-------------A-............----------A-GG-...-CT......----GA-C-A----A--C-----C--------G---------C 1186
C.GE.03.03GEMZ033 ------G---.........------------............-AC-GCA--...............-A-...---------------............--------C-AA-G-...-CT......-A--GA--------A--------C--------G--------T- 1183
C.IL.98.98IS002 ------G---.........----------C-............-AC---A--...............-A-...-------------A-............A---------A-GG-...-CT......----GA-C-A----A--C-----C-----T--G--------TC 1324
C.IN.09.T125_2139 ------G---.........---------AC-............-AC---G-C.....................---------------............A---------AAGG-...GCT......----GA--------A--------C------------------- 1975
C.KE.00.KER2010 ------G---.........----------C-............-AC---G--...............-A-...--------T------............A---------AA-G-...-CT......-A--GA--------A--------C--C-----G---------- 1183
C.MM.99.mIDU101_3 ------G---.........---------AC-............-AC-G-G-C.....................---C-----------............A---------AAGG-...-CT......-A--GA-C------A-----T--C--------G---------- 1353
C.MW.09.703010256_CH256.w96 A--C--G---.........---------AC-............-AC-CA..................-A-...---C-----------............A-------C-AAGG-...ACT......----GA--------A--------C--------G---------- 1976
C.SN.90.90SE_364 ------G---.........----------C-............-AC---C--...............CA-...---C----------G............AA--------AAGG-...-CT......----GA--------A--------C--------G---------- 1183
C.SO.89.89SM_145 ------G---.........----------C-AACGCA......-AC---AT-...............-A-...---C-------A---............----------AAGG-...-CT......-A--GA--------A--------C------------------- 1189
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------G---.........-----T----C-............-AC---G--...............-A-...---------------............A---------AAGG-...ACT......-A--GA---A----A--------------------G--A---- 1976
C.US.11.17TB4_4G8 ------G---.........------------............-AC---A--...............---...-------------A-............A---------A-GG-...-CT......-A--GA-C-A----A--------C--------G---------C 1311
C.UY.01.TRA3011 ------G---.........------------............-AC---A--...............-A-...---------------............A---------AAGG-...-CT......-A--GA-C-A----A--C-----C--------G---------C 1174
C.YE.02.02YE511 ------G---.........------------............-AC---C--...............-AT...---------------............AA--------AAGG-...-CT......-AG-GA--------A--------C--------G---------- 1183
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ------G---.........-----T------............-AC---G--...............-A-...--------A------............A---------AAGG-...TCT......-AG-GA---A-------------C--------G---------- 1980
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------G---.........----------C-............-ACC--G--...............-A-...-------------A-............A-T-------AAGG-...GCT......-A--GA--------A--------C--------G-TG------- 1336
D.CD.83.ELI ------G---.........----------C-............---------GTT.........A----A...GC-------------............----------A-GG-...-C-......-----A---A--------------------------------- 1539
D.CM.10.DEMD10CM009 ------G---.........--A-------C-............-AC---G-T...............--A...G-G-----------G............----------A-GG-...TC-......-A--GA-C---------------C------------------- 1350
D.CY.06.CY163 ------G---.........------A---C-............G---CCAAT............A--G-A...--------------G............----------A--G-...-C-......-AG-GA------------------------------------- 1201
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------.........----------CC............---TC-GT-AAT.........---G-T...---------------............AA---C----A-GG-...-C-......-A--GA--C--------------C------------------G 1343
D.KR.04.04KBH8 ----------.........----------C-............----G----AAT.........--AG--...---------------............----------A-GG-...-C-......-----A--A-----------------------------A---- 1952
D.SN.90.SE365 ------G---.........----------C-............----G----GCT.........---G--...---------------............----------A-GGT...---......--G--A--C-----A--------C------------------- 1992
D.TD.99.MN011 ------G---.........----------C-............----G-AGCGCT.........---G-A...--------------G............----------A----...-C-......-AG-GA--------A--------C------------------- 1211
D.TZ.01.A280 A-----G---.........----------C-............------GT-AAT.........---G--...---------------............--T-------A-GG-...-C-......--G--A--CA-------------C--------------A---- 1188
D.UG.11.DEMD11UG003 ------G---.........----------CC............------G--AAT.........---G-T...---------------............----------A-GG-...-C-......-AG-GA--CA-------C-----C-----T------------- 1342
D.YE.02.02YE516 ------G---.........------AT--C-............----G-AACAAT.........---G-A...--------------G............----------A----...-C-......--G--A--------A--------C------------------- 1198
D.ZA.90.R1 ------G---.........----------C-............-------TGGCT.........A--G-A...G--------------............----------A-GG-...---......-----A---A-------------C------------------- 1339
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------G---.........------------............CA----G--...............-A-...-------------A-............A-T--C----A-GGT...---......-----A---A-C--A-----T-----------------A---- 1087
F1.AR.02.ARE933 ------G---.........----------C-............----G-A--...............--T...G------------A-............A---------A-GG-...--G......-A--G---A-----A-----T-------------T---A---- 1284
F1.BE.93.VI850 ---C--G---.........-----T----C-...............------...............G--...-------------A-............A-T-------A-GG-...---......----GAG-------A-----T-----------------A---- 1327
F1.BR.07.07BR844 ------G---.........--------G-C-............------A--...............G-T...G------------A-............A-T--C----A-GG-...---......----GA---A----A-----T-----------------A---- 1753
F1.CY.08.CY222 ------G---.........----------C-...............---A--...............G--...-------------A-............A-T-------A-GG-...---......-----A-C------A-----T---------------------- 1183
F1.ES.11.DEMF110ES001 ------G---.........----------C-............------A--...............-AA...---C---------AC............A-T--C----A-GG-...---......----GA---A----A--C--T--------T---AC---A---- 1326
F1.FI.93.FIN9363 ------G---.........----------C-...............---A--...............---...-------------A-............A-T---------GG-...---......----GA--------A-----T-----------------A---- 1319
F1.FR.96.96FR_MP411 ------G--C.........----------C-............------G--...............G-T...-------------A-............A-T--C-A--A-GG-...-C-......----GAT--A----A-----T-----------------A---- 1186
F1.RO.96.BCI_R07 ------G--T.........---------AC-............----G-G--...............G--...-------------A-............A-T--C----AAGG-...--G......--G--A---A----A-----T-----------------A---- 2014
F1.RU.08.D88_845 ------G---.........----------C-............----G-A--...............G--...-------------A-............A---------A-GG-...---......-A------------A-----T--C--------G--G--A--T- 1449
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------G---.........------------............--C---A--...............---...-------------A-............A----C----A-GG-...---......----GA--A--------------C----------T------T- 1340
F2.CM.97.CM53657 ------G---.........------------............---TC-A--...............T--...---T---------A-............A----C----A-GG-...---......----GA-A---------------C--------------A--T- 1180
G.BE.96.DRCBL A-----G---.........--------G-C-............T--GG-G--GCA.........--AG--...-------------A-............A-------C-A-GG-...-C-......----GA-CAA----A--------C--------G-----A--TC 1957
G.CM.10.DEMG10CM008 A-----G---.........--------G---...............--CA--GGA.........A-AG--...---------------............----------A-GG-...-C-......-A--GA-A-A-------------C-----T--------A---C 1374
G.CN.08.GX_2084_08 A-----G---.........------A-T-C-............T--GG-G-C............--AG--...-----------A-A-............A---------A-GGT...-CG......----GA-R-A-------------C--------G-----A--TC 1218
G.CU.99.Cu74 A---------.........--------G-C-............T--GG-G--GGA.........--AG-T...G--C-------A---............A---------A-GG-...-C-......----GA-A-A----------T--C--------------A---C 1606
G.ES.09.X2634_2 A-----G---.........--------G-C-............---GGGG--...............G-A...-----------A-A-............A---------A-GGT...-C-......-A--GA--GA-------------C-------GG-----A---C 1461
G.GH.03.03GH175G A-----G---.........--------G---............T--GG-G--............A-AT--...-------------AC............A-----------GG-...-C-......-A--GA-A-A-------------C--------G-----A--TC 2030
G.KE.09.DEMG09KE001 A-----G--C.........--------G-C-............T-TCTAC--...............T--...-------------A-............A-T--C----A-GGT...-CG......----GA-C-A-C-----------C--------G-----A---C 1371
G.NG.09.09NG_SC62 A-----G---.........-----T--G-C-............------G--TCA.........--AG--...-------------A-............A---------A-GG-...-CG......--G--A-A-A-------C-----C--------G-----A--TC 1185
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B.FR.83.HXB2 GGCTGAAGCA.........ATGAGCCAAGTA............ACAAATTCA............GCTACC...ATAATGATGCAGAGA............GGCAATTTTAGGAAC...CAA......AGAAAGATTGTTAAGTGTTTCAATTGTGGCAAAGAAGGGCACA 1990
Gag __A__E__A__.__.__.__M__S__Q__V__.__.__.__.__T__N__S__.__.__.__.__A__T__.__I__M__M__Q__R__.__.__.__.__G__N__F__R__N__.__Q__.__.__R__K__I__V__K__C__F__N__C__G__K__E__G__H__
G.PT.x.PT3306 A-----G---.........--------G-C-............T--GGGG--...............G-A...G---C------A-A-............--------C-A-GGT...-C-......-A--GA--GA-------------C--------G-----A---C 1933
G.SE.93.SE6165_G6165 A-----G---.........--------G-CC............T--GG-G--GCA.........--AG--...---------------............A---------A-GG-...-C-......----GA-C-A-C--A-----------------G-----A--TC 1396
H.BE.93.VI991 ------G---.........------------............------G--AGT.........--AG--...-------------A-............-----C----A-GG-...-C-......----GA-C------A----C---C--------------A---- 1385
H.BE.93.VI997 ------G---.........------------............------G--AAT.........--AG--...-------------A-............A----C----A-GG-...-C-......-----A--------A--------------------G--A---- 1320
H.CF.90.056 ------G---.........------------............------A--AAT.........A-AG--...-------------A-............-----C----A-GG-...---......-----AT-------A--C-----C-----------G--A---- 1340
H.GB.00.00GBAC4001 ------G---.........-----T---A-G............------ATGAAT.........A-AG--...------G------A-............-----C----A-GG-...---......----GA-C------A--------C-----T--------A---- 1514
J.CD.97.J_97DC_KTB147 T-G---G---.........--A---------............-AC---A--...............-A-...-----A-----A---............--T--C------GG-...--G......-AG-GA-G------A--------C-----T-----G--A---- 1191
J.CM.04.04CMU11421 ---W------.........---------A-G............--C---A--............--A-A-...-----------A-RG............--T--Y----A-GG-...--R......-A--GA--GA-------------------W---CC---A---C 1508
J.SE.93.SE9280_7887 ----------.........-----------G............--C---A-C...............-A-...-----------A---............--T--C------G--...--T......-A--GA---------------------------C----A---- 1310
J.SE.94.SE9173_7022 ----------.........-----------G............--C---A--...............-A-...-----------A---............--T--C------G-T...--T......-A--GA---------------------------C----A---- 1311
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------G---.........--------G---............---------...............G--...G--------------............-----C----A-GGT...---......----GA---A-------C-----C--------------A---C 1186
K.CM.96.96CM_MP535 ------G---.........--------G---............------C--...............GTT...G------------A-............-----C----A-GG-...--T......-----A-----------C-----C------------------- 1186
01_AE.AF.07.569M ------G---.........----------C-............CA-C--G--...............--T...---------------............----------A-GG-...--G......-A--GA...A-------C-----C--------------A---C 1196
01_AE.CN.10.CYM059 ------G---.........--------C-C-............CA-C--G--...............-AT...-----------A-A-............----T-----A-GG-...-CG......-A--GA...A-------C-----C--------------A---C 1450
01_AE.HK.04.HK001 ------G---.........----A-----C-............CA-C-GA--...............--T...G--------------............-------YC-A-GG-...--G......-A--GA...A-------C-----C-------GG-----A---C 1361
01_AE.JP.x.DR0492 ------G---.........------------............CA-C--G--...............-AG...---------------............----------A-GG-...---......----GC...A-------C-----C-------G------A---C 2002
01_AE.TH.04.BKM ---C--G---.........--------T---............CA-C-AG--...............-AT...---------------............----------A-GG-...--G......-A--GA...A-------C-----C--------------A---C 1945
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ------G---.........--------G-C-............CA-C-GGT-...............-AT...-----------A---............----G-----A-GG-...--G......-----A...A-------C-----C-------G------A---C 1423
01_AE.TH.90.CM240 ----------.........--------C-C-............CA-C--G--...............--T...---------------............--------C-A-GG-...--G......-A--GA...A-------C-----C-----T-G------A---C 1549
01_AE.VN.98.98VNND15 ------G---.........--------C---............CA-C--A--...............-AT...G--------------............----------A-GG-...--G......-A--GA...A-------C-----C--------------A---C 1248
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------G---.........-----T------............CA-C-GA--...............-AT...---------------............A-----------GG-...-GG......----CA...A-A-----------C-----T--------A---C 1357
02_AG.ES.06.P1261 A-----G---.........-----T------............CATC-G--C...............-AT...G--------------............------------GG-...--G......----CA...A-A-----------C-----------T--A---C 1427
02_AG.FR.91.DJ263 ------G---.........-----T------............CA-C-A--C...............-A-...---------------............------------GG-...--G......----CA...A-A-----------C--------------A---C 1338
02_AG.GH.03.03GH181AG ---C--G---.........-----T----C-............CA-C-G--C...............-A-...--------A----A-............------------GG-...--G......----CA...A-A-----------C--------------A---C 2014
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ------G---.........-----------C............CA-C-GA-C...............-A-...---------------GGCAATTTTAGG------------GG-...--G......----CA...A-A-----------C--------G-----A---C 1655
02_AG.LR.x.POC44951 ------G---.........-----T------............CA-C-GG-C...............-A-...-----------A---............------------GG-...-GG......----CA...A-A-----C-----C--------------A---C 1985
02_AG.NG.x.IBNG ------G---.........-----T------............CA-C-GG-C...............-A-...G--------------............------------GG-...--G......----CA...A-A-----------C--------------A---C 1515
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------G---.........-----T----C-............CA-C-G--C...............-A-...---------------............------------GG-...--G......----CA...A-A-----------C--------------A---C 1187
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------G---.........-----T------............CA-C-G--C...............-A-...-----------A---............------------GG-...---......----CA...A-A-----------C--------------A--TC 1187
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---C--G---.........-----T------............CA----G--...............-A-...-------------A-............A-T---------GG-...-C-......-A--GA...A-------------C--------------A---C 1216
04_cpx.CY.94.94CY032_3 A-----G---.........--------G-C-............T-----G--GCA.........--AG--...-------------A-............A----A----A-GG-...---......----GA-C-A-------------C--------G-----A--TC 1359
05_DF.BE.x.VI1310 ------G---.........----------C-............---------GCT.........-----A...GC-------------............----------A-GG-...-C-......-----A---A-------------C-----T------------- 1372
06_cpx.AU.96.BFP90 A-----G---.........--------G-C-............T--GT-GG-...............G--...-------------A-............A---------A-GG-...-CG......-A--GA-G-A-------C-----C--------G-----A--TC 2012
07_BC.CN.98.98CN009 ------G---.........---------AC-............-AC-G-A-C.....................---C-----------............A---------AAGG-...TCT......-A--GA--------A--------C--------G---------- 1322
08_BC.CN.06.nx2 ------G---.........---------AC-............-AC---A-C.....................---C----------C............A---------AAGG-...TCT......-AT-GA--------A---C----C--------G---------- 1935
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---Y------.........-----T------............CA----A--...............-A-...---C-A---------............----------A-GGT...--G......-A--GA...A-------------C--------------A--MY 1195
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 A-----G---.........--------G-C-............---GG-GG-............AA---T...---------------............----------A-GG-...-C-......-AG--A-GCA-------------C------------------- 1369
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------G---.........------------............CA-C-GA--...............-AT...-----------A---............----------A-GG-...--G......-A--GA...A-------------C--------------A---C 1360
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------.........----------C-............----G-A--...............G-T...G--C---------A-............A-T-GC----ATGG-...---......----GA--------A------------------AC---A---- 1995
13_cpx.CM.96.96CM_1849 A---------.........--------G-CC............T---G-G--GCA......GCA--AG--...-------------A-............A---------A-GG-...-C-......-A--GA---A-------------C-------GG-----A--TC 1374
14_BG.ES.05.X1870 A-----G---.........------------............T--GGGG--...............T-A...G----------A-A-............----------A-GGT...---......----GA-ACA-------------C--------G-----A---C 1460
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------G---.........--------T---............CA-C-GA--...............-AT...G--------------............----------A-GG-...--G......-A--GA...A-------C-----C--------------A---C 1392
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------.........------------............CA----A--AAT.........T-A-A-ATA--G----------A-............------------GGG...---......-A---A....-------------C--------G-----A---C 1353
17_BF.AR.99.ARMA038 ------G---.........------------............------C--...............--T...G--C-------A-A-............A-T--C----A-GG-...-C-......-----A-A------A-----------------------A---- 1204
18_cpx.CU.99.CU76 ----------.........-----T--T---............CA----A-C...............-A-...---------------............--A-----C-A-GG-...--G......-A--GA...A----------------------------A---- 1301
19_cpx.CU.99.CU7 ------G---.........----------C-............---------CAT.........------...-------------A-............--T-------A-GG-...-T-......-----AG----------------C------------------- 1219
20_BG.CU.99.Cu103 A---------.........--------G---............T--GG-G--GGA.........--AT--...---C-------A-A-............A---------A-GG-...-C-......-A--GA-A-A----------T--C--------------A---C 1468
21_A2D.KE.99.KER2003 A-----G---.........----------C-............-----C---GCT.........-T---A...G--------------............----------A-GG-...-C-......-A--GA---A----------T--C------------------- 1198
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY A-----G---.........-----T------............CA-C--A--...............GGT...---------------............----------A-GG-...--G......-A--GA...A-------------C--------------A---C 1189
23_BG.CU.03.CB118 A---------.........--------GA--............C--GG-G--GGA.........--AT--...-----------A---............A----C----A-GG-...-C-......-A--GA-A-A----------T--C-----------T--A---C 1442
24_BG.ES.08.X2456_2 A---------.........-----T--GA--............T--GG-G--GGG.........--AT--...-----------A-A-............A-----------GG-...-C-......----GA-A-A----------T--C--------G-----A---C 1453
25_cpx.CM.02.1918LE A--A--G---.........--------G-C-............T--GG-A--GCA.........--AG--...---------------............----------A-GG-...-C-......----GA-A-A-C--A--------C--------G-----A--TC 1201
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------.........-----------G............CA----G--...............-A-...---T--G-----G--............----------AAGG-...--GAGA...G----A---A----A--------C--------------A---C 2001
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS A-----G---.........--------G-C-............T--GG-G--GTA.........A-AG--...-------------A-............--------C-A-GG-...--G......-A--GA---A-------------C--------G-----A--TC 1987
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------G---.........----------C-............------A--...............--T...G--------------............--T--C----A-GG-...---......-----A--------A-----T-----------------A---- 1356
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------G---.........----------C-............------A--...............--T...G------------A-............A-T--C----A-GG-...---......----GA--------A-----T-----------------A---- 1391
31_BC.BR.04.04BR142 ------G---.........------------............-AC---A--...............-A-...---------------............A---------AAGG-...-CT......-A--GA-C-A----A--C-----C--------G---------T 1441
32_06A1.EE.01.EE0369 ---C--G---.........-----T----C-............CA----G--...............-A-...-------------A-............A-T---------GGA...-C-......-A--GA...A-------------C--------------A---C 1625
33_01B.ID.07.JKT189_C ------G---.........------------............CA-C-AA--...............GGT...---------------............--------C-A-GG-...--G......-A--GA...A-------C-----C------------...---C 1291
34_01B.TH.99.OUR2478P ------G---.........---------AC-............CA-C-GG--...............-ATATG--G------------............----------A-GG-...--G......-A--GA...A-------C-----C--------------A---T 1192
35_AD.AF.07.169H A-----G---.........-----T----C-............CA-C--A--...............-A-...--C------------............----------A-GG-...--G......-A--GA...A-------------C--------------A---C 1193
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 A-----G---.........------------............CA-C--G--...............GGT...--------A------............A-----------GG-...---......----CA...A-A--A--------C--------G-----A---C 1192
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 A-----G---.........----CT----C-............CA-C-GA--...............-G-...-----------A---............A---------A-GGT...-C-......-A--GA-A-A----A--------C--------G-----A--TC 1186
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----CG---.........------------............---------...............G-T...G----------A-A-............--T--C----A-GG-...-C-......----GA-C------A-----------------------A---- 1401
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------.........----------C-............-ATC-AA-T...............-A-...------G--------............----------A-......-C-......----G--C----------------------------------- 1458
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------G---.........----AT------............------A--...............G-T...G------------A-............A-T--C----A-GG-...---......----GA--------A-----T-----------------A---- 1473
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------G---.........--------G-C-............---GG-A--...............G-T...G--C-----------............A-T--C----A-GG-...-C-......-----A--------A-----T--C--------------A---- 1516
43_02G.SA.03.J11223 A-----G---.........--------G-C-............T--GG-G--GCA.........--AG--...-------------A-............----------A-GG-...-C-......----GA-A-A----------T--C--------G-----A--TC 1518
44_BF.CL.00.CH80 ------G---.........-----T------............------A--...............G-T...G------------A-............A-T--C----A-GG-...---......----GA--------A-----------------------A---- 1432
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------.........-----T----C-............CA--G-A--AAC.........CTA-TG...--G------------............----------A-GG-...--G......-A----...A-------------C--------------A---C 1982
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------G---.........------------............---C--A--...............-AT...G--C---------A-............A-T--C----A-GG-...---......----GA--------A-----T-----------------A---- 1428
47_BF.ES.08.P1942 ---A------.........----------C-............---GC----............AA-GT-...-------------A-............-------A----GG-...--G......-----------C-------------------G------A---- 1432
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------.........--------G-C-............CA-C-AGG-...............GGT...---------------............--------C-A-GG-...--G......-A--GA...A-------C-----C--------------A---C 1195
49_cpx.GM.03.N26677 A---------.........-----T------............CA------C...............-A-...-------------A-............----------A-GG-...--G......-----A...A-------------C--------------A---C 1419
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------.........----------C-............--T-G-G--............A---G-...---------------............---------------...---......----GA-C------------T---------------------- 1197
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------G---.........----------C-.........CAACA-C--R--...............-AT...---------------............----------A-GG-...-C-......-A--GA...A-------C-----C--------------A---C 1304
53_01B.MY.11.11FIR164 ------G---.........------A-T-C-............CA-C--G--...............--T...---------------............----------A-GG-...--G......----GA...A-------C-----C--------------A---C 1330
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------.........------------............-----CC--............C-----...--------A------............---------------...---......G---GA-C---C-----------------------------TG 1389
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----------.........--------CA-G............CA-TC-A--...............-AT...---------------............----------A-GG-...--G......-----A...A-------C-----C-------G------A---C 1300
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------G---.........---------AC-............-AC--GA-C.....................---------------............A---------AAGG-...-CT......-A--GA--------A--------C--------G---------- 1186
61_BC.CN.10.JL100010 ------G---.........---------AC-............-AT-G-G-C.....................---C-----------............A---------AAGG-...-CT......-A--GA--------A--------C--------G--G------- 1423
O.BE.87.ANT70 A--A------.........---GCTAC--CCCAG.........CA-G---TGAAAGGAGGATACA-AG-A...G--T-C-----A---............--GC-AAA-CCA-TT...AGG......-A-GGA-C-A-A--A--------C-----A-----G--A--T- 2053
O.CM.91.MVP5180 A--A------.........---GCTTCT-CCCAG.........CA-G---T-AAAGGAGGATACA-AG-A...G--T-C-----A---............--GC-GAA-CCA--T...AG-......-A-GG-CCCA-A--A--C-----------A-----G--A--T- 2028
O.CM.98.98CMA104 A--A------.........---GC-TC--CCCAG.........CA-G---T-AAAGGAGGATACA-AG-A...G--T-C-----A---............--GC-AAA-CCA-TT...AGG......---GGACC---A-----------C-----G-----G--A--T- 1485
O.FR.92.VAU A--A------.........---GCTTC--CCCAG.........CA-G--CT-AAAGGAGGATACA-AT-A...G--T-C-----A---............--GC-AAAACCA-TT...AG-......-A-GGACC-A-A--A--------------A-----G--A--TG 1562
O.GA.11.11Gab6352 A--A------.........---GCTAC--CCCAG.........CA-G--CTGAAAGGAGGATATA-AT-A...G--T-C-----A---............--GC-AAACCCAGTT...A--......---GG-CC---A--A--C--T--C-----A-----G--A---- 1210
O.SN.99.99SE_MP1299 A--A------.........---GCTGC--CC............CA-G--CTGAAGGGAGGATACA-AG-A...G--T-T-----A---............--GC-AAACCCA-GT...AGG......-A-GG-CC-A-A--A--------------A-----G--A--TC 2052
O.US.10.LTNP A--A------.........---GCTACT-CGCAG.........CA-G---TGAGAGGGGGATACA-AG-T...G-CT-T-----A---............--GC-GAACCCA--T...AGG......---GGAGC-A-A--A--------C-----A-----G--A--T- 1974
N.CM.02.DJO0131 A--A--G--T.........---TCA--G---............CAG-CAG--............A---GT...G-CT-TGCA--AG-G............A-A--C----AAGG-...AT-......--G-GA-CCA---GA--------------------G--C--TT 1475
N.CM.04.04CM_1015_04 A--A--G--T.........---GCA--G-C-............CAGGCAG--............A---GT...G-CT-TG-A--A---............--A--C----AAGG-...AC-......--G-GA-CCA----A--------C-----------G--C--TT 1468
N.CM.06.U14842 A--A-----T.........---TCA--G---............CAGGGAG--............A---GT...G-CT-TG-A--A--G............--A--C----AAGG-...ATG......-----A-CCA----A--------------------G--C--TG 1467
N.CM.95.YBF30 A--A--G--T.........---TCA--G--GCAG.........CAGCCAA--............A---GT...G-CT-TGCA--A--G............--A--C----AAGG-...AT-......--G--ACCCA----A--------------------G--C--TT 1557
N.CM.97.YBF106 A--A--G--T.........---GCA--G-C-............CA--CAG--............A---GT...G-CT-TG-A--A--G............--A--C----A-GG-...AT-......-----A-CCA----A-----T--------------G--C--TT 1555
N.FR.11.N1_FR_2011 ---A--G--T.........---TCA--G---............CAGCCAA--............A---AT...--CT-TGC---A--G............--A--C----AAGG-...AT-......--G--ACCCA-------------------------G--C--TC 1364
P.CM.06.U14788 ---A-----T.........---GCAGC--CTAATCAAGCTAGCCA-G-A-T-AAAGGAGGGTATA-A--A...G-TT-T--------T........................GGA...--G......------CCA--------C--T--C-----A----T---A---- 1467
P.FR.09.RBF168 A--A-----T.........---GCAGC--CTAATCAAGCTAACCA-G---T-AAAGGAGGGTATA-A--T...G-TT-C--------T........................GGA...--G......---W--CCA--------C--T--C-----A---AT---A---- 2034
CPZ.CD.06.BF1167 A--A-----C.........---CAG---AC-............CAGC-GAAT...............GTT...-AT---G-A---G-GAGA.........-CAGCGCC-CAAGGA...A--AGAGGGGC-GGA-ACA-A--A-----T--------A--GAT------T- 2077
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---A-----C.........--------G---............-AC--AA--...............GAA...--CT-T-----A---GGG.........--AC-AAA---ACCT...-CT......-AT--A-AGA----A--C--T--------A--------A---C 1529
CPZ.GA.88.GAB1 A--------C.........---TCAATG--T............CAG---CA-GGG......AGA--AGAT...G-TT-CT-C----AG............--AC-AGG-GC-GG-...-C-......-A--GA-AAA-A--A--C--T--------G--------T---C 2057
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----------.........---GCAAC--CT............--T---A--GTA.........-GAGTA...-AT---C-----G--............--T--GAAACCATTA...AG-......-AGGG-CAGC--C-A-----T--------A---TT------T- 1634
CPZ.US.85.US_Marilyn A--------C.........---T-----A-G............-A---CC-C............T-A-G-...G--T-TC-A----A-............--A--CGC-G----G...-C-......G-G-GA-AAA-C--A-----T--------------G--A--TC 2038
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B.FR.83.HXB2 CAGCCAGAAATTGCAGGGCCCCTAGGAAAAAGGGCTGTTGGAAATGTGGAAAGGAAGGACACCAAATGAAAGATTGTACT............GAG...AGACAGGCTAA.TTTTTTAGGGAAGATCTGGCCTTC...CTACAA............GGGAAGGCCAGGGAA 2129
Gag T__A__R__N__C__R__A__P__R__K__K__G__C__W__K__C__G__K__E__G__H__Q__M__K__D__C__T__.__.__.__.__E__.__R__Q__A__N#__F__L__G__K__I__W__P__S__.__Y__K__.__.__.__.__G__R__P__G__N
Pol _F__F__R__E__D__L__A__F__.__L__Q__.__.__.__.__G__K__A__R__E_
A1.AU.03.PS1044_Day0 T------------------------------------------------G-----G-----------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-AG---............---G--------A-- 1337
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 T------------------------------------------------G-----------T-----------C--C---............---...-----------.-----------GA-----------...-A----............---G----------- 1334
A1.ES.06.X2110 T-----A------------------A-----------------------G--A--G-----------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-CC---............---G--------C-- 1367
A1.IT.02.60000 T---------------------------------------------------------C--T-----------C------............---...-----------.------------A--T--------...-AG---............---G----------- 2134
A1.KE.11.DEMA111KE002 T------------------------------------------------------G-----------------C--C---............--A...--------A--.------------A--T--------...-AG---............A--G--------A-- 1500
A1.RU.11.11RU6950 T-----------------------------------------G---------------C--T-----------C--C---............---...-----------.-----------GA--T--------...-AG---............A--G--------A-- 1653
A1.RW.11.DEMA111RW002 T------------------------------------------------G-----G-----T-----------C--C---............---...-----------.-----------GA--T--------...-A----............---G--------A-- 1480
A1.SE.95.SE8538 T-----A------------------------------------------G--------G--------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-AG---............A--G--------A-- 1328
A1.TZ.01.A341 T------------------------------------------G-----G-----G-----------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G--------A-- 1331
A1.UA.01.01UADN139 T---------------------------------------------------------C--T-----------C--C---............---...-----------.-----------GA--T--------...-AG---............A--G--------A-- 1328
A1.UG.11.DEMA110UG009 T------------------------------------------------G-----G-----------------C--C---............---...-----------.------------A--T--------...-AG---............---G--------A-- 1478
A1.ZA.04.04ZASK162B1 T------------------------A-----------------------G--A-----------G-----G--C--C---............---...-----------.------------A-----------...-AG---............---G----------- 1573
A2.CD.97.97CDKTB48 T---T--------------------------------C-----------G-----------T-----------C--C---............---...-----------.------------A--T--------...-A----............A--G----------- 1488
A2.CM.01.01CM_1445MV T---------------------------------T--C-----------G-----------T--------------C---............---...-----------.------------A---------C-...-A----............A--G--------A-- 1328
A2.CY.94.94CY017_41 T------------------------------------C-----------------------T--------------C---............---...-----------.------------A--T--------...-A----............A--G--------A-- 1486
B.AR.04.04AR143170 T--------------A---------A----G---------------C-------------------------------A-............---...-----------.------------AC----------...-C----............A-------------- 1330
B.AU.04.PS1038_Day174 T------------------------A------------------------------------------------------............---...-----------.------------A-----------...------............--C------------ 1340
B.BR.06.06BR1119 T------------------------A----G------------G------C-A---------------------------............--A...-----------.------------A-----------...-C----............--------------- 1546
B.CA.07.502_1191_03 T-----A------T-----T------------------------------------------------------------............--A...-----------.------------A-----------...-C----............---G--------A-- 1556
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 T-----A---------------------------------------------------------G------------G--............--A...-----------.------------A-----------...-C----............--------------- 1586
B.CN.10.DEMB10CN002 T---T-A---------------------------------------------------------------------C---............---...-----------.------------A-----------...-C----............--------------- 1501
B.CO.01.PCM001 T---T-A------------------A--G-----T-------------------------------------------TC............---...-----------.------------A-----------...-A----............---G----------- 1334
B.CU.99.Cu19 T---------C-----------A---------------------------------------------------------............---...-----------.------------A-----------...-C----............--------------- 1667
B.CY.09.CY266 T------------------------A-G---------------G--------A------------C--------------............--A...-----------.------------A-----------...-C----............---G--------A-- 1346
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 T---T-----------------------G--------------------------C-----T--------G--------C.........ACA---...-----------.------------------------...------............--------------- 1367
B.DK.07.PMVL_011 T-----A------------T----------G------------------------------------------G------............---...-----------.------------A-----------...-C----............---G--------A-- 1494
B.DO.05.05DO_160884 T---------------------------------------------------T--T--G--T-----------C---C--............---...-----------.------------A-----------...-CC---AGG.........---G----------- 1337
B.ES.10.DEMB10ES002 T-----A------------A-------------------------------G---------------------C-----A............--A...-----------.------------A-----------...-C----............---G--------A-- 1491
B.FR.11.DEMB11FR001 T------------------------A----G------------G-----G------------------------------............---...-----------.------------A-----------...------............---------G----- 1378
B.GE.03.03GEMZ004 T------------------------------A-----------------------------T--G---------------............---...-----------.------------------------...-C----............---G--------A-- 1325
B.HT.05.05HT_129389 T---A-A------------A------.-----------------------------------------------------............---...-----------.------------------------...------............--------------- 1333
B.JM.05.05JM_KJ108 T------------T-----T--------------------------------------------G--------G------............---...-----------.------------AC----------...-CGAC-............--A------------ 1340
B.JP.12.DEMB12JP001 ------A------------------------------------------------------T------------------............---...-----------.------------------------...-C----............--------------- 1507
B.KR.12.12KYY10_10742 ------A------------T----------G------------G------------------------------------............---...-----------.------------------------...-C----............--------------- 1983
B.NL.00.671_00T36 T------------------------N----------------------N----N--------------------------............N--...----------N.---------------T--------...-C----............---G----------- 1664
B.PE.07.502_2649_wg8 T-----A-C-----------------------------------------G----------T-----------C------............-G-...-A---------.------------------------...-A----............A--G----------- 1538
B.PY.03.03PY_PSP0115 T-----A---C--------------A--------------------------------C--------------C----A-............---...-----------.---------------T--------...-C--GG............---G----------- 1334
B.RU.11.11RU21n T---A-A---------A---------------------------------------------------------------............---...-----------.------------------------...-C----............---G----------- 1688
B.TH.07.AA040a_WG11 T---T---------------------------------------------------------------------------............---...-----------.-------------C-A--------...-C----............--------------- 1481
B.TT.01.01TT_CRC50069 T-----A------------A--------------A--------G--------------------------------C---............--A...-----------.------------A-----------...-C----............--------------- 1352
B.TW.94.TWCYS_LM49 T---A--------T-----------A--------------------------A--------T------------------............--A...-----------.------------A-----------...-C----............--A---------A-- 2128
B.UA.01.01UAKV167 T-----AG-----------------------------------------T-G----------------------------............---...-----------.------------A-----------...-C----............--------------- 1334
B.US.11.ES39_42 T---T-A---------------C--A----------------------------------------------------G-............---...-----------.-----------GA-G---------...-CT---............---G--------A-- 2087
B.UY.02.02UY_TSU1290 T-----A------------------A----G---------------------------------------G--C------............---...-----------.------------A-----------...-C----............---G----------- 1331
B.YE.02.02YE507 T--------------A---T----------G---------------------A-----C---------------------............---...-----------.------------A-----------...-C----............---G----------- 1343
C.AR.01.ARG4006 T------------------------------A-----------------------------------------C------............---...-----------.------------A--T--------...-A----............------------A-- 1325
C.BR.07.DEMC07BR003 T------------------------------A--T---------------C-A--------------------C------............--A...--G--------.------------A--T--------...-C----............---G--------A-- 1473
C.BW.00.00BW07621 T------G-----------------------A-----------------------------------------C------............--A...--G--------.------------A--T--------...-C----............---G----------- 1494
C.CN.09.09YNLX133sg T-----A------------------------A-----------------------G-----------------C-----G............--A...--G--------.------------A--T--------...-C----............---G----------- 1325
C.CY.09.CY260 T---------C-------------------GA--------------C--------------------------C------......GTT...---...-----------.------------A--T--------...-C----............---G----------- 1343
C.ES.07.X2118_2 T---Y-A------------------------------------------------------------------C----A-............--A...--G--------.------------A--T--------...-A----............---G----------- 1557
C.ET.02.02ET_288 T------------------------------A-----------------------------------------C------............---...-----------.------------AC-T--------...-C----............---G----------- 1325
C.GE.03.03GEMZ033 T------------------------------A--------------------------------G--------A------............---...-----------.------------A--T--------...-C----............---G----------- 1322
C.IL.98.98IS002 T------------------------A----GAA--C-C--------------A--------------------A------............---...-----------.------------A--T--------...-C----............---G----------- 1463
C.IN.09.T125_2139 T--------------A---T-----------------------------------------------------C------............--A...--G--------.------------A--T--------...-C----............---G----------- 2114
C.KE.00.KER2010 T------------------------------------------------------G-----------------C------............--A...--G--------.------------A--T--------...-C----............---G----------- 1322
C.MM.99.mIDU101_3 T------------------------------A------------------C----------------------C-----A............--C...--G--------.---------A--AC-T--------...-C----............---G----------- 1492
C.MW.09.703010256_CH256.w96 T-----A------------------------------------------------------------------C-----A............--A...--G--------.------------A--T--------...-C----............---G----------- 2115
C.SN.90.90SE_364 T-----A---------------------G--A-----------------------------T-----------C------............---...--G--------.------------A--T------G-...-C----............---C----------- 1322
C.SO.89.89SM_145 T---T--------------T-----------------------------------------------------C------............---...--G--------.------------A--T--------...-C----............---G----------- 1328
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 T------------------T-----------------------------G--A--------T--G---------------............--A...-----------.------------A--T--------...-C----............---G-----G--A-- 2115
C.US.11.17TB4_4G8 T--------------------------------------------------G---------------------C------............--A...--G--------.------------A-----------...-A----............---G----------- 1450
C.UY.01.TRA3011 T------G--C--------------------A-----------------------G--G--------------C------............---...--G--------.---------------T--------...-C----............---G--------A-- 1313
C.YE.02.02YE511 T-----A---C--------------------A-----------------------------------------C----A-............---...--G--A-----.------------A--T--------...-C----............--------------- 1322
C.ZA.07.704010042_CH042_TF T-----A------T-----T--------------------------------------------G--------C------............--A...--G--------.------------A--T--------...-C----............---G----------- 2119
C.ZM.11.DEMC11ZM006 T-----A------------------------A------------------C----------------------C------............---...-----------.------------AC-T--------...-C----............---G----------- 1475
D.CD.83.ELI T---A-A-----------------------------------G----------------------C-A--------C---............---...-----------.-----------GA--T--------...-C----............---------G----- 1678
D.CM.10.DEMD10CM009 T---A---------C---------------G---------------------------------------------C---............--A...-----------.-----------G---T--------...-A----............---------G--A-- 1489
D.CY.06.CY163 T---A-A------------------A-----------------------------------T-----------C--C---............--A...-----------.---------------T---T----...-C----............--------------- 1340
D.KE.11.DEMD11KE003 T---A-A------------T----------G------------------------G--------------------C---............--A...-----------.---------------T--------...-C-G--............---------G----- 1482
D.KR.04.04KBH8 T---A-A------------------A----G---------------------------------------------C---............--A...-----------.------------------------...-C----............T-----------A-- 2091
D.SN.90.SE365 T---A----------A---------A------------------------C-------------------------C---............-GA...-----------.------------A--T--------...-AG---............---G----------- 2131
D.TD.99.MN011 T---A-A------------------------------------------------------------------G--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-AG---............---------G--A-- 1350
D.TZ.01.A280 T---A-A---------------A--A--------------------------------------------------C---............--A...-----------.------------A--T--------...-C----............A-------------- 1327
D.UG.11.DEMD11UG003 T---A-A------------T----------G-----------G------------------------------C--C---............--A...-----------.------------T--T--------...-CG---............--------------- 1481
D.YE.02.02YE516 T---A-A---C--------------A--------------------------------------------------C---............---...-----------.-----------GA-----------...-AG---............---G-----G--A-- 1337
D.ZA.90.R1 T---A-A--------------------------------------------G---------------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-C----............---------G----- 1478
F1.AO.06.AO_06_ANG125 T------------------------A--------------------------A--------T-----------C--C---............--A...-----------.-----------GA--T--------...-A----............A--G-----G--A-- 1226
F1.AR.02.ARE933 T-----A---------------C--A-------------------------GA--------------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G-----C--A-- 1423
F1.BE.93.VI850 T------------------------A-------------------------GA--------------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G-----C--A-- 1466
F1.BR.07.07BR844 T-----A---C--------------A--------------------------A--G-----------------C--C-A-............--A...-----------.-----------GA--T--------...-C----............---G-----C--A-- 1892
F1.CY.08.CY222 T------------T-----------A-----------C--------------A--------T-----------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G--------A-- 1322
F1.ES.11.DEMF110ES001 T-----A------------------A--------------------------A--------------------A--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-C----............---G-----C--A-- 1465
F1.FI.93.FIN9363 T---------------------C---------------------------C-A-----G--------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G-----C--A-- 1458
F1.FR.96.96FR_MP411 T-----A------------------A--------------------------A--------T-----------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G-----C--A-- 1325
F1.RO.96.BCI_R07 T-----A------------------A-----------C--------------A-----------G--------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-C----............---G-----C--A-- 2153
F1.RU.08.D88_845 T---------------A--------A--G----------------------GA-----------------------C---............---...-----------.-----------GA--T--------...-AG---............A--G----------- 1588
F2.CM.10.DEMF210CM007 T---A-A------------------A-----------------G-----------------------------C--C---............---...-----------.------------AC-T------C-......--G............C--G-----C----- 1476
F2.CM.97.CM53657 T---T-A------------------A----G------------------------------------------C--C---............---...-----------.------------A--T--------...-A----............---G-----T--A-- 1319
G.BE.96.DRCBL T------------------------------------------------------G-----T-----------A--C--A............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G----------- 2096
G.CM.10.DEMG10CM008 T------------------------A-----------------------------G--G--------------C--C--A............--A...-----------.------------A-----------...-AG---............--------------- 1513
G.CN.08.GX_2084_08 T------------T-------------------------------------G---G-----T--------R--C--C--A............---...-----------.------------A--T--------...-A----............---G-----G----- 1357
G.CU.99.Cu74 T------------------------------------------------------G-----T-----------C--C--A............---...-----------.------------AC-T--------...-A----............A--G-----G----- 1745
G.ES.09.X2634_2 T---T--------T-----------A-----------------------------G-----T-----------C--C--A............---...-----------.-----------GA--T--------...-A----............--------------- 1600
G.GH.03.03GH175G T------------------------------------------------------G-----T--G--------A--C--A............--A...--------C--.------------A-----------...-A----............---G----------- 2169
G.KE.09.DEMG09KE001 T---------------------C--A-----------C-----G-------G---------T-----------C--C--A............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............A-------------- 1510
G.NG.09.09NG_SC62 T------------------------A-------------------------G---G-----T-----------C--C--A............--A...-----------.------------A--T------C-...-C---G............T--G----------- 1324
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B.FR.83.HXB2 CAGCCAGAAATTGCAGGGCCCCTAGGAAAAAGGGCTGTTGGAAATGTGGAAAGGAAGGACACCAAATGAAAGATTGTACT............GAG...AGACAGGCTAA.TTTTTTAGGGAAGATCTGGCCTTC...CTACAA............GGGAAGGCCAGGGAA 2129
Gag T__A__R__N__C__R__A__P__R__K__K__G__C__W__K__C__G__K__E__G__H__Q__M__K__D__C__T__.__.__.__.__E__.__R__Q__A__N#__F__L__G__K__I__W__P__S__.__Y__K__.__.__.__.__G__R__P__G__N
Pol _F__F__R__E__D__L__A__F__.__L__Q__.__.__.__.__G__K__A__R__E_
G.PT.x.PT3306 T---T--------------------A-------------------------G---------T-----------C--C--A............---...-----------.------------A--T--------...-C----............--------------- 2072
G.SE.93.SE6165_G6165 T------------------------------------------------------------T-----------C--C--G............---...-----------.------------A--T--------...-A----............---G----------- 1535
H.BE.93.VI991 T------------------------A------------------------C-------------G--------C--C--A............-GA...-----------.------------A--T--------...-AG---............--------------- 1524
H.BE.93.VI997 T--------------------------------------------------G---------T--G-----G--C--C--A............---...-----------.------------A-----------...-AG---............A--G--------A-- 1459
H.CF.90.056 T--------------------------------------------------GA--------T--G--------C--C--A............---...-----------.------------A--T--------...-AG---............A--G--------A-- 1479
H.GB.00.00GBAC4001 T---A-----C--------------------------------------G-G---------T--G--------C--C--A............---...--------G--.------------A-----------...-AG---............A--G----------- 1653
J.CD.97.J_97DC_KTB147 T---A-A------------------A--------------A--G-----------------------A---A-C--C---............---...--------C--.------------AG-T--------...-AG---............---G----------- 1330
J.CM.04.04CMU11421 T---M-----Y-----A--------R--R---------------------C----------Y-----------C--C---............---...-----------.------------R-----------...-A----............R--G----------- 1647
J.SE.93.SE9280_7887 T---A-A---C--------------A-----------------------------------------------C--C---............---...-----------.---------------T--------...-AG---............A--G----------- 1449
J.SE.94.SE9173_7022 T---A-A---C--------------A-----------------------------------------------C--C---............---...-----------.---------------T--------...-AG---............A--G----------- 1450
K.CD.97.97ZR_EQTB11 T------------T-----------A-----------------------G--A--------T--G--------C---T--............---...-----------.-------------T--------CT...-A----............A-AG--------A-- 1325
K.CM.96.96CM_MP535 T------------------------A-----------------------G-----------T--G--------C--C---............---...-----------.------------A-----------...-C----............---G----------- 1325
01_AE.AF.07.569M T------------------------A--------T-----------C--G-----------T-----------C--C---............---...-----------.------------A--T--------CAC-A----............---------G--A-- 1338
01_AE.CN.10.CYM059 T------------T-----------A--------T--------------G-----------T-----------C--C---............---...--G--------.------------A--T--------...-C----............--------------- 1589
01_AE.HK.04.HK001 T------------------------A--------T-----------C--G-----------T-----------C--C---............---...-----------.------------A--T------C-...-A----............---G----------- 1500
01_AE.JP.x.DR0492 T------------------------------------------------------------T-----------C--C---............---...-----------.------------A--T--------...-A----............--------------- 2141
01_AE.TH.04.BKM T------------------------A--------T--------------G-----------T-----A-----C--C---............---...-----------.------------A--T--------...-A----............A-------------- 2084
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 T------------------------A--------T--------------------------T--G--------C--C---............---...-----------.------------A--T--------......---............---G--------A-- 1559
01_AE.TH.90.CM240 T------------------------A---C----T-----------C--G-----------T-----------C--C---............---...-----------.------------A--T--------...-A----............---------G----- 1688
01_AE.VN.98.98VNND15 T------------------------A--------T--------------G-----------T-----------C--C---............---...-----------.------------A--T--------......---............---------G----- 1384
02_AG.CM.10.DE00210CM013 T--------------A---------------------------------G--A--------------------C--C---............---...--------G--.------------A--T--------...-A----............---G----------- 1496
02_AG.ES.06.P1261 T--------------A------------------T--------------G-------------T---------C----A-............---...-----------.------------A--T--------...-A----............---G--------A-- 1566
02_AG.FR.91.DJ263 T--------------A---T-----------------------------G-----G------------------------............---...G----------.------------A--T--------...-AG---............---G--------A-- 1477
02_AG.GH.03.03GH181AG T--------------A--------------G---------------------------------------G--C--C---............---...-----------.------------A--T--------...------............A--G--------A-- 2153
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 T--------------A---------------------------------------G------------------------............---...-----------.------------A--T--------...-A----............---G--------A-- 1794
02_AG.LR.x.POC44951 T--------------A---------------------------------------------------------C------............---...-----------.------------A--T--------...-AG---............A--G--------A-- 2124
02_AG.NG.x.IBNG T--------------A--------------G------------------G--A--------------------C------............---...-----------.------------A--T--------...-AG---............---G--------A-- 1654
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 T--------------A---T-----A----G---T--------------G-----------------------C------............--A...-----------.------------A--T--------...-AG---............---G--------A-- 1326
02_AG.US.06.502_2696_FL01 T---T--------T-A---------------------------------G-----------------------C--C---............---...--------A--.-----------GA--T--------...-AG---............A--G--------A-- 1326
03_AB.RU.97.KAL153_2 T---------------------------------------------------------C--T-----------C--C---............---...-----------.-----------GA--T--------...-AG---............A--G--------A-- 1355
04_cpx.CY.94.94CY032_3 T------------------------------------C-----G-----------G-----T-----------C--C---............---...-----------.-----------GA--G--------...-AG---............A--G--------A-- 1498
05_DF.BE.x.VI1310 T-----A------T-----T---G-A-----------------------G-GA--------------------C--C---............---...--G--------.------------AG-T--------...-C----............---G----------- 1511
06_cpx.AU.96.BFP90 T------------------------A-----------------------------G-----T-----------------A............---...-----------.------------A-----------...-A----............---G----------- 2151
07_BC.CN.98.98CN009 T---------------------------------------------------A---------------------------............---...--------C--.------------A--------C--...-C----............--------------- 1461
08_BC.CN.06.nx2 T-----A---------C--------------A------------------T----------------------C------............--A...--G-----G--.--A---------AT-A--------...-C----............---G----------- 2074
09_cpx.GH.96.96GH2911 T------------------------------------------------G-----------------------C--C---............---...-----------.------------A--T--------...-A----............A--G----------- 1334
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----A-A------------T-------G--G--------------------G-------------C----------CC-A............--AAGA-----------.------------A--T--------...-A----............A-------------- 1511
11_cpx.CM.95.95CM_1816 T------------------------------------C-----------G--------------------G--C--C--C............---...-----------.------------A--T--------...-AG---............---G----------- 1499
12_BF.AR.99.ARMA159 T-----A--------A---T-----A--------------------------A--------------------C--CC--............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G-----C--A-- 2134
13_cpx.CM.96.96CM_1849 T------------------------------------------------------G-----T-----------C--C-TG............--A...-----------.------------A-----------...-A----............A--G----------- 1513
14_BG.ES.05.X1870 T---T--------------------A-----------------------------G-----T-----------C--C--A............---...-----------.-----------GA--T--------...-AG---............---G----------- 1599
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 T------G-----------------A--------T--------------GG----------T-----------C--C---............---...-----------.-----------GAC-T--------......---............--------------- 1528
16_A2D.KR.97.97KR004 T------------------------------------C-----------G-----------T-----------C--C---............---...-----------.------------A--T--------...-C---G............C--G----------- 1492
17_BF.AR.99.ARMA038 T------------------------A-------------------------GA--------------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G-----C--A-- 1343
18_cpx.CU.99.CU76 T------------------------------------------------G--A--------------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G----------- 1440
19_cpx.CU.99.CU7 T---A-----------A--------A--------------------------------G-----------------C---............--A...-----------.------------A--T--------...-C----............---G--------A-- 1358
20_BG.CU.99.Cu103 T------------------------------------------------------G-----T--------G--C--C--A............---...-----------.------------AC-T--------...-C----............--------------- 1607
21_A2D.KE.99.KER2003 T---A-A------------------------A--------------------------G----------G------C--G............--A...-----------.------------A--T--------...--C---............---G-----G----- 1337
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY T-A----------------------A-G------T--C-----------G-----------------------C--C---CTTACTCTT...---...-----------.------------A--T--------...-AG---............---G----------- 1337
23_BG.CU.03.CB118 T---------------------------------A--------------------T-----T-----------C--C--A............--AGGG-----------.------------AC-T--------...-C----............--------------- 1584
24_BG.ES.08.X2456_2 T---A-A------------------------------------G-----------G-----T-----------C--CT-A............---...-----------.------------AC-T--------...-C----............---------G----- 1592
25_cpx.CM.02.1918LE T---------------A-----A--A-----------------------------T-----T-----------C--C--A............---...-----------.-----------G------------...-AG---............A--G----------- 1340
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 T--------------A------C--A--G----------------------G------------------------C---............---...-----------.-----------GAT--------C-...-A----............---G----------- 2140
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS T--------------------------------------------------GA--G-----T-----------C-----A............---...-----------.------------A--T---T--C-...-A----............A--G----------- 2126
28_BF.BR.99.BREPM12609 T------------------------A-------------------------GA-----------------------C---............--A...-----------.------------A--T--------...-C----............---G-----C--A-- 1495
29_BF.BR.01.BREPM16704 T------------------------A--------------------------A--------------------A--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-C----............---G-----C----- 1530
31_BC.BR.04.04BR142 T------------------------------A-----------------------------------------C----A-......AAT...---...--G--------.-----------GA--T--------...-C----............---G----------- 1583
32_06A1.EE.01.EE0369 T-------------------------------------------------C-------C--T-----------C--C---............---...-----------.------------A--T--------...-AG---............---G----------- 1764
33_01B.ID.07.JKT189_C T------------------------A--------T--------------GC----------T------------------............--A...-----------.-------------C----------...-C----............---G----------- 1430
34_01B.TH.99.OUR2478P T------------------------A--------T--------------G-----------T-----------C--C---............---...-A----AT---.------------AT-T--------...-A----............---------G----- 1331
35_AD.AF.07.169H T---------------------------G--A-----------------G--A--------------------C--C---............---...-----------.------------A--T--------...-A----............C--G--------A-- 1332
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 T------------------------------------------------G-----------------------C--C---......AAT...--A...-----------.------------A--T--------...-AG---............---G----------- 1334
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 T------------------------A-----------------------------------------------C--C---............---...-----------.-----------GA--T--------...-AG---............A--G--------A-- 1325
38_BF1.UY.03.UY03_3389 T-----A------------------A-------------------------GA--------------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-C----............---G-----G--A-- 1540
39_BF.BR.04.04BRRJ179 T-----A-------------------------------------------------------------CT---C------............--A...-----------.------------A-----------...-A----............---G----------- 1597
40_BF.BR.05.05BRRJ055 T---A-A------------------A--G----------------------GA---------------------------............---...-----------.----------------------C-...------............---G----------- 1612
42_BF.LU.03.luBF_05_03 T-----A------------------A-------------------------GA--G-----------------C--C---............--A...-----------.------------A-----------...------............---G-----C--A-- 1655
43_02G.SA.03.J11223 T------------------------------------------------------G-----T-----------C--C--A............--A...-----------.------------A--T--------...-C----............---G----------- 1657
44_BF.CL.00.CH80 T------------------------------------------------G--A--------T-----------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G--------A-- 1571
45_cpx.FR.04.04FR_AUK T------------------------------------------------G-----------T--------------C---............---...-----------.------------A--T--------...-AG--G............A--G----------- 2121
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 T------------------------A-------------------------GA--------------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-A----............---G-----C--A-- 1567
47_BF.ES.08.P1942 T-----A------------------------------------G--------A--------------------C--C---............--A...-----------.------------A--T--------...-AG---............---G----------- 1571
48_01B.MY.07.07MYKT021 T---------C--------------A--------T--------------------------T------------------............---...-----------.---------A---C----------...-C----............---G----------- 1334
49_cpx.GM.03.N26677 T-----A-----------------------------------G------G--A-----------------G--C--C--A............-C-...G----------.-----------GA--T--------...-C----............---G----------- 1558
51_01B.SG.11.11SG_HM021 T-----A---------------------------------------------------------------------C---............---...-----------.------------------------...-C----............---------G----- 1336
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 T------------------------A--------T--C-----G-----GC----------T-----------C--C--G............---...-----------.------------A--T--------...-A----............A--------G----- 1443
53_01B.MY.11.11FIR164 T------------------------A--------T--------------G-----------T------------------............---...-----------.-------------C--------K-...-C----............---G-----R----- 1469
54_01B.MY.09.09MYSB023 T------------------------------A------------------------------------------------......AAT...---...-----------.------------A--------C--...-C----............--------------- 1531
55_01B.CN.10.HNCS102056 T---------------A--A-----A--------T--------------G-----------T-----------C--C---............--A...-----------.-----------G-C-G--------...-A----............---------G--A-- 1439
57_BC.CN.09.09YNLX19sg T------G-----T-----------------A-----------------------------------------C------............--A...-----------.-------------C-G--------...-C----............---G----------- 1325
61_BC.CN.10.JL100010 T------------------------A-----------------------------------------------C------............--A...-----------.---------------T--------...-C----............---G----------- 1562
O.BE.87.ANT70 T---A--------TC-A--A--------------T--C------------C-------T-----------------C-GA...AAT......-GA...-A------A--.---------C--ATA-------C-...GGGGGG............CACG--------C-- 2195
O.CM.91.MVP5180 T---A-A---C--TC-A--A-----A----G---T--C------------C-------T-----------------C-AA...AAT......-GA...--------A--.-------------TA-------C-...GGGGGG............CACG--------C-- 2170
O.CM.98.98CMA104 T---A--------TC-A--A-----A--G--A-----C-----C-----GC----T--T-----G-----------C-GA...AAT......-GA...-A------A--.---------C--ATA-------C-...GGGGGG............CACG--------C-- 1627
O.FR.92.VAU T-A-A-A------T--A--A-----A--G--A--T--C------------C-------T--T--------------C-AA...AAT......AG-...------A-A--.-------AA---ATAT------C-...GAGAGG............CACG--------C-- 1704
O.GA.11.11Gab6352 T---A-A---------AAG------A-GG--A--T--C------------C-------T--T--G-----------C-AA...AAT......-GA...--------A--.---------C--ATA-------C-...GGGGGG............CACG--------C-- 1352
O.SN.99.99SE_MP1299 TG--A--------TC-A--A-----A--G--A--T--C------------C-------T-----------------C-AA...AAT......-GA...--------A--.------------ATA-------C-...GGGGGG............CACG--------C-- 2194
O.US.10.LTNP T---A-A-------C-A--A-----A--------T--C------------C-------T----T------------C-GA...AAT......-GA...-A------A--.---------C---TA-------C-...GGGGGG............CACG--------C-- 2116
N.CM.02.DJO0131 TG--A-----C--T-A---------A-G-GG------------------GC-A--------T----------------AA...AATGAA...-GA...-----------.---------A---GG----T--C-...--T---............A--G--A-----C-- 1620
N.CM.04.04CM_1015_04 TG--A--G--C--T-A---T-----A-G-RG------------G-----GC-A--------T----------------AA...AATGAA...-GA...-----------.---------A---GG----T--C-...--T---............A--G--A-------- 1613
N.CM.06.U14842 TG--A-----C--T-A---------A-G-GG------------G-----GC-A--------T----------------AA...AATGAA...-GA...-----------.---------C---GG----T--C-...--T---............A--G--A-------- 1612
N.CM.95.YBF30 TG--A-----C--T-A---------A-G-GGA-----------G-----GC-A--------T----------------AA...AATGAA...-GA...-----------.--------------G----T--C-...--T---............A--G--A-----A-- 1702
N.CM.97.YBF106 TG--A-----C--T-A---------A-G--G------------G-----GC-A--------T----------------AA...AATGAG...-GA...--M--------.---------A---GG----T--C-...--T---............A--G--A-----A-- 1700
N.FR.11.N1_FR_2011 TG--A-----C--T-A---------A-G---------------G-----GC-A--------T--------------C-AA...AGTGAA...-GA...-----------.---------A-G-GG----T--C-...--T---............A--G--A-----A-- 1509
P.CM.06.U14788 T---A-AG--C----A---A-----A-G--G---R--------G------C-------T--T-----------C--C-AA...TCA......-GA...--------A--.----------------------C-...GGGGGG............CAAG--------C-- 1609
P.FR.09.RBF168 T---A-AG--C--T-A---A-------G---A--A--C-----G------C-------T--T-----------C--C-AA...TCA......-GA...--------A--.---------A------------C-...TGGGGG............CAAG--------C-- 2176
CPZ.CD.06.BF1167 ----A-----------A-----A--A-G------A--------G------C-------T--T--GC----G--C--C--A...CAGTCA...A-A...--TGGA-TA--.------------ACG-ACC--C-G...G-GGGG............-T-C--A-----A-- 2222
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T---A--G--C--------A--CC-A-G---------C-----G------C----G-----T--G-------------A-...CAAAAT...A-T...G--AG-AT---.---------A--A-AT------C-...--GGGG............---G----------- 1674
CPZ.GA.88.GAB1 T---T--------T-AA--A--A--A-G---A---------CGG-----GC-A--G-----------------C--C--A............-GA...-------TG--.------------AGGT--------...-CG--G............C--G--------C-- 2196
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -G--A-A---C--T--A-----A--------A----------GG------C----G-----T-----------C--C--AGCCAGAACTAACA-T...-CTGG--T---.------------ACG-ACC--C-T...G-GGGG............-T-C--A-------- 1785
CPZ.US.85.US_Marilyn T------------------T--A--A-G---A--G--C-----G-----GC----------T-----------C--C--A...GCAGGA...A-C...-----------.------------ACAT---T-CC-...A-CGTGGAGCGGGGGATCAAAG--A-------- 2195
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B.FR.83.HXB2 TTTTCTTCAGAG.................................CAGACC.....................AGAGCCAAC..............................AGCCCCACCAGAAGA...GAGCTTCAGGTC.........TGGGGTAGA........... 2192
Gag __F__L__Q__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__P__.__.__.__.__.__.__.__E__P__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__P__P__E__E__.__S__F__R__S__.__.__.__G__V__E__.__.__.__
Pol _F__S__S__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__Q__T__.__.__.__.__.__.__.__R__A__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__P__T__R__R__.__E__L__Q__V__.__.__.__W__G__R__.__.__.__.
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---C-C------.................................------.....................---------..............................-----------CG--...-CT---TG--AT.........G----A---........... 1400
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----C-----A.................................-----T.....................G--------..............................-----------C---...------TG--GT.........GA---A---........... 1397
A1.ES.06.X2110 -----C-----A.................................-----T.....................G--------..............................-----------C---...-CT---TG--AT.........G----G---........... 1430
A1.IT.02.60000 -----C------.................................------.....................---------..............................-----------C---...-GA-C-TT--AT.........G----A---........... 2197
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----CC-----.................................------.....................---------..............................-----------C---...--T--GTG--AT.........G----A---........... 1563
A1.RU.11.11RU6950 -----C------.................................------.....................-------T-..............................-----------CG--...A-A---TG--AT.........G----A---........... 1716
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----CC-----.................................------.....................-------T-..............................-----------TG--...ACT---GG--AT.........G----A---........... 1543
A1.SE.95.SE8538 -----C------.................................------.....................---------..............................-----------C---...--T---TG--AT.........G----A--T........... 1391
A1.TZ.01.A341 -----C------.................................-----T.....................G--------..............................----------AC---...--T--GGG--AT.........G----G---........... 1394
A1.UA.01.01UADN139 -----C------.................................------.....................-------T-..............................-----------C---...--A---TG--AT.........G----A---........... 1391
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----C---A--.................................----A-.....................G--------..............................-----------C---...--T---TG--AT.........GA---A---........... 1541
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----C-----A.................................-----T.....................G--------..............................-----------C--G...-----ATG--AT.........G----A---........... 1636
A2.CD.97.97CDKTB48 -----C------.................................---GA-.....................---------..............................----------ATG--...........................--A---........... 1536
A2.CM.01.01CM_1445MV C----CC-----.................................----A-.....................---------..............................------G----C---...--A-G-TG-AAT.........G----A---........... 1391
A2.CY.94.94CY017_41 -----C------.................................----A-.....................---------..............................-----------C---...--A---G--AAT.........G----A---........... 1549
B.AR.04.04AR143170 -----------A.................................---G--.....................---------..............................---------------...-----------T.........---A-AG--........... 1393
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------.................................------.....................------R--..............................-----------C---...---------C-T.........-----AR--........... 1403
B.BR.06.06BR1119 ---C--A-----.................................------.....................---------..............................-----------C---...-----------T.........-----A---........... 1609
B.CA.07.502_1191_03 -----------A.................................------.....................-------T-..............................---------------...--------A--T.........-----AG--........... 1619
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----T-C-----.................................-C----.....................---------..............................------------G--...-----------T.........-----A---AAC........ 1652
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------A.................................---GA-.....................-------T-..............................---------------...-----------T.........-----AG--........... 1564
B.CO.01.PCM001 -----C-----A.................................-----T.....................---------..............................---------------...-----------T.........-----AG--GGT........ 1400
B.CU.99.Cu19 ------------CAG.....................ACAAAG...-----T.....................---------..............................---------------...-----------T.........-----AG--........... 1739
B.CY.09.CY266 C----C------.................................---GA-.....................---A---T-..............................------------G--...-----------T.........-----A---........... 1409
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------C-----.................................------.....................---------..............................------------G--...-----------T.........-----A---........... 1430
B.DK.07.PMVL_011 C--C--------.................................------.....................-------T-..............................---------------...-----------T.........-----AG--........... 1557
B.DO.05.05DO_160884 ------------.................................------.....................---A--CT-..............................-----------C---...-----------T.........-----A---........... 1400
B.ES.10.DEMB10ES002 ------------.................................------.....................---------..............................---------------...-----------T.........-----AG--........... 1554
B.FR.11.DEMB11FR001 ---C--------.................................------.....................---------..............................---------------...-----------T.........-----AG--........... 1441
B.GE.03.03GEMZ004 ---C--C-----.................................------.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........-----AG--........... 1388
B.HT.05.05HT_129389 C--C-------A.................................---GA-.....................-------T-..............................------------G--...-----------T.........-----A---........... 1396
B.JM.05.05JM_KJ108 ------C-----.................................------.....................---------..............................---------------...--------A--T.........-----A---........... 1403
B.JP.12.DEMB12JP001 C--C--------.................................---G--.....................---------AGCCCC.....................ACC---------------...-----------T.........-----A-A-........... 1579
B.KR.12.12KYY10_10742 ------------.................................------.....................---------..............................---------------...-----------T.........-----A---........... 2046
B.NL.00.671_00T36 ------------CAGACCAGAGCCAACAGCCCCTTCTCAGAG...------.....................---------..............................---------------...-----------T.........-----A---........... 1757
B.PE.07.502_2649_wg8 ---C-------A.................................------.....................---------..............................---------------...-----------T.........--TA-A---........... 1601
B.PY.03.03PY_PSP0115 C-----------.................................------.....................---------..............................-----------C---...---------C-T.........-----A--G........... 1397
B.RU.11.11RU21n ---C--------.................................------.....................---------..............................------------G--...---T-------T.........-----AG--........... 1751
B.TH.07.AA040a_WG11 -----------A.................................------.....................---------..............................-----------C---...-----------T.........-----AG--........... 1544
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---C-------A.................................------.....................---------..............................---------------...--------A--T.........-----A---........... 1415
B.TW.94.TWCYS_LM49 ------------.................................------.....................---------..............................------------G--...-----------T.........-----A-C-........... 2191
B.UA.01.01UAKV167 ---C--------.................................------AGGGCCAACAGCCCCACGAAC---------..............................------------G--...-----------T.........-----A---........... 1418
B.US.11.ES39_42 C--C-------A.................................------.....................---A---T-..............................-----------C---...-----------T.........-----AG--........... 2150
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---C--------.................................------.....................---------..............................---------G-C---...---------A-T.........-----AG--........... 1394
B.YE.02.02YE507 ------------.................................------.....................------G--..............................-----------C---...--------A--T.........-----A---........... 1406
C.AR.01.ARG4006 ---Y--C-----.................................------.....................---------..............................-----------C---...-----------T.........C-A...G--........... 1385
C.BR.07.DEMC07BR003 ---C-CC-----.................................-----T.....................---------..............................-----------C---...-----------T.........C-A...G--........... 1533
C.BW.00.00BW07621 ---C--C-----.................................------.....................---------..............................-----------C---...--------A--T.........C-A...G--........... 1554
C.CN.09.09YNLX133sg ------C-----.................................------.....................---------..............................---T-------C---...-----------T.........C-A...G--........... 1385
C.CY.09.CY260 ---C-------A.................................---G--.....................---------AGCCCCACCGACAGTGGTGCCAAC......-----------C---...--------A--T.........C-A--A.............. 1427
C.ES.07.X2118_2 ---C-------A.................................------.....................------G--..............................-----------C---...-----------T.........C-A...G--........... 1617
C.ET.02.02ET_288 ---C-------A.................................------AGCGCCAACAGCCCCACT...---------..............................G----------C---...-----------T.........C-A...G--........... 1403
C.GE.03.03GEMZ033 C--C--C-----.................................---G--.....................------G--..............................-----------C---...-----------A.........C-A...G--........... 1382
C.IL.98.98IS002 ---C--------.................................------.....................---------..............................-----------C---...-----------T.........C-A...G--........... 1523
C.IN.09.T125_2139 ---C--C-----.................................------.....................---------..............................-----------C---...-----------T.........C-A...G--........... 2174
C.KE.00.KER2010 ---C-------A.................................---G--.....................---------..............................-----------C---...-----------T.........C-A...G--........... 1382
C.MM.99.mIDU101_3 ---C--C-----.................................------.....................---------..............................-----------CG--...-------G---T.........C--...G--........... 1552
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---C-------A.................................---G--.....................---------..............................----------CT---ACCA-CAGC-CCAC-.........A-CA-AGAG........... 2181
C.SN.90.90SE_364 ---C--------.................................------.....................---------..............................-----------C---...-----------T.........C-A...G--........... 1382
C.SO.89.89SM_145 ---C-------A.................................---G--.....................---------..............................-----------C---...----------GT.........CA--CC---GCCAACAGCCC 1402
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---C-------A.................................----A-.....................---------..............................-----------C---...-------GA--T.........C-A...G--........... 2175
C.US.11.17TB4_4G8 ---C-------A.................................------.....................---------..............................-----------C---...--------TTCAGAGCAGGCCA-A-CC-TCAGCCCCACCAG 1533
C.UY.01.TRA3011 ---C-CC-----.................................-----T.....................---------..............................-----------C---...-----------T.........C-A...---........... 1373
C.YE.02.02YE511 ---C--------.................................------.....................---------..............................----------TT---...-----------T.........C-A...G--........... 1382
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ---C-------A.................................------.....................---------..............................-----------C---...---T----A--T.........C-A...G--........... 2179
C.ZM.11.DEMC11ZM006 C--C--C-----.................................------.....................---------AGCTCCCCTTCAGCCAAC............-----------C---...-----------T.........C-A...G--........... 1553
D.CD.83.ELI C-----C--A--.................................------.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........-----A---........... 1741
D.CM.10.DEMD10CM009 C-----------.................................------AGAGCCAACAGCCCCACT...---------..............................-----------C---...-------G---T.........-----A---........... 1570
D.CY.06.CY163 -----------A.................................------.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........-----AG--........... 1403
D.KE.11.DEMD11KE003 C--C------G-.................................---G--.....................---A--C--..............................-----------C---...----C-TG---T.........-----AG--........... 1545
D.KR.04.04KBH8 C--C-C------.................................----A-.....................---------..............................C----------C---...-------G---T.........-----AG--........... 2154
D.SN.90.SE365 C----C------.................................------.....................---------..............................----------AC---...-------G---T.........-----AG--........... 2194
D.TD.99.MN011 ------------.................................------.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........-----A---........... 1413
D.TZ.01.A280 C--C--------.................................------.....................---------..............................-----------C---...--T----G---T.........-----AG--........... 1390
D.UG.11.DEMD11UG003 C--C--------.................................A--G--.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........-----A---........... 1544
D.YE.02.02YE516 C-----------.................................------.....................---------..............................T----------C---...-------G---T.........-----A---........... 1400
D.ZA.90.R1 ------------.................................------.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........-----AG--........... 1541
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------A--.................................------.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........CA-A-AG--........... 1289
F1.AR.02.ARE933 ---C--------.................................------.....................---------..............................------G----C---...-------G---T.........CA-A-AG--........... 1486
F1.BE.93.VI850 ---C--------.................................------.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........CA-A-AG--........... 1529
F1.BR.07.07BR844 ---C-C-----A.................................A--GTT.....................---A-----AGCCCCACCAGCACCAAC............-----------C---...-------G---T.........C--A-AG--........... 1973
F1.CY.08.CY222 C-----------.................................------.....................-------T-..............................------G----C---...-------G---T.........CAAA-AG--........... 1385
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---C--C----A.................................---G--.....................---------..............................-----------C---...-------G-A-T.........C----AG--........... 1528
F1.FI.93.FIN9363 ---C--------.................................T-----.....................---------..............................------G----C---...----C--G--AT.........CA-A-A---........... 1521
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------A.................................---G--.....................---------..............................------G----CG--...-------G---T.........CAAA-AG--........... 1388
F1.RO.96.BCI_R07 C----------A.................................------.....................---------..............................---T--G--C-C---...------TG---T.........CA---AG--........... 2216
F1.RU.08.D88_845 -----C---R--.................................-----T.....................-------T-..............................------G--G-CG--...-------G---T.........C----AG--........... 1651
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------A.................................------.....................---------..............................------G----C---...-------G---T.........---A-AG--........... 1539
F2.CM.97.CM53657 -----------A.................................------.....................---------..............................------G----C---...A------G---T.........C--A-A---........... 1382
G.BE.96.DRCBL ---C-------A.................................---G--.....................---------..............................---------C-C---...--A----G---T.........C----AG--........... 2159
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------A.................................------.....................---------..............................---------C-C---...------TG---T.........C----AG--........... 1576
G.CN.08.GX_2084_08 ---C-------A.................................---G-T.....................---------..............................---------C-C---...-------G---T.........C--A-AG-G........... 1420
G.CU.99.Cu74 ---------A-A.................................---G--.....................-------T-..............................---------T-C---...-------G---T.........C--ACAG--........... 1808
G.ES.09.X2634_2 ------C----A.................................---G--.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........CA-A-AG--........... 1663
G.GH.03.03GH175G -----------A.................................---G--.....................-------T-..............................---T-------C---...-------G---T.........C---AGG--........... 2232
G.KE.09.DEMG09KE001 ------C----A.................................---G--.....................---------..............................---------T-C---...-------G--CT.........C--A-AG--........... 1573
G.NG.09.09NG_SC62 -----C-----A.................................G--G-T.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........C----AG--........... 1387
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B.FR.83.HXB2 TTTTCTTCAGAG.................................CAGACC.....................AGAGCCAAC..............................AGCCCCACCAGAAGA...GAGCTTCAGGTC.........TGGGGTAGA........... 2192
Gag __F__L__Q__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__P__.__.__.__.__.__.__.__E__P__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__P__P__E__E__.__S__F__R__S__.__.__.__G__V__E__.__.__.__
Pol _F__S__S__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__Q__T__.__.__.__.__.__.__.__R__A__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__P__T__R__R__.__E__L__Q__V__.__.__.__W__G__R__.__.__.__.
G.PT.x.PT3306 C-----C----A.................................---G--.....................---A---T-..............................---------C-C---...-------G---T.........C----AG--........... 2135
G.SE.93.SE6165_G6165 -----------A.................................---GA-.....................---A-----..............................---------T-C---...A---C--G---T.........C--A-AG--........... 1598
H.BE.93.VI991 ---C-CC----A.................................G--G-T.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........C--A-AG--........... 1587
H.BE.93.VI997 ------C-----.................................---G--.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........C----AG--........... 1522
H.CF.90.056 ------C-----.................................---G--.....................---A-----..............................-----------C---...-------G---T.........C--A-AG--........... 1542
H.GB.00.00GBAC4001 C-----C-----.................................---G--.....................---A-----..............................-----------C---...AT-----G---T.........C----AG--........... 1716
J.CD.97.J_97DC_KTB147 C-----C-----.................................---G--.....................---A-----..............................-----------C---...A------G---T.........C----AGA-........... 1393
J.CM.04.04CMU11421 C-----Y-----.................................---R--.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........C----A---........... 1710
J.SE.93.SE9280_7887 C-----C-----.................................------.....................---------..............................-----------C---...----C--G--CT.........C--A-AG--........... 1512
J.SE.94.SE9173_7022 ------C-----.................................------.....................---------..............................-----------C---...----C--G---T.........C--A-AG--........... 1513
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------A.................................------.....................---------..............................-----------C---...------TG---T.........C----AGA-........... 1388
K.CM.96.96CM_MP535 ------------.................................------.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........C----AG--........... 1388
01_AE.AF.07.569M -----C------.................................------.....................---------..............................------G----C---......--GGG--AT.........G----A---........... 1398
01_AE.CN.10.CYM059 -----C------.................................------.....................---------..............................G----------C---...AGA--GGG--AT.........G--A-A---........... 1652
01_AE.HK.04.HK001 -----C------.................................------.....................------TT-..............................-----------CG--...A-A--G..................-AGG--........... 1554
01_AE.JP.x.DR0492 -----C------.................................------.....................-------T-..............................-----------C---...A----GGGA-AT.........GA---AG--........... 2204
01_AE.TH.04.BKM -----C----G-.................................----A-.....................G--------..............................---T-------C---...A-A--GG---AT.........G----AG--........... 2147
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----CC-----.................................------.....................G--------..............................-----------C---...A-A--GGG--AT.........G-A--G---........... 1622
01_AE.TH.90.CM240 -----C------.................................------.....................---------..............................-----------C---...A-A--GGG--AT.........G----A---GATAACGGGGG 1762
01_AE.VN.98.98VNND15 -----C------.................................----A-.....................---------..............................-----------C---...A-A--GGG--AT.........G----A---........... 1447
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----C------.................................---G--.....................---A-----..............................--------T--C---...----C-TG--AT.........G----A---........... 1559
02_AG.ES.06.P1261 -----C-----A.................................-----T.....................G--A-----..............................-----------C---...------TG--A-.........G----A---........... 1629
02_AG.FR.91.DJ263 -----C---A--.................................------.....................G--A-----..............................-----------C---...------GG--AT.........G----A---........... 1540
02_AG.GH.03.03GH181AG -----CC-----.................................------.....................G--A-----..............................-----------C---...------AG--AT.........G----A---........... 2216
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----C------.................................-----A.....................G--A-----..............................-----------C---...--A---GG--AT.........G----A---........... 1857
02_AG.LR.x.POC44951 C----C------.................................------.....................G--A-----..............................---------G-C---...------TG--AT.........G----A---........... 2187
02_AG.NG.x.IBNG -----C------.................................------.....................G--A-----..............................---T-------C---...------TG--AT.........G----A---........... 1717
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 C----C------.................................------.....................G--A-----..............................-----------C---...------TG--AT.........G----A---........... 1389
02_AG.US.06.502_2696_FL01 C----C------.................................------.....................---A-----..............................-----------C---...------TG--AT.........G----A---........... 1389
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----C------.................................------.....................-------T-..............................-----------C---...A-A---TG--AT.........G----A---........... 1418
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------A.................................---G--.....................---------..............................------G--C-CG--...AT----AGA-AG.........GAAA-AG--........... 1561
05_DF.BE.x.VI1310 C--C--C-----.................................------.....................G-----CT-..............................------G----C---...-----------T.........-----AG--........... 1574
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------A.................................---G--.....................---------..............................---------CAT---...-------G-T-T.........C--A-AG--........... 2214
07_BC.CN.98.98CN009 ------------.................................------.....................---------..............................------------G--...-----------T.........-----A---........... 1524
08_BC.CN.06.nx2 ---C--C-----.................................------.....................------G--..............................-----------C---...-----------T.........C-A...G--G.......... 2135
09_cpx.GH.96.96GH2911 C----CY-----.................................------.....................G------T-..............................G-----R----C---...------TG--AT.........GA---A---........... 1397
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 C--C--------.................................------.....................---------..............................---T-------C---...-------G---T.........-----AG--........... 1574
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------C-----.................................---G--.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........C--A-AG--........... 1562
12_BF.AR.99.ARMA159 ---C-------A.................................---G--.....................---------..............................------G----C---...------TG---T.........C--A-AG--........... 2197
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------CAGACCAGGACCAACAGCCCCACCAGAGAG...------.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........C--A-AG--........... 1606
14_BG.ES.05.X1870 -----CC----A.................................---G-T.....................---------..............................---------C-C---...------TG---T.........C--A-AG--........... 1662
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----C------.................................------.....................-------T-..............................-----------C---...--A--GGG--AT.........G----A---........... 1591
16_A2D.KR.97.97KR004 -----C------.................................----A-.....................---A-----..............................-----------C---...-GA---TG-AAT.........G----AG--........... 1555
17_BF.AR.99.ARMA038 ---C-------A.................................---G--.....................---------..............................------G---TT---...-------G---T.........C----AGAC........... 1406
18_cpx.CU.99.CU76 ------C----A.................................A--G--.....................---------..............................-----------CG--...------GG---T.........C--A-AG--........... 1503
19_cpx.CU.99.CU7 C--C--------.................................------.....................---------..............................---------------...-------G---T.........-----AG--........... 1421
20_BG.CU.99.Cu103 ------C-----.................................---G--.....................---------..............................---------T-C---...-------G---T.........C--A-AG--........... 1670
21_A2D.KE.99.KER2003 C-----------.................................---GT-.....................---------..............................-----------C---...--TG---G---T.........C----A---........... 1400
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY C----C----G-.................................------.....................C--------..............................-----------C---...----G-GG--AT.........G----A---........... 1400
23_BG.CU.03.CB118 C----C-----A.................................---G-T.....................---------..............................---------T-C---...-------G-A-T.........C--A-AG--........... 1647
24_BG.ES.08.X2456_2 C----C-----A.................................---G-T.....................---------..............................---------T-C---...----C--G---T.........C--A-AG--........... 1655
25_cpx.CM.02.1918LE C-----C----A.................................---G--.....................------G--..............................-----------C---...----C--G---T.........-----AG--........... 1403
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----C------.................................---GTT.....................--T------..............................---T-------C---...--A---GG-AAT.........G-AA-AG-G........... 2203
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------C----A.................................---G--.....................---------..............................-----------C---...----C--G--AT.........CAT--AG--........... 2189
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---C-------A.................................---G--.....................---------..............................------G----C---...-----------T.........C--A-AG--........... 1558
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---C-------A.................................---G--.....................-------T-..............................------G----C---...------AG---T.........---A-A---........... 1593
31_BC.BR.04.04BR142 ---C--C-----.................................------.....................---------AGCCCCGCCAGCGAGCAGACTAGAGCCGAC------G----C---...-----------T.........C-A...G--........... 1673
32_06A1.EE.01.EE0369 C----------A.................................---G--.....................---------..............................---------T-C---...-----------T.........C-A--AG--........... 1827
33_01B.ID.07.JKT189_C C--C-----A--.................................-C----.....................---------..............................-----------C---...-----------T.........-----A-C-........... 1493
34_01B.TH.99.OUR2478P ---C-C------.................................------.....................---------..............................------------G--...-----------T.........-----A--G........... 1394
35_AD.AF.07.169H -----C----G-.................................------.....................---------..............................-----------C---...-------G---T.........-----A---........... 1395
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----C------.................................------.....................---A-----..............................-----------C---...--A---TG--AT.........A----A---........... 1397
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----C------.................................------.....................G--------..............................-----------C---...-------GA-GT.........GAAA-AG--........... 1388
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---C--------.................................---G--.....................-------T-..............................-----------C---...A--T--TG---T.........C--A-AG--........... 1603
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------.................................----A-.....................---------AGCCCCAAC.....................-----------C---...----C-A-T--T.........-----AG--........... 1669
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---C-------A.................................---G-T.....................---------..............................------G----C---...------TG---T.........C--A-AG--........... 1675
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---C--C----ACAG.....................GCCAGAGCCA--G--.....................---------..............................------G----C---...------TG---T.........C--A-AG--........... 1730
43_02G.SA.03.J11223 C--C--------.................................---G--.....................---------..............................---------T-C---...-------G---T.........C--A-AG--........... 1720
44_BF.CL.00.CH80 ---C-C-----A.................................-----T.....................---------..............................-----------C---...------TG---T.........C--A-AG--........... 1634
45_cpx.FR.04.04FR_AUK C----C------.................................------.....................G------T-..............................------T----C---...------TG--AT.........G----A---........... 2184
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---C-------A.................................---G--.....................---------..............................------G----C---...-------GA-AT.........CA-A-AG--........... 1630
47_BF.ES.08.P1942 ------C----A.................................---G--.....................---------..............................------G----C---...------GG---T.........---A-AG--........... 1634
48_01B.MY.07.07MYKT021 C---A-------.................................------.....................---------..............................-----------CG--...-----------T.........-----A---........... 1397
49_cpx.GM.03.N26677 ------C----A.................................------.....................---------..............................-----------CG--...-------G---T.........C--A-A---........... 1621
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------------.................................------.....................---------..............................-----------C---...-----------T.........-----AG--........... 1399
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----C------.................................---G-Y.....................---------..............................-----------C---...A-A--GGG--AT.........G----A---........... 1506
53_01B.MY.11.11FIR164 C--C-----R-A.................................-C----.....................---------..............................------------G--...-------C---T.........-----A--G........... 1532
54_01B.MY.09.09MYSB023 C----------A.................................------.....................---------..............................------------G--...-----------T.........G----A---........... 1594
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----C------.................................------.....................---------..............................-----------C---...-GAT-GGG--AT.........G----A---........... 1502
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---C--------.................................------.....................---------..............................---------------...-----------T.........C-A...G--........... 1385
61_BC.CN.10.JL100010 ---C--C-----.................................------.....................---------..............................------G----C---...-----------T.........C-A...G--........... 1622
O.BE.87.ANT70 --A-G-G-----.................................ACC-G-.....................-C-C---T-..............................---------GATG--...-GAGGAAGT-AA.........G--ACAG--........... 2258
O.CM.91.MVP5180 --A-G-G----A.................................ACA-GT.....................GTCC---T-..............................----------ATG--...-GAGGCAGT-AA.........G-AACA---........... 2233
O.CM.98.98CMA104 ----A-G----A.................................ACA-GT.....................G-CC---T-..............................------T--GATG--...-GAAG-AGT-AA.........G--ACAG--........... 1690
O.FR.92.VAU --A-G-G---GA.................................ACA-GT.....................GTCC---T-..............................----------ATG--...AGAGA-G-T-AA.........G---CA---........... 1767
O.GA.11.11Gab6352 --A-G-G----A.................................ACA-GT.....................GC-C--CT-..............................---------GATG--...-GAGGAAGT-CA.........GAAACA---........... 1415
O.SN.99.99SE_MP1299 --A-GCG-----.................................ACA-GT.....................GTCC---T-..............................---------GATGAC...-GAGGAA-T-AA.........G--ACA---........... 2257
O.US.10.LTNP --A-G-A----A.................................ACA-GT.....................G-CC---T-..............................---T-----GATG--...-GAGGAGGTAAA.........CA-ACAG--........... 2179
N.CM.02.DJO0131 C--C-CC----C.....................AACAACAAC...A--GAA.....................------C--..............................------G---CT---...--AT-ATG----.........-CA--AG--........... 1692
N.CM.04.04CM_1015_04 C--C-CC----C........................AGCAAC...A--GAA.....................------C--..............................------G---CT---...---T-ATG----.........-CA--AG--........... 1682
N.CM.06.U14842 C--Y-CC----C.....................AACAACAAC...A--GAA.....................------C--..............................------G---CT---...-GAT-ATG---G.........-CA--AG--........... 1684
N.CM.95.YBF30 C--C-CC----C........................AACAAC...A--GAA.....................------C--..............................------G---CT---...---T-ATG---T.........-CA--AG--........... 1771
N.CM.97.YBF106 C--C-CC----C........................AACAAC...A--GAG.....................------C--..............................------G---CT---...---T-ATG----.........-CA--AG--........... 1769
N.FR.11.N1_FR_2011 C--C-CC----C........................AACAAC...A--GAA.....................G--A--C--..............................------G---CT---...--AT-ATG---T.........-CA--AG--........... 1578
P.CM.06.U14788 C-A-G-A----A.................................ACA-GT.....................-C-A--G--..............................---------TATG--...-GAGGAGGA-AT.........GACTCAGA-CAA........ 1675
P.FR.09.RBF168 C-A-G-A----A.................................ACA-GT.....................-C-A-----..............................---------TATG--...-GAGGA-GA-AT.........GACCCGG--CAA........ 2242
CPZ.CD.06.BF1167 ----G-G----ATCA........................GAGTCAG-CT-AGAATCAGGAACA................................................GAGT-AGA--C-G--...--AAC-AGT-GA.........GAAA-C---........... 2297
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 C-A-G-G--AG-.................................---GAA.....................G--A-----..............................---T-----TATG--...ATC----G-A-T.........-CA--AG--........... 1737
CPZ.GA.88.GAB1 C---G-G----A.................................----A-.....................---A-----..............................G--------GAT---...---T-ATG---A.........CCA--AG--........... 2259
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----G-G--A-A.................................--AC--.....................----AAGGAGA............................-------GG--C-AG........AGG-AGT.........GCA-AC--T........... 1845
CPZ.US.85.US_Marilyn C--C--GG-A-A.................................---GAA.....................G-----C--..............................---T------AT---...-GAT---G---A.........-CAA-A---........... 2258
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B.FR.83.HXB2 ..........GACAACAACTCCCCC..................TCAGAAGCAGGA............GCCGATAGA.........CAA............GGA...............ACTGTA...TCCTTTAACTTCCCTCAGGTCACTCTTTGGCAACGACCCCTCG 2283
Gag .__.__.__.__T__T__T__P__P__.__.__.__.__.__.__Q__K__Q__E__.__.__.__.__P__I__D__.__.__.__K__.__.__.__.__E__.__.__.__.__.__L__Y__.__P__L__T__S__L__R__S__L__F__G__N__D__P__S_
Pol __.__.__.__D__N__N__S__P__.__.__.__.__.__.__S__E__A__G__.__.__.__.__A__D__R__.__.__.__Q__.__.__.__.__G__.__.__.__.__.__T__V__.__S__F__N__F__P__Q__V__T__L__W__Q__R__P__L__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ..........--T...---CT----..................--C---------............--A--AG--.........---............---...............--A-GTCCCA--C---GT--------AA--------------------A--- 1491
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .............------CT--T-..................GAT---------............--A--GG--.........--G............---...............--A-CCCCC-------GT--------AA--------------------G-T- 1488
A1.ES.06.X2110 ..........--T...G--CT----..................------------............--A--A---.........--G............---...............--A-GCCCCG--C---GT--------AA--------------------A--- 1521
A1.IT.02.60000 ..........--T...--AC---T-..................--T---A-----............--A--A---.........--G............---...............--A-C-TCC----GC--T--------AA----------------------T- 2288
A1.KE.11.DEMA111KE002 ..........--T...---C-----..................--T--GA-----............--A--AG--.........--G............---...............--A...CCCA----C--T--------AA-------------------T--T- 1651
A1.RU.11.11RU6950 ..........--T...---C---T-..................C-T---A-----............--A--AG--.........--G............---...............--A-C-TCC-----C--T--------AA----------------------T- 1807
A1.RW.11.DEMA111RW002 ..........--T...-G-CT----..................--C--GA-----............--A--G---.........--G............---...............--A-GGCCCA------GT--------AA----------------------T- 1634
A1.SE.95.SE8538 ..........--T...---CT----..................--C---------............--A--A---.........---............---...............--A-GTCCCA--C---GT--------AA----------------------T- 1482
A1.TZ.01.A341 .............--T-GTCT----..................--C---------............--A--A---.........--G............---...............G-A-GCCTCA----C-GT--------AA----------------------T- 1485
A1.UA.01.01UADN139 ..........--T...---C---T-..................C-T---A-----............A-A--A---.........--G............---...............--A-C-GCC-----C--T--------AA----------------------T- 1482
A1.UG.11.DEMA110UG009 ..........--T...--TCT----..................--C---------............--A--GCA-.........--G............---...............C-C-AGCCCA----C-GT--------AA-------------------T--T- 1632
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ..........--T...---CT----..................A------A----............--A--C---.........--G............---...............G-A...GCC---C---G----------A----------------------T- 1724
A2.CD.97.97CDKTB48 ..........--T...---CT--T-..................G-T---------..................GA-.........--G............---...............G-C--CCACC---GC--T--------AA-------------------T--T- 1621
A2.CM.01.01CM_1445MV ..........--T...-G--T--T-..................GTC---------............A-T--G-A-.........--G............---...............--AAC-CAC----AC--T---------A----------------------T- 1482
A2.CY.94.94CY017_41 ..........--T...---CT--T-..................C-T---------............A-T-GAGAC.........--G............---...............--CA--CAA----GC--T--------AA----------------------T- 1640
B.AR.04.04AR143170 ..........-------G-----T-..................------------............-----C---.........---............---...............GA----...---C---G----------A-------------G---------- 1484
B.AU.04.PS1038_Day174 ..........--A------------..................------------............---------.........---............---...............GA----...----------G------AA------------------------ 1494
B.BR.06.06BR1119 ..........-------------T-..................C-----------............-A--G--C-.........---............---...............G-----...---C---G---------AA------------------------ 1700
B.CA.07.502_1191_03 ..........---------------..................------------............-----C---.........---............---...............-A----...---C--CT---------AA--------------------G-T- 1710
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .............------C---AG..................------------GCAGAAGCAGGAA-A--A-AC.........-G-............---...............GAA---...-------G---------AA--------------------G-AC 1752
B.CN.10.DEMB10CN002 ..........------G-----AG-..................------------............-----C---.........---............---...............------...C--C---T---------AA--------------------A-T- 1655
B.CO.01.PCM001 ..........---...--------T..................------A-----............---A-C---.........---............---...............------...-----------------AA------------------------ 1488
B.CU.99.Cu19 ..........-------------T-..................------------............---AG----.........---............---...............------...-------G---------AA----------------------A- 1830
B.CY.09.CY266 ..........----G----C---T-..................---A---A----............-A-------.........---............---...............------...---------C--------A----------------------T- 1500
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ..........----G----G--T--..................------------............---A-----.........---............---...............------...-------G---------AA------------------------ 1521
B.DK.07.PMVL_011 ..........----G----C---T-..................------------............-----C---.........---............---...............------...------------------A--C--------------------- 1648
B.DO.05.05DO_160884 ..........---------------..................------------............A-A----A-.........-C-............---...............C-----TCC-------G----------A------------------------ 1494
B.ES.10.DEMB10ES002 ..........--A----G----A--..................------------............--A------.........---............---...............------...---C--------------A--------------------A--- 1645
B.FR.11.DEMB11FR001 ..........-------------T-..................---------A--............--A--C............AG-............---...............-AA---...---------C--------A----------------------A- 1529
B.GE.03.03GEMZ004 ..........-------------T-..................-------G----............-----C---.........---............---...............------...---C---G---------AA------------------------ 1479
B.HT.05.05HT_129389 ..........---...---------..................------------............-T---GG--.........---............---...............------...-------G---------AA----------------------A- 1484
B.JM.05.05JM_KJ108 ..........---...-------T-..................------------............----G----.........---............---...............------...---C---GTC-------AA------------------------ 1491
B.JP.12.DEMB12JP001 ..........----GAG------T-..................------A-----............---------.........---............---...............--A---...-------G---------AA--------------------T-A- 1670
B.KR.12.12KYY10_10742 ..........-------------T-..................------------............---------.........---............---...............-A----...-------G----------A-------------G---------- 2137
B.NL.00.671_00T36 ..........-------------T-..................-----G------............---A-C---.........---............---...............------...-------G---------AA-------------G------A-A- 1848
B.PE.07.502_2649_wg8 ..........--T----------T-..................------------............--A--CGA-.........GG-GTCGACAGGGCA---...............C--A--...---------C-------AA------------------------ 1704
B.PY.03.03PY_PSP0115 ..........---------------..................------------GGA.........CAA-GAG--.........--G............--G...............------...-------G---------AA------------------------ 1491
B.RU.11.11RU21n ..........-------------T-..................------------............--A--A---CAG......GG-CAGGGACAA...---...............G-----...---C---G----------A------------------------ 1854
B.TH.07.AA040a_WG11 ..........----G-------AT-..................------------............-T----G--.........---............---...............-T-ACC...-------G---------AA------------------------ 1635
B.TT.01.01TT_CRC50069 ..........---...-G-------..................-----------G............-----C--G.........AG-............---...............------...---C---G---------AA-------------------T--T- 1503
B.TW.94.TWCYS_LM49 ..........-------------T-..................------------............---------.........---............---...............C-----...-------G--------GAA------------------------ 2282
B.UA.01.01UAKV167 ..........---------------..................------------............A--------.........---............---...............------...-------G---------AA------------------------ 1509
B.US.11.ES39_42 ..........-------------T-..................------------............--TAGC---.........---............---...............GA----...------G-GC--------A--------------------A--- 2241
B.UY.02.02UY_TSU1290 ..........---------------..................---------A--............--A------.........---............---...............------...---C---G---------AA------------------------ 1485
B.YE.02.02YE507 ..........-------G-----T-..................------------............--G------.........---.........GGA---...............GA----...---C---G----------A--------------------A-T- 1500
C.AR.01.ARG4006 ..........---...---C---T-..................--C---------............-----A---.........--G............---........................A--C-------------AA-------------G--------T- 1467
C.BR.07.DEMC07BR003 ..........--T...---C---T-..................--C---------............-----AG--.........--G............---........................A--C-----C-------AA-------------G------G-T- 1615
C.BW.00.00BW07621 ..........---...--AC---A-..................--C---------............-----A---.........--G............---........................A--C-------------AA-------------G--------T- 1636
C.CN.09.09YNLX133sg .............------C--AG-..................--C---------............A----A---.........--G............---........................G--C--------------A-------------G--------T- 1467
C.CY.09.CY260 ..........--G...G--C---G-..................--C---------............-----C---.........--G............---...........................C----T--------AA-------------G--------G- 1506
C.ES.07.X2118_2 ..........---...---C---G-..................G-C---------............--Y--AG--.........--R............---........................G--C-------------AA-------------G--------T- 1699
C.ET.02.02ET_288 .............GG----C--T--..................--C---------............--T--A---.........--G............---........................AG-C-------------AA----------------------T- 1485
C.GE.03.03GEMZ033 ..........---...---C---G-..................--C---------............-----A---.........--G............---........................A--C----T--------AA-------------G--------T- 1464
C.IL.98.98IS002 ..........---...-G-C---T-..................C-C---A-C---............--A--A---.........---GGAACCCTACAA---........................G--C--GT--G------AA----------------------T- 1617
C.IN.09.T125_2139 ..........---...---C-----AGC...............--C---------............-----A---.........--G............---........................AA-C--------------A-------------G--------T- 2259
C.KE.00.KER2010 ..........---...-G-C-TTG-..................--C---------............--T--A---.........G-G............---........................A--C-------------AA-------------G--------T- 1464
C.MM.99.mIDU101_3 ..........---...---C--AG-..................--C---------............A----A---.........--G............---........................A--C--------------A----------------------T- 1634
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .............CT-C--C---G-..................--T---------............--A--A---.........--G............---........................A--C-C--T--------AA----------------------T- 2263
C.SN.90.90SE_364 ..........---...---C---A-..................--C.....................--A--A---.........--G............---........................A--C-----...T----AA-------------G--------A- 1452
C.SO.89.89SM_145 CACCAGCAGA--G...CTTCAGGTTCGAG..GACAACCCCCGC--C---------............--T--A...........................A--........................A-AC-------------AA-------------G--------T- 1504
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ..........---...---C-A---..................--C---------............--A--A-A-.........--G............---........................AA-C-------------AA-------------G--------T- 2257
C.US.11.17TB4_4G8 CAGAAAGCTT...C-GGTTCGAGGAGGCAACCCC.........--C-----G---............--TA-AG--.........---............---........................AG-C-------------AA-------------G--------T- 1634
C.UY.01.TRA3011 .............GG----C---T-..................--C--G------............--A--A---.........--G............---........................A----------------AA-------------G--------T- 1455
C.YE.02.02YE511 .............------C---G-..................--CA--------............-G---A...........................---........................A--C-------------AA-------------G------G-T- 1458
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ..........---...---C-T-G-..................--C---------........................................................................G--C-----C--------A-------------G--------T- 2246
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ..........---CC-CG-........................--C---------............-----A---.........--G............---........................AG--A-------------A----------------------T- 1632
D.CD.83.ELI ..........--T...---C---T-..................---A--A-----............--A--A---.........---............---...............------...-----------------AA----------------------T- 1829
D.CM.10.DEMD10CM009 ..........--T...---C-T-T-..................------A-----............A-A--GG--.........---............AA-...............CAA-G-...---C---G---------AA--------------------T-T- 1658
D.CY.06.CY163 ..........--T...---C---T-..................------A-----............--A--GG--.........---............A--...............------...---C--------------A----------------------T- 1491
D.KE.11.DEMD11KE003 ..........--T...---A---T-..................------A-----............--A--A--G.........---............---...............G-A--G...----C------------AA----------------------G- 1633
D.KR.04.04KBH8 ..........--T...---C---T-..................------A-G---............--A--A---.........---............C--...............------...---C--GGA--------AA----------------------T- 2242
D.SN.90.SE365 ..........--T...G--C---T-TCAGAAACAGGAGCAAGCG-----A-----............--A--A---.........---............---...............------...-------G---------AA--------------------G-T- 2300
D.TD.99.MN011 ..........--T...---C---T-..................------A-----............--A--AG--CAAAGA...---............---...............------...-------G---------AA----------------------T- 1507
D.TZ.01.A280 ..........--T...--AA---T-..................------A-----............--A--A---CAAGGA...---............---...............------...-----C-G---------AA----------------------T- 1484
D.UG.11.DEMD11UG003 ..........--T...---A-----..................------A-----............--A--A---.........-G-............-A-AGACGA.........G-----...---C-----C-------AA-------------G--------T- 1638
D.YE.02.02YE516 ..........--T...---C---T-..................------A-----............--A--AG--CAAAGA...---............---...............T-----...----C-------------A----------------------T- 1494
D.ZA.90.R1 ..........--T...---C---T-..................------A-----............A-A--A---.........---............---...............G-----...------G--C-------AA-----------G-G--------T- 1629
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ..........--T...G------T-..................--C---------............--A--AG--.........-G-............--GACAAGG.........------TCC---C---G---------AA-------------------AG-A- 1386
F1.AR.02.ARE933 ..........--T...---C---T-..................--C---------............--A--A---.........-G-............--G...............------CCC---C---G---------AA----------------------A- 1577
F1.BE.93.VI850 ..........--T...---C---T-..................--C---------............--A--A---.........-GG............---...............------CCC---C---G---------AA--------------------T-A- 1620
F1.BR.07.07BR844 ..........--T...-G-C---T-..................--C---------............A-A--A---.........-G-............--G...............------TCC---C---G---------AA--------------------GGA- 2064
F1.CY.08.CY222 ..........--T...-G-C---T-..................--C-G-------............--A--AG--.........---............--G...............G-----TCC---C---G-C-------AA--------------------G-A- 1476
F1.ES.11.DEMF110ES001 ..........--T...---C---T-..................--T---A-----............--A--A---.........AG-............--G...............--C---CCC---C---G---------AA--------------------G-A- 1619
F1.FI.93.FIN9363 .............GGT-------T-..................--C--G------............--A--A---.........AG-............--G...............--A---CCC---C---G---------AA----------------------A- 1612
F1.FR.96.96FR_MP411 .............--T---C---T-..................--C---------............--A--AG--.........-G-............--GACAGGG.........------TCC---C---G-C-------AA-----T-------G------T-A- 1485
F1.RO.96.BCI_R07 .............----------T-..................--C---------............--A--AG--.........-G-............--G...............-A----TCC---C---G-C-------AA--------------------T-A- 2307
F1.RU.08.D88_845 ..........--T...---C---T-..................--C--G------............--A--A---.........---............---...............T-A--GCCC---C--G----------AA-------------------AG-A- 1742
F2.CM.10.DEMF210CM007 ..........--T...-------T-..................C-C---------............--A--A---.........---............---...............G-C-GCGTA---C------G------AA-------------G------T-A- 1630
F2.CM.97.CM53657 ..........--T...-------T-..................C-C---------............--A--A---.........---............---...............-A----CCC---C--G----------AA--------------------T-A- 1473
G.BE.96.DRCBL ..........--T...-G-C---T-..................C-C---------............--A--AG--.........A--............---...............---A--...----C--T---------AA-------------------AA-A- 2247
G.CM.10.DEMG10CM008 ..........--T...-G-C---AA..................C-----A-----............--A--AG--.........A--............---...............G-----...---C---G-C-------AA-------------G--------A- 1664
G.CN.08.GX_2084_08 ..........--T...---C---T-..................C-C---A-----............-----GG--ACAGGAGCCG-G............---GAAGGG.........GT-ACC...-------G-C-------AA----------------------A- 1523
G.CU.99.Cu74 ..........--T...-G-C---T-..................C-C------A--............--A--AG--.........G--............---...........................C----TC-------AA-------------G--------A- 1887
G.ES.09.X2634_2 ..........--T...-G-C---T-..................C-T-----C---............-----GG--GCCGGAGCAG-G............---AAAGGA.........GT-A--...C--C---G-C-------AA-------------G--------A- 1766
G.GH.03.03GH175G ..........---...-G-C---T-..................C-C---------............-----GG--.........A--............---GGA............---A--...---C-------------AA----------------------A- 2323
G.KE.09.DEMG09KE001 ..........--T...-G-C---T-..................C-C------A--............C-A--AG-G.........G-G............---..................-CC...---C-------------AA-------------G--------A- 1658
G.NG.09.09NG_SC62 ..........--T...-G-C---T-..................C-C---------............-----GG--.........A--............---...............GTCACC...---C---G-C-------AA-------------G--------A- 1475
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B.FR.83.HXB2 ..........GACAACAACTCCCCC..................TCAGAAGCAGGA............GCCGATAGA.........CAA............GGA...............ACTGTA...TCCTTTAACTTCCCTCAGGTCACTCTTTGGCAACGACCCCTCG 2283
Gag .__.__.__.__T__T__T__P__P__.__.__.__.__.__.__Q__K__Q__E__.__.__.__.__P__I__D__.__.__.__K__.__.__.__.__E__.__.__.__.__.__L__Y__.__P__L__T__S__L__R__S__L__F__G__N__D__P__S_
Pol __.__.__.__D__N__N__S__P__.__.__.__.__.__.__S__E__A__G__.__.__.__.__A__D__R__.__.__.__Q__.__.__.__.__G__.__.__.__.__.__T__V__.__S__F__N__F__P__Q__V__T__L__W__Q__R__P__L__
G.PT.x.PT3306 ..........---...-G-C---T-..................C-C------A--............-----AG--.........G--............---...............G--A--...---C---G-C-------AA-------------G---------- 2223
G.SE.93.SE6165_G6165 ..........--T...-G-C---T-..................C-C---------............-AT--AG--.........A--............---...............G--A--...---......C-------AA-------------G--------A- 1680
H.BE.93.VI991 ..........--T...C--C---T-..................--C--G------............--T--A---.........AC-............---.....................ACC------------------A-------------------AA-A- 1672
H.BE.93.VI997 ..........--T...G--CT--T-..................C-C---------............--T--AG--.........---............---.....................ACC---C--TG---------AA----------------------T- 1607
H.CF.90.056 ..........--T...G--C---T-..................--C---------.........GCA--T--AG--.........---............---.....................ACC---C---G----------A-------------G--------T- 1630
H.GB.00.00GBAC4001 ..........--T...G--A-----..................--C---------............-AT--AG--.........A--............---.....................ACC---C--------------A-------------G--------T- 1801
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ..........--T...-------T-..................C-----A-----............A----G............G--............---...............---A--...-----C-G---------AA-------------G---------- 1478
J.CM.04.04CMU11421 ..........---CY-YY-........................C-C---A--A--..................--C.........G--............---...............------...----C------------AA-------------R--------Y- 1789
J.SE.93.SE9280_7887 ..........--T......C---T-..................C-C---A-----............-----AG--.........---............---...............------...----C------------AA-------------G--------T- 1597
J.SE.94.SE9173_7022 ..........--T......C---T-..................C-C---A-----............-----AG--.........---............---...............------...----C-------------A-------------G--------T- 1598
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ..........--T...---C---T-..................--T--GA-----............AAT--A---.........TC-............---...............--A-GGTCC-----------------AA-------------G------G-T- 1479
K.CM.96.96CM_MP535 ..........--T...---C---T-..................--C--G------............-A-C-A---.........---............---...............--A-AGCCC-----------------AA--------------------A-T- 1479
01_AE.AF.07.569M ..........--T...---CT-ATT..................A-T---A-----............A-A--A---.........---............---...............--ATCTTCC----AC-GT--------AA--------------------A-T- 1489
01_AE.CN.10.CYM059 ..........--T...---C---TT..................A-C---------............--A--A---.........---............---...............C-ATC-CCC---C-C-GT--------AA----------------------T- 1743
01_AE.HK.04.HK001 ..........--T...---CT--TT..................A-T---------............--A--AG--.........---............---...............--ACCCTTC-----C--TC-------AA----------------------T- 1645
01_AE.JP.x.DR0492 ..........---...---CT--TT..................A-T---------............--A--A---.........---............---...............--ATCCTCC-------G---------AA--------------------A-T- 2295
01_AE.TH.04.BKM ..........--A...---CT--TT..................AAT---------............--A-GA---.........---............---...............C-C...TCC-------GTC-------AA----------------------T- 2235
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ..........---..............................A-T---------............--A--A---.........---............---...............--ATCCTCC-----C--T--------AA----------------------T- 1704
01_AE.TH.90.CM240 AAGA......--T...---CT--TT..................A-C---------............--A--A---.........---............---...............--ATCCTCC-------GT--------AA----------------------T- 1857
01_AE.VN.98.98VNND15 ..........--T...---CT--TT..................A-T---------............--A--A---.........---............---...............--ATCCTCC-----C--T--------AA----------------------T- 1538
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ..........--G...-C-CT--T-..................--C---------............-----AG--.........---............--G...............-T-A--TCC-------G---------AA--------------------T-A- 1650
02_AG.ES.06.P1261 ..........--T...---CT--T-..................--CA--A-----............A---GGG--.........---............--G...............-A-A--TCC-------G---------AA--------------------T-AA 1720
02_AG.FR.91.DJ263 ..........--T...---CT----..................--C---------............AG---GG--.........-C-............--G...............---A--TCC---C---G---------AA--------------------T-A- 1631
02_AG.GH.03.03GH181AG ..........---...---CT--T-..................A-C---------............A----GG--.........---............--G...............---A--TCC-----------------AA--------------------T-A- 2307
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ..........--T...---CT--T-..................--C-C-------............A----GG--.........---............--G...............GT-A--TCC-------G---------AA--------------------T-A- 1948
02_AG.LR.x.POC44951 ..........--T...---CT----..................--C---------............A----GG--.........---............--G...............---A--TCC-----------------AA--------------------T-A- 2278
02_AG.NG.x.IBNG ..........--T...-C-----T-..................--CAC-------............A----GG--.........---............--G...............G--A--TCC-----------------AA--------------------T-A- 1808
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ..........--T...---CT--T-..................C-C---------............A---GGG--.........---............--G...............---A--CCC-----------------AA--------------------T-AT 1480
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .............GGT---CT--T-..................------------............A----GG--.........---............A--...............G--A--TCC---C-----C-------AA--------------------T-A- 1480
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..........--T...---C---T-..................C-T---A-----............A-A--AG--.........--G............---...............--A-C-TCC-----C--T--------AA------------G---------T- 1509
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ..........---...---CT--T-..................--T---------............A----GG--.........---............---...............---A--...-----------------AA-------------G--------T- 1649
05_DF.BE.x.VI1310 ..........--T...-G-CT--T-..................--C---------............--A--AG--.........-G-............--G...............------CCC---C---G---------AA--------------------G-T- 1665
06_cpx.AU.96.BFP90 ..........--T...-G-C---T-..................C-C---A-----............-T---AG--.........G--............---GGAAAAGGG......G--A--...---C---G-C-------AA-------------G--------A- 2311
07_BC.CN.98.98CN009 ..........------------AT-..................------------............-A-A-----.........---............---...............---A--...-----------------AA------------------------ 1615
08_BC.CN.06.nx2 .............-CTG--C-TAG-..................--C-C-------............A----A---.........--G............---........................AA-C--------------A-------------G--------T- 2217
09_cpx.GH.96.96GH2911 ..........---...M--CT--T-..................--YR--R---R-...............--AG--.........-GG............---...............--R-CCCCC-------RT--------AA--------------------A-T- 1485
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ..........--T...---A---T-..................------A-----............--A--A---.........---............---...............G-C-C-...---C---G---------AA----------------------T- 1662
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .............GGT-G-C---T-..................C-----A-----............-----A............GG-............---...............G--A--...-------G---------AA-------------G------A--- 1647
12_BF.AR.99.ARMA159 ..........--T...---CT--T-..................--C-----G---............--A--A---.........-G-............--G...............--A---CCC---C---G---------AA----------------------A- 2288
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ..........--T...-G-C---T-..................C-----------............A----AG--.........G-C.................................A--...---C---G--G------AA-------------G------A-A- 1688
14_BG.ES.05.X1870 ..........--T...-G-C---T-..................C-C------A--............-----AG--.........A--............---...............GA----...C--C---G-C-------AA-------------G--------A- 1750
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ..........---...---CT--TT..................A-T---------............--A--A---.........--G............---...............--ATACTCC-------GT--------AA----------------------T- 1682
16_A2D.KR.97.97KR004 ..........---...---C---TT..................G-----------............--T--A-A-.........--G............---...............--AAC-CAC----GC--T--------AA----------------------T- 1646
17_BF.AR.99.ARMA038 ..........--T...---C----A..................G-C---------............-----A---.........-G-............--G...............------CCC---C---G---------AA----------------------A- 1497
18_cpx.CU.99.CU76 ..........--T...-G-C---T-..................C-C------A--............-T---AG--.........GG-............-A-.....................ATA------CT---------AA-------------G---------- 1588
19_cpx.CU.99.CU7 .............--T---C---T-..................------A-----............T-A--A---.........---............---...............------...---C---G-C-------AA----------------------T- 1509
20_BG.CU.99.Cu103 ..........--T...-G-----T-..................C-C------A-G............--A--AG--.........G--............---...........................C----TC-------AA-------------G--------A- 1749
21_A2D.KE.99.KER2003 ..........--T...---C---T-..................------A-----............--A--A---.........---............---...............------...---C-C-GT--------AA----------------------T- 1488
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..........--T...---CT--T-..................C-----------............--A--G---.........G--............---...............--A-CCTCC-------GT--------AA----------------------T- 1491
23_BG.CU.03.CB118 ..........--T...-G-C---T-..................C-C------A-G............-----AG--.........GC-............---...........................C----TC-------AA-------------G--------A- 1726
24_BG.ES.08.X2456_2 ..........--T...-G-C---T-..................C-C------A-G............--A-CCG--.........G--............A--...........................C----TC-------AA-------------G--------A- 1734
25_cpx.CM.02.1918LE ..........--T...---C---T-..................C-C---------............--A--A---.........---............---...............GT-A--...----A-GG---------AA-------------G--------A- 1491
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ..........---...---C---T-..................C-C---A---A-..................---.........GGG............A--...............--A--CTCC----C---T--------AA------------------------ 2288
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ..........--T...G--CT--TA..................--C---A-----............--T--AG--.........---............---.....................ACC-------GT--------AA----------------------T- 2274
28_BF.BR.99.BREPM12609 ..........---...---C---T-..................--C---------............--A--A---.........GG-............--G...............------CCC---C---G-C-------AA----------------------A- 1649
29_BF.BR.01.BREPM16704 ..........--G...---C---T-..................--C---------............--A--A---.........-G-............--G...............GAA---CCC---C---G----------A----------------------A- 1684
31_BC.BR.04.04BR142 ..........---...---C---T-..................--C---------............--A--G---.........--G............---........................A--C-------------AA-------------G--------T- 1755
32_06A1.EE.01.EE0369 ..........----G--G-C---T-..................CTC---------............-----AGA-.........A--............---...............G--A--...---C-C-G----------A--------------------A-A- 1918
33_01B.ID.07.JKT189_C ..........------------AT-..................------------............--A------.........---............---...............G--...ATA----G--G---------AA------------------------ 1584
34_01B.TH.99.OUR2478P ..........------------AT-..................------A-----............---------.........---............---...............---...ATA-----C-G---------AA----------------------T- 1485
35_AD.AF.07.169H ..........--T...--AG---T-..................------A-----............--AA-A---.........-GG............---...............GT----...----C------------AA------------------------ 1483
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ..........--T...GT-CT-TT-..................------------............AT---GG--.........---............--G...............---A--TCC---C-------------AA--------------------T-A- 1488
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .............-GT-G-CT--T-..................--T---------..................G-G.........---............---...............---A--CCC-------G---------AA-------------G------A-AA 1473
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ..........--T...---C-----TCCGAAGCAGGA......G-----------............--A--AG--.........-G-............--G...............-A----CCC---C---G---------AA--------------------T-A- 1706
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ..........-------G-----T-..................C-----A-----............-----GG--.........---............---...............------...---------C--------A--------------------A--- 1760
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ..........--T...---C-----..................--C---------............--A--A-A-.........-G-............--G...............------TCC---C-------------AA--------------------G-A- 1766
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ..........--T...---C---T-..................--T---------............--A--A---.........-G-............--G...............T-C---CCC---C--------------A------------------------ 1821
43_02G.SA.03.J11223 ..........--T...-G-----T-..................C-----------............-----GG--.........G--............---...............-TCACC...---A---G-C-------AA----------------------G- 1808
44_BF.CL.00.CH80 ..........--T...---C--TT-..................--C---------............--A--AG--.........-G-............--G...............-AA---CCC---C--TG---------AA----------------------A- 1725
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ..........--T...---CT--TG..................--C---------............--A--AG--.........--G............---...............G-A......GGTC-ATC---------AA--------------------G-T- 2269
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ..........--T...---C---T-..................------------............--A--A---.........-G-............--G...............---C--CCC---C---G---------AA----------------------G- 1721
47_BF.ES.08.P1942 ..........---...---C---T-..................--C---------............A-A--A............AG-............--G...............------TCC---C---G----------A----------------------A- 1722
48_01B.MY.07.07MYKT021 ..........------------AT-..................------------............---------.........---............---...............---...ATA-------G-C--------A-------------G---------- 1488
49_cpx.GM.03.N26677 ..........--T...-G-C---T-..................C-C---------............--A--A............GG-............---...............------...-----C-G---------AA-------------G--------A- 1706
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ..........-------------T-..................------------............---------.........---............---...............--A---...---C---G-C-------AA-------------------T--T- 1490
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .............G-Y---CT--T-..................A-T---------............--A-RAG--.........---............---...............T-CTCCTCC-----C-GT--------AA-------------G--------T- 1597
53_01B.MY.11.11FIR164 ..........------------AT-..................------------............---------.........---............---...............G--...ATA-----------------AA------------------------ 1623
54_01B.MY.09.09MYSB023 ..........------------A--..................------------............---------.........---............---...............---A--...----G-GT--G------AA--------------------A-A- 1685
55_01B.CN.10.HNCS102056 ..........--T...---CT--T-..................A-CA--------............--A--A---.........---............--G...............--ATCGCCC----G--GT--------AA----------------------T- 1593
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ..........---...---C--AG-..................G-C------A--............A-T--A---.........--G............---........................A--C-------------AA----------------------T- 1467
61_BC.CN.10.JL100010 ..........---...-G-CT-AG-..................C-C---------............AAT--A---.........--G............---........................A-----------------A-------------G--------T- 1704
O.BE.87.ANT70 ..........--A..............................----G-A---A-............AGG-GGCCC.........G--............C--...............G--C--...---G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A- 2337
O.CM.91.MVP5180 ..........--A..............................-----GT---A-............-GG-GATC-.........GG-............A--...............G-----...C--A--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A- 2312
O.CM.98.98CMA104 ..........--A..............................C---G-A---A-............AGA-GACTC.........A--............C--...............---C--...---G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A- 1769
O.FR.92.VAU .............GGAGGA........................------T---A-............-GG-GAGC-.........G--............C--...............G--C--...---G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A- 1849
O.GA.11.11Gab6352 ..........--A..............................----G-A---A-............-GG-GACCC.........A--............C--...............G--C--...---G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A- 1494
O.SN.99.99SE_MP1299 ..........--A..............................----G-A---A-............-GA-GACC-.........G--............C--...............---C--...---G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A- 2336
O.US.10.LTNP ..........--A..............................----G-A---A-............AGG--GCCC.........A-C............C--...............---C--...---G--TG-C--------A--C--------G-CA----AA-AA 2258
N.CM.02.DJO0131 ..........--G...G-GCA-A-A..................GGG----G--AG............--A-GAGA-..............................CACAGAGAACTCT--A--CCCA--C--------------A-------------------TG--A 1789
N.CM.04.04CM_1015_04 .............GGGG-GCA-A-A..................GGGA---G--AT............--A-GAGA-.........-C-............---GAAGACAGAGAACTCT-----CCCA--C--------------A-------------------TG--A 1788
N.CM.06.U14842 ..........--G...G-ACA-A-A..................GAGA---G--AT............--A-GAG--.........-C-............---GAAGACAGAGAACTCT-----CCCA--C-----C--------A--------------------A--A 1790
N.CM.95.YBF30 ..........--A...G-GCA-A-A..................GGG----G--AT............--A-GAGA-.........-C-............---GAGGACAGAGAACTCT-----CCCA-----------------A--------------------G--A 1877
N.CM.97.YBF106 ..........--A...G-GCA-A-A..................GGGA---G--AT............--A-GAGA-.........-C-............---GAAGACAGAGACCTCT-----CCCA--C--------------A-------------------TG--R 1875
N.FR.11.N1_FR_2011 ..........--A...G-GCA-A-A..................GGG----G--AT............--A-GAG--.........-C-............---GAGGACAGAGAACTCT-----CCCA--C--------------A--------------------G--A 1684
P.CM.06.U14788 ...........................................G----R-G----............AAA-GAG--.........-G-............-A-AGA............GT----...C------G-C-------AA-----------G-CA----AG-AA 1754
P.FR.09.RBF168 ...........................................G----G-G--R-............-GA-GAG--.........SG-............---...............GGAA--...C--------C--------A-----------G-CA----AG-AA 2318
CPZ.CD.06.BF1167 .............-C-CT-AG-T--..................--CA-T-G----............-GT--ATC-.....................TTG-A-CAG............CAA......GGA-GGCTT------G-AA--CA---------G-----AA-GA 2385
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..........--A...G-AAGT-AA..................GG--G--GT-AG............-GA-GAGAG.........---............-CC...............G-C--C...-----------------AA-----------------------A 1825
CPZ.GA.88.GAB1 .............-GAG-AGAG.....................C---G--A--A-............AGA-GG---.........G-G............CAG...............T--A--...---ACC---C-------AA-------------G---------A 2344
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .............GC-T---G----..................--CA-T-G--AT.........GGGC--C--GA-.........AG-............A-G...............GT-...............C-------AA---A---------G-----AA-GA 1924
CPZ.US.85.US_Marilyn ..........---...-GTGA-A-A..................GG----A----G............AAA-GA............A--............---...............G-CC-T...--AGC------------AA-------------G---------C 2343
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B.FR.83.HXB2 TCACAATAAAGATAGGGGGGCAACTAAAGGAAGCTCTATTAGATACAGGAGCAGATGATACAGTATTAGAAGAAATGAGTTTGCCAGGAAGATGGAAACCAAAAATGATAGGGGGAATTGGAGGTTTTATCAAAGTAAGACAGTATGATCAGATACTCATAGAAATCTGT 2453
Gag _S__Q__*_
Pol V__T__I__K__I__G__G__Q__L__K__E__A__L__L__D__T__G__A__D__D__T__V__L__E__E__M__S__L__P__G__R__W__K__P__K__M__I__G__G__I__G__G__F__I__K__V__R__Q__Y__D__Q__I__L__I__E__I__C_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----G---GA----A---A--G----GA--------------------------C-----------------C--AGA-----------A-----------G---------------------C--C-----G----A----------------TCT--------T--- 1661
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----G----------A--A--G-----A--------G--------------------------------------A-A-----------A------------------------------------------------------------------T--------T--- 1658
A1.ES.06.X2110 ---------GA----A---A--G----GA--------------------------------------------C--A-A-----------A-----------G------------------------C----------A----------------GCT--------T--- 1691
A1.IT.02.60000 ----------AG----A--A--G-----A-----------------------------------------G--C--A-A-----------A---------------------R-----------C--------------------------------T--------T--- 2458
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---T-G----A--------A--GT----A--------------C-----------------------------C--AGAG----------A------------------------------------------G----A---A--------------T--------T--- 1821
A1.RU.11.11RU6950 --G--G---GA-----A--A--G-----A--------------C-----------------------------C--AGA-----------A------------------------------------------G-----------------------T--------T--- 1977
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----G----A----AA--A--G----GA-----------------------------C------------A-T--A-A----A------A------G-----G----------------------------------A------------------T--------T--- 1804
A1.SE.95.SE8538 -----G----AG----A--A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A-----G------------------------------C-----G----A----------------TCT--------T--- 1652
A1.TZ.01.A341 -----G---G---------A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-C---------A------------------------------------C-----G----A------------------T--------T--- 1655
A1.UA.01.01UADN139 -----G---GA-----A--A--G-----A---------C----------------------------------C--AGA-----------A------------------------------------------G-----------------------T--------T--- 1652
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----G----A-----------GT----A-----C--------------G-----------------------C--A-A-----------A------------------------------------C-----G----A---A-----G--A-----T--------T--- 1802
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----C-----AG-------A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A---------------------------------------T-----------A--------------T--------T--- 1894
A2.CD.97.97CDKTB48 -----G-G--A----AA--A--G----GA------T----------------------------G--------C--A-A-C-----T-G-A---------------------------------------------------A------------G-T--------T--- 1791
A2.CM.01.01CM_1445MV -----G----A----AA--A--GT----A--------------C--------------------G-----G--T--A-A-C---------A-----G---------------------------G-----------------A------------G-T-----G--T--- 1652
A2.CY.94.94CY017_41 -T---G---------A---A--G-----A-----------------------------------G-----------A-A-----------A---------------------------------------------------A------------GCT--------T--- 1810
B.AR.04.04AR143170 -----------------------A-------------------------------C-----------------C----A----T----------------------------------------G-------------A---------A---G--AC---------A--- 1654
B.AU.04.PS1038_Day174 --T-------------------------------------------------------------------------R-A----S------A------------------------------------------------------------A---TCT--------Y--- 1664
B.BR.06.06BR1119 ----------A-----------GA------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------------------------A-G-----------C 1870
B.CA.07.502_1191_03 -----------------------T-------------------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A-----------------C------------- 1880
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----G-----------------G---G----------------------------------A--A-------C----C-----------A---------------AG--------G---------------G-----A-----------------C---------T--- 1922
B.CN.10.DEMB10CN002 -----G----A-----A------T--GT-A-------------------------------------------C--A-A------------------------------------------G----------------A-----------------C-G----------- 1825
B.CO.01.PCM001 -------------------A--G-----------------------------------C-----------------------------G-A-----G---------------------------G--------------------------T------G----------- 1658
B.CU.99.Cu19 ---A-------G-----------A-------------------------------------------------C---T----A--G----A-----------------------------------------------------------------CT-----------C 2000
B.CY.09.CY266 -------------------T----------------------------------------------------------A-----A-----------------------------------------------------------------------C------------- 1670
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----------G----------------------C--------------G--------------------------A-A------------------------------------------------------------------------------------------- 1691
B.DK.07.PMVL_011 -----------G--------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------A--------A--C-C---------A--- 1818
B.DO.05.05DO_160884 --------------------G-------------C-----------------------------------------A-A---------------------------------------------------------------A-----G--AG---C---------T--- 1664
B.ES.10.DEMB10ES002 -----G-----G-------------------------G----------------------------------------A---------------------------------------------------------------A-----C---G--TCTG----------- 1815
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------------------------------------------C-------------------A---------G---------------------------------------------------------------G---AT------------ 1699
B.GE.03.03GEMZ004 --T-------------------G-------------------------------------------------------A-C----------G--------------------------------------------------------------------------T--- 1649
B.HT.05.05HT_129389 ------------------------------------------------------------------------------A-----------A------------------------------------------------------------AG---A---------T--- 1654
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------G---------M--A-GT------C-------------------------------------------------------A------------------------------G--------------------------GA-T----C------------- 1661
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------G-------A--G--------------------------------------------------C----A---A-----C-A-----------------------------------------------A----------------GCT-----------C 1840
B.KR.12.12KYY10_10742 -----------------------T----------C-------------------------------------------A---A-----G---------------------------------------------------------------G--G-------G------ 2307
B.NL.00.671_00T36 ----------------------G--------------------C---------------------------------GA---------------------------------------------------------------------------------------TA-- 2018
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------------------A----A--------------------------------------------C----A-----A-----A-----------------------------------------------------------------C---------T--- 1874
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------------------------------------------------------------------------GA---------------------------------------------------------------------A-------C---G--------- 1661
B.RU.11.11RU21n ---------G---------------------------------C---------------------G-------C---TA---------------------------------------------------------------A---------G---C---T--------- 2024
B.TH.07.AA040a_WG11 ----------------------GT----A-----------------------------------C--------C----A-----------------------------------------------------------------------------C------------C 1805
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------G------A--A--G--------------------C----------------------------------A---------G-A---------------------------------------------------------A--A----C---------T--- 1673
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---------G------------------------C-------------------------------------------A-----------A-----------------------------------------------------------------C------------- 2452
B.UA.01.01UAKV167 ------------------------------------------------------------------------------A-------------------------------------------------------------------------------G----------C 1679
B.US.11.ES39_42 -------------------------------------------------------------------------C--------A--------------------------------------------------------------------A---ACAG----------C 2411
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----G----------------------------CT------------------------------------------AC--A-----------------C-----------------------------------------A---------G---C---------T--- 1655
B.YE.02.02YE507 -----G----A--------A---A------------------------------------------------------A-----------A---------------------------------------T-----------------A-------C----------A-- 1670
C.AR.01.ARG4006 ----------AG-------A--G--------G-----C-----C----------------------------------AA----------AT--------------------A--------------------------------------A---G-T--G-----T--- 1637
C.BR.07.DEMC07BR003 -----G----AG-------A--G--------G-----C-----C-------------------------------CA-AA--------G-AT--------------------A--------------------------G-----------A----C---------T--- 1785
C.BW.00.00BW07621 --T--------G-------T---A-------G-----T---------------------------C-------C--A-A-----------AG--------------------A--------------------------------------A-----T-----G--T--- 1806
C.CN.09.09YNLX133sg --T-------AG-------C--GA----A--G-----C-----C--------------------------------A-----A-------A------------G--------A-----------------------------A--------A----C---------T--- 1637
C.CY.09.CY260 --T-------AG-------C---A-------G-----C-----C-----------------------------C--A-A---A-------A---------------------A-----------------Y--------------------AR---WT--------T--- 1676
C.ES.07.X2118_2 --T-------AG-------C--GAC--G---G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A--------------------------------------A---G-T--G-----T--- 1869
C.ET.02.02ET_288 ---------GA--------A--G--------------C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------------T-----------A--------A----AT--------T--- 1655
C.GE.03.03GEMZ033 --T-------AG-------C--GA-------G-----C-----C--------------------------------A-----------G-A------------------------------------------------------------A---G-T--------T--- 1634
C.IL.98.98IS002 ----------AG-------A---T----A--G-----C-----C-----------------------G-----C--A-A---------------------------------A-----------------T--------------------A---TGT--------T--- 1787
C.IN.09.T125_2139 --T------GAG-------C--GA----A--G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------------------G-----A--------A----CT--------T--- 2429
C.KE.00.KER2010 -----G----A--------C---A---G---G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A--------------------------------------AG-CA-T--------T--- 1634
C.MM.99.mIDU101_3 --T--G----AG-------C--GA---TA--G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------------------------------------A--------A---TCT--G-----T--- 1804
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------GAG-------A---A-------G-----------C--------------C---------------T-A-------------A---------------------A-----------A--------------------------A---TCT--------T--- 2433
C.SN.90.90SE_364 -T--------A--------C--GA-------G-----T--------------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------A--------------------------A----CT--------T--- 1622
C.SO.89.89SM_145 --T-------AG-------C--GA----A--G-----C-----C--------------------G--------C--A-A-----------A---------------------A--------------------------------------A----CT--------T--- 1674
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --T-------AG-------C--GA-------------C-----------------------------------T--A-A-----------A---------------------A-----A-----C--------------------------A---G-T--------T--- 2427
C.US.11.17TB4_4G8 ----------A--------A--G--------G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------------T--------------------A-----T--------T--- 1804
C.UY.01.TRA3011 ----------A--------A--G--------G-----C-----C--------------C-------------------AA--A-------AT--------------------A--------G--A--------------------------A---G-T--------T--- 1625
C.YE.02.02YE511 -T--C-----AG-------C--GA-------G-----C--------------------------------------A-A-----------A---------------------A--------------------------------------A-----T--------T--- 1628
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --T-------AG-------C--GA-------G-----C-----C-----------------G-----------C--A-A-----------A---------------------A--------------------------------------A-----T--------T--- 2416
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --G--------G-------T--GAC------G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A-----------G---------------------------------------------G--A----C---------T--- 1802
D.CD.83.ELI --G-------A--------A--G-------------------------------------------------------A-----------A------------------------------------------------------------A----C------------- 1999
D.CM.10.DEMD10CM009 -----G-------------A--G-----A--------------------------------------------C--AGA---------G-A-----------------------------------------------------------------CT------------ 1828
D.CY.06.CY163 --T--------G-------A--------A--------------------G-----------------------C--A-A-----------A---------------------------------------------------A--------------T------------ 1661
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------A----A---A--------------------------------------------------------A-A-----------A---------------------------------C--------------------------A---GGT------------ 1803
D.KR.04.04KBH8 ---A-G-------------A--GA-------------------------------------------------C--AGAA----------A---------------------------------------T--------------------A------------------ 2412
D.SN.90.SE365 --G--G-------------A--G--------------------------------------------------C--A-A----T------A-----------------------------------------------A----------A-C------------------ 2470
D.TD.99.MN011 ----------AG-------A--G-A---A--------------C-----------------------------C--A-A-----------A---------------------------------------------------A-----G-----C-CTG----------- 1677
D.TZ.01.A280 ----------A--------A--G--------------------------------------------------------C----------A------------------------------------------------------------A------------------ 1654
D.UG.11.DEMD11UG003 -----G-------------A--GT------------------------------------------------------A---A-------A---------------------------------C--C--T-------A------------C--CTC-G-G--C------ 1808
D.YE.02.02YE516 ----------T--------A--G-A---A--------------------------------------------C--AGA-----------A---------------------------------------------------------A---G-C--TG----------- 1664
D.ZA.90.R1 -------------------A--G--------------C----------------------------------------A-----------A------------------------------------------------------------A----C-T----------- 1799
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----G----AG---AA--A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A-------------------AAA------A------------------A------------A---AC------T--T--- 1556
F1.AR.02.ARE933 -TG-------C--------A--G-----------G--------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------A-C--------------T--- 1747
F1.BE.93.VI850 ----------A--------A--GA-------G-----------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------A-C--------------T--- 1790
F1.BR.07.07BR844 ---------GAG------AA--G----C---------------------------------------------T--A-A-----------------------------------------------------------A---A------A-C-----------T--T--- 2234
F1.CY.08.CY222 -TGT-G----AG-------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A-----G-----------------------------------------A------------A---AC------T--T--- 1646
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----G----A----A---A--G--------------------C-----------------------------C--A-A----A------A-----------------------------------------------A---------GA-C--------------T--- 1789
F1.FI.93.FIN9363 ----------A--------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A---------------------------------------T-------A------------C--------------T--- 1782
F1.FR.96.96FR_MP411 ----C----GAG-G-----A--G----G---------------------------------------------C--AGA-----------A---------------A-------------------------------A------------A---AC------T--T--- 1655
F1.RO.96.BCI_R07 --T-------AG-------A--GT-------------------------------------------------C--A-A-----------A------G----------------------------------------A------------A---AC------T--T--- 2477
F1.RU.08.D88_845 -----G----AG-------A--G--G-G------------------------------C--------------C--A-A-----------A---------------------------------G-----T-------A----------------G----------T--- 1912
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------AG---------------G---G--G--------------G-----------------------T--A-A-----------A------------------------------------------------------------A--------------T--- 1800
F2.CM.97.CM53657 ----------AG---A-----------G---G--A--------------G-----------------------T--A-A----T------A-----------GG--------------------------------------------C--A----C---------T--C 1643
G.BE.96.DRCBL ---A-G---GA--------A--G----TA-----C--------C--------------------------------AGA---A-------A------------------------------------------------------------A-----T--------TA-- 2417
G.CM.10.DEMG10CM008 ---ATG---GAG-G-----A--G----TA--G--C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A-----------------------------------------------A---A-----G--A----CT--------TGAA 1834
G.CN.08.GX_2084_08 -----G---GA--------A--G----TA--------------C---------------------------C----AGA---A-------A---------------------------------A-----------G-A-------------G---CT--------TGAA 1693
G.CU.99.Cu74 -----G---GA--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A------G-----------------------------------------------------A--------------T--- 2057
G.ES.09.X2634_2 -----G----A--------A--G----TA-----C--G-----C--------------------G--------T--A-A---A-------A------------------------------T----------------A------------------T--------T--- 1936
G.GH.03.03GH175G -----G---GA--------A--G----TA-----C--------C--------------C-----------------A-A---A-------A------------------------------------------------------------------T--------T--- 2493
G.KE.09.DEMG09KE001 -----G----A--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------G--A-----A-------A------G--------------------------------------------A--------A-----T--------TG-G 1828
G.NG.09.09NG_SC62 -----G---GA--------A--GT---TA--------------C---------------------------C----AGA---A--T----A------------------------------------------------------------A----CTT--A----TGAA 1645
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B.FR.83.HXB2 TCACAATAAAGATAGGGGGGCAACTAAAGGAAGCTCTATTAGATACAGGAGCAGATGATACAGTATTAGAAGAAATGAGTTTGCCAGGAAGATGGAAACCAAAAATGATAGGGGGAATTGGAGGTTTTATCAAAGTAAGACAGTATGATCAGATACTCATAGAAATCTGT 2453
Gag _S__Q__*_
Pol V__T__I__K__I__G__G__Q__L__K__E__A__L__L__D__T__G__A__D__D__T__V__L__E__E__M__S__L__P__G__R__W__K__P__K__M__I__G__G__I__G__G__F__I__K__V__R__Q__Y__D__Q__I__L__I__E__I__C_
G.PT.x.PT3306 -----G---GA--------A--G----TA-----C--------C--T--G-----------------------G--A-A---A-------A------G-----------------------------------------------------A-----T--------T--- 2393
G.SE.93.SE6165_G6165 -----G----A--------A--G----TA-----C--------C--------------C-----------------A-A---A-----------------------------------------------------------A--------AG---CT--------TA-- 1850
H.BE.93.VI991 -----G----A----A---A--GT-G-----G-----------C-----------------------------C--A-A-----------A---------------------A-----------------------------A-----G--AG--GC---------T-T- 1842
H.BE.93.VI997 -----G----A----A---A--GT---G------------------------------------------------A-A-----T------------------------------------------------------------------AG--GC------------- 1777
H.CF.90.056 -T---G----A----A---A--GT---G---------------------------------------------G--A-A------G----A---------------------------------------------------------G--AG--GC------------- 1800
H.GB.00.00GBAC4001 -----G----A----AA--A--GT-G-G------------------------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------C-----------------------G--AG--GC------------- 1971
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----G---GAG----------GT----------------------------------------------------AGA-----------A-------------------------------------------------------A--G-T--------------TGAG 1648
J.CM.04.04CMU11421 ----------A--------A--G--G-G------------G------------------------A----------AGA-----------Y---------------------------------------------------R---AGCA-Y----C---------TGAG 1959
J.SE.93.SE9280_7887 ---------GA-----------G--G-G---------------------------------------------C--AGAC------C---A-------------------------------------------------------A-CG--G---CG--------TGAG 1767
J.SE.94.SE9173_7022 ---------GA-----------G----G---------------------------C--------------------AGA-----------A---------------------------------------------G---------A--G--G---C---------TGAG 1768
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----G----AG-------A--GT---GA-----------------------------------------------A-A---A--G----A---------------------------------------------------A--------AG--TGT--G-----T--- 1649
K.CM.96.96CM_MP535 ----------AG-------A--GT---GA-----------------------------------------------A-A-----------A---------------------------------------------------A--------AG----T--------T--- 1649
01_AE.AF.07.569M --C--G----A-----A--A--GA----A--------------------------------------------T--A-A-----------A------------------------G-----------------G-----G--A--------------T--------T--G 1659
01_AE.CN.10.CYM059 ---------GA-----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A-------------T----------------------------------G--A--------------T--------T--- 1913
01_AE.HK.04.HK001 -----G----A-----A--A--G-----A--------------------------------------------T--A-A-----------A---------------------------------------------------A--------------T--------T--- 1815
01_AE.JP.x.DR0492 -----G----A----AA--A--G--G-TA--------G---------------------------C-------T--A-A-----A-----A----------GT-------A-C--------G------G----------G--A---------G---CT--------T--- 2465
01_AE.TH.04.BKM ---------GA-----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A------------------------------------------G-----G-----------A----CT--------T--- 2405
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----G---GA-----A--A--G----TA--------------C--------------------------------A-A-----------A------------------------------------------------G--A--------------T--------T--- 1874
01_AE.TH.90.CM240 -----G----A-----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A------------------------------------------G----AG--A--------------T------------ 2027
01_AE.VN.98.98VNND15 -----G----A-----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A------------------------------------------G-----G--A--------------T--------T--- 1708
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -T---G---GA--------A--G----TA--------------C--------------------G-----------A-A---A-------A---------------------------------------------------A--------------T--G-----T--- 1820
02_AG.ES.06.P1261 -----G-G-G-----A---A--G----TA-----C--T-----C-----------------------------C--A-A---A-------A------------------------------------------------------------------T--------T--- 1890
02_AG.FR.91.DJ263 -T---G----A--------A--G----TA-----C--------C--------------------------------A-A---A-------A---------------------------------------T--------------------------T--------T--- 1801
02_AG.GH.03.03GH181AG -T---G----A--------A--G----TA--------------C--------------------------------AGA---A-------A-----------------------------------------------A------------T-----T--------T--- 2477
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----G---GA-----A------A---TA-----C--------C-----G-----------------------C--A-----A-------A---------------------------------------------------A--------------T--------T--- 2118
02_AG.LR.x.POC44951 -----G---GA--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--AGAG--A-----------------------------------------------------------A-------------CT--------T--- 2448
02_AG.NG.x.IBNG -T---G---GA----A---A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A---------------------------------------------------A--------A-----T--------T--- 1978
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----G---GA----A---A--G----TAA-------------C---------A-----------------A----A-A---A-------A-------------------------------------------T----------------------T--------T--- 1650
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -T---GC---A-------AA--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-----G-A---------------------------------------------------A--------------T--------T--- 1650
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----G---GA-----A--A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A------------------------G-----------------G-----------------------T--------T--- 1679
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------AC-------A--GA---G---G-----T--------------------------------------A-A-----------A------G--------------------C-----------------------A-------------CT--------T--- 1819
05_DF.BE.x.VI1310 ---------G------------G--------------------------G-----------------------C--A-A-----------A------------------------------------------------------------------TG----------- 1835
06_cpx.AU.96.BFP90 -----G---GA--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A-----------------------------------------------A------------A-----T-----G--T--- 2481
07_BC.CN.98.98CN009 -----------------------T-------------------------------------------------C----A---------G-A---------------------------------------------------------A-------C------------C 1785
08_BC.CN.06.nx2 --T-------AG-------C---A----A--G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------------------------A-----G--A----CT--------T--- 2387
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----G----A-----A--A---T-------------G-----C--------------------G-----------A-A-----------A------------------------------------------------------------A-----T-----G--T--- 1655
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------------------A--G------------T------------------------------------------A-----------A------------------G--A--------------------------------------A-----T--------A--- 1832
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----G----A----CA-----G--G-GA-----------------------------------------------A-A---A-------A---------------------------------------------------------GG-A--------------TGAA 1817
12_BF.AR.99.ARMA159 ---T------AG-------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------A-CG-------------T--- 2458
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---T-G------------AA--G----TA-----C-----------G---------------------A-------A-A----------------------------------------------------------------------A-C--GAG---------TGAG 1858
14_BG.ES.05.X1870 -----G----A--------A--G----TA-----C--G--------------------------G--------T--A-A---A-------A---------------------A--------T--A-----------------A--------A-----T--------T--- 1920
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -T--------A-----A--A--G--G--A---------------C--------------C-------------T--A-A---C-----G-A------C-----------------------------------G-----G--A-------------CT--------T--- 1852
16_A2D.KR.97.97KR004 -T---G----A----AA--A--G----GA-----------------------------------G--------T--A-A-C-A-------A------------------------------------------------G--A------------ACT--------T--- 1816
17_BF.AR.99.ARMA038 --GA------AG-------A--G--------------------------------------------------C--A-A---A-------A-----GG----------------------------------------A----------G-T--------------T--- 1667
18_cpx.CU.99.CU76 -----G-------------A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A---------------------------------------------------A--------A-----T--------T--- 1758
19_cpx.CU.99.CU7 -------------------A--G--------------------------------------------------C--A-A---A-------A-----G------------------------------------------------------A----C---------T--- 1679
20_BG.CU.99.Cu103 -----G---GA--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A------------------------------------------------------------A-----T--------T--- 1919
21_A2D.KE.99.KER2003 -T--------A--------A--G-----------------------G-------------------------------A-----------A------------------------------G--------T--------------------A----C-C----------- 1658
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------A-----A--A--G-----A---------C----------------------------------C--AGA-----------A------------------------------------------G--------A--------A-----T--------T--- 1661
23_BG.CU.03.CB118 -----G---GA--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A------------------------------------------------------------A----CT--------T--- 1896
24_BG.ES.08.X2456_2 -----G----AG-------A--G----TA--G--C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A------------------------------------------------------------A-----T--G-----T--- 1904
25_cpx.CM.02.1918LE -----G----A-----A--A---A---TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-----G-A------G---------------------------------------------------G-----G--T-------TA-- 1661
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------A----AA--A-------GA--------------------------------------------T--A-A----T------A------------------------------------------G--------A--------AG--AC------T------ 2458
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----G---------A---A--G----G------------------------------------------------A-A-----A-----A------G-----------------------------------------G--A-----GG-AG--ACTG----C--T--- 2444
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------G-------A--G----G---------------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------G-C-----------C--T--- 1819
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------G-------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A------------------------------G----------------A----------G-C--------------T--- 1854
31_BC.BR.04.04BR142 ----------AG----------G--------G-----C-----C--------------------------------A-AA----------AT--------------------A--------G-----------------------------A-----T--------T--- 1925
32_06A1.EE.01.EE0369 -----G---GA-------AA--G----TA-----C--------------------------------------T--A-A---A-------A------------G-----------------------------------------------A----AT-----G--T--- 2088
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------------------T---G---------------------------------------------G--A-A-----------A------------------------------------------------G--A--------------T-----G--T--- 1754
34_01B.TH.99.OUR2478P -T---G----A-----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A-----------------------------------------------------------------CT-----------C 1655
35_AD.AF.07.169H -----G----AT-------A--G-A--G----------C----------------------------------C--A-A-----------A------------------------------------C----------A------------A---GCT--------T--- 1653
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -T---G---GA-----------GT---TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A---------------------------------------------------A-------------CT--------T--- 1658
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 C----G-------------A--G----TA-----CT-------C-----------------------------C--A-A-----------A---------C-----------------------A-----------------A--------A----CT--------T--- 1643
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------A--------A--G------------T-------------------------------------C--A-A---A-------A-----------------------------------------------A----------A-C---TG---------T--- 1876
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------AG-------A--G----G---------------------------------------------T--A-A-----------A-----C----------------------------A--G-------------------GA-C----C---------T--- 1930
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----G-T--A--------A--G-----A---------------------------A----------------C--A-A---A-----G-A-----------------------------------------G---G-A---------GG-C----C---------T--- 1936
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------AG------AA--GA----------------------------------------------------------------------------------------------------------T-------A----------A-C---AG------C--T--- 1991
43_02G.SA.03.J11223 ---A-G----A-------AA--G----TA--------------C---------------------------C----AGA---A-----------------------------------------A-------------A------------A----CT--------TGAA 1978
44_BF.CL.00.CH80 ---A------AG-------A--GA----A--------------------------------------------C--A-A-C---------------C-----------------------------------------A-------A--G-C---AC---------T--- 1895
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----G----AG----A--A--G-----A--------------C--------------------------------A-A-----------A---------------------------------A------------------------------G-T--------T--- 2439
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------AG----------G----G---------------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------G-C--------------T--- 1891
47_BF.ES.08.P1942 -----G----AG-------A--GA-G-----------------------------------------------C--A-A-----------A------------------------------------------------------------A---A----------T--- 1892
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----------------------T-G--------C-------------------------------------------A-----------------G-----------------------------------------------------------C------------- 1658
49_cpx.GM.03.N26677 -T--C----GA-----------G--G--------------------------------------------------AGA-----------A------G------------------------------------------------A--G-T--------------TGAG 1876
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------A-----------G--------------C--------------------------------------AGA---A-----G---------------------------------------------------------------G--TCAG----T------ 1660
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -T---G----AG----A--A--G--G-GA--------------------------------------------T--AGA-----------A------------------------------------------------G--A--------R-----T--------T--- 1767
53_01B.MY.11.11FIR164 ----------AG---C-------T-------------------------------------------------G----A------------------------------------------------------------G--A-----G--------TC-------T--- 1793
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------------GA---------------------------------------GC-------C--A-A-----------------------------------------------------------------------------C---------T--- 1855
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----------A----AA--A--G-----A--------------------------------------------T--A-A-----------A------G-----------------------------------G--C--G--A--------------T--------T--- 1763
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --T------GAG-------C--GA----A--------C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A--------------------------G--A--------A----CT--------T--- 1637
61_BC.CN.10.JL100010 --T-------AG-------C--GA----A--G-----C-----C--------------------------------A-A---A-------A---------------------A-----------------------------A--------A----CT--------T--- 1874
O.BE.87.ANT70 -T---GC--GAG-T-----C--C---TGT----T-T-GC-G-----------------C------C--A-CA-C--ACAA---GA-----A------------------------T--A-----------A-------A-G-A------A-TG-GACAG-------AGAA 2507
O.CM.91.MVP5180 -----GC----G-T-----T--T---TGT--G---T--C-G--------G------------------A-TA-C--ACAA--AGA-----------C------------------T--A-----C-----A-------A-G-----A-CA-TG-GACAG-----G-ACAA 2482
O.CM.98.98CMA104 -----GC----G-C-----C--T---TGT----TCT-GC-G--------G------------------A-T--C--ACAA---GA-----A---------------------A-----A--G----G---A-GG----A-G-A-T-A--A-TG--ACAG-------AGAA 1939
O.FR.92.VAU -----GC--G-G-T-----C--G---TGT--G-T-T--C-G-----G--G---------------C--A-CA-C--ACAA---GA-----A----GC------------------T--A-----------A--G----A-G-A---T--A-TG-GGCTG-----T-AGAG 2019
O.GA.11.11Gab6352 -T---GC--G-G-T-----C--T---TGT----T-T-GC-G--C-----G--------C------C--A-CA-T--ACAA---GAG--GGA-----C------------------T--A-----A-----A-------A-G-A--CA--A-TG-GACAG-------AGAG 1664
O.SN.99.99SE_MP1299 -T---GC--G-G-T-----C--T---TGT----T-T--C-G--------G---------------C--ACCA-C--ACAA---GA-----A-----C------------------T--A-----------A--G----A-G-A---A----AG-G-CAG-------AGAG 2506
O.US.10.LTNP -T---GC----G-T-----C--T---TGT----T-T--C-G--------G---------------C--A-CA-C--ACAA---GA-----------C------------------T--A-----A-----A-------A-G-A-----CA-TG-GGCAG-------AGAA 2428
N.CM.02.DJO0131 -----G----A-----AAAAG--G---GA--------TC-------------T-----------GA-------G--ACAA--AGA-----A------G--------------A-----------A-----------------A------A-TG--ACA-----C--ACAA 1959
N.CM.04.04CM_1015_04 --T--G----A-----AAATG--G---GA--------T--R-----------T------------A----------ACAA--AGA---------------------------A-----------A-----------------A------A-T---ACA-----C--ACAA 1958
N.CM.06.U14842 -----G----A-----AAAAG--A---GA--------T--------------T------------A--------T-ACAA--AGA-----A---------------------A-----------A-----------------A------A-TR--ACA-----C--ACAA 1960
N.CM.95.YBF30 -----G----A------AAAG--G---GA--------T--------------T------------A-------GC-ACAA--AGAG----A---------------------A-----------A-----------G-----A------A-T---ACAG----C--ACAG 2047
N.CM.97.YBF106 --G--G----A-----AAA-G--A---GA--------T--------------T------------A----------ACAA--AGA-----A---------------------A-----------A-----------------A------A-T---ACA-----C--ACAA 2045
N.FR.11.N1_FR_2011 -----G----A-----A-A-G--GA--TA--------T--------------T------------A-------CT-ACAA--AGA-----------G---------------------------A-----------------A------A-T---TCAG-G--C--ACAG 1854
P.CM.06.U14788 -AC--G----A-----------TA-TTGT--G-----------------G--T-----C------G----TA-CT-ACC---AGA---------------------------------A--R--------A-------A-G-A-T---AG-AG-TAAGR-------AGAA 1924
P.FR.09.RBF168 -AC--G---GAG----------TA-TTGT--G---T----------------T-----C------G----TA--T-ACC---AGA------------------T--------A-----A--G--------A-C-----A-S-A-T---AGWAG-TAAGG-------AGAA 2488
CPZ.CD.06.BF1167 -GGA-G---CAG-GCA---A--GG-CTGCAC---C--T-----C-----G--T--------------T-C---CC-T-AG--AAA----TC---C--C--T-GG-CA--T--A-----A--G--A---G--CCT---CA-G-A---T-CA-TG---CA--TACC--AGCA 2555
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --C--G----A--T-AA--A---T---TT-----CT-GC----C-----G--T-----C------A-T-----CT-A-A-----------A-----GT--------------------------------T-------A---A-T---AAGAG--AA---------AGAA 1995
CPZ.GA.88.GAB1 --C--G----AG---AA---------TGT------T-GC-------------T------------A----GAG---ACAA--A-A----CTT--------------------A-----------------------C-A---A-T----A-TG---A------G--AGAA 2514
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -GG--G-C-GAG-TCAA--A--T--CTGTC-------G-----C-----T--T-----C-GT--T--CTGCA-TT-ACAGC-AAA----CAG-------------CC--------T--A--G--G-----ACC------TG----CT--A-T--T-CGG-GC----TG-C 2094
CPZ.US.85.US_Marilyn ---G------AG---CA-----GA--GTA--------T-----C--------T------------C----CA-C--ACAAA-TGA---G-C-----G------------G--------------------A-------A---A--------CG-CAAT--------AGAG 2513
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Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
B.FR.83.HXB2 GGACATAAAGCTATAGGTACAGTATTAGTAGGACCTACACCTGTCAACATAATTGGAAGAAATCTGTTGACTCAGATTGGTTGCACTTTAAATTTTCCCATTAGCCCTATTGAGACTGTACCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTAAACAATGGCC 2623
Pol _G__H__K__A__I__G__T__V__L__V__G__P__T__P__V__N__I__I__G__R__N__L__L__T__Q__I__G__C__T__L__N__F__P__I__S__P__I__E__T__V__P__V__K__L__K__P__G__M__D__G__P__K__V__K__Q__W__P
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---A-A-G------------------------------------------------------CA--W----Y--------C--T-----------Y--A-----T--------------------------------------------G-----G-------------- 1831
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---A-A--G-----------------------------------T------------------A----------------C--T--------------A-----T--C-----A-------------C---G-----------------------G-------------- 1828
A1.ES.06.X2110 --GA-A--G--------------------------C---------------------------A-------C---C----G--T-----------C--A-----T--------------------------------------------G-----G-------------- 1861
A1.IT.02.60000 ---A-A--G-----------G-----------------C------------------------A-------------------T--------------M--A--T--------A-----------------------------------------G-----R-------- 2628
A1.KE.11.DEMA111KE002 --GA-A--G-----------------------------------------------------CA-------C-----------T--C--------C--A-----T-----------------------------A--------------------G-------------- 1991
A1.RU.11.11RU6950 ---A-A--G-----------G-----------------C------------------------A-----------C----------------------A--A--T--------A-------------CG-----------------------C--G-------------- 2147
A1.RW.11.DEMA111RW002 --GA-A--G--------------------------------------------------G---A-------------------T--------------A--C--T-----------------------------------------------------A----------- 1974
A1.SE.95.SE8538 ---A-A--G------------------------------------------------------A-------C-----------T-----------C--A-----T------------------------C----A--------------T-------------------- 1822
A1.TZ.01.A341 ---A-A--G-----------------------------------------------------CA-------C-----------T-----------C--A-----T---------------------------------------------------A------------- 1825
A1.UA.01.01UADN139 ---A-A--G-----------G-----------------C------------------------A-------------------T--------------A--A--T--------A-----------------------------------------G-------------- 1822
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---A-A--G---------------C-G------------------------------------A-------C-----------T--------------A-----T---------------------C----------------------------G-------------- 1972
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---A-G--G--A--------------G------------------------------------A-------------------T--C-----------A-----T------A-A-------------------G---------------------G-------------- 2064
A2.CD.97.97CDKTB48 ---A-A-GG-----C------------------------------------------------A-----GT----C-------T---C----------A-----T--------A-----------------G-----------------T-----G--C----------- 1961
A2.CM.01.01CM_1445MV -A-A-A-GG--C---------------------------------------------------A-A---GT----C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G-------------- 1822
A2.CY.94.94CY017_41 ---A-A-GG--C--------------------------C--------------C---------A-----GT----C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------T-----G-------------- 1980
B.AR.04.04AR143170 ----------T--C-------------A----------------------------------------A-----AC----------------------------T--------A--------------------------------C-----G----------------- 1824
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------TC-C---------R---A-----------------------------------------------C----W-----------------------T--------------------------G--A----------------------------------- 1834
B.BR.06.06BR1119 ---------------------------------------------------------------T-------C--------C-----------------------T--------A-----------------------------------T-------------------- 2040
B.CA.07.502_1191_03 ---------A----------------------------------------------------CT-----------C----A--T--C-----------------T--------A-------------------------------------------------------- 2050
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------T-------------C--A-------C--------------------------CG--A----C---C----------------------------T--------A--------------------A----------------------------------- 2092
B.CN.10.DEMB10CN002 ---------A-------------G---A-------------------T------------------A--------C----C-----------------------T--------A-------------------------------------------------------- 1995
B.CO.01.PCM001 --G--------------------C--------------------------------------------------------C-----------------------T--------A-----------------------------------------------G-------- 1828
B.CU.99.Cu19 --------------------------------------------------------------------------------C--------------C--------T--------A--------------------------------------------G-----G----- 2170
B.CY.09.CY266 --C--------------------G---A-----------------------------------------------C----------C-----------------T--------C-------------------------------------------------------- 1840
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --------------C------------------------------------------------T----------------A-----------------------T--------A--------------------------------------------------G----- 1861
B.DK.07.PMVL_011 --G-----------------------------------------------------------------------------------------------T-----T--------A-------------------------------------------------------- 1988
B.DO.05.05DO_160884 ------------G----------C--------------------T------------------------------C----K-----------------------T--------A-----------------G-------------------------------------- 1834
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------------------------A----------------------------------C--AA-------------A--T--------------------T--------A-----------------------------------------------G-------- 1985
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------------------------------------A--------------------------------------------------------------T--------A-------------G-C---------------------------------------- 1869
B.GE.03.03GEMZ004 ---------------------------A----------------------------------------------------------CC----------A-----T--------A-------------------------------------------------------- 1819
B.HT.05.05HT_129389 ---------A----------------------------------------------------------------------------------------------T--------A--------------------------R-----------------W----------- 1824
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------------------G--------------------------------------------------------------------Y--------T--------A-------------------------------------------------------- 1831
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------------------------------------T-----------------------A------C----C--------------C--------T--------A--------------------------------------------G----------- 2010
B.KR.12.12KYY10_10742 --------------------------------------------------------------------------------C--------------C--------T----------------------------------------------------------------- 2477
B.NL.00.671_00T36 ---------A-----------------------------------------------------------------C----C-----------------T-----T--------A--------------------------------------------C----------- 2188
B.PE.07.502_2649_wg8 ---------A-------------------G-----------------------------G-----A--------------------------------------T--------C--------------------------G--------G-----G-------------- 2044
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------------------G--------------------------------------------------------------------------------T----------------------------------------------------------------- 1831
B.RU.11.11RU21n --G--A--G--------------------G--------------------------------------------------------------------------T--------A----------------------------------------G--------------- 2194
B.TH.07.AA040a_WG11 -----C-----------------------------------------------C---------------------C-------T--------------------T--------A-------------------------------------------------------- 1975
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----C------G--------------A----------G-----A-----------G-----C--A--------------------------------------T--------A-----------------G--A--------------G-------------------- 1843
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------------------------------------------------------------------------C-----------------------T--------T-------------------------------------------------------- 2622
B.UA.01.01UAKV167 -----C-----------------------------------------------------------------A--------A-----------------------T--------A-----------------------------------G-------------------- 1849
B.US.11.ES39_42 ---------------------------A-----------------------------------------------C----------------------T-----T-----------------------------A--------------T-------------------- 2581
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------------------------------------------------------------CT-------C--------C--T--------------------T--------A----------------------------------------G--------------- 1825
B.YE.02.02YE507 --------------------------------------------------------------------------A-----------------------------T--------A---------------------T---------------------------------- 1840
C.AR.01.ARG4006 ---A-A--G-----------------------G-----------------------------CA-----------C----A-----AC-C--------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C----------- 1807
C.BR.07.DEMC07BR003 ---A-A--G--------------GC----G--------------------------------CA-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C----------- 1955
C.BW.00.00BW07621 ---A-A-GG------------------------------------------------------A-----------C----A-----AC----------A-----T--------A--------------------------G--------------G----G--------- 1976
C.CN.09.09YNLX133sg ---A-A--G--------------------------C--------------------G------A-A---------C----A-----AC----------G--C--T--C-----A-----------------------------------------G-------------- 1807
C.CY.09.CY260 ---A-A--G---------T-R-----G--------------------------------G---A-------G---C----M-----AC----------A-----TT-C-----A--------------------------G--------------G-------------- 1846
C.ES.07.X2118_2 ---A-A--G------------------A----G-----------------C--------G---A-----------C----A-----AC----------------T--Y-----A-----G--------------------G--------------G--C----------- 2039
C.ET.02.02ET_288 ---A-A--G---------------C--------------------------------------------------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------C--------------------------------C----------- 1825
C.GE.03.03GEMZ033 ---A-A--G---------T----------G--------------------------------CA-----------C----A-----CC----------A-----T--C-----------------G-------------------------------------------- 1804
C.IL.98.98IS002 --GA-A--G---------------C-------G--C------A-A------------------A-----------C----A--T--AC----------A-----T--C---A-A-----------T--------------------------------C----------- 1957
C.IN.09.T125_2139 ---A-A--G--------------------------C---------------------------A-----------C----A-----AC----------A--C--T--------A---A----------------------G--------------G--C----------- 2599
C.KE.00.KER2010 --GA-A--GA----------------------------------T------------------A-A---------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------------G-----------------------G-------------- 1804
C.MM.99.mIDU101_3 --GA-A--G--------------------------C--------------------------CA-----------C----A-----AC----------A--C--T--C-----A-----G----------------------------------GG-------------- 1974
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---A-A--G-----------------G-----------------------------------CA-----------C----A-----CC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G-------------- 2603
C.SN.90.90SE_364 ---A-A--G------------------------------------------------------A-----------C----A-----A-----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G-------------- 1792
C.SO.89.89SM_145 ---A-A--G---------T----------G--G------------------------------A-----------C----A--T--AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G-------------- 1844
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---A-A--G---------T----------G-----A-----G---------------------A-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----------------G-------------------------------------------- 2597
C.US.11.17TB4_4G8 ---A-A--G--------G------C--------------------------------------A-----------C----A--T--AC----------A-----T--C-----A--------------------------------------------C----------- 1974
C.UY.01.TRA3011 ---A-A--G---------T-----C--A----------------------------C-----CA-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C----------- 1795
C.YE.02.02YE511 ---A-A-GG--------------------------A---------------------------A--C--------C----A--T--AC----------A--------C-----A-----------------G--A-------------------GG-------------- 1798
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --GA-A--G------------------------------------------------------A----------------A-----AC----------A-----T--C-----------------------------------------------G-------------- 2586
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---A-A--G------------------------------------------------------------------C----A--T--AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C----------- 1972
D.CD.83.ELI -----G--------------------------------G--------------C---------T-------C--------C-----------------A-----T--------A-------------------------------------------------------- 2169
D.CM.10.DEMD10CM009 --------G-----------------------------------------------------CT-------C--------C------C----------A-----T--------A---A---------------------------------------------------- 1998
D.CY.06.CY163 --------G--------------------------G--------------------------CA-------C--------C-----CC----------A--------------A--------------------A----------------------------------- 1831
D.KE.11.DEMD11KE003 ---T-----------------------------------------------------------T----------A-----------A-----------A-----T--------A--------------------------G--------------------G-------- 1973
D.KR.04.04KBH8 -----------------------------------------------------------G--------------------C-----------------A-----T-----------------------G----------TG--------G----G--------------- 2582
D.SN.90.SE365 --T-----------------------G--------------C--------------------CA-------------------T--------------A-----T------------A----------------------G-----C----------------------- 2640
D.TD.99.MN011 -------CG---G-G------------------------------------------------T-------C--------A------C----------A-----T--------A-----------------------------------------------G-------- 1847
D.TZ.01.A280 -----A-----------------G--------------------------------------CT----------------C--T--------C-----------T-------CC-----------------G--------G----------------------------- 1824
D.UG.11.DEMD11UG003 --C------------------------A-------------------T-----------G---T----------------------------------A-----T--------A--------------------------G----------------------------- 1978
D.YE.02.02YE516 --G-----G-----------------------------------------------------------------------A--T---C-------C--A-----T--------A-------------------------------------------------------- 1834
D.ZA.90.R1 ---------------------------A----------------------------------------------AC----C-----------------A-----T--------A--------------------------G----------------------------- 1969
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----C-----------------G------------------------------A--------A----A---------A-------C-----------A-----T--------A-----------------G--A--------A---A---------------------- 1726
F1.AR.02.ARE933 -----C--G----C-T-------G--G------------------------T------T----A-------------------T------C-------A-----T------A-A--------C--------G-----------------------G-------------- 1917
F1.BE.93.VI850 -----C--G--------------G--------------G------------------------A-------------------T--------------AG----T--------A-----------------G-----------------------G-------------- 1960
F1.BR.07.07BR844 -----C--G--------------G--G-----------------------------T------A----------------C--T--------------A-----T--------A-----------------G-----------------------G-------------- 2404
F1.CY.08.CY222 -----C--G----C---------G--------C--C--G------------------------A-------------------T--------------A-----T--------A-----------G-----G-----------------------G-------------- 1816
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---T-C--G----C---------G--G-----------G------------------------A----------------------------------A-----T--------A-----G-----------G--------T--------------G--C----------- 1959
F1.FI.93.FIN9363 -----------C-----------G--------------G------------G-----------A----------A--------T--------------A-----T--------A---------------C-G--A--------------------G-------------- 1952
F1.FR.96.96FR_MP411 -----C--G--------------G-----------------------------------G---A----------------------------------A-----T--------A-----------------G-----------------------G-------------- 1825
F1.RO.96.BCI_R07 -----C--G----C---------G-----G--------G------------------------A----------------------------------A-----T--------A---------------C-------------------------G-------------- 2647
F1.RU.08.D88_845 --------G-----------------G------------------------------------A----------------------------------A--A--T--------A-----------------G----------------------GG-------------- 2082
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----A--G-----------------------G-----G--------------------G--CA-----------------------C----------A-----T--------A-----------------------------------G----GG-------------- 1970
F2.CM.97.CM53657 -----A--G-----------T-----------------G------------------------A----------------------------------A-----TT-------A-----------------------------------------G-------------- 1813
G.BE.96.DRCBL ---A-A-GG--------G------------------------A----T--------G------A----------------------------------A-----T--------A-----G-----------------------------G---CGG-------------- 2587
G.CM.10.DEMG10CM008 --GA-A--G--------G--------------------------------------G------A-------------------T--------------------T--------A-----C-----------------------------A-----G-------------- 2004
G.CN.08.GX_2084_08 --GA-A-----------G------C-----------------A--------------------A-------------------T--------------A-----T--------------------------------------------------G-------------- 1863
G.CU.99.Cu74 ---A-A--G--------A-----T------------------A-------------G------A-------------C-----T--------------A-----T--------A-----------------------------------------GA------------- 2227
G.ES.09.X2634_2 ---A-A-GG--C-----G------------------------A--------------------A----------A--------T---C----------A-----T--------A-----C-----------------------------T-----G-------------- 2106
G.GH.03.03GH175G ---A-A--G--------G------------------------A-------------G------A----------------C--T--------------A--A--T--------A-----C----------------------------------GGA----G-------- 2663
G.KE.09.DEMG09KE001 --GA-A-----------G------------------------A-------------G------A----------------C--T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G-------------- 1998
G.NG.09.09NG_SC62 --GA-A--G--------A--T---C-----A-----------A-------------G------A-------C--------C--T--------------A-----T--------------------------------------------------G-------------- 1815
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Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
B.FR.83.HXB2 GGACATAAAGCTATAGGTACAGTATTAGTAGGACCTACACCTGTCAACATAATTGGAAGAAATCTGTTGACTCAGATTGGTTGCACTTTAAATTTTCCCATTAGCCCTATTGAGACTGTACCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTAAACAATGGCC 2623
Pol _G__H__K__A__I__G__T__V__L__V__G__P__T__P__V__N__I__I__G__R__N__L__L__T__Q__I__G__C__T__L__N__F__P__I__S__P__I__E__T__V__P__V__K__L__K__P__G__M__D__G__P__K__V__K__Q__W__P
G.PT.x.PT3306 ---A-A-GG--------G------------------------A-------------G------A----A--------------T--------------A-----T--------A-----C-----------------------------T-----G-------------- 2563
G.SE.93.SE6165_G6165 ---A-A--G--------G--GA--------------------A-------------G------A----------------------------------A-----T--------A----------------------------------------GG-------------- 2020
H.BE.93.VI991 ---A-A--G--------A-----------------------------T-----------G---A-A--------A--G--------C--------G--A-----T--------A-------------C---------------------------G-------------- 2012
H.BE.93.VI997 ---A-A--G--------------------------------------T---------------A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A--------------------A-------------------GG-------------- 1947
H.CF.90.056 ---A-A--G--------------------------------------T-----------G---A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A-----------------------------------------G-------------- 1970
H.GB.00.00GBAC4001 ---A-A--G--------------------------------------T-----------G---A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A-------------C---------------------------G-------------- 2141
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---A-A--G--------------------------------------------------G--CA-----------C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------T------A------------- 1818
J.CM.04.04CMU11421 ---A-A--G--Y--R--------------------------------------------G--CA-----------C----C--T--------------A--Y--T--------A--------------------A--------------S-------------------- 2129
J.SE.93.SE9280_7887 ---A-A--G--------------G---A-------------------------------G--CA-----------C-------T--------------A-----T--------A------------------------------------------A------------- 1937
J.SE.94.SE9173_7022 ---A-A--G------------------A----------------------------------CA-----------C-------T--------------A-----T--------A------------------------------------------A------------- 1938
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --G--A--G--------------G--------------------------------------CA----------------G--T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G-------------- 1819
K.CM.96.96CM_MP535 -----A--G------------------------------------------------C----C--------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G-------------- 1819
01_AE.AF.07.569M ---A-A--G------------------------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T------A-C-------------C---------------------G--C--G-------------- 1829
01_AE.CN.10.CYM059 ---A-A--G--------------G---------------------------------C-----A-------------------T--------------T-----T-------TC------------GC---------------------A-----G--------G----- 2083
01_AE.HK.04.HK001 ---A-A--G-----------------------------------------------GC-----A----------------C--T-----------C--A--C--T--------C-----------------------------------A-----G--------G----- 1985
01_AE.JP.x.DR0492 ---A-A--G--------------G------------------T-------------GC-----A--A----C-----------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G----- 2635
01_AE.TH.04.BKM ---A-A--G--------C---------------------------------------C-----A-----------C-------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G----- 2575
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---A-A--G--------------G---------------------------------------A-------------------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G----- 2044
01_AE.TH.90.CM240 ---A-A--G------------------------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G----- 2197
01_AE.VN.98.98VNND15 ---A-A--G--------------G---------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G----- 1878
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --GA-A--G--------------G---------------------------------C-----A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------T-----G-------------- 1990
02_AG.ES.06.P1261 ---A-A--G--C---------------------------------------------C-----A----------A--------T--------------A-----TT-------A-----G-----------------------------------G-------------- 2060
02_AG.FR.91.DJ263 ---A-A--G--C--------------------------------------------GC-----A-------------------T--------------A-----T--------A--C--G-----------------------------------G-----G-------- 1971
02_AG.GH.03.03GH181AG ---A-A-GG---------T-------G-----G-----------------------GC-----A-------------------T--------------A--------------A-----G-----------------------------T-------------------- 2647
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---A-A--G--C---------------------------------------------C-----A-------------------T--------------A-----T--------A-----G-----------------------------T-----G-------------- 2288
02_AG.LR.x.POC44951 ---A-A--G--C-----------------G---------------------------C-----A-----------------------------C----A-----T------A-A-----G--T--------------------------------------G-------- 2618
02_AG.NG.x.IBNG ---A-A--G--C---------------------------------------------C-----A-------------------T--------------A-----T--------A-----G-----------------------------------G-------------- 2148
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---A-A--G--C--G---T---------------------------------------A----A-T--------A--------T---C----------A-----T--------A-----G---T-------------------------------G-------------- 1820
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --GA-A--G---G----------G---------------------------------C-----A----------------G--T--------------A-----T--------A-----------------G-----------------------G-------------- 1820
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---A-A--G-----------G-----------------C------------------------A-----------C-------T--------------A--A--T--------A-------------C---------------------------G-------------- 1849
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---A-A--G--C-----C-----G---------------------------------C----CA-----------C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G-------------- 1989
05_DF.BE.x.VI1310 -----G---------------------------------------------------------T-------C--------C-----------------A--------------A-------------------------------------------------------- 2005
06_cpx.AU.96.BFP90 ---A-A--G---------------------------------A--------------C----CA-------C-----------T--------------A-----T--------A---------------C----------G--------------G-------------- 2651
07_BC.CN.98.98CN009 -----C---------------------------------------------------------------------C----------------------A--C-----C-----A-----------------------------------------G-------------- 1955
08_BC.CN.06.nx2 ---A-A--G--------------------G-----C---------------------------A-------C---C----A-----GC----------A--C--T--C-----A-----------------------------------------G-------------- 2557
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----A--G--G---------------------------------------------C-G--CA----------A--------T--------------A-----T--------A------------------------------------------A------------- 1825
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---T----------------------------------------------------G------T----------------------------------A-----T--------A--G----------------------------------------------------- 2002
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---A-A--G--------------G-----------------C-----------------G--CA----------------A--T--------------A-----T---G----C-----------------------------------------G-------------- 1987
12_BF.AR.99.ARMA159 -----C--G--------------G---A-------------G---------------------------------C----------------------------T--------A-------------------------------------------------------- 2628
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---A-A--G------------------A-----------------------------------A-------------------T--------------A-----T--------A-------------------------------------------------------- 2028
14_BG.ES.05.X1870 ---A-A--G--------G------------------------A-------------G------A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------T-----GA------------- 2090
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---A-A--G--------------G---------------------------------C-----A----------AC-------T-----------C--A-----T--------A-----------------------------------A-----G--------G----- 2022
16_A2D.KR.97.97KR004 -A-A-A-G---C---------------------------------------------------A-----GT---AC-G-----T--------------A--A--T--------A--------------------------------------------C----------- 1986
17_BF.AR.99.ARMA038 -----C--G-----------------------------------T-----------------------------AC-----------C----------------T--------A-----------------------------------------------G-------- 1837
18_cpx.CU.99.CU76 ---A-A-GG------------------------------------------------------A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G-------------- 1928
19_cpx.CU.99.CU7 -----G--------------------------G------------------------------T----------------C-----------------A--------------A--------------------------G-----------------G----------- 1849
20_BG.CU.99.Cu103 ---A-A--G--------G------------------------A-------------G------A-------------------T--------------A-----T-----C--T-----G--------------------------------------G----------- 2089
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------------C-----G---------------------------------------T-------C--------C-----------------A--A-----------A------------C-------------G-----------------------G----- 1828
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---A-A--G--------------G--------------------T------------C-----A----------------C--T--C--------C--A--A--T--------A------------GC---------------------A-----GA------------- 1831
23_BG.CU.03.CB118 ---A-A--G--------G------------------------AC------------G------A-------------------T---C----------A-----T-----C--A--------------------------------------------G----------- 2066
24_BG.ES.08.X2456_2 ---A-A--G--------G------------------------A-------------G------A-------------------T---C----------A-----T--------A-----G--------------------------------------A----------- 2074
25_cpx.CM.02.1918LE ---A-A--G--------G------C-----------------A--------------------A-A--------------C--T--A-----------A-----T--------A-----------------------------------------G-------------- 1831
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --GA-A--G--------------------------------------------------G---A----------------C--T--------------A-----T---G----A---------------C----------G--------------G-------------- 2628
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---A-A--G--C-----------G-----------------------T-----------G---T-A--------------------------------A-----T--------A-----------------------------------------G-----G-------- 2614
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----C--G----C---------G--------------------------------------CA-------------------T--------------------T--------A-------------------------------------------------------- 1989
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----C--G--------------G--G------------------------------------A-------------------T--------------------T--------A--A-----------------------------------------------G----- 2024
31_BC.BR.04.04BR142 ---A-A--G--------------------G--------------------------------CA-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C----------- 2095
32_06A1.EE.01.EE0369 ---A-A--G------------------------------------------------C----CA-------C-----------T-----------G--A--A--T--------A----------------------------------------GG-------------- 2258
33_01B.ID.07.JKT189_C ---A-A--G------------------------------------------------C-----A--C----C-----------T--------------------T--------A-----------------------------------T--------------G----- 1924
34_01B.TH.99.OUR2478P -----C---------------A----------------------------------------------A------C-------T--------------------T--------A-------------------------------------------------------- 1825
35_AD.AF.07.169H --GA-A--G-----------------G------------------------------------A-------C-----------------------C--A-----T--------T-------------GG--------------------------G-------------- 1823
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --GA-A--G--------------G------------------A--------G----GC-----A-------------------T--------------A-----T--------A------------GC---------------------A-----G-------------- 1828
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---A-A--G-----------------G--------C---------------------C-----A-------------------T--------------A--C--T------A-C------------TC------------G--------------G-------------- 1813
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -AC--C--G-T--C-------------A----------------A------------------------------C----------------------------T--------A-------------------------------------------------------- 2046
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----C--G----------------------------------C---T-----------------C--------------C-----------------------T--------A----------------------------------------G--------------- 2100
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------------------------------G--T--T------------G----C--------------C------C----------------T--------A-------------------------------------------------------- 2106
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----C-----------------------------------------T---------------------------C----C--------------C--------T--------A-----------------------------------------G-------------- 2161
43_02G.SA.03.J11223 ---A-A--G--------G------C-----------------A-------------C------A-------------------T--------------A-----T--------------------------------------------------G-------------- 2148
44_BF.CL.00.CH80 -----C--G--------------------------------------------------------------------------------------------C--T--------A-------------------------------------------------------- 2065
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---A-A--G---------G----------G-----C--------T------------C-----A----A--------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G-------------- 2609
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----C--G-----------------G-----------G------------------------A-------------------T--------------A-----T--------C-----------------G----------------------GG-------------- 2061
47_BF.ES.08.P1942 ---A-G--------------------------------------------------------------------A-----------------------------T--------A-----------------G-----------------------G--C----------- 2062
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----C--------------------------------------------------------------------------------------------------T--------A-------------------------------------------------------- 1828
49_cpx.GM.03.N26677 ---A-A--G---G----------G--------------------------------------CA-----------C-------T---C----------A-----T--------A--------------------A--------------T-------------------- 2046
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------------G-----------------------------------G-----------C-----------T---C----------------T--------A--------------------A----------------------------------- 1830
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---A-A--G--------------G---------------------------------C-----A-------C-----------T-----------C--A-----T--------C-----------------------------------A-----G--------G----- 1937
53_01B.MY.11.11FIR164 ---A-A--G-----------------G------------------------------C-----A-----------C-------T-----------C--A--Y--T------A-T-----------------------------------A-----G-------------- 1963
54_01B.MY.09.09MYSB023 --G--C-----------------T--------------------T--T---------------------------C----------------------------T--------A------------------------AAC-----------G-G--------------- 2025
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---A-A-GG--------------G---------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T--------C-----------------------------------G-----G-------------- 1933
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---A-A-GG--------------------------C---------------------------------------C----G-----------------------T--------A--------------G--G-----------------------G-------------- 1807
61_BC.CN.10.JL100010 ---A-A--G--------------T--------------------------------------C------------C----------------------T-----T--------A-----------G-----------------------------G-------------- 2044
O.BE.87.ANT70 ---AGGG-G-TACAG--A--------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A-----T--AC----C--C--T--A-----C--A-CCC-A--G---------C----A--------------A--------A----------- 2677
O.CM.91.MVP5180 ---A-GG---TACAG--A--------G--G--------T-----T--T--TC----G-----CA-A-----AGGAT-A--A--T--AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A--G--------GC----A--------------A--------A----------- 2652
O.CM.98.98CMA104 ---AGGG---TACAG--A--------G-----------T-----T-----T-----------CA-A-----AGGAT-A--------AC-------C--T--A---T-C--A-CCC-A----------G-C----A--------------A--------A----------- 2109
O.FR.92.VAU ---AGAG---TA-GG--G--------G--G--------T-----T-----TC-A---------A-A-----AGGAT-A-----T--AC-------C--T--A-----C--AACCC-A------------C----A--------------A--------A----------- 2189
O.GA.11.11Gab6352 ---AGG----TGCAG--AGT------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A-----T--A-----C-----T--A-----C--A--AC-A--G---------C----A--------------A--T-----A----------- 1834
O.SN.99.99SE_MP1299 ---AGGG---TAC-G--A--------G--G--------T-----T--T--T-----------CA-A-----AGGAT-G--------AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A------------C----A--------------A------A-A----------- 2676
O.US.10.LTNP ---AGGG---TACAG--A--------G--G--------T-----T--T--C------------A-A-----AGGAT-G-----T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G---------C----A--------------A------A-A----------- 2598
N.CM.02.DJO0131 ---AGG-----AG-T--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------A-----G-------------G---A----------- 2129
N.CM.04.04CM_1015_04 ---AGG-----AG-T--------G--G--------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--CC----------A--A--T------A-A--------------------A-----------------------A----------- 2128
N.CM.06.U14842 ---AGG-----AG-T--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------------G--------------G--A----------- 2130
N.CM.95.YBF30 ---AGA-----AG-T--------------------A--------T--T--T--A-----------T--A--C--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------A--------------------G--A----------- 2217
N.CM.97.YBF106 ---AGA-----AG-T--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--C--T--------A--------------------A-----G-------------GG--A----------- 2215
N.FR.11.N1_FR_2011 ---AGA-----AG-T--------------------A--------T--T--T--A-----------T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------A-------------------GG--A----------- 2024
P.CM.06.U14788 ---AGAC---T-TAT--R--T--------G--Y--A--C--A--A--T-----A---------A-T-----ATTA-----A--T-----G-G---C-----C-----C--A--A-TA-----------------AG-------------G--T-GG--G--G-------- 2094
P.FR.09.RBF168 ---AGAG---T-TAC--A--T--------R--C--A--C--A--A--Y-----A---------A-T-----ATTA-----A--T---C---G---C-----C---T-C--A--A-TA--------R-W-------G------W------G--T--G--A--G-M------ 2658
CPZ.CD.06.BF1167 --GA-A-C--TG-A-ACA-A----C--A-------A--C--A--A--T---------------G-T--A-GA--AC-------T---C-------C--T-----TA-AG-A--A-TA---AA---G--GC-C---GA------------G--T--G--A----------- 2725
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---A-A--GATA-CCA----T--------------A--C--------T-----A---------G-CC-A--AA-AT-A--G--T---C-------C--A--A--T--A--A--C--A---AA---GTTTC----------G-----C--G--C--G--A-----G----- 2165
CPZ.GA.88.GAB1 --GAGA----TAG----G-----------------A--------A--T---------------A-T-----A--AT-G-----T---C--GTG--C--A-----TT-A-----A-----C-----C-----G--A--------------T-----G--A--G-------- 2684
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 AATA-AG---TA-G--CC--T--C-----G--GGA------CC-A--T-----A--------CA-T--ACAA--AT-G--C--T-----------C--------TAAAG----AGTA---AA----G--C----A-A---C-----C--G--------A----------- 2264
CPZ.US.85.US_Marilyn ---AGA-----ACAG---T----T-----G-----A-----A--A--T--T-----C--G---A-T--A--A--A-----A--T--------------T--C---T-----A-A-------------G------A-----------------T-G---A--G-------- 2683
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B.FR.83.HXB2 ATTGACAGAAGAAAAAATAAAAGCATTAGTAGAAATTTGTACAGAGATGGAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAAAATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTATTTGCCATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGATTTCAGAGAACTTAATA 2793
Pol __L__T__E__E__K__I__K__A__L__V__E__I__C__T__E__M__E__K__E__G__K__I__S__K__I__G__P__E__N__P__Y__N__T__P__V__F__A__I__K__K__K__D__S__T__K__W__R__K__L__V__D__F__R__E__L__N__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -C------C-------------------AC---------------C--------------A------------------------------------------A-------T-----------------C--------------G-----------------G--C---- 2001
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ----------------------------AC-----------AT-----------------A--------------------------------------------------T--------------T--C--------------------------T--------C---- 1998
A1.ES.06.X2110 -C----------G---------------AC---------------C--------------A----------G-------------------------------A-------T-----------------C--C--------G-----------------------C---- 2031
A1.IT.02.60000 ---A-----G------------------AA----------GMT--A--------------A--------------------------------T-----------------T-----------G-----C-----------G-----------------G-----C---- 2798
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------------------------AC---------------A--------------A----------G---A---------------------------A-------A--------------T--C-----------G--------------------G--C---- 2161
A1.RU.11.11RU6950 ---A--------G---------------AC-----------AG-----------A-----A--------------------C-----------------------------T-----------G-----------G-----G-----------------G--G--C---- 2317
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----------------------------AC---C------G----A--------------A--------------------------------------------------T-----------------C--C-----------------------------G--C---- 2144
A1.SE.95.SE8538 ----------------------------AC------------------------------A--------------------C-----------------C---A-------T-----------------C-A--G------G--------------------G--C---- 1992
A1.TZ.01.A341 ----------------------------AC---G--------------------------A--------------------------C---------------A-------A-----------------C--------------------------------G------- 1995
A1.UA.01.01UADN139 ---A------------------------AC---C-------AG-----------------A------------G------------------------------------TT-----------G-----CT----G-----G-----------------G--G--C---- 1992
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---A------------------------AC------------------------------A--------------------------------T---------A-------T--------------T--C--------------------------------G--C---- 2142
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------------------------AC---------------A-----G--------A--------------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C---- 2234
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------------------------AC-----------A---A--------------------------------------------------C--------G-----T-----------------CGA---------------------------------C---- 2131
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------------------------AC-----------A---C--------------A--------------------------------------------G-----T-----------------C-----------------------------------C---- 1992
A2.CY.94.94CY017_41 ----------------------------AC------C----A---A--------------A-----------------------------------C--------G-----T-----------------C--------------------------T--------C---- 2150
B.AR.04.04AR143170 C-----------------------------------C--------A--------------A--------------------------------------------------------------------------------G---C------------------------ 1994
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R-----------------------------------G--G------- 2004
B.BR.06.06BR1119 ---------------------------------------------A--------------A--------------------------C-------TAC-C----------------------------------------A---------G----------------T-- 2210
B.CA.07.502_1191_03 ---------------------------------------------A-----------------------------------------------------------------------------G--------------------G------------------------- 2220
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---------------------------------------C-----AC-------------A------------------------------------------A----------------------TG-----------------A--A-G------------------- 2262
B.CN.10.DEMB10CN002 ---------------------------------------------A--------------A-------------------------------------------------------------------------------A----------------------------- 2165
B.CO.01.PCM001 ---------------------------------------------A--------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1998
B.CU.99.Cu19 ---------------------------------------------A--------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2340
B.CY.09.CY266 ----------------------------A----------------A--------------A--------------------------C-----------------------------------G--------A------------------------------------- 2010
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---------------------------------------------A-----------------------------------------C---------------A-------T---------------------------------------------------------- 2031
B.DK.07.PMVL_011 -------------------------C-------------------A--------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2158
B.DO.05.05DO_160884 -C----------R-----W------C----------C--------A--------------A-----Y----R---------------------------------------------------G--Y----M---------------G---------------------- 2004
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------------------------------------------A--------------A--------------------------------------------------T-----------------------------------------------G---------- 2155
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------------------A-------------A--------------A--------------------------------------------------------------------------------G---------------------------- 2039
B.GE.03.03GEMZ004 ---------------------------------------------A---------------------W-----------------------------------A-------------------------C-A-------------------------------------- 1989
B.HT.05.05HT_129389 ---R-----------------------R-----------Y-----A--------R-----A------------------------------------------------------------------------------------------------M----------Y- 1994
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------------------G-----------------R--------R-----A--------------------------Y---------------------------------------------------------C------------------------ 2001
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------------------------A----------C--------------------------C--------------------------------------------------------G---------------------------------------------- 2180
B.KR.12.12KYY10_10742 ---------------------G-----------------------A--------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2647
B.NL.00.671_00T36 ---------------------------------------------AC-------------A------------------------------------------A-------------------------C---------------------------------------- 2358
B.PE.07.502_2649_wg8 ---------------------------------------------A-----------------------------------------------------------------------------G--------------------------------T------------- 2214
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----------------------------A----------------A-----------------G---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2001
B.RU.11.11RU21n -C--------------------------A----------------A--------------A--------------------------------------------------T--------------------------------------------T------------- 2364
B.TH.07.AA040a_WG11 ------------G--------------------------------A-----------------G-----------C--------------------------------------------------------------------------------T------------- 2145
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------R--------------G-----R-----------R--------A-----A------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2013
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----------------------T-C--A----------------A-----------------------------------------------------------------T---------------------------------------------------------- 2792
B.UA.01.01UAKV167 ---------------------------------------------A--------------A----------G------------C-----------------------------------------------C----------------------------------T-- 2019
B.US.11.ES39_42 ---------------------------------------------A--------------A------G-------A-----------------T--------------------------------TG-------------G---------------------------- 2751
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------------------G---------------C--------A--------------A--------------------------------------------------T---------------------------------------------------------- 1995
B.YE.02.02YE507 ----------------------------A-------A---T----A--------------------------------------------------------------------------------T------------------------------------------- 2010
C.AR.01.ARG4006 ----------------------------AC----------GA---A--------------A------A----------------------T--T--C--------------T-----A--G--G-----------G-----------------------G-----C---- 1977
C.BR.07.DEMC07BR003 -C--------------------------AC--C-------GAT--A-----G-G------A--------------------------------T--C--------------------A--G--------------G-----------------------G-----C---- 2125
C.BW.00.00BW07621 ----------------------------AC--C-------GAT-----------------A------A-------------------------T--C-----G--------------A--G--G--------A--G--------------------T--G-----C---- 2146
C.CN.09.09YNLX133sg ------------G---------------AC-----------A---A--------------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C---- 1977
C.CY.09.CY260 ------------G-----------C---AY---C------GA---A--------------A--R---W-------------------------T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C---- 2016
C.ES.07.X2118_2 ---A--------G---------------AC--C-------GA---A--------------A------A-----G-------------------T--C--------------------A--G--G--------------------------------T--------C---- 2209
C.ET.02.02ET_288 ---A------------------------AC----------GAG--A-----G--------A--------------------------C-----T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C---- 1995
C.GE.03.03GEMZ033 ----------------------------AC--C-------GA---A-----G--------A------A-------------------------T--C--------------T-----A--G--G-----------G-----G-----------------G-----C---- 1974
C.IL.98.98IS002 ------------G---------------A-G--G------GA--G---------------A--------------------------C-----T--C--------------T-----A--G--------------G-----------------------G-----C---- 2127
C.IN.09.T125_2139 ------------G------------C--AC--C-------GAG--A--------------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--------------G-----------------------G-----C---- 2769
C.KE.00.KER2010 ---------G------------------AC----------GA---A-----G--------A------GA------------------------T--C--------------------A--G--------------G-----------------------G-----C---- 1974
C.MM.99.mIDU101_3 ---A--------G---------------AC--C-------GAG--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C--C- 2144
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----------------------------AC--C-------GA---A--------------A------A-------------------C-----T--C-----------------T--A--G--G--------A--G-----------------------G---------- 2773
C.SN.90.90SE_364 ----------------------------AC--C-------GA---A-----G--------A------A----------A--------------T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C---- 1962
C.SO.89.89SM_145 ------------G---------------AC--C-------GA---A-----G--------A------A-------------------------T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C---- 2014
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------T--G------------------AC--C-------GAG--T--------------A------A----------------------C--T--C-----------C--------A--G-----T--------G--------------------T--------C---- 2767
C.US.11.17TB4_4G8 ----------------------------AC--C-------GA---A--------------A--------------------------C-----T--C-----T--------------A--G--G-----------------------------------G-----C---- 2144
C.UY.01.TRA3011 ----------------------------AC--C-------GAC--A-----G--------A------A-------------------------T--C--------------T-----A--G--G-----------G-----------------------G---------- 1965
C.YE.02.02YE511 ----------------------------AC----------GA---C-----G--------A--G---A----------------G--------T--C--------------------A--G--------------G-----------------------G-----C---- 1968
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ----------------------------AC--C-------GA---------G-----G--A------A----------------G--------T--C--C-----------------A--G--G-----------G--------------G--------G--G--C---- 2756
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------------G---------------AC--C---A---GAC--A--------------A------A-------------------------T--C------A----C--------A--G--------------G-----------------------G-----C---- 2142
D.CD.83.ELI ----------------------------AC---------------T--------------A----------G-------------------------------A----------------------------C--G---------------------------------- 2339
D.CM.10.DEMD10CM009 ----------------------------AC---------------A--------------A----------GG--------------------T---------A-------T-----------------------G---------------------------------- 2168
D.CY.06.CY163 ------------------------G---AC---------------T--------------A----------G---------------------T-----------------T--------------------G--G-----G-----------C---------------- 2001
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------------------------AC-C-------------A-------TA-----A----------G------------------C------------A-------------------------------G---------------------------------- 2143
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------AC------------------------------A----------G---------------------------A-----------------------G-----------G---------------------------------- 2752
D.SN.90.SE365 G--A-----------------G------AC---G-----------A--------------------------------------------------------TA-------T-----------------------G-----------------------------C---- 2810
D.TD.99.MN011 ----------------------------AC---------------A--------------A----------G-------------------------------A-------T-----------------------G--------------------T------------- 2017
D.TZ.01.A280 G------------------------C--AC---------------A--------------A----------G-------------------------------A-------T-----------------------G---------------------------------- 1994
D.UG.11.DEMD11UG003 -------------------------C--AC---------------T--------A-----A----------G-------------------------------A-------------------------------G-----------------------G---------- 2148
D.YE.02.02YE516 ----------------------------A----------C-----A--------------A----------G---------------------T-----C---A-------T-----------------------G--------------------T------------- 2004
D.ZA.90.R1 ------------------------G---AC---------------A--------------A------------------------------------------A------------------------------------------------------------------ 2139
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -------------------------C--AC------A----A---A--A-----A---A-A---------------A----------------T--------T--------T--------------------------------G-----------T------------- 1896
F1.AR.02.ARE933 ----------------C----G------TC------A----TT--A--------A-----A---------------------------------N----------------T-----------------------------G-----------C---------------- 2087
F1.BE.93.VI850 ---------------G------------AC------A---CT---A--------A-----A----------------------------------------------------------------------G---------G----------------A----------- 2130
F1.BR.07.07BR844 ----------------------------A-G-----A--------A--------A-----A--G-------G---------------------------------------A------------A---------G------------------C-----G---------- 2574
F1.CY.08.CY222 -------------------------C--AC------A--------A--------A-----A--------------------------------------------------T-----------------C--------------------------T------------- 1986
F1.ES.11.DEMF110ES001 ------------G-----------------------A--------T--------A-----A----------G---------------------------------------------------------------------G--------------T--G---------- 2129
F1.FI.93.FIN9363 ----------------------------AC---G--A--------T--------A-----A----------G---------------------------------------------------------------------G--G--------------------C---- 2122
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------G---------------C--AC------A--------T--------A-----A--G---------------------------------------A----------------------------------------------------T------------- 1995
F1.RO.96.BCI_R07 ------------G---------------AC------A---G----C--------A-----A--------------------------C-----------------------------------G-----------------G--------------T------------- 2817
F1.RU.08.D88_845 --------------------TG---C--AA------A--------A--------A-----A-----------------------------------------------------------------T---T-------------------------------------C- 2252
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------------------------AC---------------A--------------A----------G---------A-----------------------------------------G---------------------C-------------G---------- 2140
F2.CM.97.CM53657 ----------------------------AC------C-----------------A-----A--------------------A-----------------------------------------G---------------------------------------------- 1983
G.BE.96.DRCBL ------------G---------------AC-----------AT-----------------A-----------G--------------C-----T--C------A------------------------------G------------G--------------G--C---- 2757
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------G------------------AC------------------------------A----------G---------------------T--C------A-------T-----------------------------------------C--------G--C---- 2174
G.CN.08.GX_2084_08 ----------------------------AC---------------A--------------A-----------------------------------C--------------------------------------------------G-----------------C---- 2033
G.CU.99.Cu74 ---A--------G---------------AC---C------G----T--------------A--G--------------------------------C------A-------------A--G-----------------------------------------G--C---- 2397
G.ES.09.X2634_2 ---A--------G---------------AC---------------A--------------------------------A-----------------C------A-------------------------------------------G-----C--------G--C---- 2276
G.GH.03.03GH175G ------------G---------------AC-----------A---C--------------A--------------------------C--------C--------------------------------------------------------------------C---- 2833
G.KE.09.DEMG09KE001 ------------G--G-----G------AC---------------A--------------A---------G--------------------------------A-------------------------------G--------------------------G--C---- 2168
G.NG.09.09NG_SC62 -------A----G------G--------AC-----------TG--A--------------------------------------------------C--G---A-------------------G--------------------G--G--------------G--C---- 1985
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B.FR.83.HXB2 ATTGACAGAAGAAAAAATAAAAGCATTAGTAGAAATTTGTACAGAGATGGAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAAAATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTATTTGCCATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGATTTCAGAGAACTTAATA 2793
Pol __L__T__E__E__K__I__K__A__L__V__E__I__C__T__E__M__E__K__E__G__K__I__S__K__I__G__P__E__N__P__Y__N__T__P__V__F__A__I__K__K__K__D__S__T__K__W__R__K__L__V__D__F__R__E__L__N__
G.PT.x.PT3306 ------------G---------------AC---------------A--------------A--------------A-----------------T--C------A-------------------G-------------------G------------------G--C---- 2733
G.SE.93.SE6165_G6165 ----------------------------AC-----------A---A------G-------A-----------------------------------C------A-------------------G-----------------------G--------------G--C---- 2190
H.BE.93.VI991 -C--------------------------AC----------TT---A--------------T--------------A-----C--G-----------C------A-------------A--G--GA---------G---------------G------------------- 2182
H.BE.93.VI997 ------------G---------------AC-----------TG--A--------------A--------------A--------G-----------C------A-------------A--G--G--------------------------G--------------C---- 2117
H.CF.90.056 ----------------------------ACG-----------------------A-----A-----C----G---A--------G----------GC------A-------------A--G--G--T-----------------------G--------------C---- 2140
H.GB.00.00GBAC4001 ------G---------------------AC---------------A--------------A----------G---A--------G-----------C------A-------T-----A--G--G--------------------------G-----------G--C---- 2311
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------AG----------G--------AC-C--------GA---A--------------A--------------------------------T--C--------G---------------------------------------.----------T--G--G--C---- 1987
J.CM.04.04CMU11421 ---------R------------------AC----------TT---A--------------A-----------------R--------------T--C--------G--------------------------------------------------T--------C---- 2299
J.SE.93.SE9280_7887 ----------------------------AC-C--------G----A------G-------A----------G-G-------------------T--C-----------------------------------------------------------T--------C---- 2107
J.SE.94.SE9173_7022 ----------------------------AC-C--------G----AC-----G----G--A----------G---------------------T--C--C--------------------------------------------------------T--------C---- 2108
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------------------------G-----------A--------A-----A-----------------------------------C--C-----G----------------------------------T---------------T--------C---- 1989
K.CM.96.96CM_MP535 ---A------------------------AC---------------A--------A-----A-----------------------G--------T--C--------G--------------------------------------------------T--------C---- 1989
01_AE.AF.07.569M ----------------------------AC-----------A---AC----GGC------A-----C------------------------------------A-------T-----------G-----C--C-----------------------------G------- 1999
01_AE.CN.10.CYM059 ----------------------------AC-----------AG--A------G-------A--G--------------------G--------T-----------------T-----------G-----C--C--------G---C----------------G--C---- 2253
01_AE.HK.04.HK001 ----------------------------AC-----------A----------G-------A--G--C--------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C---- 2155
01_AE.JP.x.DR0492 ----------------------------AC-----------A----------G-------A-----C--------------------------------------------T-----------GA----CGAC-G------G--------------------G--C---- 2805
01_AE.TH.04.BKM ---A-----------G------------AC-----------A----------G-------A-----C--------------------------------------------T-----------G-----C--C-----------------------------G--C---- 2745
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ------------G---------------AC-----------A----------G-------A-----C------------------------------------A-------T-----------G--TG-C--C--------G-----------C--------G--C---- 2214
01_AE.TH.90.CM240 ----------------------------AC-----------A----------G-------A-----C--------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C---- 2367
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------------------C---AC-----------A------------------A-----C--------------------------------------------T-----------G---G-C--C--------G--------G--C--------G--C---- 2048
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------------------G-----------G--------------------A-----A-----------------------------------C-----------------------G-----T------------------------------------T-A---- 2160
02_AG.ES.06.P1261 ----------------------------AC---T--------------------------A--------------------------------------------------------------G--T-----------------------------------G--C---- 2230
02_AG.FR.91.DJ263 ---------G------------------AC------C-----------------------A--------------------------------------------G----G---------G-G---T--------------------------------------C---- 2141
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------------------------GAC---G------TT---A--------A-----A-----------------------G------------------A----------------------TG-------------------------C-----------C---- 2817
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----------------------------C-A-C------G-------------------A--------------A--A-----------------------------------------------T--------------------------------G--------C- 2458
02_AG.LR.x.POC44951 ----------------------------AC---C------G-------------------A--------------------------C--------------------------------------T-----C--------------------------------C---- 2788
02_AG.NG.x.IBNG ----------------------------AC---C--------------------------A-----------------A--------------------------------------------G--T--------------------------------------C---- 2318
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------------T----GCAT---AC---C------G-------------------A--------------------------------------------------T-------G------T-----A--------------------------------C---- 1990
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----------------------------AC---------------A-------G------A------------------------------------------A----------------------TG------------------------------------------ 1990
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---A--------G---------------AC---C-------AG-----------------A-------------------------------------------------------------------------------------------G----------------- 2019
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------------------C---AC---G--A--------C--------------C--G---------------------------------------A-------T-----------------C-----------------------------------C---- 2159
05_DF.BE.x.VI1310 ---A------------------------AC---------------T--------------A-----C----G---------------C---------------A-------------------G----------GG---------------------------------- 2175
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------G--G------------AC-----------A---A--------A-----A--------------------------------------------------T--------------T------------------------------------------- 2821
07_BC.CN.98.98CN009 ------------G---------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C---- 2125
08_BC.CN.06.nx2 ------------G---------------AC--C-------GAT--A--------------A------A----------------C-----------C------A-------------A--G--G-----------G--------G--------------G-----C---- 2727
09_cpx.GH.96.96GH2911 C---------------------------AC----------G-------------------A--------------------------------T-----------------T-----------G-----C-----G---------------------------------- 1995
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 G-----------G------------C--AC-----------A---A--------------A--------G-GG--------------------T---------A-------------------------------G---------------------------------- 2172
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------------------------AC------C--------A--------------A--------------------------C-----T--C--------G-----T-----------------C--------------------T-----T--------C---- 2157
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------------------------AC------A--------A--------A-----A--------------------------------------------------------------------------------G---------------------------- 2798
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------------------------AC------C----A---A--------------A-----------------A--------------T--C--------G-----T---------------------------------C----T-----T--G-----C---- 2198
14_BG.ES.05.X1870 ----------------------------A----------------A-------G------A-----------------A-----------------C--C---A----------------------------------------------------------G--C---- 2260
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------------------------AC-----------A----------G-------A-----C------------------------------------A-------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C---- 2192
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------------------------AC-----------A---A-----------G--A--G--------------------------------C--------G-----T-----------------C---------------C-------------------C---- 2156
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------------------------A--------A--------A-----A------------------------------------------------------------------------------------C------------------------ 2007
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------G------------AC------A-----------------------A-----------G-----------------------C--C---A------------------------------------------------------------------ 2098
19_cpx.CU.99.CU7 ----------------------------AC---------------T--------------A--------C--------------G--------T---------A-------------------------------G-----------G---------------------- 2019
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------------------------------------A--------------A-----------------------------------C-----------------------G-----------------------------------------G--C---- 2259
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------------------AC-----------TG--T--------------A----------G-------------------------------A-------T-----------G--------C--G---------C-------C---------------- 1998
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------------G-----------T---AC-----------A------------------A-----------G-----------G------------------A-------T-----------------C-----------------------------------C---- 2001
23_BG.CU.03.CB118 ---------------------------------------------AT-------------A-----------------------------------C--------------------------GA----------G-----------------------G---------- 2236
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------G-----------------------------------A--------------A--G--C-----------------------------C--------------------------------------G-----------------------G-----A---- 2244
25_cpx.CM.02.1918LE ------------G---------------AC-----------AT--T--------------A----------G---A-----------------------C---A----------------G-----T-----------------------------------G--A---- 2001
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -C-----------------------A--AC------A----AT--A--------------A------------G-------A--------------C------A-------T-----------------C--------------------------T-----G--C---- 2798
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------------------------------------------A--------------A----------G---------------------T--C--A-----G----------G---------------------------------T-----T--G-----C---- 2784
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------------------------C--------A-----------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------G------- 2159
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------------------------A-G-----C--------A-----------------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------- 2194
31_BC.BR.04.04BR142 ------------G---------------AC-----------AT--A-----G-G------A--------------------------C-----T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C---- 2265
32_06A1.EE.01.EE0369 ------------G-------G-------AC---------------A--------A-----A------------------------------------------A-------T-----------G--T------------------------------------------- 2428
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------------------------A-------C--------A-----------------------------------------------------------------------------G-----C--------------G-----G-----T------------- 2094
34_01B.TH.99.OUR2478P G----------------------------C----------G----A--------------A------------------------------------------A-------T-----------G-----C--A--------G--------------------G--C---- 1995
35_AD.AF.07.169H ----------------------------AC---------------A--------------A--------------------------C---------------A-------T-----------G-----C--------------------G-----T--------C---- 1993
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------------------------C--AC----------G-------------A-----A--------------------------------------C----------------G---------T--------------------------------------C---- 1998
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----T-------G---------------AC---------C-AT--A--------------A----------G-G-------------------T--C------A----------------------------------------------------------G--C---- 1983
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------C---------------------A-G-----A---G----T--------A-----A------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2216
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------------------C-----------G-----T-A---G---CT--A---------------------------------------------------------------------------------------A-G---C--------------- 2270
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------------------AC------A--------A--------A-----A--------------------------------------------G-----T-----------GA---------G----------------------------------- 2276
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------------------AA------A--------A-----G--A-----A--------------------------------------------G-----T-----------------------------G---------------------------- 2331
43_02G.SA.03.J11223 --------C---G---------------AC----------TT------------------A-----------------------------------C------A----------------------------------------G--G-----------R--G--C---- 2318
44_BF.CL.00.CH80 --------G-------------------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------C--------G---------------------------- 2235
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------------------------AC------------------------------A-----------G------------------------------A-------------------GA-T------------------------------------------- 2779
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------A-----------------AC------A---G----A--------A-----A--G---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2231
47_BF.ES.08.P1942 ---A--G---------------------A-------C--------A--------------------C-----------------------------------------------------------------A-----------------------T------------- 2232
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------------------------A-G--------------A--------------A--------------C-----------------T-----------------------------------C--------------------------T------------- 1998
49_cpx.GM.03.N26677 ----------------------------AC---------------A--------------A-----------------------------------------------------------------T------------------------------------------- 2216
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------------G--------------------------------A--------------A------------------------------------------A-------T-----------G-----------------------------------------G---- 2000
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----------------------------A----------------A--------------A--R-----------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C---- 2107
53_01B.MY.11.11FIR164 ----------------------------AC-----------A----------G-------A-----C--C---------------------------------A-------T-----------G--TG----C--------G--------------------G--C---- 2133
54_01B.MY.09.09MYSB023 T---------------------------A-------------C--AC----------------------------------------------------------------------------GA---------G---------------------T------------- 2195
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----------------------------AC------C----A---A------G-------A-----C--------------------C-----------------------T-----------------C--C--------G-----------C--------G--C---- 2103
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------------G---------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T---------A-------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C---- 1977
61_BC.CN.10.JL100010 ------------G-----------G---AC--C-------GAT--A--------------A--G---A-------------------------T--C------A-------T-----A--G--G-----------G--------------------T--G-----C---- 2214
O.BE.87.ANT70 CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----TG-------------------G--------T--G---T-A---- 2847
O.CM.91.MVP5180 CC-AT-TAG---G------G-----C--ACT-C---A---CA---A------C-------A-----C----G---A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T-----A--G-----T--C-----G-----------G-----C---------T-A---- 2822
O.CM.98.98CMA104 CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG---------C-A-----A----------G-G-A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T-----A--G-----T--------G--------------------T------T-A--C- 2279
O.FR.92.VAU CC-AT-CAG---G------G----CC-GAC------A----A---AT-----C----G--A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----TG-A-----G-----------G-----C---------T-A--C- 2359
O.GA.11.11Gab6352 CC-AT-TA-----------G----C---AC--C---A---CAG--AT-----C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----C--TA-C-----T-----A--G-----T--------G--------------------T--G---T-A--C- 2004
O.SN.99.99SE_MP1299 CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----T--C-----G--------GC-G-----C--T--G---T-A--C- 2846
O.US.10.LTNP CC-AT-TAG---G------G----C--GAC--C---A--CCGG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----C--TA-------T--------G-----T--------G-----------------C--T--G---T-A--C- 2768
N.CM.02.DJO0131 T-------C----------G-G------AG-C--------G----A------C-------A--------T-G---A--------------------C------A-C-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A---- 2299
N.CM.04.04CM_1015_04 T-------C----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A-----------------T--C------A-T-----T----GA--G-----T--C--C------------------------------T-A---- 2298
N.CM.06.U14842 TC------C------G---G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A--C- 2300
N.CM.95.YBF30 T------AC----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A---- 2387
N.CM.97.YBF106 T-------C----------G-G------AG---------------A--------A-----A--------T-G---A-----------------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A---- 2385
N.FR.11.N1_FR_2011 T-------C----------G-G------AG---------------A-----------------------T-G---A-----------------T--C------A-W-----T----GA--G--R--T--C-----------------G---------------T-A---- 2194
P.CM.06.U14788 C---T--A-G---------G----T---AG--CC--C---CA----------C-------A-----AA-------------------------T--C--C--CA-T-----A-----A--G-----TG-C-GC--G-----G-----------C-----------A---- 2264
P.FR.09.RBF168 C--RT--A-R---------G----T---AG--ST------CA----------C-------A-----AA-M-----------------------T--C--C--CA-C-----A-----A--G-----T--C-GC--R-----G---------K-C-----------A---- 2828
CPZ.CD.06.BF1167 -C-AT-CAG---G-----TG----CC--AC----------GA-A-TT-AAG-GCA-----------CATTG--G-A--A-----C-----T-----------CA-C-----T--T--A--G-----------A-----------------------T-----G--C---- 2895
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 TC--T--A-----------G-G------ACT-----A----A---A--------------A--------------A-----A--------T--------A--TA-T-----A--T--------G-----C--C------------C-T--T------------------- 2335
CPZ.GA.88.GAB1 C--AT---C---------T-----C---AC----------CA---A--------------------A--G-----A--A-----------------------TA-T-----A--C--A--G--------------------------------C-----------A---- 2854
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 TC--T-TA----G-----TG----C---AC------A----GTACTT-A-----------A-----C--TGCC--A--A--A--------T--------A--CA-------A--C--------G---TC-T----------G--G-----G--C---------T-A---- 2434
CPZ.US.85.US_Marilyn --------C---------T--G------AC---------CCA---A--------A-----A--G---A---G-G-A-----A--------T--------A---A-T-----T--C--A--G-----T--C-----------------------C--T------T-A---- 2853
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B.FR.83.HXB2 AGAGAACTCAAGACTTCTGGGAAGTTCAATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTAAAAAAGAAAAAATCAGTAACAGTACTGGATGTGGGTGATGCATATTTTTCAGTTCCCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTATACTGCATTTACCATACCTAGTATAAACAATGAG 2963
Pol K__R__T__Q__D__F__W__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L__K__K__K__K__S__V__T__V__L__D__V__G__D__A__Y__F__S__V__P__L__D__E__D__F__R__K__Y__T__A__F__T__I__P__S__I__N__N__E_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -A--------------T--------G--------G-----G-----A--G--CC----------------------------A--------G--C--------------G--T---------A----T--A-----------G--C-------------C---------- 2171
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -A--------G-----------------G-----G-----G-----A--G--T-----------------------------A--------G--------------------T---C----GAG------A-----------G--C------------------------ 2168
A1.ES.06.X2110 -A-----------T--T-----------------------------A--G--CC----------------------------A--------G--C-----------------T------A-------T--A-----------G--C------------------------ 2201
A1.IT.02.60000 -A--------G-----T-----------------------------M--G--T-----------------------------R-----R--A--------------------T---------RG---Y--R--------------C--T----------Y---------- 2968
A1.KE.11.DEMA111KE002 -A-----A--------T-----------------------G-----G--G--C-----------------------------A--------G--C-----------------T--------------T-----A-------------------------C---------- 2331
A1.RU.11.11RU6950 -A--------G-----T------------C----------C-----A--G--T-----------------------------A--------G--------------------T---------AG------A--------------C--T-----A----A---------- 2487
A1.RW.11.DEMA111RW002 -A--------G-----------------G--------C--------A-----T-----------------------------A--------G--C-----------------T----------GT--T--A-----------G--C------------------------ 2314
A1.SE.95.SE8538 -A--------------T--------C--------------G-----A--G--CC-------------------------------------G--C-----------------T--------GAG---T-----------C--G--C--------C----C---------- 2162
A1.TZ.01.A341 -A-----A--------T-----------------------G-----A--G--CC-------------------------------------G--C-----------------G--------------T--A-----------G--C-------------CC--------- 2165
A1.UA.01.01UADN139 -A--------G-----T-----------------------C-----A-----T-----------------------------A--------G--------------------T---------A-------A--------------C--T-----A-----------C--- 2162
A1.UG.11.DEMA110UG009 -A--------------T-----------------------G-----A--G--C-----------------------------A--------G-----C-----------------G------AG---T--A--------------C-------------C---------- 2312
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -A--------------------------------------------A-----T-----------------------------A--------G--C-----------------T--------------T--A--------------C-------------C---------- 2404
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------------------------G--------------C--A--G--A---------------------------T-A--------G--C-----------C------C--C----------------A-----------C------------------------ 2301
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------------------------G-----------------A-----A-----------------------------A--------G--C-----------C---------T-------------A--A--------------A--------------------- 2162
A2.CY.94.94CY017_41 ----------------------------G-----------------A-----A---------------G-------------T--------G--C-----------C---------C-------------A--A-----------C-------------CC--------- 2320
B.AR.04.04AR143170 ----------------T--------C--G-----------------------A---------------------------------------------------------------------AG---------------------------------------------- 2164
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------------------------------------------M------------------------------------------------------------------------A----A-----------------------Y----------C---------- 2174
B.BR.06.06BR1119 ----------------------------------------------T--------------------------------------------------------------G------C----------T--------------------------C----C---------- 2380
B.CA.07.502_1191_03 ----------------------------------------------T------------C----------------------------------------C--------------GT-----------------------------------------GC---T------ 2390
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------------------------------------------------G----C----------C-----------------------A-----------------------------------------A----------------------------C---------- 2432
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------------T-----------------------------T--------------------------G--------A------------------------------------A-------------------------------------------------- 2335
B.CO.01.PCM001 ----------------T--------------------------------------------------------------------------G-----T--------------------------T--------A-----------------------C------------ 2168
B.CU.99.Cu19 ----------------------------------------------------------------C------------------------------------------------------A----A-----A----------------------------C---------- 2510
B.CY.09.CY266 -A-AG--C-----T---------------------------------------C-------------G--------------A------------------------------C----CCC------------A--------------T-----C--------------- 2180
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---A-------------------A-------------------C--G-----------------------------------A-----A-----------------------------------T--------------------C------------------------ 2201
B.DK.07.PMVL_011 ---A------------T-----------------G-----------------------------------------------A---------------------------------C------------------------------------------C---T------ 2328
B.DO.05.05DO_160884 -A--------------------------R-----------------TK-------------------G------------T--------------------------------------A-R------------------------------------------------ 2174
B.ES.10.DEMB10ES002 ----G-----------------------------------------T--------------------------------------------------------C------------C----------------------------C-------------C---------- 2325
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------------------------------T--G-----------------------G---------------------------------------------A-------------A------------------------------------ 2209
B.GE.03.03GEMZ004 -----------------------------------------------T-G--A--------------------G--------------------------C--C--------------------A-----A--------------C--T----------C---------- 2159
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------------------------TK-------------------------------------------------------Y--------T------A----------------Y--------Y------------------------ 2164
B.JM.05.05JM_KJ108 -A---------------------------------------------------Y-----------------------------------------------------------------A-------------A-----A--------T-----A--------------- 2171
B.JP.12.DEMB12JP001 -A--------------------------------------------T--------------------------------------------A---------------------------A----T--T--A--A--------------------C---T----------- 2350
B.KR.12.12KYY10_10742 -------------T--------------------------------A------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2817
B.NL.00.671_00T36 -A-----------------------------------------C--T--G-----------------------------------C---------------------------------A---------------------------------------C---------- 2528
B.PE.07.502_2649_wg8 -------------T----------------------------------------------G---------------------------A------------------------------A----A--T--------C-----------------C--------------- 2384
B.PY.03.03PY_PSP0115 -R---------------------------------------------T-------------------------------------------A-----------C---------------A----------------C--------------------------------- 2171
B.RU.11.11RU21n -------------------------------------------C--A-----------------T--------G--------A------------------------------------CC---T-----A----------------------------C---------- 2534
B.TH.07.AA040a_WG11 -A---------------------A----------------------T-----------------------T--------C------A-A--------------C--------T------A--------------------------------------G----------- 2315
B.TT.01.01TT_CRC50069 -A--------------------------------G------------------C----------G---------------T-------------------Y------------------A----A-----------------------T----------C---------- 2183
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------A----------A--------------------------------------- 2962
B.UA.01.01UAKV167 -------C--------------------------------------T-----------------------------------------------------C-----------------CA----------------C-----------------C--------------- 2189
B.US.11.ES39_42 -----------------------A----G-----G-----G-----T--------G--------------------------------------------------------T------CCG-----------A------------------------------------ 2921
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------------------------------------------C--------------------------------------A------------------------------------A----A--------------------C-------------C---------- 2165
B.YE.02.02YE507 -------------------------C--G------------------T---------------------------------------------------------------------------CA-----A-----C--------C--T---------T----------- 2180
C.AR.01.ARG4006 -A--------G-----T--------C--------G--------C--A--------------------------G-----------C-----G-----------------A--T--------------T-----A-----------C-----------------------A 2147
C.BR.07.DEMC07BR003 -A--------------T-----------------G--------C--A--------------------------G-----------------G-----------------A--T---C-----AG---T--A--A-----------C-----------------------A 2295
C.BW.00.00BW07621 -A--------------T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------TC--------A-T--------A-----------C-----------------------A 2316
C.CN.09.09YNLX133sg -A--------------T--------------------------C--A-----------G--------------G--------A--------G--------------------T---T----------------A-----A-----C-----------------------A 2147
C.CY.09.CY260 -A--------------T--------------------------C--G--------G-----------------G-----G--A--------G--------------------T----------R---------A-----------C----------------------CA 2186
C.ES.07.X2118_2 -A--------------T-----G--------------------C--A--------------------------G-----------C-----G--------------------T---------AG------A--A--C--------C------------------------ 2379
C.ET.02.02ET_288 -A--------------T-----------------G--------C--A--------------------------G------T-A-----A--G-----------C--------T---------AG---------A--C--------C-------------C---------A 2165
C.GE.03.03GEMZ033 -A--------------T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------C--------C--T--------------T-----A-----------C-----------------T-----A 2144
C.IL.98.98IS002 -A--------------T--------C--------G--------C--AT-------------------------G--------A---A----G-----------C--------T--------GAG---------------------C-----------------------A 2297
C.IN.09.T125_2139 -A-----------T--T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------T---T----------------A--------C--C-------------C---------A 2939
C.KE.00.KER2010 -A--------------T-----G--------------------C--A--------G-----------------G-----------------G--------------------T------A--A----------A-----------C-------------G---------A 2144
C.MM.99.mIDU101_3 -A-----------T--T----------T---------------C--A--------------------------G-----G-----------G--------------------T---T----------------------------C-----------C-----------A 2314
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -A--G-----------T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------T------A----T--------A-----------C-----------------------A 2943
C.SN.90.90SE_364 -A-----------T--T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------T----------G---------A-----------C-----------------------A 2132
C.SO.89.89SM_145 -A-----C--------T-----G--------------------C--A--------------------------G-----------------G-----------C--------T----------G---------A-----------C-------------C---------A 2184
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -A--------------T--------------------------C--A--------G--G--------------G--------A--------G--------C-----------TC----------T--------------------C-----------------------A 2937
C.US.11.17TB4_4G8 -A--------------T-----------------G--------C--A-------------------G------G-----------------G-----------C-----G--T---------AG---------A-----------C-----------------------A 2314
C.UY.01.TRA3011 -A-----------T--T-----------------G--------C--A--------------------------------------------G-----------------A--T--------------T-----A-----------C-------------C---------A 2135
C.YE.02.02YE511 -A--------------T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------A------A----A--------A-----------C-----------------------A 2138
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -A--------------T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------T---T----------------A-----------C-----------------------A 2926
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -A--------------T--------------------------C--A-----------------------------------A-----A--G--------------------T---------AGT--------A-----------C-----------------------A 2312
D.CD.83.ELI -------------T--------------------------G-----T------C-G--------------------------------------------------------------------T--T-----A-----C--C---------T----------------- 2509
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------------------C--------------------T------C-G-----------------------G------A-A-----------------------A------A----A--T--A-----C--A-----C-------------C---------- 2338
D.CY.06.CY163 ----------------------------------------------G------C-G--------------------------------A-----------------------------------T--T--------C--------C-------------C---------- 2171
D.KE.11.DEMD11KE003 -------------------------G---C----------------T-----A--------------------------------------------------C------------T----------T--A--A--C--------C------------------------ 2313
D.KR.04.04KBH8 -A--------------------------G-----------G--C--T------C-------------------------------------------------C-----------------------T--A--------C-----C--------------C--------- 2922
D.SN.90.SE365 -A--------G-----------------------------G-----A--G--T--G-----------G--------------A---------------------------------C-------T--T--A-----------------T----------C---------- 2980
D.TD.99.MN011 ----------------------------------------G-----T------C-G-----------------G--------A---A-A-------------------------------C---T--T--A--A--C--------C--T--------------------- 2187
D.TZ.01.A280 -------------T---------------C----------G-----T------C--------------------------T-------------------C------------------A----T--T--A--------------C-----------C-C---------- 2164
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------------------------C-------------C--T------C-------------G------------------------------------------------------A----T--A--A-----------C--T--------------------- 2318
D.YE.02.02YE516 ----------------------------------------------T------C-G-----------------G-----------------------C--------------T---------AGT--T--A-----C--------C-------------C---------- 2174
D.ZA.90.R1 ----------G--T--T--------A--G-----------G--C--T------C-G------------------------------------------------------------TG---------T------------------------------------------ 2309
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -A-----------T--T------------C--A-------------T---AA---------------G--------------------A-AA---------------------------A-G--G-----------C---------------------G-C------A-- 2066
F1.AR.02.ARE933 -A-----------T--T-----G-----------------------T-----A--------------G-----------------------G-----------------------------G--T-----------C--------C------------G-C--------- 2257
F1.BE.93.VI850 -A-----------T--------G-----------------------T--------------------G-----------------------G---------------------------A-G--T----A------C--------C------------G-C--------- 2300
F1.BR.07.07BR844 -A-----------T--T-----G-----------------G--C--T-----------------C--G---------A----A--------G---------------------------A-G--T-----------C--------C------------C-C--------- 2744
F1.CY.08.CY222 -A-----------T--T-----------------------------T--------------------G------------T----------G--------------------T------A-G--G--------A--C-----------T---------C-C--------- 2156
F1.ES.11.DEMF110ES001 -------------T--T-----G--------------------C--T-----T--------------G---A-------------------G-----------C---------------A-G--G-----------C--------C------------C-T--T------ 2299
F1.FI.93.FIN9363 -A-----------T--T-----G-----------------------T--------------------G-----------------------G---------------------------A----T-----------C--------C------------G-C--------- 2292
F1.FR.96.96FR_MP411 -A-----------T--T-----------------------------T--------------------G--------------A--------G---------------------------A-G--G-----------C--------C------------C-C--------- 2165
F1.RO.96.BCI_R07 -A--------G--T--T-----------------------------T--------------------G------------T----------G---------------------------A-G--G-----A--------------C------------C-C--------- 2987
F1.RU.08.D88_845 -A--------G--T--T--T--G-----------------------T--------------------G-----------------------G--------------------T------A-G--G-----------C-----------------------C--------- 2422
F2.CM.10.DEMF210CM007 -A-----------T--T-----G------C-------------C--G--------------------------------------------G--------------------T------A-G--G--T--A-----C--------C--------------C--------- 2310
F2.CM.97.CM53657 -A-----------T--T-----G--------------------C--T-----------------------------------A--------G---------------------------A-G--G-----------C--------C--------------C--------- 2153
G.BE.96.DRCBL -A--G-----------------G--C-C------------T-------GG---------C------G---------------A--------G--------------------T---------A----T--A--A-----------C--T----------C---T------ 2927
G.CM.10.DEMG10CM008 -A--------------------G--C--------------T-----T--G---------C----------------------A--------A-----------------C--T---------AGT--T--A--------------C--T---------G----T-----A 2344
G.CN.08.GX_2084_08 -A--------------------G--C--------T-----T--------G----------------G---------------A--------A------------------------------A-T-----A--------A-----C--T--------------T------ 2203
G.CU.99.Cu74 -A--------------T-----G--C--------------T--C-----G--------------------------------A--------G---------------------------A-------T--A--------------C--T--------C-C---T------ 2567
G.ES.09.X2634_2 -A--------G-----------G--C--------------T-----------T-----------G-----------------A--------G--------C--------G------------AG---T--A--A-----------C--T--------------T----C- 2446
G.GH.03.03GH175G -A-----------------------C--------------T--------G-----G----------G---------------A--------A--------C---------------------AG---T--A--------------C--T--------------T------ 3003
G.KE.09.DEMG09KE001 -------C--------------G--C--------------T--------G--T-----------------------T-----A--------G--------C---------------------AG---T--A--------A-----C--T---------G----------- 2338
G.NG.09.09NG_SC62 -A--------------------G--C--------C-----T--------G---------------------A----------A--------A------------------------------A----T--A--------A-----C--T--------------T------ 2155
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B.FR.83.HXB2 AGAGAACTCAAGACTTCTGGGAAGTTCAATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTAAAAAAGAAAAAATCAGTAACAGTACTGGATGTGGGTGATGCATATTTTTCAGTTCCCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTATACTGCATTTACCATACCTAGTATAAACAATGAG 2963
Pol K__R__T__Q__D__F__W__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L__K__K__K__K__S__V__T__V__L__D__V__G__D__A__Y__F__S__V__P__L__D__E__D__F__R__K__Y__T__A__F__T__I__P__S__I__N__N__E_
G.PT.x.PT3306 -A--------------------G--C--------------T------T-G-----------------------------G--A--------G--------C--------G------------AG---T--A--------------C------------T----T------ 2903
G.SE.93.SE6165_G6165 -A--------------------G--C--------------T-----T-----------------------------------A--------G-----------------------------------T--A--------------C--T--------------T------ 2360
H.BE.93.VI991 -A-----------------------A--G-----------------A--------------------G------T----------------G-G---------------C--T---C----------------------------C-------------C---------- 2352
H.BE.93.VI997 -A--------------------------G-----------------A---------------------------T----------------G-----------------C--T------A-------------------------------------------------- 2287
H.CF.90.056 -A--------------------------G--------------C--A---------------------------T----------------G-----------------C--T------A----A-----A--------------C------------------------ 2310
H.GB.00.00GBAC4001 -A--------------------------GC-------------C--A-----------------C--------------------------G-----------------C--T---T-------------A--------------C-------------C---------A 2481
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -A--------------------------------------------A--------------------G-----------------------A-----------------C--T---T-------------------C--------C--T--------------------- 2157
J.CM.04.04CMU11421 -R--------------Y-----R--G--G-----------------A-----------G--------R-----C-----------------G--Y--C-----------C--T---------R-------------C--------C--T--------------------- 2469
J.SE.93.SE9280_7887 -A--------------------------G-----------------A--------------------------C-----------------G-----------------C--T---T-------T--------A-----------C--T--------------------- 2277
J.SE.94.SE9173_7022 -A--------------------------G-----------------A--------------------------C-----------------G-----------------C--T---T-------T--------------------C--T--------------------- 2278
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -A-------C------------------------G-----------A-----------------------------------------A--G-----------------C--T------A----T--------------------C--T-----------T--------- 2159
K.CM.96.96CM_MP535 -A--------------------------------------------A-----A--------------------------------------G-----------------C--T------A-------------------------C--T-----------T--------A 2159
01_AE.AF.07.569M -A--------------T-----------------------G-----A-----A-----------------------------A--------A--------------------T-----C---AG---T--A--------------C-------------C---------- 2169
01_AE.CN.10.CYM059 -A--------G-----T-----------------------G-----A-----A--G-----------------G--------A--------A-----------------C--T---------AG---T--A--------------C------------------------ 2423
01_AE.HK.04.HK001 -A-----C--G-----T------A-------------------C--A-----T-----------------------------A--------A--------------------A------A--Y-T--T--A--------A-----C------------------------ 2325
01_AE.JP.x.DR0492 -A--------G-----T-----------------------G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---------A----T--A--------------C------------C----------- 2975
01_AE.TH.04.BKM -A--------G-----T-----------------------G-----A-----T---------GC------------------A--------A--------------------T---------AG---T--A--------------------------------------- 2915
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -A--------G-----T-----------------------G--C--A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---------AG---T--A----------------------------C---------- 2384
01_AE.TH.90.CM240 -A--------G-----T-----------------------G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---------AG---T--A--------------C------------------------ 2537
01_AE.VN.98.98VNND15 -A--------G-----T-----------------------G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---------AG---T--A--------------C------------------------ 2218
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -A-----------------------C---C----------T--------G--A-------------G---------------A--------G-----------------------G---A-------T--A--A-----------C--T---------G----T------ 2330
02_AG.ES.06.P1261 ----------------------G--C--------------T--C--------A-----------------------------A--------G-----------------------G---A----A--T--A-----------------T--------KG----T------ 2400
02_AG.FR.91.DJ263 ---------------C------G--C--------------T--------G--A-----------------------------A--------------------------C---------A-------T--A--------------C--T----------C---T------ 2311
02_AG.GH.03.03GH181AG -------------------------C--------------T-----------A-----------------------------A--------G--------------------TC-----A-------T--A--------A-----C--T---------G----T-----A 2987
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ----------------------G-----------------T-----------A-------G------------------T--A-----A--G---------------------------A-------T--A-----------------T---------G-G--T------ 2628
02_AG.LR.x.POC44951 ----------------------G--C--------------T--------G--A------G----------G-----------A--------G--------------------------------T--T--A--------------C--T--------------T------ 2958
02_AG.NG.x.IBNG -------------T--------G--C--G-----------T--------G--A--------------------------G--A--------G---------------------------A-------T--A-----------------T---------G----T------ 2488
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------------------G--C--------------T--------G--------------------------------A--------G-----------------G--A--------------T--A--------------C--T---------G----T------ 2160
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -A--------------------G--C---C----------T-----------A-----------------------------A--------G---------------------------A-------T--A--------------C--T--------------T-----A 2160
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------------------------------C--T-----------------------T------------------------------------------------C----------A----------------------------C---------- 2189
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -A--------G-----------------G-----------G--C--A-----------G---------------------T----------G---------------------------CC---G-----------C--------C-------------CC--------- 2329
05_DF.BE.x.VI1310 -------------T--T--------------------------C--G--------------------G---A-------------------G---------------------------A-G--A-----------C--------C--------------C--------- 2345
06_cpx.AU.96.BFP90 -A--G-----------T-----------------------------T--T-----G--G---------------------T----------G---------------A-----C--------A-A--T--A--------------C--T----------C---T-----A 2991
07_BC.CN.98.98CN009 -A-----------T--T--------C-----------------C--A-------------G------------G-----------------G--------------------T---T----------------A-----------C-------------C---------A 2295
08_BC.CN.06.nx2 -A-----------T--T--------------------------C--A--------------------------------C-----------------------C--------T------A------------------------------------------------C- 2897
09_cpx.GH.96.96GH2911 -A--------G--T-----------------G--------------A--G--TC--------------------------T----------G-----------------C--T------A-------------------------C--T---------G-T--T------ 2165
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------------T------------C----------------T------C--------------------------------------------------------------T----------------A-----------C------------------------ 2342
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -A--------------------------------------------A--G-----------------------------------------G-----------------C--TC--------AG---------------------C--T--------------------- 2327
12_BF.AR.99.ARMA159 -A-----------T--T-----G--G--------------G-----T-----------------------------------A--------G--------C--------C-----------G-CT-----------C--------C---------T--G-C--------- 2968
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -A--------------------------------------------A-----T--------------------------------------G-----------------C--TC-----A-------------------------C--T---------G----------- 2368
14_BG.ES.05.X1870 -A--------------------G--C--G-----------T------T-G-----------------------------G--A--------G--------C--------G------------AG---T--A--------------C--T--------------T------ 2430
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -A--G-----G--T--T--------G--------G-----G-----A-----T-----------------------------A-T------A--------------------T---------AGT--T--A--------------C------------------------ 2362
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------------------------G-----------------A-----A-------T---------------------A------A-G------------------------C-------------A--A--C----------------------C---------- 2326
17_BF.AR.99.ARMA038 -A-----------T-----------------------------------T--------------------------C------------------------------------------A----A--------------------------------------------- 2177
18_cpx.CU.99.CU76 -A-----------T--T-----------G-----G-----------T--T------------------------------T----------G---------------------------CC---G-----------C--------C--------------C--------- 2268
19_cpx.CU.99.CU7 -------C--------------------------------------T------C----G---------------------T-------A---------------------------------AG---T--A--------------C------------------------ 2189
20_BG.CU.99.Cu103 -A--------------------G--C--------------C--------G--------------------------------A--------G-----------C--------------------T--T--A--A-----A-----C--T--------------T------ 2429
21_A2D.KE.99.KER2003 -------------T-----------C--------------------T---R--C-G--------------------------A-----------------------G--C------AG---------T--A--A-----C------------------------------ 2168
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -A--------G-----T-----------------------G-----A--G--A--------------------------G-----------G--------C-----------T---T------G---T--A--------------C-------------C---------A 2171
23_BG.CU.03.CB118 ----------------------G--C--------------T--C-----G--T-----------------------------A--------G--------------------------------A--T--A--A-----A--------T--------------T------ 2406
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------------------------------------------T----------------------------------A--------G---------------------------A----T--T--A--A-----A-----C--T---------T----T------ 2414
25_cpx.CM.02.1918LE -A-----------T--------G--C--------------T--------G--TC--------------------T-------A--------G-----------------------G---A----G--T--A--------------C--T----------C---T------ 2171
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -A-----------T--------------------------------A-----T-----------------------------A-----------------C-----------------CA----A--T--A--------------C------------------------ 2968
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -A--------------------------------------------A------------------------A----------A--------G-----------------C--TC-----A----------------------------T--------------------- 2954
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------------------------------------------------G---------------------------------------------------A----A--------------------------------------------- 2329
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---A---------------------------G---------------------C-------------G---------------------------------------------------A----A---------------------------------G----T------ 2364
31_BC.BR.04.04BR142 -A--------------T-----------------G--------C--A-----------------C--------G-----------------G-----------------A--T---------AG---T-----A-----------C-----------------------A 2435
32_06A1.EE.01.EE0369 -A--G-----------T-----------------------------G--T-----G--G---------------------T----------A-----------------C--T-----CA-------T--A-G------------C--T--------------T------ 2598
33_01B.ID.07.JKT189_C -A--------------T-----G-----------------------------------------------------------A--------A--------C-----------T---------AG---T--A--------------C------------------------ 2264
34_01B.TH.99.OUR2478P -A--------G-----T-----------------------G-----A-----T----------G---G-----------C-----C-----------------C--------T------A-------------------------------------------------- 2165
35_AD.AF.07.169H -A-----------T--T--------C--GC----------G-----A--G--C-----------------------------A--------G---------------------------A-------T--A--------------C-----------------T------ 2163
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -A--------------------G--C--------------T--------G--A-------------G---------------A--------G---------------------------A-------T--A--------C-----C--T--------------T------ 2168
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -A--------------------G--A--------C-----C-----T--G--A-------------G---------------A--------G--C--------C--------T---------AG---T--A--------A-----C-------------C---------- 2153
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---A--------------------------------------------------------G------G-----------------------Y-----------------A---------A-G--T-----------C--------C--------C--------------- 2386
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------------------------------------------------------T--G-----------------------G-----------C---A--------C----G--G-----------C--C-----C------------G-C--------- 2440
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------------------G--------------------------------------G-----------------------A---------------------------A-G--A--T--------C--------C--------------C--------- 2446
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -R--------------T------------------------------------C-----------------------------------------------------------------A-------------------------------------C-C---------- 2501
43_02G.SA.03.J11223 -A--------------T--------C--------C-----T--------G--------R--------------------------------A--------------------A---------AG---T--A--------A-----C--T----------CG--T------ 2488
44_BF.CL.00.CH80 -A-----------T--T-----G-----G-----------------T--------------------G-----------------------G--------------------A------A----A-----------C--------C-------------C---------- 2405
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -A-----------T--T-----------------------------T--T-----G------------------------T----------G-----------------C--T------A----T-----------C--A-----C--T-----------T--T------ 2949
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -A-----------T--T-----------------------------T-----T-------------GG-----------------------A---------------------------C-G--T-----------C--------C--------A---G-C--------- 2401
47_BF.ES.08.P1942 -A-----------T--T-----G-----------------G-----T-----A---------------------------T-A--------A------------------------T-------A----------------------------------C---------- 2402
48_01B.MY.07.07MYKT021 -A---G-------T--------------G-------------------------------------G---C---T----C-----------------------C--------T------A-------T------------------------------G----------- 2168
49_cpx.GM.03.N26677 -A-----------T--T-----------------------------T--T------------------------------T-A--------G-----C-----------C--T---------A-T--------A--C--A-----C--T-----------T--T------ 2386
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------G--T---------------C----------------G-----------------------------------------------------C------------------A-------------------------------------------------- 2170
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -A--------C-----T--------------G--------G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------TC--------AG---T------------------------------G----------- 2277
53_01B.MY.11.11FIR164 -A--------G-----------------------------G-----T-----T-----------------------------A--------A------------------------------AG---T--A--------------C------------------------ 2303
54_01B.MY.09.09MYSB023 -A-----------T------------------------------------------G-G-----------TA-G-----T-----------G-----------C--------T---------------------------------------------G----------- 2365
55_01B.CN.10.HNCS102056 -A--------G-----T-----------G-----------G-----A-----T-------G---------------------A-----A--A--------------------T---------AGT--T--A--------------C--T----------G---------- 2273
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -A--G--------T--------G--------------------C--A-----------------C--------G-----------------G--------------------T---T----------------A-----------C-----------------------A 2147
61_BC.CN.10.JL100010 -A--------------------------------------------T-----T-----------------C--------CT----------------------C--------T------A-------------A------------------------------------ 2384
O.BE.87.ANT70 -------A-----G--------G--A--GC----T--C--------G-GG--T--G--GC-A--GC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TG---------CCC---T--T--A--A--------T--C--T--T------G-G--T------ 3017
O.CM.91.MVP5180 -A-----A-----T--------G--G--------T--T--------A-GG--T-----GC-A-GGC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TGC--T------CC------T--A--A--C-----C--C--T--T------G-G--------- 2992
O.CM.98.98CMA104 ---A---A-----T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--T-----G--A--GC----T--T-----CT-A--------A-----T-----C---TG---TC----CCC---T-----A--A--------T--C--T--T------G-G--------- 2449
O.FR.92.VAU -A-----A-----T-----------G--G-----T--C--------A-GG--T-----GC-A---C----T--T-----CT-A-----AAAA-----------C---TGC---C----CCC---G--T--A--A--------T--C--T--T------G-G--------A 2529
O.GA.11.11Gab6352 ----G--A-----T-----------A--G-----T--C--------G-GG--T---C-GC-A-GGC----T--T-----C--A-----A--A-----C-----C---TGC---C----CCC-A-T-----A--A--------T--C--T--T------C-G--------- 2174
O.SN.99.99SE_MP1299 -------A-----T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--T-----GC-A--GC----T--T-----C--A-----A--A--C--T-----C---TGC--------CCC---T-----A--A--------C--C--T--T------G-G--------- 3016
O.US.10.LTNP -------A--------------G--A--G-----T--C--------G-GG--T------C-A---C----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TG---T-----CCC---T--T--A--A--------T--C--T--T------G-G--------- 2938
N.CM.02.DJO0131 -A--G--C-----T--T--------A--GC-------T--------A-----A---C-G--------------------T--A-----A--A-----T---------TG---------------T--T--A--------A--C--C-------------C---T------ 2469
N.CM.04.04CM_1015_04 -A--G--C--------T--------G--GC-------T--------A-----A-----GC-------G-----------C--A-----A--A-----T---------TG---------------T--T--A--A-----A--T---------------G----T------ 2468
N.CM.06.U14842 -A--G--C-----T--T--------A--G--------T--------A-----A-----GC-------------G-----TT-A-----A--A-----T---------TG---A------CC---T--T--A--------A------------------G----T------ 2470
N.CM.95.YBF30 -A--G--C-----T--T--------G--GC-------T--------A-----A-----GC-------------G-----TT-------A--A-----T---------TG------G--CA----T--T--A--------A--T--------------------------- 2557
N.CM.97.YBF106 -A--G--C-----A--T--------G---C-------T--------A-----A-----GC-------------------TM-A-----A--A-----T---------TG----------A----T--T--A--------A--T--------------------T------ 2555
N.FR.11.N1_FR_2011 -A--G--C-----T--T--------K---Y-------T--------A-----AY----G------------A-------YT-A-----A--A-----T---------TG------G--CA----G-----A--------A--T--------------------------- 2364
P.CM.06.U14788 -A-----A-----T-----------C-----G--R--C--T-----A-G---TC-TC-G--A-GR--------G--CA--T-A-----A--R-----T-----C--CTGY--T------CC---T--T--A--A-----A--T--C--T---------G----T-----C 2434
P.FR.09.RBF168 -------A-----T--T--------A--GH-G-----C--T-----A-G---TC-T--G--R-GR--------G------T-A--------G-----T-----C--CTG---T------CC---T--T--A--A-----A--T-----T---------G----T------ 2998
CPZ.CD.06.BF1167 -A--G--A-----T--T-----G--A-----------------C--A----------------G----GTCA-T--T--GT-------T--G-----T---------A-C--A-----CCC---A--TCAA--------A--------------A---G-C--T-----A 3065
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----G--------A--T--------A---C-G--C--------C--A--T--------G--------------------CT----------A-----C---------TG---TC-T--CCC------T--A--A-T---------C-----T-----C-----T-----A 2505
CPZ.GA.88.GAB1 -------A--------T--------G--G-----C-----T--C--A--------------------------G------T-A-----A--A-----C--C--C--TTG----C-G---A----T--------A--------------A--T--C--------T------ 3024
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -A-----A--G--T--------GT-A---C----G--------C--T-----A----------G----GTG--------T--------A--G-----T--------CA----TC-----CC------T--A--A-----A-----------C------C-C--T--CA-C 2604
CPZ.US.85.US_Marilyn -A--G--A--------------------G-----C--------C--A-----A-----G-------G------------C--A-----A--G-----C--------TTG---AC-G---A-G--A--T--A--A--C--A-----------C------G----------- 3023
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B.FR.83.HXB2 ACACCAGGGATTAGATATCAGTACAATGTGCTTCCACAGGGATGGAAAGGATCACCAGCAATATTCCAAAGTAGCATGACAAAAATCTTAGAGCCTTTTAGAAAACAAAATCCAGACATAGTTATCTATCAATACATGGATGATTTGTATGTAGGATCTGACTTAGAAAT 3133
Pol _T__P__G__I__R__Y__Q__Y__N__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__S__S__M__T__K__I__L__E__P__F__R__K__Q__N__P__D__I__V__I__Y__Q__Y__M__D__D__L__Y__V__G__S__D__L__E__I
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------A--C--G-----------------------A-----------------------------G------------------C-------C-A----GC-A--------------A----------------------C-----------------T-------- 2341
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------A--C--G-----------------------A--------------------------T--GGC------------------------C-------C---G--------A--------------------------C-----------G-----T-GG----- 2338
A1.ES.06.X2110 --------A--C--G--------T--------G--------------------C--G-----------G--------------------------C------TT-A----------A---A----------------------C-----------------T-------- 2371
A1.IT.02.60000 -----------Y-----------------------------------------C--------------G--------------------------Y------TM---------------------------------------Y-----------Y-----T-------- 3138
A1.KE.11.DEMA111KE002 --------A--C--------A-----------------------------------------------G-----------------------T---------GC-A----------AG--A-C-----------T--------C-----------------T-----G-- 2501
A1.RU.11.11RU6950 -----------C-----------------A--------------------------------------G--------------------G-----C------TT-A----------T--------------------------C-----------C-----T-------- 2657
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------AG----G--------------------------------------------------T--G-----------------A--------C------TT------------A---A----A-----------------C-----------------T-------- 2484
A1.SE.95.SE8538 --------A--C--G--------------------------------G--------GT-G--------G--------------------------C------TC-A----------A---A----------------------C-----------------T-------- 2332
A1.TZ.01.A341 --------A--C--G--------T--------------------------------------------G--------------------------C------TC-A----------A-----------C--------------C-----------------T-------- 2335
A1.UA.01.01UADN139 --------A--C-----------------A---------------------------T----------G--------------------------C------TT-A----------A--------------------------C-----------C-----T-------- 2332
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------A--C--G-----------------------------------------G-----------G--------------------------C------TC-A-G--------A---A-----------------------C----C-----------T--G----- 2482
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------AG-C--G-----A-----------------------------------------------G--------------------------C------TC------------------C--------------------C--A--------------T-------- 2574
A2.CD.97.97CDKTB48 --------A-----G--------------A--------------------------------------G------------------C----T--C-----GGC-AG---------G--G--C-----C--------------C-----------------T-------- 2471
A2.CM.01.01CM_1445MV --------AG----G--------------A--------------------------------------G----------T---------------C-------C-A----------G---A-C-----C--------------C-----------------T-------- 2332
A2.CY.94.94CY017_41 --------AG----G--------------A--------------------------------------G--------------G-----------C------TC-A-G---A----AT--A-C-----C--------------C-----------------T-------- 2490
B.AR.04.04AR143170 ---------------------------------------------------------T-G-----T-------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2334
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------------------------------R-----------G--------------------------------G--------------------------------A--------T--------------------R----------------------- 2344
B.BR.06.06BR1119 -----------------C-----------------G--------------G---------------------------------------------------C-------------A---------------------------------------------C------- 2550
B.CA.07.502_1191_03 -----------A--------A--------------------------G---------------------TA---------------------A-----------------------------------------------------A----------------------- 2560
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------C-----------T---------------------------------------------GC---------------------------------------------A-----------------TG---------------------------------- 2602
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------C--------------------------A-------------------------------------------------------------A---------------------------------T------------CTA-------------------- 2505
B.CO.01.PCM001 ---------G-----------------------------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------- 2338
B.CU.99.Cu19 --------A--C--G-----------------------------------G------------------T----------------------------------------------A----------------------------------------------------- 2680
B.CY.09.CY266 --------------------A-----------C------------------------------------T-----------------C-G--------------------C-----AT-G--------------------------------------------G----- 2350
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---------GC------------------------------------------------------T---TA------------------------C--------------------------------------------------A----------------------- 2371
B.DK.07.PMVL_011 --------------------------------------------------G-----------C-------------------G------------------------G--------G----------------------------------------------------- 2498
B.DO.05.05DO_160884 --------------------------------------A--------G-----------------------C--------------------T----------------------------------------------------------------------------- 2344
B.ES.10.DEMB10ES002 --------------------------------A--------------------------------T---T----------------------------------------------A-----------C---------------C-----------------C------- 2495
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------------------------C-----------------------------T--------C--------------T--------------------G-----T-----G--C-----------------------A-----------G----------- 2379
B.GE.03.03GEMZ004 --------------------------------G--------------------------------------C-----------------------C-----------------------------T--C--------------------------------------G-- 2329
B.HT.05.05HT_129389 --------A-----------------------K--W------------------------------------------------------------------R-------------------A--------------------------------------------R-- 2334
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------Y-----------------------------------------G---------------TA------------------G--------------------C--------------T--C-----------------------------A----------- 2341
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------------------------------------------------------------T---T-------------G------------------------T-------------C--------------------C--A----------------------- 2520
B.KR.12.12KYY10_10742 -----------------------------------------G-----------------G--------------------------------------------------------------C----------------------------------------------- 2987
B.NL.00.671_00T36 -----------------------T-----------------------------------------------------------------------C-------------------------------------------------------------------------- 2698
B.PE.07.502_2649_wg8 --------------------------------------------------C--------------------------------G--------------------------------G-----------------------------A-----------A----------- 2554
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------------------------------------------------------------------------------------------A-----C-----G-----------A---A------------------------------------------------- 2341
B.RU.11.11RU21n --------------------------------------------------------------------------------------------T-----------------------A--------------------------------------------------G-- 2704
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------------------------------------------------------------------TC--------------------------------------------------------------------------------------------------- 2485
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------A-----------------------C--------------------------------------------------------------------------------R---------G---------------------------------------------- 2353
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------------------------C--T----------------------------------------------G--------------------------------------------------------------------------------------- 3132
B.UA.01.01UAKV167 --------A-------------------------------------------------------------------------G---------------------------------------------C----------------------------------------- 2359
B.US.11.ES39_42 --------A--------------------------------------------C--------------------T-----------------------C-----------------A--G--------------------C--------------------TC-T--C-- 3091
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------------------------------C--------G-----------------------T--------------------------------------------------A--------------------------C-----------G-----T------C- 2335
B.YE.02.02YE507 -----------------------T--------------------------------------------------------------------------------------------------C----------------------------------------------- 2350
C.AR.01.ARG4006 --------------------A--T---------------------------------T-G--------G-----Y-----------------A--C-----GGC------------A-----------------T----------------------------------- 2317
C.BR.07.DEMC07BR003 --------------------A--T--------G--------------------------G--------G--C--T--------------------C-----GGC------------A-----------------T--------C-------------------------- 2465
C.BW.00.00BW07621 --------------G-----A--T-----T--------------------G-----------------G-------------G------------C-----G-C------------A--------------G--T--------C-----------------T-------- 2486
C.CN.09.09YNLX133sg --T--------A--G-----A--T--------------A--------------------G--------G-----T-------G------------C-----GGC------------A-----C-----------T--------C-------------------------- 2317
C.CY.09.CY260 -----------------Y--A--T--------------------------------------------GT-------------------------C------GC------------------C-----------T--------------------------T-------- 2356
C.ES.07.X2118_2 --------------G-----A--T--------A-----------------------------------GT------------G------------C------GC---G--------A-----C-----------T--------C------------------C------- 2549
C.ET.02.02ET_288 --------------------A--T-----------------------------------------T--G--------------------------C------GC-A----C-----A-----C--------------------C-----------------------G-- 2335
C.GE.03.03GEMZ033 --------------------A--T--------C-----------------------------------G--------------------------C-----G-C-AG---C--------G-----A--------T--------C-------------------------- 2314
C.IL.98.98IS002 --------------------A--T-----A---------------------------T-------T--G--------------------G-----C--C--GGC------C-----A-----------------T--------C-----------G-----T--G----- 2467
C.IN.09.T125_2139 --------------G-----A--T--------------------------------------------G-------------G------------C-----GGC--G---------A-----C-----------T----------------------------------- 3109
C.KE.00.KER2010 --------------------A--T-----------------T--------------------------G------------------C-------C------GC-A-G--------A-----C-----------T--------C-------------------------- 2314
C.MM.99.mIDU101_3 --------------G-----A--T--------------------------------------------G-------------G------------C-----GGC------------A-----C-----------T--------C-----------------T-------- 2484
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------A-----------A--T--------------A-----------------------------G--------------------------C------GC-A----C-----A-----C-----------T--------C--A--------G-------------- 3113
C.SN.90.90SE_364 --------------------A--T---------------------------------T-------T--G------------------C-------C-----GGC------C-----A--------T--------T--------C--A--------------T-------- 2302
C.SO.89.89SM_145 --------------------A--T--------------------------------------------GT------------G------------C------GC-A----------A-----C-----------T--------C-------------------------- 2354
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----------------C--A--T-----------------------------G--------------G--------------------------C--C--GGT-AG---C-----------------------T--------C-----------------T-------- 3107
C.US.11.17TB4_4G8 ----------------T---A--T--------------------------------------------G--------------------------C-----G-C------C-----A-----------------T--------C-------------------------- 2484
C.UY.01.TRA3011 --------------------A--T-----------------------------------G--------G-----T--------------------C-----GGC------------AG----------------T--------C-----------------T-------- 2305
C.YE.02.02YE511 --------------------A--T--------------------------------G-----------G--------------------------C------GC------C-----A-----------------T--------C--A--------------T-------- 2308
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --------------------A--T---------------------------------------------T------------G---------A--C-----GGC------------A--G--C-----------T--------------------------------G-- 3096
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----G--------------A--T--------------A--------------------------T--G--------------------------C------GC------------A-----C-----------T--------C-----------G-------------- 2482
D.CD.83.ELI --------------------------------------------------------G--------------------------------------C--------------------A--G-------------------------------------------------- 2679
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------------------------------------------------------G---------T-C--T-------------------------AG--G-----------AC-------------------------------------------T-----G-- 2508
D.CY.06.CY163 --------------G--------------------------------------------G---------T----T-------------------------A---G-----------AC-------------G-----------------------------T-------- 2341
D.KE.11.DEMD11KE003 --------A-----------------------------------------G--------------T--------------------------A-----------------C-----A--G-----------------------C-------------------------- 2483
D.KR.04.04KBH8 -----------------------------------------------------------------------------------------------C--------------------A--------A------------------C------------------------- 3092
D.SN.90.SE365 --------------------------------C----------------------AG--------------------------------------C--------TA----------A-----------C--------------------------------------G-- 3150
D.TD.99.MN011 ----------C---------------------------A--G-----G-----G---------------T----T-----------------T--C--C-----------------AC---------------------------------------------------- 2357
D.TZ.01.A280 -----------------------------------------------------------------T--------------------------A--C--------------------A--------------------------------------------------G-- 2334
D.UG.11.DEMD11UG003 --------A-----------------C-----------A-----------------------------------------------------A-----------------------A--G--------------------------A----------------------- 2488
D.YE.02.02YE516 --------------------------------------A--G-----G---------------------T-C--T--------------------C--------------------AC-------------G-----------------------------T-------- 2344
D.ZA.90.R1 --G-----------------------------------------------------G------------T-------------------------C--------------------T----------------------------------------------------- 2479
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------A----A---C--------------------A------------------------------T----------------A--------C-------C-A------A------------A--C---------------C----------G-----T-----G-- 2236
F1.AR.02.ARE933 --------A--------C--------------------A--G-----------------------T---T-------------------------C-------C-A-------------G--------C--------------------------G-------------- 2427
F1.BE.93.VI850 -----T--A-----G--C--------------------A------------------------------T-------------------------C-------TGA----C-----------C-----C--------------------------G-------------- 2470
F1.BR.07.07BR844 --------A-----G--C--------------------A-----------------------------------------------------C--C-------C-A----------------G--------------------------------G-------------- 2914
F1.CY.08.CY222 --T-----A--C-----C--------------------A--------------------------T--------T--------------------C------GT-A----------------------C--------------------------G-------------- 2326
F1.ES.11.DEMF110ES001 --------A-----G--C--------------------A--------------C---------------T----------------T-----T--C------GC-A---------GAT----------C--------------------------G-------------- 2469
F1.FI.93.FIN9363 --------A-----G--C--------------------A------------------------------T-------------------------C-------C-AG---------------------C--------------------------G-------------- 2462
F1.FR.96.96FR_MP411 --------A--C-----C--------------------A--G--------------------------------T-----------T--------C------GC-A----------------------C--------------------------G------------C- 2335
F1.RO.96.BCI_R07 --------A--C-----C--------------------A------------------------------TAC-----------------------C-------C-AG------------CA----T--C--------------------------G------------C- 3157
F1.RU.08.D88_845 -----------------Y-----------A--C-----A-----------G------------------TC-------------------A----C-------C-A----------------------C--------------------------G---------A---- 2592
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------A------------------------------------------------------------------------C-T-----------C------GC-A----------A-----------C--------------------------G-------------- 2480
F2.CM.97.CM53657 --G-----A-----------------------------------------G--------------------------------------------C------GT-A----------A--------T--C--------------------------G-------------- 2323
G.BE.96.DRCBL --------A----------------T.......--------------------------------T--G--------------------------C-------C------------A-----G-----C-----------------A-----------A----------- 3090
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------------------------------------------------------------T--GT------------G------------C--------GA----------A--G--G-----C-----------------A--------G-------------- 2514
G.CN.08.GX_2084_08 --------R-----------------------------A--R--------------------------G-------------R---------A----------T-A----------A--G--G-----C--G--------------A--------------------G-C 2373
G.CU.99.Cu74 -----------------------T-----------------------------------------T--G--C--T--------------------C--------------------A----AA-----C-----T-----------A----------------------- 2737
G.ES.09.X2634_2 -----------------------------A--C--------------------------------T---T--------------------A----C-------T-A---------------AG-----C-----T-----------A------------------A---- 2616
G.GH.03.03GH175G --------------------------------C--------------------------------T--G----------T------------A--C-------C-A----------------G-----C-----------------A--------G-------------- 3173
G.KE.09.DEMG09KE001 ----------AG--G--------T--------G-----------------------------C--T--G--------------------------C-------T-A-------------G--G-----C-----T-----------A--------------------G-- 2508
G.NG.09.09NG_SC62 -----------C-----------------------------------------------------T--G-----------------------A--C-------C-A----C-----AT-G--G-----C--G--------------A----------------------- 2325
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B.FR.83.HXB2 ACACCAGGGATTAGATATCAGTACAATGTGCTTCCACAGGGATGGAAAGGATCACCAGCAATATTCCAAAGTAGCATGACAAAAATCTTAGAGCCTTTTAGAAAACAAAATCCAGACATAGTTATCTATCAATACATGGATGATTTGTATGTAGGATCTGACTTAGAAAT 3133
Pol _T__P__G__I__R__Y__Q__Y__N__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__S__S__M__T__K__I__L__E__P__F__R__K__Q__N__P__D__I__V__I__Y__Q__Y__M__D__D__L__Y__V__G__S__D__L__E__I
G.PT.x.PT3306 --------A--------------------------------------------------------T---G-A-----------------------A-------G-A----------A-----G-----C-----T-----------A--------------T-----G-- 3073
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------G-------------------------------------------------------T--G-------------G------------C------GC-A-T--------A--G--G-----C-----------------A----------------------- 2530
H.BE.93.VI991 -----------------------T-----------------------------C--------------G--------------G-----------C-----------------T--AG-GA----T--C----------------------------------------- 2522
H.BE.93.VI997 -----------------------T-----------------------------------------T--G--------------------------C-----------------T--A---A----T--C-----T----------------------------------- 2457
H.CF.90.056 -----------------------T--------------------------------------------G----------------------C---C------G----------T--A--G-----T--C----------------------------------------- 2480
H.GB.00.00GBAC4001 -----------------------T--------------------------------------------G-A------------------------C-----G-----G-----T--A--G-----T--C----------------------------------------- 2651
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------C--------A-----C-----A-----A-----------------------------GT----------------------A---------GC-A----C-----AG----------C--G-----------C--------G--------T--G----- 2327
J.CM.04.04CMU11421 --------RR-C--------------Y-----A-----------------------------------GT----------------A-----A-----C----C-A----C-----MC----C--------G-----------C--------G--------T-------- 2639
J.SE.93.SE9280_7887 -----------C--------------C-----A--------------------C-----------T--GT--------------------A-A---------G--AG---C-----A-----------C--G-----------C--------G-----------G----- 2447
J.SE.94.SE9173_7022 -----------C--------------C-----A--------------------------------T--GT--------------------A-A---------G--AG---C-----A-----------C--G-----------C--------G-----------G----- 2448
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------A--------------------A--A--------------------------------T---T-------------------------C-------GGA----------T--G---T-A--C--------------------C-----G-------------- 2329
K.CM.96.96CM_MP535 ---------G----------------------A-----A------------------------------CA------------------------C-------T-A----------A--G-----A--C-----------------A--------G-------------- 2329
01_AE.AF.07.569M --------A--C-----------------A--G-----------------------T-----------G--------------------------C----A--T-A----------G-----C--------------------C--------R--------T-------- 2339
01_AE.CN.10.CYM059 --------A-----------------------A--------------------T--G-----------GT-------------------------C-------G-A----------G--G-----------------------------------------T-------- 2593
01_AE.HK.04.HK001 --------A--C--------------------G-----------------------G-----------G-----------------------A---------GC-A-C--------A---A----------------------C-------------------------- 2495
01_AE.JP.x.DR0492 --------A--C--------------------G-----------------------G-----------GT-------------------------C----A--C-A----------A--G-----------------------C-----------------T-------- 3145
01_AE.TH.04.BKM --------A--C--------A-----------G-----------------------G-----------GT-------------------------C-------T-A----------A--G-----------------------C-------------------------- 3085
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --------A--C--------------------G-----------------------G-----------G--------------------------C-------T-A----------A--GA----------------------C--A--------------T-----C-- 2554
01_AE.TH.90.CM240 --------A--C--------------------G-----------------------G-----------G--------------------------C-------T-A----------A--G----------------A------C-----------------T-------- 2707
01_AE.VN.98.98VNND15 --------A--C--------------------G-----------------------G-----------G--------------------------C-------T-A----------A--------------------------C--A--------------T-------- 2388
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----------------------------------------------------------------T--GGC---------------------A--C------GCGA----------G-----G-----C--G--T-----------A-----------A--------G-- 2500
02_AG.ES.06.P1261 --------------------A-----------------A--------------------------T--GGCA---------------C-------C-------T-A----------G-----G-----C-----T-----------A--------------------G-- 2570
02_AG.FR.91.DJ263 -----------------------------------------------------------------T--GGCA-----------C----------AC-A-----T-A----------G---A-G-----C-----T-----------A--------------------G-- 2481
02_AG.GH.03.03GH181AG -----------------------------A--------------------------------C--T--GGCA--------------A-----A--C-------C-A-C--------GT-G--A--A--C-----T-----------A-----------A--------G-- 3157
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --------A--------------------------------T-----------------------T--GGCA-----------------------C-------C-A----------A--G--G-----------T-----------A----------------------- 2798
02_AG.LR.x.POC44951 --------------------------------------A--------------------------T--GGCA-----------------------C--C----C-A----------G--G--G-----C-----T-----------A--------------------G-- 3128
02_AG.NG.x.IBNG -----------------C--------------------------------G-----G--------T--GGCA-----------------------C-------C-A----------G-----G-----C-----------------A--------------T-------- 2658
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------------------------------------------------------------T--GGCA-----------------------C-------C-A----------AT-G--A-----C-----T-----------A--------------------G-- 2330
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----G-------A---------------------------------------------------T--GGC------------------------C------GC-A----------G--G--G--T--C-----------------A--------------------G-- 2330
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------------------------------------------------T-----------------------------------------------------G--------------------------------------------------G-- 2359
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------A--------------------------------C---------------------------T-------------------------C------TTCA----C-----A-----C--A--C-----T--------------------G-------------- 2499
05_DF.BE.x.VI1310 --------A--C-----C--------------------A------------------------------T-------------------------C--------------------AG----------C----------------------------------------- 2515
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------------------------A-----------------------------------T--G----------T---------------C-------T-A----C-----A-----G-----C-----------------A--------G-------------- 3161
07_BC.CN.98.98CN009 --------------G--------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------T-----------------------------------------G-- 2465
08_BC.CN.06.nx2 --------A-----------------------C-----A------------------------------T-------------------------------------------------------------------------C-------------------------- 3067
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----G-----C--------------------A-----------------------------------G--------------------------C-------T-A----------A--------A--C--------------------------G-------------- 2335
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------A-----------------------------A-----------------G-----------------------------------------C---------------C-A--G--------------T------------------------------C---- 2512
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------------------------C-----A--------------------------T-----T--G------------------C----A--A-------C------C-----A--------------------------C--------G----------------- 2497
12_BF.AR.99.ARMA159 --------A-C---G--C-----------------------G-----------------------------C-----------G---C-------------------------G-----------------------------------------------T-------- 3138
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------------A-----C-----G-----A--C--------------------------GT----------G-----------A--A-------C------C-----A-----G--T-----------------CC-------G----------------- 2538
14_BG.ES.05.X1870 -----------------------------------------------------------------T-----------------------------C-------G-A----------A--G--G-----C-----T-----------A--------------T-------- 2600
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------A--C--------------------G-----A-----------------G-----------GT-------------------------C---------A-G--------A--G-----------------------C-----------------T-------- 2532
16_A2D.KR.97.97KR004 --------AG----G--------------------------------------------------------------------------------C--------------------A--------T----G------------------------------T-------- 2496
17_BF.AR.99.ARMA038 --------A-----------------------A-----------------------------------G--C--------------------A--------------------G---C---------------------------------------------------- 2347
18_cpx.CU.99.CU76 --------A--C-----------------------------------------------------------------------------------C---------G----------A--------A--C-----------------A--------G-------------- 2438
19_cpx.CU.99.CU7 --------------------------------------------------------G--------T---------------------C----T--C--------------------A----------------------------------------------------- 2359
20_BG.CU.99.Cu103 ------T-------------------------------------------G----------------------------------------------------------------GA--------T-T------------------A--------------T-------- 2599
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------------------------------A-----------------G--G-----------------------------------C--------------------A--G-------------------------------------------------- 2338
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------A--C--G-----------------G-----------------------G-----------G-------------G---------T--C------GC-A----------A--------------------------C-----------------T-------- 2341
23_BG.CU.03.CB118 --------------------------------------------------G------------------T-----------------C----------------------------AT-------T--------------------A----------------------- 2576
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------------------T--------A--------------------------T---------T--------------------R-------C-----------------AC----A--T--------T-----------A----------------------- 2584
25_cpx.CM.02.1918LE -----------------------------------G-----------------------------T--G----C------------T----G-A-C-----GGC-A----------A--------------------------C-------------------------- 2341
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------G----G-----------------------A--------------------------T--G-----------------------A--C-----GGC---G--------A-----------C--------------C-------------------------- 3138
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------------------------A-----------------------------------GT----------------------A--A-------C------C-----A--------------G-----------C-----------------------G-- 3124
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------------------------------------------------------------C----------G--------------------------------------------------------------------------------------- 2499
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------------------------------------------------------------------C-----------------------------------------G-------------------------------------------------------- 2534
31_BC.BR.04.04BR142 -----------------------------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2605
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------------------------A-----------------------------------T--G-----------------T--------C--------------------A--G--G-----------------------A--------------------G-- 2768
33_01B.ID.07.JKT189_C --------A--C--------------------G--------------------------------------G----------GG-----------C-------T-A----C--------------T-----------------C-----------C-----T-----T-- 2434
34_01B.TH.99.OUR2478P --------A--C--------------------------------------------------------GT-------------------------C-----------------------G--------------------------A----------------------- 2335
35_AD.AF.07.169H --------A-----------------------------A-----------------G----------------------T---G--------A-----------------------A---A----------G-----------C-----------------T-------- 2333
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------------------------------------------------------------T--GGC------------------------C-------C-A----------G-----G--T--C-----T-----------A---------------C----G-- 2338
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------G-----------------------------------G-----G-----------GT-------------------------C-----GGC------------A-----------C-----------------A----------------------- 2323
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------------------------------------------------------------------C--T---------------------------C----------------------------------------------------------------G-- 2556
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------A-----G--C----G------------------------------------------------------------------------------------G--------A------------------G------------------C---A----------- 2610
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------A-----------------------------A------------------------------T----T-----------------T--C--C---GC-A----------AT----------C--------------------------G-------------- 2616
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----------------------------A-----------------------------------Y-----C--T-----------------R-----Y-----------------A---------------------------------R------------------- 2671
43_02G.SA.03.J11223 --------A---------TGT-----------G--------------------------------T--G-----------------------A--C-------C-A----------A-----G-----C--G---G----------A---------------------C- 2658
44_BF.CL.00.CH80 ---------G-------------------C-----------------------------------------------------------------------------------G-----------------G-----------C-----------------T-------- 2575
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------------C--------------A-----------------------------------G--C--------------------A--C-------C-AG---------A--G-----A--C---------------C-A--------G-------------- 3119
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------A--------C--------------G-----A-----------G------------------T----T--------------------C------GC-A----------G-----------C--------------------------G-----T-------- 2571
47_BF.ES.08.P1942 -----------------------------A-----------------------------------T-----C--------G--------------------------G--------------G----------------------------------------------- 2572
48_01B.MY.07.07MYKT021 G--------------------------------------------------------------------T----------------------------------------------G---A----T-----------------C--A--------------T-------- 2338
49_cpx.GM.03.N26677 -----------C--------------------A-----------------------------------G-----------------------A--C-------C-.----------A--------A--C--------------------------G-----------G-- 2555
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------------------------------------------------------------------T-----------------C---------------------------A------------------------------------------------- 2340
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 G--------------------------------------------------------------------T----------------Y----------------------------------------------------------------------------------- 2447
53_01B.MY.11.11FIR164 --------A--C--------A--------AT-G-----------------------------------------------------------A--C-------T-A----------A--------------------------C-----------------T-------- 2473
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------------------A---------------------------------------T-----------------------------------------------------------------G----------A-------C--------------- 2535
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------AG---------------------------------------C------- 2443
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------------G-----A--T--------------------------------------------GCA-----------G------------C------GC------------------C-----------T--------CC----------C-------------- 2317
61_BC.CN.10.JL100010 --------A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C----------------------------------------- 2554
O.BE.87.ANT70 --C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------T--------T------------TCA-----------TC----T--A--C--G-G-G-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T---CCCC- 3187
O.CM.91.MVP5180 --C-----AG-A-----C-----------C--C--G--A--G--------T--------C-----T--G---TCA--------G--TC----T--A---------AGC--C-----AG---AA--T-----G-----A-----C--A-----------A--T---CC-T- 3162
O.CM.98.98CMA104 --C-----AG-A-----C-----------C--C-----A-----------G--------T-----------CTCA--------G--TC----C--A-----G--GG-C--C-----AT---AA--A-G---G-----------CC-A-----------A--T---CCCT- 2619
O.FR.92.VAU --C------G-G-----C-----------T--C-----A-----------T--T-----T------------TCA-----------TC----T--A-----G---A-C--C-----AT---AA--T-----------------C--A-----------A--T---CC-C- 2699
O.GA.11.11Gab6352 --C-----AG-A-----C-----------T--------A-----------T--T-----T------------TCA---GTG-----T-----T--A-----G---G-C--C-----AT---AA--A-G---G---G-------C--A-----------A--TC--CCCT- 2344
O.SN.99.99SE_MP1299 --C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------G--G-----T------------TCA-----------T-----T--A-----G---G-C--C-----AT---AA--T-G---------------C--A-----------A--T---CCCC- 3186
O.US.10.LTNP --C-----AG-A-----C-----------A--C--G--------------C--------T------------TCA-----------TC----T--A-----G---G-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T--GCCCC- 3108
N.CM.02.DJO0131 -----T--T--------C-----T------T-G--------------G--G-----------T--T------TCA-----------T-----A--A--------GA--C-------G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G----------C----C- 2639
N.CM.04.04CM_1015_04 -----T--T--------C-----T------T-A--------------G--------------T--T------TCA-------C---TY----A--A--------GA-GC-------A---A-C--T-----G-----------CC-C-----G--------------CC- 2638
N.CM.06.U14842 -----T--TG-------C------------T-A-----A--------G--G-----------T--T------TCA-----------TY----A--A--------GA--C-------G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G---------------C- 2640
N.CM.95.YBF30 -----T--T--------C-----T--------G-----A--C--------G-----------T--T--G----CA-----------TC----A--A--C---G-GA--C-------G---A-C--T--C--G-----------CC-C-----G---------------C- 2727
N.CM.97.YBF106 -----T--T--------C-----T------T-A--------------G--------------T--T------TCA-----------TC----A--A-----G--GA--C-------G---A----T-----G-----------CC-C-----G----------------- 2725
N.FR.11.N1_FR_2011 -----T--TG-------C-----T-----AT-G-----A--C-----G--G--G--------T--T-------CA-----------TC----A--A-----G---A--C--T----G---A----T-----G-----------CC-C-----G---------------C- 2534
P.CM.06.U14788 --------AC----R---GT---Y-----T--G--T-----------G-----------C--T--Y--GCA-TCA-----T--G--------A--C-----R--GAGT--------AG---AA-----Y---------------Y-A--------G--A--TY-GCCTT- 2604
P.FR.09.RBF168 --------A--------------T-----T--G--T-----------------G-----C--C--T--GTA-TCA-----T--G--------A--C-----GG-GAGT--Y-----AG---AA---------------------C-A--------G--A--T--GCCTT- 3168
CPZ.CD.06.BF1167 -GG--T--T-AA------TGT----CA-----A--------------G--G--T--------C------TAC--T-----------T-----T--A--C--G--GA-GC----T--A----A-G-T--C--------------CC----------------T--GAC-GC 3235
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --T-----A-----------A--T-----A-----T--A--------G-----T--TT-C--C--T--G--------------G--------A--C-------C-A-GC-------A---A----T--C--G-----------C--------G--C--A--T---CCT-- 2675
CPZ.GA.88.GAB1 --C-----AG----------A--T-----TT-G-----A-----------G--T---T-T--C--------C--T-----------TC----A--C--C---G--A-G-----T-----TAC---T--C--G-----------CC-A-----G--G-----TC-T----- 3194
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----------AG----T-------------T-A--T--A--------G--------T--T-----T--G-----------------T-----C-----C--G---A--C-------GG---A-G-G--C---------------C-T-----------A----ACAGTGA 2774
CPZ.US.85.US_Marilyn --C-----A--------C-----T------T-A-----A-----------G-----------T-----G--C--T-----------TC----T---------------C-------TG-TA-A-----------T---------C-C--------G--A--TC--A-CT- 3193
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B.FR.83.HXB2 AGGGCAGCATAGAACAAAAATAGAGGAGCTGAGACAACATCTGTTGAGGTGGGGACTTACCACACCAGAC...AAAAAACATCAGAAAGAACCTCCATTCCTTTGGATGGGTTATGAACTCCATCCTGATAAATGGACAGTACAGCCTATAGTGCTGCCAGAAAAAGACA 3300
Pol __G__Q__H__R__T__K__I__E__E__L__R__Q__H__L__L__R__W__G__L__T__T__P__D__.__K__K__H__Q__K__E__P__P__F__L__W__M__G__Y__E__L__H__P__D__K__W__T__V__Q__P__I__V__L__P__E__K__D__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------A------G----------A---T-A---GCT-----A-----C------T----T--C------...--------------------G-----T-----------A-----------------C--G--------C---------AAT--------G--G--A- 2508
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --A----------G--------------T-A---GCT-----------T------T----T---------...-----G--------------------T-----------A-----------------------------C---------CA------------G---- 2505
A1.ES.06.X2110 ------A------G----------A---T-----GCT-----A-----C------T-C--T--C------...--------------------G-----T-----------A-----------------C--G--------C-----------------------G---- 2538
A1.IT.02.60000 --------------MG------------Y-A---SCC-----A-----S------T----Y---------...-----G--------------------Y-----------A-----------------C-----------C---------A----------T------- 3305
A1.KE.11.DEMA111KE002 ------------------G-----A---T-----GCT-----A--A-AA------T----T---------...-----G--------------------------------A-----G-----------C--G--------C---------A----------------A- 2668
A1.RU.11.11RU6950 ------A------------G--------T-A---GCT--C--A-----C-----GT----T---------...-----G--------------------T-----------C-----------------C-----------C---------A----------T------- 2824
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------------------------A--AT-----GCT-----A-----C-----GT----T---------...--------------------------T-----------A-----GT-A--------C-----------C---------CA----------------- 2651
A1.SE.95.SE8538 ------------------------A---T-A---GCT-----A-----C-----------T--C------...-----G--------------A-----T-----------A-----------------C--G--------C---------AAC--------------A- 2499
A1.TZ.01.A341 ------------------------A---T-A--GGCT-----A-----C------T----T---------...-----G--------------------------------A-----G-----------C--G--------C--------------------------A- 2502
A1.UA.01.01UADN139 ------A---------------------T-A---GCT-----A-----C------T----T---------...-----G--------------------T-----------A-----------------C-----------C---------A----------T------- 2499
A1.UG.11.DEMA110UG009 -------------------G----A---T-A-A-A-------A-----C------T----T---------...-----G--------------------T-----------A-----------------C--G--------C--A--------------------G--A- 2649
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------A------------G-G--A---T-A-----G-----A-----C------T-A--T---------...-----G--------------------T-----------G-----------------C-----------C---------CAA--------C------- 2741
A2.CD.97.97CDKTB48 --AT---------G--------------T-A--GGCT---T-A--A--A------T----T---------...-----G--------------------T--G--------A-----G--T--------C--G--------C---------AA----------------- 2638
A2.CM.01.01CM_1445MV ---T---------G-------------AT-A--GGCT---T-A-----A------T-C--T---------...--------------G-----------T-----------A-----G--T--------C-----------C---------AA---------G------- 2499
A2.CY.94.94CY017_41 -A-C---------GT------------AT-A--GGCT--CT-A----AA------T--TAT---------...--------------------------T-----------A-----G--T--------C-----------C---------AA----------------- 2657
B.AR.04.04AR143170 -------------G-------------T-----------------A------------------------...-------------------------------------------------------------------------------A----------------- 2501
B.AU.04.PS1038_Day174 ---A-----------------------A---------------------------T-A------------...--------C---------------------------------------------------------------------------------------- 2511
B.BR.06.06BR1119 G--A--A-------T------------A-------------------A-------T-------------T...--------------------------T--------------------------------------------A-----------------G--G---- 2717
B.CA.07.502_1191_03 ----G-------------------------------G---T------A------CT--------------...--G--------A--------------------------G-----------------C---------------------------------------- 2727
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------------G----------------------G--C--A----A-------T-ATA----------...--G----T---------------------C--------------GA----------------------G----------A-T--------------- 2769
B.CN.10.DEMB10CN002 ---AG----------------------A-------------------A-------T--TG----------...------------------------------------------------------A-------------------------------------G---- 2672
B.CO.01.PCM001 -------------------G----A--A------G------------A-------T--G-----------...--------C-----------------T-----------------------------C-----------------C---A-A---------------- 2505
B.CU.99.Cu19 ---------------------------A-------------------A-------T--------------...-----------------------------------------------------------------------------------------G------- 2847
B.CY.09.CY266 ---------------------------A-------------------AA------T--------------...--------------------C-----------------------G-----------------------C--------------A-----------T- 2517
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------------------------A--A---------------------------T-C------------...-----------------------T-------------------------------------------------------A------------G---- 2538
B.DK.07.PMVL_011 --A------------C-----------A--------G----------A-------T--------------...--------------------------------------------G--T--------------------------------A---------------- 2665
B.DO.05.05DO_160884 ---------------------------R--A---G----------A---------T-------M------...--------------------------T---------------------------------------------------CAA--------G--R--A- 2511
B.ES.10.DEMB10ES002 ---A-----------------------A------------T-------A------T-C------------...--------------------C---------------------------------------------------------AA---------G--G---- 2662
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------------------------------------------GT-------------T...--------C-----------C-----------------------------------------------------------------------G--T- 2546
B.GE.03.03GEMZ004 -------------G-------------A---------------------------T--------------...--G--------------------------C-------------------------------------------------A----------------- 2496
B.HT.05.05HT_129389 ---R---------R-------------A------G-R--------A--------GT-Y--M---------...--------------------------T--------------------A------------------------------R--Y-----A-Y-----M- 2501
B.JM.05.05JM_KJ108 -------------------------C-A--A---GC------A----A-------T--------------...--------------------------T-----------------------------------------G-----G---A----------G------- 2508
B.JP.12.DEMB12JP001 --A------------------------A-------G----------G--------T--------------...-----------------G--C-----------------A---------------------------------------------------------- 2687
B.KR.12.12KYY10_10742 ---------------------------A---------------------------T--------------...------------------------------------------------------------------------------A----A------------- 3154
B.NL.00.671_00T36 G----------------G------A--A--A---------T----A-A-------T--GA----------...--------------------C---------------------------------------------------------------------------C 2865
B.PE.07.502_2649_wg8 ---------------------------A---------------------------T-A-----C------...------------------------------------------------------------------------------A--T--------------- 2721
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------------G-AC---G-------A-------------------AA-----TT--------------...--------------------------------------------------------------------------------A-----C-----G---- 2508
B.RU.11.11RU21n ---------------------------AT-----A--------C--------------------------...--------------G--------------------------------------------------T------------------------------- 2871
B.TH.07.AA040a_WG11 --A----------G-G---G-------A------G-------------A---------------------...-----------------G--C----------------------------------------------------------A------------G---- 2652
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------C---G-------------A--A---G----------A-A-------T-G------------...--------------------------T--------------------------------G-------------------A-T----------G---- 2520
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------T----G-------A-----------------A---------T--------------A..-----------------G--------------------C-----G-----------------------------------------T---------- 3300
B.UA.01.01UAKV167 ---------------------------A---------------C-----------T--------------...-----------------------G------------------------------------------------------AA----------------- 2526
B.US.11.ES39_42 --------------AG-----------A------GC-----------A-------T--------------...--------------G-----C------------------------------------------------------G----A---------C------ 3258
B.UY.02.02UY_TSU1290 --A---A------------G----A--A------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------CA----------------- 2502
B.YE.02.02YE507 --A---------------------AA-A---------------------------T--------------...--------------------C----------------------------------------------------------AA--------C------- 2517
C.AR.01.ARG4006 ------A------G-----------A--T-A---G-------A----A----------------------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T- 2484
C.BR.07.DEMC07BR003 ------A------G--------------T-A---G-------A----A-------T-C-----C------...--G-----------------C-----T--G--------G-----G-----------C---------------T-----CA------------G--T- 2632
C.BW.00.00BW07621 ------A------GT-------------T-A---AG---C--A----AA------T--------------...--G-----------------C-----T-----------G--------------G--C---------------------CA---------G-----AG 2653
C.CN.09.09YNLX133sg ------A------G--------------T-A---G----------A-A-------T-------G------...--G-----------------------T-----------G-----------------C---------------------CG-T-------C--G--T- 2484
C.CY.09.CY260 ------A------GM-------------T-A---RG------A--A-A-------T----Y---------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--A- 2523
C.ES.07.X2118_2 ------A------G--------------T-A---G-------A--A---------T--------------...--G--G--------------C-----T-----------G-----------------C--G-----G-----A------CA------------GA-T- 2716
C.ET.02.02ET_288 ------A-----------------A---T-A---G-------C----A-------T-C------------...--G-----------------C-----T-----------G--------T--------C--G-----------A------CA------------G--A- 2502
C.GE.03.03GEMZ033 ------A------G----------------A---G-----T-A--A-AA------T--------------...--G--G--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA----------G-G--G- 2481
C.IL.98.98IS002 ----A-A--C---G----------T---T-A---G-------A----A-------T--------------...--------------------G-----T-----------G--------T--------C-----------G---------CA------------G--T- 2634
C.IN.09.T125_2139 ------A------GA---------A--AT-A---G----------A-A----------------------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA-------C--C-G--T- 3276
C.KE.00.KER2010 ------A------G--------------T-A---G-------A--A---------T--------------...--G--G--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA---------C--G--T- 2481
C.MM.99.mIDU101_3 ------A-----------------------A---G----------A-A-------T--------------...--G--------------------G--T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T- 2651
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------A------G--------------T-A---A----C--A----AA------T--------------...--G-----------G--G--C-----T-----------G-----------------C---------------T-----CA---A--G-----G---- 3280
C.SN.90.90SE_364 -AT---A------G-----G-----A--T-A---G----CT-A----AA------T--------------...--G-----------------------T-----------G-----------------C---------------------CA---------T--G--G- 2469
C.SO.89.89SM_145 ------A------G--------------T-A---G-------A----A-------T--------------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T- 2521
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------A------G-------------AT-A---G-----T------AA------T--------------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------AA---A--------GA-T- 3274
C.US.11.17TB4_4G8 ------A------G----------A---T-A---G-------A------------T--------------...--G-----------------------T-----------G--------T--------C---------------------CA------------G--T- 2651
C.UY.01.TRA3011 ------A------G-----G--------T-A---G------------A---------C------------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T- 2472
C.YE.02.02YE511 -AA---A------G-----G----A---T-A---G----C--A----AA------T--------------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA---A-----C--G--T- 2475
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ------A------G-------------AT-A---A-T--------A-A-------T--------------...--G-----------G-----C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--G- 3263
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------A--C---GA----------A--T-A---G-------A--A-AA------T--------------...--G--------A--------C-----T-----------G-----------------C--G------------G-----CA---------G--G--G- 2649
D.CD.83.ELI ------------G------------A-AT-A---G-------A------------T------G------T...--------------------C-----T---------------------------------------------T-----AAA-----------G--G- 2846
D.CM.10.DEMD10CM009 ------------------------A--AT-A--GG-------A----A----------------------...--------------G-----------T---------------------------------------------------ACA--------------T- 2675
D.CY.06.CY163 -------------G----------AA-AT-A---G-------A---------------------------...--------------------------T---------------------------------------------------ACA--------------G- 2508
D.KE.11.DEMD11KE003 ------------------------A--AT-A--GG-------A--A-A-------T--------------...-----G--------------------T-----------C-----------------------------G---------AAA--------C-----AG 2650
D.KR.04.04KBH8 -------------G-----------A-AT-A--GG------------A-------T-G------------...--------------G--G--------T---------------------------------------------------ACA--A-----------A- 3259
D.SN.90.SE365 ---A-----------------------AT-A--GG-------A------------T--------------...--------------------------T------------------------------------------------G---AA--A-----------A- 3317
D.TD.99.MN011 -------------G-C---------A-AT-A---G-----T-A----A----------------------...--------------------------T---------------------------------------------------ACA--A-----------A- 2524
D.TZ.01.A280 ---A-----------------------AT-A--GG-C--CT-A----A-------T--------------...--------------------------T--------------------------------G--------G---------AAA-----------G--A- 2501
D.UG.11.DEMD11UG003 --------------T------------AT-A--GG-G--C--A----A-------T-------G------...--------------------C-----T--------------------A--------------------G---A-----ACT-----------G--A- 2655
D.YE.02.02YE516 ------------------------AA-AT-A---G-------A---------------------------...--------------------------T---------------------------------------------------ACA-----GC-------A- 2511
D.ZA.90.R1 ------A------G-------------AT-A---G-------A------------T----T--------T...--------------------------T---------------------------------------------------AAA--------------A- 2646
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------A--C--GG-------------AT-A---G--------C---AA-----GT----T--------T...------------------------------------A-G--------T--C---------------------------CAA------A-T--G--G- 2403
F1.AR.02.ARE933 ----------------------------T-A---A-------AC---CA------T----T---------...-----------A--------C-----------------G-----------------------------G--A------CAAT-------G--G---- 2594
F1.BE.93.VI850 ----------------------------T-A---G-------AC----A------T----T---------...--------------------------------------GC----------------------------G---------CAAT-----A-C--G---- 2637
F1.BR.07.07BR844 T-----A------G----------T---T-A---G-------AC---AA------T---T----------...G----------A--------C-----------------G------------------GG---------G---------CAAT-------C--G---- 3081
F1.CY.08.CY222 ---A--------G-T---------A---T-A---GC------AC---AA-----CT--------------...--G-----------------------------------G-----------------------------G---------CAA--------T--G---- 2493
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---A---------G----------A---T-A---G-C-----AC-A-AA------T----T---------...--G--G-----A--------C-----------------G-----------------------------G---------CAAT-------C--G---- 2636
F1.FI.93.FIN9363 ----------------------------T-A---G-------AC---AA------T----T---------...-----------------------------C--------G-----------------------------G---------CAAT-------C--G---- 2629
F1.FR.96.96FR_MP411 ------------G-TG------------T-A--GG-------AC---AA-----CT----T---------...--G-----------------C-----------------G---------------------------------------CAA-----------G---- 2502
F1.RO.96.BCI_R07 ------------GG----G---------T-A--GACC-----AC---AA-----CT----T---------...--------------------------------------G--------------G--------------G---------CAA------A-C--G---- 3324
F1.RU.08.D88_845 ---A--------G------G--------T-A---G-C------C---AA-----G-----T---------...--------------------------T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--A- 2759
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------------G---------------T-A---GG------A-----A------T----T--------T...--------------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CA-T----------GAGT- 2647
F2.CM.97.CM53657 ---A--------G-----------A---T-A---G-------A-----A------T----T--------T...--------------G-----C-----T-----------G-----------------C---------------G-----CAAT-------C--GAG-- 2490
G.BE.96.DRCBL -------------G----------A---T-A---G-------AC----A------T-------------T...--G-----------------------T-----------A-----G-----------C--------------A------CA-------A-C--G--A- 3257
G.CM.10.DEMG10CM008 ------A------G----------A---T-A---G-----T-AC---AA------T-------------T...-----G--------------------T-----------A-----G-----------C-----------G---------CA---------C--G--A- 2681
G.CN.08.GX_2084_08 C------------G--------------T-A---G-T-----AC----A------T-------------T...--------------------------------------A-----G-----------C--------G-----A------AA---------C--R--A- 2540
G.CU.99.Cu74 ---A---------G-------------AT-A-----------------C------T-------------T...-----------------G-----------C--------G-----G-----C-----C--------------A------CA---------T-----A- 2904
G.ES.09.X2634_2 -------------G--------------T-A---A----------A--C-----GT----T--------T...-----------------------------C--------G-----G-----------C--------------A------CA---A-----C--G--T- 2783
G.GH.03.03GH175G ---A---------G-----G--------T-A---G-------AC---AA------T-------------T...-----------------------------C--------A-----------------C--------G------------CA---------T--G--A- 3340
G.KE.09.DEMG09KE001 -------------GA------------AT-A---A-------A--A--C------T-C-----C-----T...--------------------------------------A-----G-----------C--------G------------CA------------G--G- 2675
G.NG.09.09NG_SC62 -------------G--------------T-A-----------AC---AA------T-------------T...-----------------------------C--------A-----G---------------------A----A------AA---------C--G--AG 2492
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 AGGGCAGCATAGAACAAAAATAGAGGAGCTGAGACAACATCTGTTGAGGTGGGGACTTACCACACCAGAC...AAAAAACATCAGAAAGAACCTCCATTCCTTTGGATGGGTTATGAACTCCATCCTGATAAATGGACAGTACAGCCTATAGTGCTGCCAGAAAAAGACA 3300
Pol __G__Q__H__R__T__K__I__E__E__L__R__Q__H__L__L__R__W__G__L__T__T__P__D__.__K__K__H__Q__K__E__P__P__F__L__W__M__G__Y__E__L__H__P__D__K__W__T__V__Q__P__I__V__L__P__E__K__D__
G.PT.x.PT3306 --A----------G--------------T-A---A----------A--C-----GT-------------T...-----G--------------C-----------------A-----G-----------C---------------------CA---------C-----A- 3240
G.SE.93.SE6165_G6165 -------------G--------------T-A---G-------A----AA-----GT-------------T...--------------------------------------A-----G-----------C--------G-----A------CA---------C--G--A- 2697
H.BE.93.VI991 ---A--A------GA---------A---T-A---GCT---T--------------T-C------------...C-------------------C-----T-----------A-----------------C------------------G--AAAT--------------- 2689
H.BE.93.VI997 ------A------G-G------------T-A---GCT---T--------------T--------------...-----G--------------C-----T-----------A-----------------C-----------G------G--AAA---------------- 2624
H.CF.90.056 ------A------G--------------T-A---GCT---T------AA------T--------------...--------------------C-----T-----------A-----------------C---------------A--G--AAA---------------- 2647
H.GB.00.00GBAC4001 ------A------G----------A---T-A---GCT---T----A-A-------T-------------T...--------------------C-----T-----------A-----------------C---------------A--G--AAAT--------------- 2818
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --AA----------AG------------------G-G-----A------------T--------------...--------------------C-----T-----------A-----G-----------C--------G-----A---G-CCA---A-----------A- 2494
J.CM.04.04CMU11421 --AA-----C---G----------K--------RG-------R----A-------T-------------T...--------------------------T-----------A-----G-----------C--------------R------CA---------------A- 2806
J.SE.93.SE9280_7887 --AA----------G-------A----------GG-------A----A-------T-------------T...--------------------------T-----------A-----G--T--------C-----------C--A------CAA--------------AG 2614
J.SE.94.SE9173_7022 --AA----------G-------A----------GG-------A----A-------T--TA---------T...--------------------------T-----------A-----G-----------C--------------A------CA---------------AG 2615
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------A------G-------------A--A---G-------A-----A------T--------------...-----G--------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--T- 2496
K.CM.96.96CM_MP535 ------A-C------------------A--A---G-------A----AA------T--------------...-----G--------------C-----T-----------A-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--T- 2496
01_AE.AF.07.569M ---------C-----------------A------GCT-----------C------T----T---------...-----G--------G-----------------------A-------------------G---------C----------AAT-A------------- 2506
01_AE.CN.10.CYM059 ---------C--------------------A---GCT-----A--A--C-----GT----T---------...-----G--------G-----G-----T-----------A--------------G--C--G-----G--C----------AAT---------G----- 2760
01_AE.HK.04.HK001 ---A----------T-------------------GCT---T-A--A--C------T----T---------...-----G--------G-----------------------G-----------------C-G---------C----------AA---------------- 2662
01_AE.JP.x.DR0492 ---------C---G----------------A---GCT-----A-G---C------T--TTT---------...TGG--G--------G-------------A---------A-----------------C-----------C----------AA---------------- 3312
01_AE.TH.04.BKM ---------C---G----------------A---GCT-----A-----C------T----T---------...-----G--------G--------G--------------A-----------------C-G---------C----------AA---------------- 3252
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---------C---G----------------A---GCT--------A--C------T----T---------...-----G-----A--G-----------------------A-----------------C-G---------C----------AA---------------- 2721
01_AE.TH.90.CM240 ---------C--------------------A---GCT-----A-----C------T----T---------...-----G--------G-----------------------A-----------------C-G---------C----------AA---------------- 2874
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------C--------------------A---GCT-----A-----C------T----T---------...-----G--------G-----------------------G-----------------C-G---------C----------AA----------G----- 2555
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------A------G--------------T-----G-------AC---AA------T-------------T...--------------------------T-----------A-----------------C-----------C----A----CA---------------T- 2667
02_AG.ES.06.P1261 -------------G--------------T-----AGC-----AC-A-AA-----G---------------...--------------------------T-----------A-----------------C--------G--C---------CA-T--------------- 2737
02_AG.FR.91.DJ263 --A----------G--------------T-----G-------AC-A-AA------T-------------T...--------------------------T-----------A-----------------C-----------C---------CA----------------- 2648
02_AG.GH.03.03GH181AG -------------G--------------T-----G-------AC----A------T--------------...--------------------------T--G--------A-----------------C-----------C---------AC------------GA--- 3324
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -------------G--------------T-----GC------AC---AC------T--------------...--------------------------T-----------A-----------------------------C---------AA---------G------- 2965
02_AG.LR.x.POC44951 -------------G-----------C--T-----G-C-----AC---AA------T--------------...--------------G-----C-----T-----------A-----------------C-----------C---------CA------------G---- 3295
02_AG.NG.x.IBNG -------------G--------------T-----GG------AC---AA------T--------------...-----G--------------------T-----------------------------------------C------G---AA--A------------- 2825
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------------G--------------T-----G-------AC---AA------T--------------...--------------G-----------T-----------A-----------------C-----------C---------CA----------------- 2497
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----------------------C-A---T-----G-------AC---A-------T-A-----------T...--------------------------T-----------A-----------------C-----------C---------AA----------------- 2497
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------G----------A------G--------C-----------T--------------...-----------------------------------------------------------------T---------------T--------------- 2526
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------A------G----------A-----A---G-G-----A-----A------T-C------------...--------------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA-C-G-------G--T- 2666
05_DF.BE.x.VI1310 ---A--A-----GG--------A-----T-A---G-------AC--GCA-----GT----T---------...--------------------------------------G-----------------------------G---------CAAT-------C--G---- 2682
06_cpx.AU.96.BFP90 ------A------G--------------T-A---G-G-----A----AA--------------------T...--------------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--C-----C--G--G- 3328
07_BC.CN.98.98CN009 ---------------------------A------------T--------------T--------------...--G-----------------------T-----------G-----------------C---------------------CA---------------T- 2632
08_BC.CN.06.nx2 ---------------------------A------G----------A-A-------T--------------...--G-----------------------T-----------G---------------------------------------CA------------G--T- 3234
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------A------G--------A----A--A---G-------A----AA------T----T---------...-----G--------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--A- 2502
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------C----C--T------------A--A--GGG---C--A--A-A-------T-----G--------...-----G-----------G--------T--G--------G---------------------------T-----------CA-------A----GA-T- 2679
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---A--A------GA---GG----A--AT-A--GA-G-----A------------T-C-----------T...--------C--------------------C--------A-----G-----------C--------T-----A-------A---------C--G--AT 2664
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------------G-----------A--A--------------A---------T--------------...-----------------------------------------------------------------G------------------------------- 3305
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------------GA---GG-------AT-A---AG-------------------T-------------T...--G-----------------------------------A-----G-----------C--------------AG-----CA-T-------C--G---- 2705
14_BG.ES.05.X1870 -------------G--------------T-A---A----------A-AC-----GT-------------T...--------------------------------------A-----G-----------C--------------A------CA---------C-----A- 2767
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------C-----------------A--A---GCT-----A-----C-----GT----T--G------...--------------G-----------------------A-----------------C-G---------C----------AA---------------- 2699
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------------------AT-A---A-T-----AC---AA------T--TA---------T...--------------------------T----------AA-----------------C-----------C---------AA------------G---- 2663
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------C-----------------A--A--------------A-A-------T-A------------...--------------------------------------------------------------------G---------A-A-----------G---- 2514
18_cpx.CU.99.CU76 ------A--------------------A--A-----------A----AA------T--------------...--------------------------T-----------A-----------------C-----------C-----G---CA----------------- 2605
19_cpx.CU.99.CU7 ----------------------------T-A--G-------------A-------T--------------...-----------------------G--------------G--------------------G------------------TCA--------------A- 2526
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------------------A----------------G--A-------T--TA---------T...-----------------G--C-----------------A-----G-----C-----C--------------A------CA---------C------- 2766
21_A2D.KE.99.KER2003 ---A-----------------------AT-A---G-------A------------T-G-----------T...--------------------A-----T---------------------------------------------------AAA-----------G--G- 2505
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --A-----------T---------C---T-----GCT-----A-----C-----GT----T---------...-----G-----A--------------T--C--------A--C--------------C-----------C--A------CA-------A-C------- 2508
23_BG.CU.03.CB118 T------------G-------------A-----------------A-A-------T--------------...--------------------------T--------------------A------------------------------------------------- 2743
24_BG.ES.08.X2456_2 ------A------G-------------A-----------------A-A-------T-C------------...----------------------------AG-----------------------------------------------------------G-----A- 2751
25_cpx.CM.02.1918LE ---------------------------AT-A---G-----T-A----AA------T----T---------...-----G--------G-----------T-----------A-----G-----------C-----------C--A------AAA--------G------- 2508
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------GG--------------T-----GCT-----A----AA------T----A--------T...-----G--------G-----------T-----------A-----------------C-----------C---------AAA--------------A- 3305
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------G--------------T-A---GCC---T------A-------T----T--G------...--------------------C-----T-----------A-----G-----------C--------------A------CA------------G--A- 3291
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------G-------A-----------------AGA------GT--------------...---------------------------------------------------------------------------G----------------G---- 2666
29_BF.BR.01.BREPM16704 --A-A----------------------A---------------------------T--------------...-----G------------------------------------------------------------------------------------------- 2701
31_BC.BR.04.04BR142 ------A--------------------A-----------C-------A-------T-CGAT---------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C----------------------A---------T--G--G- 2772
32_06A1.EE.01.EE0369 ---A--A------GT-------------T-A--GG-----T-A----A-------T-C-----------T...--------------------C-----T-----------G-----------------C-----------G----------AA--------C--G--A- 2935
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------C-----G--G---------------GCT-----A----AC------T----T---------...-----G--------G-----C-----------------A-----------------C-----------C----------AA---------------- 2601
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------------------------A---G-T-----A------------T----T---------...-----G--------G-----------T-----------A-----------------C-----------C----------AA---------------- 2502
35_AD.AF.07.169H --------------T---------A---T-A---GCT-----A----A-------T--------------...--G--G--------------------T---------------------------------------------------AC---------------A- 2500
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------------G--------------T-----A-------AC---AT------T--------------...--------------------------T-----------A-----------------C-----------C---------CAA---------------- 2505
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---A--A------G--------------------G-C--C--AC---AA------T-------------T...-----------------------------C--------A-----------------------------C--A------CA-T-------T------- 2490
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --A------------------------A---------------------------T-------C------...-----------------------------------------------------------------------------------------G--G---- 2723
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -AAA---------G-------------A----------------G----------T--TA----------...----------------------------A-------------------------------------------------A-------------G---- 2777
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------A---T-A---G-----T-AC-A-AA-----GT--TTT--G-----G...C----------A--------C-----------------G---------------------------------------A----------C--G---- 2783
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------T------------A-----G--G------C----------C--C------------...--------------------------------------A-----------------------------G---------CAA-----------G---- 2838
43_02G.SA.03.J11223 ---A---------G--------------T-A---G----C--A----RA------T-------------T...--------------------------T-----------A-----G-----------C--------------A------CA---------C--G--A- 2825
44_BF.CL.00.CH80 ---------------------------A-------------------A-------T-A------------...--------------------------------------------------------------------------------A-----------G---- 2742
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------A------G-------------A--A---G-----T-A----AA------T--------------...C----G--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CAA--------C--G--A- 3286
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------C-----------C------T-----A-C-----AC---AA------T----T---------...-----------A--G-----C-----T-----------G---------------------------------------CAAT-----A-C--G--G- 2738
47_BF.ES.08.P1942 ---------------------------A--------------AC---AA-----G-----T---------...-----------------------C-----------------------A-------------------------------------A------G---- 2739
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------A--C--------------------A---GCT--------A-AC------T----T---------...--------------G-----------------------A-----G-----------C-----------C---------CAA---------------- 2505
49_cpx.GM.03.N26677 ------A--------------------A--A---GC------A----AA------T--------------...-----G-----------G--C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--AG 2722
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --AA--A-----------GG-------A---------------------------T-C-----------T...-----------------------------------------------------C-----------------A-------A-T----------G---- 2507
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------------------------A---------------------------T--------------...--------------------------------------------------------C-G---------C----------AA---------------- 2614
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------C--------------------A--GGCT-----A-----C------T----T--------T...-----G-----A--G--------C--------------A-----------------C-GG--------C----------AA----------G----- 2640
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------------------------A--------G-----------T------T-CTT----------...C----------A--------C---C-------------A-----------------C-G---------C----------AA---------------- 2702
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------------------------------------G---T------A----------------------...--G-----------------C----------------------------------------------------------C------------G---- 2610
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --A---A------G--------------T-A---G----------A-A-------T-C-----G------...--------------------C---------------------------------------------------------A-------------G---- 2484
61_BC.CN.10.JL100010 -------------G-------------A--A---G----------A-A-------T--------------...--G-----------------------T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T- 2721
O.BE.87.ANT70 GACAG-A-------A--GG--T--ATT---T---G----C--A-ATCA-------T-C--T--C--T---...-----G-----A--G--------C--T--A--------G-----G--------A--C---------------T-C--CCAAT----TA-C--G--TG 3354
O.CM.91.MVP5180 G-CAG-A-------AG-GGG-C--ATT---T--GG-----T-A-ATCA-------T----T--C--T--T...-----G--------G--------C--TT-A--------A-----G-----C--A--C--G--------------C--CCAAT----T--C-----AG 3329
O.CM.98.98CMA104 GACAG-A-----G-A--GGG-T--ATT---T--GG-----T-A-AT-A-------T-C--T--C--T--T...-----G--------G--------C--T--G--------G-----G--------A--C--G-----------A--C--CCA-T----T--T--G--AG 2786
O.FR.92.VAU G-CAG-A-----G-A--GGG-T--ACTA--C---A-----T-A-AC-A-------T--TAT--C--T--T...-----------A--G-----A--C--T-AG--------G-----G-----C--A--C--G--------------C--CCAAT----T--C--G--AG 2866
O.GA.11.11Gab6352 GACAG-A--C----A--GGG-T--ATT---C---G----CT-A-AT-A------GT--TAT--T--T--T...-----G-----A--G--------C--T--C--------G-----G--------A--C--------------------CCAAT----T--C--G--GG 2511
O.SN.99.99SE_MP1299 GACAG-A-------AG-G-G----ATT---T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T...-----G-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--------A--C-----------G-----C--CCAAT----TA-C--G--GG 3353
O.US.10.LTNP GACAG-A-------A--GGG-T--ATCA--T---G-----T-A-ATCA------GT-C--T--C--T--T...-----------A--G--------C--T--G--------G-----G--T-----A--C-----------C--A--C--CCAAT-A--TA-C--G--TG 3275
N.CM.02.DJO0131 --CA--A------GAG-C-G-G--A--A--T---AGT-----T----A------CT----G--C--T---...-----------A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A-----------G--C---A-A---AA-T-A------C-G--TG 2806
N.CM.04.04CM_1015_04 --CA--A------GAG-C-G----A--A--T---GGT-----T----A------CT----A--C--T---...-----------A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A--------------C-----A---AA-T-A--------G--T- 2805
N.CM.06.U14842 --CA---------GAGGC-G--C-A--A--T---G-T-----T----A------CT----G--C--T---...-----------A--G-----A--------C--------A-----G--------A--------------C-----AG--AA-T-A-----G--G--AG 2807
N.CM.95.YBF30 --CA--A------GAGGC-G----A--C--T---G-T-----T----A------CT----G--C--T---...--------------G-----C--G-----C--------A--------------A--C-----------C-----A---AA-T-A--------G--TG 2894
N.CM.97.YBF106 --CA--A------GAG-C-G----A--A--T---GGT-----T----A------CT----G--C--T---...-----------A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A-----------G--C-----A---AA-T-A--------G--GG 2892
N.FR.11.N1_FR_2011 -ACA--A------GAGGC-G----A--A--T--GGG------TC---A------CT----G--C--T---...-----------A--G-----A--------C--------A-----G-----C--A--------------C-----A---AA-T-A--------G--TG 2701
P.CM.06.U14788 GTCTG-A------CAGCGGG-----A-A--Y--GG-R--C--C-ATGTA-----GT-C--A--T--T---...-----R-----A--G--G-----T-----C--------A-----G-----------C--G-----K--G--A--C--CAAAT-A--------G--A- 2771
P.FR.09.RBF168 GTCTG-A------CAGCGGG-----A-A--T--GG----C--C-ATGTA-----GT----A--T--T---...-----------A--G--G-----T-----C--------A-----G-----------C--G-----G--G--A--C--C--AT-A--------G--AG 3335
CPZ.CD.06.BF1167 T-AAA-A----A-GA-GTGG-TC-----T-A---A-C--CT--AAAGCA-----CT-AGAA--C--C--T...------T----AG-GA----A-----T--C--------A------T-A--C--A--G--G--------G----AG---AAAT-A-----GCC---A- 3402
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --A-G-A-------AG-G-G----A-----C---GC---------A-AA------T----A---------...--G--G--------------C-----T--C--------A-----GT-A-----A-----G--------C----AA---AAAT--------C-G--AG 2842
CPZ.GA.88.GAB1 T-AT--A-------A---GG-G--A--A--A---------T--C-T-AA-----GT-C--A--C------...-----------A--G--G--A--C--TT-A--------A-----G-----C--A--C-----------C--------TCAAT-A-----------GG 3361
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --A-G----C----AGCT---GA-A-----A-----G--CT----AGCA------T-AGAA--C------...------T----AG--A-----------T-A--------C-----G--A-----A--------------G---AAC--CACC---------CC---AC 2941
CPZ.US.85.US_Marilyn --AAA-------GGA---GG----ACT---C------T--T--C-T-CT------T-C--T--C--T--T...--G--G------G-G-----A------T-A--------C--------------A-----G--------G-----C---CA-T-A---C-------A- 3360
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B.FR.83.HXB2 GCTGGACTGTCAATGACATACAGAAGTTAGTGGGGAAATTGAATTGGGCAAGTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAAACTCCTTAGAGGAACCAAAGCACTAACAGAAGTAATACCACTAACAGAAGAAGCAGAGCTAGAACTGGCAGAAAACAGA 3470
Pol S__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__V__G__K__L__N__W__A__S__Q__I__Y__P__G__I__K__V__R__Q__L__C__K__L__L__R__G__T__K__A__L__T__E__V__I__P__L__T__E__E__A__E__L__E__L__A__E__N__R_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG---------------AA---C-G-----------C--G---G----------------T---G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----G 2678
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -T--------------T--------A--------A---C-A--------------A-----T---------------------C-G-----------C--G---G--------T-------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----G 2675
A1.ES.06.X2110 ----------------T--------A--------T---C-A--------------A--A--T------G---------A----C-G--------A--C--G--------G-----------TA--G--A-TA-G--T--G--------AT-----T-------G-----G 2708
A1.IT.02.60000 ----------------T-----------------A---C-A-----------C--------T-----AT-A---A---A----C-G------------------G-------------C--TA-----A----G--TA-G--------AT-----T-------------G 3475
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------------T--------A--------A-----A--------------A-----TG----A----------A------G--C--------C--G---G-T------------------G-GA--T-G--T--G--------AT-----T-------G-----G 2838
A1.RU.11.11RU6950 -T--------------T--------A--------A---C-A--------------------T----------------A------G-----------C--G---G----------G-----TA--G-GA----G--T--G--------AT-----T-------------- 2994
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----------------T--------A--------A---C-A--C-----------A-----TG--------C------A----C-G-----------C--G-----T--------G-----G---G--A-G--G--T--G--------AT-----T-------G--T--G 2821
A1.SE.95.SE8538 -T--------------T--------A--------A---C----------------A-----TG---------------A------G-----G-----C------G----------------TA--G--A--T-G--T--G--------A------T-------G------ 2669
A1.TZ.01.A341 ----------------T--------A-----A------C-A--------------A-----TG---------------A------G-----------C------G----------------GA--G--A--T-G--T-----------AT-----T-------G-----G 2672
A1.UA.01.01UADN139 ----------------T--------A--------A---C-A--------------------T-----------------------G-----------C--G---G----------G-----TA--G-GA----G--T--G--------AT-----T-------G------ 2669
A1.UG.11.DEMA110UG009 C---------------T-----A--AC----A--A---C-A--------------A-----TT----A----------A-----------G------C------G----------------TA--G--A--T-G--T--G--------AT-----T-------G-----G 2819
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------------T--------A--------A---C-A--------------------TT----------------A-----G-----------C--G---G-T--G-----------T---G-----T-G--T--G--------AT-----T-------------G 2911
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------------T--------A-----A--A--G--A--------------------TG--------------------C-G---------------------------T-------CA--G-------G--TAG---------AT-----T---A---G-----G 2808
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------------T--------A--G--A--A--G--A--------------------TG--------C------A----C------G-------------G----------------CA--G-----T----TAG---------AT-----T---A---G-----G 2669
A2.CY.94.94CY017_41 ----------------T--------A-----A--------A--------------------TG---------------A----C-G------------------G----------------CA--G--A----G--TA-----------T-----T-A-A---G-----G 2827
B.AR.04.04AR143170 ----------------------------------A--------------------------TT----------------------------G-----G--G---G--------T-----------G-------------------------------------------G 2671
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------------------------------A--------------------------TG-----------R---A---------------T-----G--------------------------------------------------------------------G 2681
B.BR.06.06BR1119 -------------------------A--------A-----A--------------------T-----A---------------------------------------------------------G--------T---C----------T-------------------G 2887
B.CA.07.502_1191_03 ----------------------------------A--G-----------------A----------------------C------------G--------G--------G---------------G-----------AC------------------------------G 2897
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------------------------------A--A--------------------A-----T-----------G----A---------------------G---G--------------------G-----T--T--AG---------A--------------------G 2939
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------------------------------A-----A--------------------TT----A-----G----A---------------------G--------G---------------G-----------AG----------A-------------------G 2842
B.CO.01.PCM001 ----------------------------------A-----A--------------A-----T-----------G----A---------------------G-----------C------------G----C---T---C---G--G---------T-------------G 2675
B.CU.99.Cu19 ----------------------------------A--------------------------T---------------------C----------------G------------------------G------------C----------------T-------------G 3017
B.CY.09.CY266 --------------------------C-------A--------C----------------------------------A---------------------G---G--------T-G------------A--------AG------------------------------G 2687
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ----------------------------------A--------------------------T--------------------------------------G--------------G---------G-------------------------------------------G 2708
B.DK.07.PMVL_011 -------------------------------A--A-----A--------------------------A------A---A---------------TA----G--------------------G---G-------------------------------------------G 2835
B.DO.05.05DO_160884 ----------------------------------A--------C-----------------TG-------C-----------------C-----TA----G-----------C-----G------G--A----------------------------------------G 2681
B.ES.10.DEMB10ES002 ----------------------A---C-------A--------C-----------------TG---------------A---------------------G---------T----------------------------------------------------------G 2832
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------------------A--A-----A--------------------TG----------G----A------------------G--G---------T--------------------------C-G-----------------------------G 2716
B.GE.03.03GEMZ004 ----------T-----T---------C-------A--------------C-----------T-----------------A------------------------G-----------------------A----G-----------------------------------G 2666
B.HT.05.05HT_129389 -------------------------------A--A--------------------A-----TT---------------A---------------------G------------------------G-G-----------------------------------------G 2671
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------------------C-------A--G--A--------------------TG---------------A-----------G---------G--------G---------------G-G--------------------------------------T--G 2678
B.JP.12.DEMB12JP001 -------------------------------A--A-----A-----------------C--T--------------------------------------G---G------G-------------G-------C----C----------T-----T-------------G 2857
B.KR.12.12KYY10_10742 -------------------------A--------A---C----------------------TG---------------A---------------------G--------G---------------G-------------------------------------------G 3324
B.NL.00.671_00T36 N----N----------------------------A---N----------------------T--------------------------------------G-----T---------------A--G------------C------------------A------------ 3035
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------T-----------------------A--G--A--------------------------------------------------G------C-G-----A------------------------------------------T-------------------G 2891
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----------------------------------A---------------------------G---------------A---------------------G--------------------------------------------------------------------G 2678
B.RU.11.11RU21n -T------------------------C----A--A--------------------------TG-----C-------------------------G--C--G---G---------------------------------C---------A--------------------G 3041
B.TH.07.AA040a_WG11 ----------------T-----------------A--------------------------T-----A-----G-----AG-------------------G-------------------------------------T---------------------------T--G 2822
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----------------------------------A-----A--C-----------------TG-------------------------------------G------------------------G-------G---AG---------AA-------------------G 2690
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----------------------A-----------A--------------------------TG-------------------------------T------------------------------G-----------A-------------------------------G 3470
B.UA.01.01UAKV167 ----------------------------------A--------------------------TG---------------AA-----G--------------G------------------------G-----------------------T-------------------G 2696
B.US.11.ES39_42 -------------------------------A--A-----A--------------------T---------------------C-----------A----G------------------------G-----------C-------------------------------G 3428
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----------------------------------A-----------------------------------C-------A------------------G--G------------------------G-----------A----------A--------------------G 2672
B.YE.02.02YE507 ----------------------------------A-----A-------------------------------------A---------------------G---G----G--G----------------A-T-----A----------AT-------------------G 2687
C.AR.01.ARG4006 ----------------T-----------------A-----A--C----------------------------------AA---C-G--------------G--------------------CA--G-------G--T-C---------AT-----T-------G-----G 2654
C.BR.07.DEMC07BR003 ----------------T---------C-------A-----A--C-----------A----------------G------A---C-G--------------G---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G 2802
C.BW.00.00BW07621 A---------------T-----------------A--G--A--C-----C-----A---------------------------C-G------------------G----------------CA--G-G-----G--T-----------AT-----T----T--G-----G 2823
C.CN.09.09YNLX133sg ----------------T-----------------A--------C-----------------------A---------------C-T--C-----------G--GG----------G-----CA--G----------T-----------AT-----T-------------G 2654
C.CY.09.CY260 ----------------T-----------------A-----A--C---------------------------------------C-T-----------A--G--G---------T-------CA--G----------T-----------A------T-------G-----G 2693
C.ES.07.X2118_2 ----------T-----T-----------------A-----A--C-----------------------A---C------A----C-T--C-----------G--GG----G--------T--CA--G-G--------T-----------AT-----T-------G-----G 2886
C.ET.02.02ET_288 -T--------------T-----------------A-----A--C--------C--------------A----------A----C-G--------------G---G-T--------------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G 2672
C.GE.03.03GEMZ033 ----------------T-----------------A-----A--C--------------------------C--------A--GC-T--------------G--GG----------------CA--G----------T-----------AT-----T-------G-----G 2651
C.IL.98.98IS002 -------A--------T-----A-----------A-----A--C---------------------------------------C----------------G--------------------CA--G----------T-----------AT-----T-A------------ 2804
C.IN.09.T125_2139 ----------------T-----------G-----A-----A--C-----------------------A----------A----C-T--------------G--GG----------------TA--G----------T-----------AT-----T-------------G 3446
C.KE.00.KER2010 ----------------T-----------------A-----A--C-----------------------A----G---------CC-T-----------------G-----------------CA--G----------T-----------AT-----T-------G-----G 2651
C.MM.99.mIDU101_3 ----------------T-------G---------A-----A--C-----------------------A---------------C-C--------------G--GG----------------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G 2821
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----------------T-----------------A-----A--C-----------------------A----------A----A-G--------------G---G----------------T---G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G 3450
C.SN.90.90SE_364 ----------------T-----A---A-------A-----A--C---------------------------------------C-G--------------G---G-------C--------C---G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G 2639
C.SO.89.89SM_145 ----------------T-----------------A---C-A--C-----------------------------G---------C-T-----------------GG----------------CA--G----------T-----------AT-------------G-----G 2691
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----------------T-----------------A-----A--C------------------T----A--C-------A----C-T--------------G--G---------T-------CA--G----------T-----------AT-----T---AG--G-----G 3444
C.US.11.17TB4_4G8 ----------------T-----------------A-----A--C-----------------T---------------------C-G--------------G---G----------------CA--G--A-------T-----------AT-----T-------G-----G 2821
C.UY.01.TRA3011 ----------------T-----------------A-----A--C--------------------------A------------C-G--------------G---G----------------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G 2642
C.YE.02.02YE511 ----------------T--------A--------A-----A--C---------------------------------------C-G--------------G---G----------------TA--G-------G--T-----------AT-----T-------------G 2645
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ----------------T-----------------A-----A--C---------------------------------------A-T--------------G--TG-----A--T-------CA--G----------T------------T-----T-A-----G-----G 3433
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----------------T-----------------A-----A--C-----------------T-----A-----G----A---GC-T--------------G--G---------T-----------G--A-------T-----------AT-----T-------G-----G 2819
D.CD.83.ELI ----------------T--------C-------A--G---A--C--------C--------T-----A-----------A--------------------G-----------------------------------------------AT-------------------G 3016
D.CM.10.DEMD10CM009 ----------A-----T-----------------A-----A--------------------TG----A---C-G----AA--C-----------------G---G-T------T-------G---G----------------------AT-------------G-----G 2845
D.CY.06.CY163 A---------------T-----------------A-----A-----------C--A-----T--C--A-----G--------------------------G---G-T------T--------A--G----G-----------------AT-------A-----G-----G 2678
D.KE.11.DEMD11KE003 A---------------T---------C-------A--G--A-----------C--------T-----A--------------------C-G-TG-A----G--TG-----A----G------A--G-------G--------------AT-------------G-----G 2820
D.KR.04.04KBH8 ----------------T-----------------A-----A--------------A-----TG----A----------AA--G--G-----------C--G---G----------G-----------------G---A----------AT-------------------G 3429
D.SN.90.SE365 ----------------T-----------------A-----A-----------C--------TG----A--------G-AAG-------------------G---G-----------------A--G---------------C------AT-------------------G 3487
D.TD.99.MN011 ----------------T--------AC-------A-----A-----------C--------T-----A-----G----A-----------G---------G---G-T---A--T-------G---G-----------A----------AT-------------------G 2694
D.TZ.01.A280 ----------------T-----------------A-----A--------------------TT----A----------AA--------------------G---G----------G-----------------G---A----G-----AT----------------T--G 2671
D.UG.11.DEMD11UG003 ----------------T--------A--------A-----A-----------C--------T-----A-----------A--------C---TG-A----G---------A--T-G---------G-------G--------------AT----------T--------G 2825
D.YE.02.02YE516 A---------------T--------AC-------A-----A-----------C--------------A----------A-----------G---------G---G-T------T-------T---------T-----AG---------AT-------------------G 2681
D.ZA.90.R1 ----------------T--------------A--------A--C--------C--------T-----A--------------------------------G------------T-----------G----------------------AT-------------------G 2816
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----------------T--------------A--A---C-A--------------------TG----A--------------------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C------GA--T-----T-------G--T-AG 2573
F1.AR.02.ARE933 ----------------T--------------A--A---C-A--A-----------------T----------------A---------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T----------T--G 2764
F1.BE.93.VI850 -------------------------------A--A---C-A--------------------T-------------------C------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C---G------T-----T-----A----T--G 2807
F1.BR.07.07BR844 ----------------T--------------A--A---C-A-----------C--------T--C-------------A---------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T-------G--T--G 3251
F1.CY.08.CY222 ----------------T-----A--------A--A---C-A--------------------T------------A-------------C-----------G---G----G-----G-----TA--G-G-----G--T-C---------AT--A--T-A-----G--T--G 2663
F1.ES.11.DEMF110ES001 -------G--------T--------------A--A---C-A--------------------T----------------A---------C-----------G---G----------------TA--G-GA----G--T-C----------T-----T-------G--T--G 2806
F1.FI.93.FIN9363 -----------G----T--------A-----A--A---C-A--C-----------N-----T------------------------------------------G----G-----------CA-GG-G-----G--T-C-------A-TT-----T----------T--G 2799
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------------T--------------A--A-----A--------------------T------------A---A---------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T------------T-----T-------G-----G 2672
F1.RO.96.BCI_R07 ----------------T---------C----A--A---C-A--------------------T----------------AA--------------------G---GT---G-----------TA--G-GA--T-G--T-C----------T-----T-------G-----G 3494
F1.RU.08.D88_845 ----------------T-----------------A---C-A--------------------T----------------A------------G--------G---G----G-----------TA--G-GA----G--T-C----------T-----T-------G-----G 2929
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------------T---------C-------A---C-A--------------------T-----A----G-----A---CA-C--------------G---G-----A--T-------T---G-GT----G--T-C----------T-----A-------G------ 2817
F2.CM.97.CM53657 ----------------T-----------------A---C-A--------------------T----------G-----A---CC----C---------------G-------G--------C---G-G----------T---------AT-----A-------G-----G 2660
G.BE.96.DRCBL A---------T-----T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A---------C------A----G--GG--------T-------CA--G--T--A-G----C---------AA-G--GT-------G-----G 3427
G.CM.10.DEMG10CM008 ----------------------------------A---C-A--------------------T-----A----------A----C----C------A----G--G-----G------------A--G-------G--T-C---------AT-G---T-------------G 2851
G.CN.08.GX_2084_08 -Y--------------T-----A--A--------A---C-A--------------A-----T------------A---AA---C----------------G--GG----------------CA--G-------G--T-----------AT-----T--A----G--T--G 2710
G.CU.99.Cu74 ----------------T-----A-----------A--GC-A--------------------T----------------AA------------------C-G--GG--------T-------CA--G-------G--T-----------AT-G---T-------G-----G 3074
G.ES.09.X2634_2 ----------------T-----A---C-------A---C-A-----------C--------T--T-------------AA---C------G---------G---G----------------CA--G----------T-----------AT-G---T-------G-----G 2953
G.GH.03.03GH175G ----------------T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A---CC------G---------G--GG-----------------A--G--T-C--G----C---------AA-G--GT-------G-----G 3510
G.KE.09.DEMG09KE001 ----------------T-----A-----------A---C-A--------------------T----------------A---GC----------------G--GG----------------TA--G-------G--CAC---------AT-G---T-------G-----G 2845
G.NG.09.09NG_SC62 A---------------T--------A--------A---C-A--------------------TT-------------G-AA---C----C-----------G--GG-------T--------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G 2662
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B.FR.83.HXB2 GCTGGACTGTCAATGACATACAGAAGTTAGTGGGGAAATTGAATTGGGCAAGTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAAACTCCTTAGAGGAACCAAAGCACTAACAGAAGTAATACCACTAACAGAAGAAGCAGAGCTAGAACTGGCAGAAAACAGA 3470
Pol S__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__V__G__K__L__N__W__A__S__Q__I__Y__P__G__I__K__V__R__Q__L__C__K__L__L__R__G__T__K__A__L__T__E__V__I__P__L__T__E__E__A__E__L__E__L__A__E__N__R_
G.PT.x.PT3306 ----------------T-----A-----------A---C-A-----------C--------T-----------G----AA--GC----------------G---G----------G---------G----------T-C---------AT-G---T-------G-----G 3410
G.SE.93.SE6165_G6165 ----------------T-----A-----------A---C-A--------------------T----------------C---C-----------------G--GG----------------CA--G--T----G----C---------AA-G--GT-------G-----G 2867
H.BE.93.VI991 ----------------T-----------------A---C-A-------------------------------------A----C-------W--------G--GG-----------------A--G-------G--TA----G-----AT-G---T-------------G 2859
H.BE.93.VI997 ----------------T-----------------A---C-A--C-----------------T---------------------C----------------G--GG----------------C---G-------G---A----G-----AT-G---T-------------G 2794
H.CF.90.056 ----------------T-----------------A---C-A--------------------T---AAT----------A----C----------------G--GG--------T-------CA----------G---A----G-----AT-G---T-------------G 2817
H.GB.00.00GBAC4001 ----------------T-----------------A---C-A------------------------------------------C----------------G---G----G---T-------CA----------G--TAC---G-----AT-G---T---A---------G 2988
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----------------T-----A--A--------A---C-A--------------------T----------------A----C----------------G--G--------------G--CA--G--G--T----T-C---------AT-----T-------G-----G 2664
J.CM.04.04CMU11421 M---------------T-----R--RC-------A---C-A-------------------WT-----A----G-----A----A-G--------------G---G-T--GT----------CA--G-----T-G--TA-R--------AT-G-----------G----A- 2976
J.SE.93.SE9280_7887 A---------------T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A----C---------------A---GG-T--------------CA--G-----T-G--TAG---------AT-G----------------A- 2784
J.SE.94.SE9173_7022 AT--------------T-----A-----------A---C-A--------------A-----T-----A------A---A-G--C-----------A----G--GG-T--------------CA--G-----T-G--TAG---------AT-G----------------AG 2785
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------------T-----A-----------A-----A--------------A--A-T------A----------AA--------------------G---GT-------T-------CA--G----------T-C----------T-----T-A-----G------ 2666
K.CM.96.96CM_MP535 ----------------T-----------------A-----A--------------A--A--T----------------AA-----G--------------G---GT---------------CA--G-----T----T-C----------T-----T-A-----G------ 2666
01_AE.AF.07.569M ----------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----RR---C-------------C--G---G-T--------------CA--G-------G--TRC---------AT----GT------RG-----G 2676
01_AE.CN.10.CYM059 ----------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------GA---A----C-------------C--G---G-T------T-------T---G-------G--T-----G-----AT-----T-------G-----G 2930
01_AE.HK.04.HK001 ----------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------GA---A------G----G------C--G---G-T--------------C---G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G 2832
01_AE.JP.x.DR0492 ----------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G 3482
01_AE.TH.04.BKM ----------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G 3422
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ----------------T--------A--------A-----A--------------A-----TG----------G----A------G-----------C--G---G-T--------G-----CA--G-------G--T-----------AT----GT-A-----G-----G 2891
01_AE.TH.90.CM240 ----------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G 3044
01_AE.VN.98.98VNND15 ----------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG---------------A----C-G-----------C--G---G-T------T-------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G 2725
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A----------A----C-G----G------C--G---G-A--------------TA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G 2837
02_AG.ES.06.P1261 ----------------T--------A-----A--A---C-A--------------------TG----A------A---A----C-G---------A-C--G---G----------------TA--G--A----G--T-----------AT-----T-------G-----G 2907
02_AG.FR.91.DJ263 ----------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A----------A----C-G-----------C--G---G--------T-------TA--G-------G--T--G--------AT-----T-------G-----G 2818
02_AG.GH.03.03GH181AG ----------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A----------A----C-G-----------C--G---G----------------TA--G--A--T-G--T--G--------AT-----T-------G-----G 3494
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ----------------T--------A--G-----A---C-A--------------------TG----A------A---A----C-G-----------C--G---G-T--------------TA--G--GT------T--G--------AT-----T-------G-----G 3135
02_AG.LR.x.POC44951 ----------------T--------A--------A---C-A-----------------C--TG----A----G-----A------G-----------C--G---G----------------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T-------G--T--G 3465
02_AG.NG.x.IBNG ----------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A------A---A----C-G----G------C--G---G----------------TA--G--G----G--T--G--------AT-----T-------G-----G 2995
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------------T--------A--------A---C-A--------------------T-----A----------A----C-------------C--G------------T-------TA--G-------G--T--G--------AT-----T-------G-----G 2667
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----------------T--------A--------A--GC-A--------------------TG----A---------------C-G-----------C--G---G----------------GA--G--A----G--T--G--------AT-----T-A------------ 2667
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------------C-------A--------------------------TG-------------------------------------G---G---------------------------------C------------------------------G 2696
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------------C--T--C--------------A---C-A--------------------T----------------A---------------T-----G---G-T-----C--------CA--G----------TAC---G------T-----T-A-----G-----G 2836
05_DF.BE.x.VI1310 ----------------T--------------A--A---C-A--------------------T----------------A---------------------G--------------------G--------------------------AT-------------------G 2852
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------------T--------A--G-----A---C-A--------------------T-----------------------------------C--G---G-A--------------CA--G----------T-C---------A------T-------G-----G 3498
07_BC.CN.98.98CN009 ----------------T-----A-----------A-----A--C-----------------T--T--A---------------C-T--------------G--GG----------------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G 2802
08_BC.CN.06.nx2 ----------------T-----------------A-----A--------------------------A---------------C-T--------------G--G-----------G-----CA--G----------T-----------AT-----T-A-----------G 3404
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------------T--------A-----A--A-----A--C-----------------TG---------------A----C-G-----------C------G-T-G---------G--TA--G--A----G--T--G--G-----AT-----T-------G-----G 2672
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -T--------------T-----------------A--G--A--C--------------------------------G------C-G--------------G---G------T-T-------CA--G-------G--T-----G-----AT-----T-------------G 2849
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -T--------------T-----A--A--------A---C-A--------------------T------------A--------C----------------G--G---------T-------CA--G-------G--T-C----------T-G--GT-------------G 2834
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------C--------------------A-----A-----------------------------------G-A-----------G---------G--------G---------------------------A-------------------------------G 3475
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------------T-----A-----------A---C----------------A--C--T-----A----------A----C----------------G--GG----------------CA--G--T----G--TAC---------AT-----T-------G------ 2875
14_BG.ES.05.X1870 ----------------T-----A-----------A---C-A-----------C-----A--T-----A----------AA---C----------------G---G----------------CA--G----------T-T---------AT-G---T-------G-----G 2937
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG-G--------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------G-----CA--G-----T-G--T-----------AT-----T-------G-----G 2869
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------------T--------A--------A--G--A--------------------TG---A-----------A----C-G-----G--------G---G-T--------G-----CA--G-------G--TA----------AT-----T-A-A---G-----G 2833
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------------------------------A-----A-----------------------------------G-A---------------------G--------G------------A--G-----------A-------------------------------G 2684
18_cpx.CU.99.CU76 ----------------T--------------A--A---C----------------A-----T----------------A---GC-----------A----G--G-----------------CA--G-------G--T-T---------AT-G---T-A-----------G 2775
19_cpx.CU.99.CU7 ----------------T--------------------GC-------------C--------T-----A-----------A--GC----------------G---G-------------------------------------------AT-------------------G 2696
20_BG.CU.99.Cu103 ----------------------------------A--------------------------T---------------------C----------------G------------T-----------G-----------AC----------------T-------G-----G 2936
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------T-----------------A-----A--C--------C--------T-----A--------------G-----------------G-----------------------------------------------AT-------------------G 2675
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------------T--------A--------A-----A--------------------TG-------------------GC-G--------A-----G---G--------------------G-----T-G--T-----------AT-----T-------G--T--G 2678
23_BG.CU.03.CB118 ----------------------------------A--------------------------T----------------A----C----------------G------------------------G-------G--T-C---------AT-G---T-------------G 2913
24_BG.ES.08.X2456_2 ----------------TC----A-----------A--GC-A--------------------T-----------------A---C-------G--------G---G--------------------G-----------AC----------------T-------------G 2921
25_cpx.CM.02.1918LE ----------------T--------A--------A---C-A--------------------TG--------C-------A-----------------------GG-A--------------CA--G-------G--T-T---------AT-G---T-------G-----G 2678
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 A---------------T--T-----A-----A--A---C-A--------------------TG-------A--G----A----C-G-----------C--G---G----------------CA--G-CA----G--TA-G--------AT-----T-------G------ 3475
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------------T-----A--------A--A---C-A--------------------T--------C-------A----C------G---------G--GG----G-----------CA--G--T--T-G--T-----------AT-G---T-------------G 3461
28_BF.BR.99.BREPM12609 TT--------------T-----------------A-----A-------------------------------------A---------------------G--------G---------------G-------------------------------------------G 2836
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------------------------------A-----A---------------------G----A----------A---------------------G-----T--G---------------G-----------A----------------G--------------G 2871
31_BC.BR.04.04BR142 ----------------T-----------------A-----A--C--------------------------A-----G--A---C-G--------------G--------------------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G 2942
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------------T--------A--G--A--A---C-A--------------A-----T--------------------G--------------C--G---G-A-G------------TA--G----G-----T-C---------AT-----T-------G------ 3105
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------------T--------AC-------A---C-A--------------A-----T-----------G----A----C-G-----------C--G---G-T-----T--------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G----AG 2771
34_01B.TH.99.OUR2478P ----------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T------T-------CA--G-G-----G--T--------R--AT-----T-------G------ 2672
35_AD.AF.07.169H ----------------T-----------------A-----A-----------C--------T-----A-----------A-----G--------------G--------------G-----TA--G--T----G--------------AT-------------------G 2670
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 A--------G------T--------A--G--A--A---C-A--------------------TG---------------A---GC-G--------A--C--G---G-A------------------G-----T-G--T--G--------AT-----T-------G--T--G 2675
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 T---------------T--------A--------A---C-A--------------------TG-------------------GC-G----G---T--C--G-----T-----GT-------T---G--A--AAG--TA-G--------AT-----T-------G----TT 2660
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------------------------------A-------------------------------------------A---------------T-----G------------T-----------G-------------------------------------G-----G 2893
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------------------------A--------------------------T-----------G--G-A------G-----G--------G------------------------G------------C----------------T-------G--T--- 2947
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------T---------C----A--A---C-A--------------------T--------------------G-----------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--TAC----------T-----T-------G--T--G 2953
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------------------------A--------C-----------A-----TG-G--A----------AA--------------------G------------------------G-------------------------------------------G 3008
43_02G.SA.03.J11223 ----------------T-----A--A--------A---C-A--------------------T-----A----------A----C-G----G------C--G---G----------------T---G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----R 2995
44_BF.CL.00.CH80 ----------------------------------A-----------------------------------------G-A-----------G-T-A-----G---C-T--G---T-----------G-----------AG----------A----------------T--G 2912
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------------T--------A--G-----A---C-A---------------------T----A-----G----A---------------------G---G-A--------------CA--G---T---G--T-C---------AT-----T---A---G-----G 3456
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------------T--------------A--A---C-A--------------------T----------G---G-A---------------------G---G----G-----------CA--G-GT----G--T-C----------T-----T-------G--T--G 2908
47_BF.ES.08.P1942 A---------------------------------A--------------------------------------------A--------C-G---------G--------G-----------CA--G-----------A----G--------------------------G 2909
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------------T--------A--------A---C-AG-------------A-----TG--------C-G----A------G-----------C--G-----T--------------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G 2675
49_cpx.GM.03.N26677 C---------------T--------A--G--A--A---C-A--------------------T----------------A----------------A----G---G-A--------------CA--G-----T-G--T-C---------AT-G-----------G-----G 2892
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------------------------------A--------------------------TG---------------A---------C-----------G------------------------G-------G--------------------G--------------G 2677
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----------------T--------A--------A---C-AR-------------A-----TG----------RR---A----C-G--------------G---G-T--------------C---G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G 2784
53_01B.MY.11.11FIR164 ----------------T--------A-----A--A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C------G-T------T-------CA--G---AGM-G--TR----------AT----GT-A-----G-----G 2810
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------------T--------A--------A--GC-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---GTT------T-------CA--G----------T-C---------AT----GT-A-----G-----G 2872
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----------------------A-----------A--G--A--------------A-----TG-------C--G--G-A----C-G--C--G-----C--G---G-T--G--G--------CA--G----------T-----------AT----GT-------G-----G 2780
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----------------------------------A--G--A--C--------------C--------A---------------C-C--------------G--------------------T---G----------T-----------AT-----T-------------G 2654
61_BC.CN.10.JL100010 ----------------T-----------------A--G--A--C-----------A-----------A---------------C-T--------------G--GG--------T-------CA--G-G--------T-----------AT-----T-------------G 2891
O.BE.87.ANT70 TG-----A--A-----T-----A--AC--A-A--A--GC-A--------------A--C--T-A---A----G---G--AG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-----------G----TT---GTAG---G--------G---T-A-AG--------- 3524
O.CM.91.MVP5180 TG-----A--A-----T-----A--A-----A--A-----A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G--C--GT-AA-C------------T--T-G-----G---G----TT---GTA----G-----A------T-A-A---------- 3499
O.CM.98.98CMA104 TA-----A--T-----T-----A--A---A-A--A--G--A--------------A-----T-A---A----G------AG----------GT-AA-------C-----GT--T-------G---G----TT---GTA----G------------T-A-A---------G 2956
O.FR.92.VAU TG-----A--A-----T-----A--A--G--A--A---C-A--------C--------C--T-AT--A----G-----AAG----G-----GT-AA----------T--GT--T-G--------GG-----T---GCA----G-----A------T-A-A---G-----G 3036
O.GA.11.11Gab6352 TA-----A--A-----T--------A---A-A--A-----A-----------------C--T-A---A--C-G-----AAG-----------T-AA-------C-----GT--T-G---------G----T----GTA-----------T-----T-A-AG--G------ 2681
O.SN.99.99SE_MP1299 AA-----A--A-----------A--AC----A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG-G--G-----GT-AA-------CG----GT--T-G------A--G----TT---GTA-----------------T-A-AG--G--T--- 3523
O.US.10.LTNP TG-----A--A--------------AC-CA-A--A--G--A-----------------C--T-A---A----G-----AAG--C-T-----GT-AA-------C------T--T--------A--G----CT---GT-----G--------G---T-A-AG--------- 3445
N.CM.02.DJO0131 TA--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--GC-T----G-T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T---A----------AT-----T-A-----------G 2976
N.CM.04.04CM_1015_04 CA--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C--------A--GC-T------T-AA-C-----------G--TT-G---------G-TA-CT-T--------------AT-------A--------T--G 2975
N.CM.06.U14842 TA--------------T-----A--A--G--A--A--G--A-----------------C--T-----A----------AA--GC-T----G-T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T---C----------AT-------A-----------G 2977
N.CM.95.YBF30 TA--------------T--------A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-G-----AA--GC-C------T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T--------------AT-------A-----------G 3064
N.CM.97.YBF106 TA--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--GC-T------T-AA-C-----------G--TT-G---------G-CA-TT-T---C----------AT-------A-----------G 3062
N.FR.11.N1_FR_2011 TA--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--TC-T----G-T-AA-C-----G--------TT-G---------G-TAACT-T---A----------AT-------A-----------G 2871
P.CM.06.U14788 -T-----A--A--------T------C----A--A--G--A--------T-----A-----T-----A----GG----AAG-G-----Y-----AA----------T--RT-CT-----------G-TG-YT-T--TAG---------AT-------A-AG-----T-A- 2941
P.FR.09.RBF168 CT-----A--A--------C------C----A--A--G--A--------------------T-----A--A-GG----AAG----R--C-----AA----------T---T-CT-----------G-TG-T--T--TAG---------AT-------A-AG-----T-A- 3505
CPZ.CD.06.BF1167 CA-----A--T-----T--T-----A--------T-----A--------------A-----T--------C-G-AC---AG--C-C--C---T-AA----G---GT-----G---------T---G---AGT-G--T-C---------AT-----T-A-AG-----T-A- 3572
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 TG--------T-----T--T-----------A--C-----A--------------A--A--T-----A------A-T-A---GC-T------T-AA----G---G-G--G-GT--G---------G--G-T--C--CCC------T--A-----------------TCA- 3012
CPZ.GA.88.GAB1 TA--------------T-----A--AC-GA-A--A--G--A--------------------T-----A--A---A---A------------G--GA-A--------A--GAA---G-----T---G-T--T--C---CC---------AT-----T-A--------T--G 3531
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 AG-----A--G---C----C--A---C-G--A--C--G--A--------------A--C--TG----A--A--GAC--AAG-------C---T-AA-A------GTA----G------T--CCCTG-GGA-------AG---------AT----GT-A-A------T-A- 3111
CPZ.US.85.US_Marilyn TT-----A--------T--T-----A-----A------C----C--------------A--T-----A--A---A---A---G-----C---T-AA-A-A----G-T-----T-----T-----TG--AATT-T---C-T--G-----AA-G--GT-A-A---------- 3530
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B.FR.83.HXB2 GAGATTCTAAAAGAACCAGTACATGGAGTGTATTATGACCCATCAAAAGACTTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGACATATCAAATTTATCAAGAGCCATTT...AAAAATCTGAAAACAGGAAAATATGCAAGAATGAGGGGTGCCCACACTAA 3637
Pol _E__I__L__K__E__P__V__H__G__V__Y__Y__D__P__S__K__D__L__I__A__E__I__Q__K__Q__G__Q__G__Q__W__T__Y__Q__I__Y__Q__E__P__F__.__K__N__L__K__T__G__K__Y__A__R__M__R__G__A__H__T__N
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------------------G--------A--C-----------------A--------------------A--A-------A------------C---------------------...--------A----------------------A----TC---TY------- 2845
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------------C--T--G-----G--A--------T-----------A---G----------------A--A----C--AT---------------------------------...------T-A-------------------A--A-G--TC---T-------- 2842
A1.ES.06.X2110 --------------------G--------A--C-------------------------T------------A--A-------A------------C---------------------...-----------------G-------------AA---TC---T-------- 2875
A1.IT.02.60000 --------------C--T--G--------A--------------------T---G----------------A--A-------A------------------------G---------...--------A-------------------A--G-G--TC---T-------- 3642
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----------------T--G-----G--A--C--------------------------------------A--A-------A------------C--G------------------...--G--------------G-------------AC---TC---T-------- 3005
A1.RU.11.11RU6950 ----------G------T--G------T-A--------------------T---G----------------A--A--A----A------------------------G---------...--G-----A-------------------A--A-G--TC---T-----C-- 3161
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------------G--T--G-----G--A---------------------C--G-G-----------A--A--A-------A----------------------------------...-----------------G-------------A----TC---T-------- 2988
A1.SE.95.SE8538 -------------CC--T--G-----------C--------------------------------------A--A-------A------------C---------------------...------T-A-----------G----------A----TC---T-------- 2836
A1.TZ.01.A341 --------------C--T--G-----G--A------------------------G----------------A--A-------A------------C---------------------...-------------------------------AA---TC---T-------- 2839
A1.UA.01.01UADN139 ---C-------------T--G--------A--------------------T---G----------------A--A--A----A------------------------G---------...--G-------------------------A--A-G--TC-A-T-------- 2836
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------------C--T--G--------A--------------------------------------A--A--A--A--------G------G----G-------------T----...--------A--------G--------G---GACC--TC---T--T----- 2986
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --A---------A-C--T--G-----G--A------------G--------C-------------------A--A-------A----------------------------------...--------A-------------------A--A----TC---T-------- 3078
A2.CD.97.97CDKTB48 --------------C--T--------G--A-----------------------------------------A--A---------------T-------------------A------...--------A--------G----------A--G--A-TCCA-------C-- 2975
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------A-C--T--------G--A--C----------------------C------------------------G-A---------------------------A------...--------A--------G----------A--A----ACCA-T-------- 2836
A2.CY.94.94CY017_41 --A---T-----ACC--T--------G--A--C--------------------------------------A--A-------A------------------------G--A--C---...--G--------------G----------A--G----TCCA---------- 2994
B.AR.04.04AR143170 ----------------------------------------------------------T----G----------------C--------------------C---------------...-----C--A-----------G-------A--------------------- 2838
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------------------------------C-----------------------------------------A--------------T------------------------...--------A-----------G------------------A---------- 2848
B.BR.06.06BR1119 --------------------G--------A--------T--------------------------------------A-T-------------------------------------...-----C-------------------------------------------- 3054
B.CA.07.502_1191_03 --A-------G-------------------------------A--------------------T-------A---------------------------------------------...--------------------G----------------------------- 3064
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------------AC-----------------T-------------------C-------------------------------T---------------------------------...--------------------G-----------------CA----T----- 3106
B.CN.10.DEMB10CN002 ------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------A----A-...--------------------GC-------------------T-------- 3009
B.CO.01.PCM001 --------------G--------------------------------------G---------C----------A--------A------T--------------------------...---------------------------------------A---------- 2842
B.CU.99.Cu19 ------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------A------...--------------------G-------------A-A------------- 3184
B.CY.09.CY266 --------------G---------------------------------------------------------------A-C-----------------------------A------...--G-----A----------------------------------------- 2854
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --A---------------------------------------------------G----------------------------T--------------------------A------...-------------------------------------------------- 2875
B.DK.07.PMVL_011 --A------------------------------------------------------------C------------AC--G-------------------------------AG---...--G-------------------------A---------CA---------- 3002
B.DO.05.05DO_160884 -----------------------------------------------------------------------A----------A----------------------------------...--------------------G---------------A----A-------- 2848
B.ES.10.DEMB10ES002 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------A----...--------------------G-------A---------------T----- 2999
B.FR.11.DEMB11FR001 --A-----------G--------------------------C----------------------------------A---T------------------------------------...-----------------------------G-------------------- 2883
B.GE.03.03GEMZ004 --A---T-------G--------------A------------------------G-----------------------A-T------------------------------------...--------------------G-------A--------------------- 2833
B.HT.05.05HT_129389 --------------------------G-----C--------------------------G--------------------T------------------G-----------------...--------A----------------------------------------- 2838
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------------------------------T--------------------G---C----------------------G-----------------------------C...-----------------------------------A-------------- 2845
B.JP.12.DEMB12JP001 --A---T---G-------------------------------------------G----------------A-------T---------------------------G---------...--------------------G-------------A--------------- 3024
B.KR.12.12KYY10_10742 --A---------AC---------------A-----------C-----------G-----------------A-------T---------------------------G--A------...--G--C-------------------------C---------T-------- 3491
B.NL.00.671_00T36 ------------------------------------------A----------------------------------A---------------------------------------...--------------------G-------A-G----------------A-- 3202
B.PE.07.502_2649_wg8 --A-----G--G----------------CA------------------A--------------G-------A---------------------------------------------...----------------------------A--------------------- 3058
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------------------------T------------------------G-------------------R------------------------------------------...-------------------------------C------------------ 2845
B.RU.11.11RU21n --------------------------------------T---------------G--------C-------------A---------------------------------------...-------------------------------------------------- 3208
B.TH.07.AA040a_WG11 --A-----G------T-----------------------------------------------G---------------T---------------CY------------------A-...--------------------G-------------------T--------- 2989
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------------------------------------------------------------------------A-----T--G---T-------------C------------...--------------------G-R-------TC---------------C-- 2857
B.TW.94.TWCYS_LM49 ------------C---------------CA-----C------------------G-------------------------------------------G------------A-----...--------------------G--------G-C------------------ 3637
B.UA.01.01UAKV167 ---------------------------------------------------------------G----------A-A------T---------------------------------...--------------------G-------A--------------------- 2863
B.US.11.ES39_42 --------------------------------------------C-------------------------------AA-T---T--------------------------A------...--------------------G---------------A----T-------- 3595
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------G---------G------------------- 2839
B.YE.02.02YE507 --A---A-------------------------------T-----------A------------------------------------------------------------------...--------A-----------G----------------------------- 2854
C.AR.01.ARG4006 --A--------------------------A--------T-----G--------------T-----------A----AA--G-----------------------------------C...----------------------------A-------AC------------ 2821
C.BR.07.DEMC07BR003 --A--------------------------A--------------G-----T--------T-----------A------G-G--T--G-----------------------A-----C...--G-------------------------A--C----AC------------ 2969
C.BW.00.00BW07621 --A--------------------------A--------------------T--------T--C-----A--A------A-T-A---------------------C-----A-----C...--------------------G-------A-------AC------------ 2990
C.CN.09.09YNLX133sg --A---T----------------------A-----------------------G-----T---G-------A--A-------A---------------------C-----A-----C...--------A-----------G-------AG------AC------------ 2821
C.CY.09.CY260 --A--------G--G--------------A--------------------------------G-----A--A--A---G-G-A---G-----------G-----C------------...--------A-----------G-------A-G-----AC------------ 2860
C.ES.07.X2118_2 --A-----G--------------------A------------G----------------T--------A--A--------T-----------------------C-----A-----C...--G--------------G--G-------A-------AC------------ 3053
C.ET.02.02ET_288 --A-----------G--------------A--------T--------------------T-----------A------G-T-A---------------------C-----A------...-----------------G--G-------A--G----AC------------ 2839
C.GE.03.03GEMZ033 --A--------------------------A-----------------------------T-----------A-----A--T-A---------------------C-----A-----C...-----------------G--G-------A--------C------------ 2818
C.IL.98.98IS002 --A--------------------------A-----------------------G----TT-----------A--------T-A---G-----------------C-----A-----C...-----------------G----------A-------AC------------ 2971
C.IN.09.T125_2139 --A-------------------------CA-----------------------G-----T-----------A--------G-----------------------C-----A-----C...-----------G-----G--G-------A-------AC---------C-- 3613
C.KE.00.KER2010 -CA--------------------------A-----------------------G-----T-----------A--------T-A---------------------C-----A-----C...--------A-----------G-------A-------AC------------ 2818
C.MM.99.mIDU101_3 --A---T-------------G-------CA-----------------------G-----T-----------A----------A---------------------C-----A-----C...--------------------G-------A-------AC------------ 2988
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --A--------------------------A-----------------------------------------A-----AG-T-A---G-----------------C-----A-----C...--------A-------------------A-CA---AAC---------A-- 3617
C.SN.90.90SE_364 --A--------------------------A--------------------A--------T-----------A--------T-A---------------------C-----A-----C...-----C--------------G-------A-------AC------------ 2806
C.SO.89.89SM_145 --A--------------------------A--C--------------------G-----T-----------A--------T-A---------------------C-----A-----C...-----------------G--G-------A-------ACA----------- 2858
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --A-------G-----------------CA-----------------------------T-----------A--------T-AT--------------------C-----A--T--C...-----------G----------------A-------TCC-----T----- 3611
C.US.11.17TB4_4G8 --A--------------------------A-----------------------------T-----------A--------T-A---------------------C-----A-----C...-----------------G--G-------A--GA---AC------------ 2988
C.UY.01.TRA3011 --A---T---------------------CA-----------------------------T-----------A--A-AC--G-----------------------C-----A--T--C...------T-----------------A---A-------AC------------ 2809
C.YE.02.02YE511 --A--------------------------A-----------------------------------------A------T-T-A---------------------C-----A-----C...------T----G----------------A---A---AC------------ 2812
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --A--------------------------A-----------------------------T---C-------A--------G-A---------------------C--G--A-----C...-----------------G--G-------A--G----AC------------ 3600
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --A--------------G-----------A--------------------------------------------------T-AT--------------------C-----A-----C...-----------------G----------A-------AC------------ 2986
D.CD.83.ELI --A---T----------------------------------------------------------------A--A-----C--------------C--------------A------...--------------------G----------------------------- 3183
D.CM.10.DEMD10CM009 --A-----C--------------------A-----------------------------------------A--A------A----------C-GG-----C--------A------...--------A--G--------G-------A------A-------------- 3012
D.CY.06.CY163 -----C--C-----------T--------A------------------------------A----------A--A------A----------T-GG--------------A------...--------------------G-------A---------------T----- 2845
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------------------------------------A------------------------------A--A-------A---------------G-----------A-A--A-...-----------G----------------A----------A---------- 2987
D.KR.04.04KBH8 --------------------------------------T------------------------T-------A--A--------------------------A---------------...------T----G--------G-------A----------A---------- 3596
D.SN.90.SE365 -----------------------------------------------------------------------A--A-------A------------------------G---------...--------------------G-------A--G----A----T-------- 3654
D.TD.99.MN011 --------C-G---------G------------------------------------------G----A--A--A-----------------T-GG--------------A------...--------------------G-----------A-A------T-------- 2861
D.TZ.01.A280 ----------G----A------------CA-----------------------------------------A--A-A---------------------------------A------...--------------------G-------A----------A---------- 2838
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------------------------A---------------------------------G-G-----A--A----C--AT--------C-----------------A-AG-A-...--------A-----------G-------A-T--------A----T----- 2992
D.YE.02.02YE516 --------C-G----------------------------------------------------G-------A--A-----------------G-GG-----------G--A------...--------------------G--------------------T-------- 2848
D.ZA.90.R1 --A--CT----------------------------------------------------------------A--A---G-T--------------C--------------A------...--------------------G----------CA----------------- 2983
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --A-----------------------G--A---------------------------------G-------A--A---A---AG---------------------------------...--------------------G-------A-------TC---------G-- 2740
F1.AR.02.ARE933 --A-----------------------G--A-----------------------------------------A--A--------G------------------------------C--...--------A-----------G---------------TC------------ 2931
F1.BE.93.VI850 ----------G---------------G--A-----------------------------------------A--A--AG-C--G-----------------------GA-C------...--------A-----------G-------A-G-----TCG----------- 2974
F1.BR.07.07BR844 --A--------G--------------G-CA-----------C-----------------------------A--A--------G--G------------------------------...--------------------G-------A-------TC---T-------- 3418
F1.CY.08.CY222 --------------------------G--A------------------------G-------------A--A--A--------G--------G-----------C----------G-...--------A-----------G-------A------ATC------------ 2830
F1.ES.11.DEMF110ES001 --------------------------G--A---------------------------------G-------A--A--------G--G-------T------------------C---...--------A-----------G-------A-------TC------------ 2973
F1.FI.93.FIN9363 --------------------------G--A---------------------------C--A--T-------A--A--------A--------------------C-G----------...--------A-----------G-------A-------TC------------ 2966
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------------G--------G--A---------------------------------C-G-----A--A------------------------------------------...-----C--A-----------G-------A--CA---TC------------ 2839
F1.RO.96.BCI_R07 --A-----------------------G--A--------------------T--------------------A--A--------G--------------G------------A-----...--------A-----------G-------A-------TC------------ 3661
F1.RU.08.D88_845 --A-----------------------G--A-----------------------------------------A--A--------G--G-----------------------A----A-...--------------------R-------A-------TC------------ 3096
F2.CM.10.DEMF210CM007 --A-----------------------G--A--------------------T-----------------------A-----T-AT------------------------------CA-...--------A-----------G-------A--GA---TC------------ 2984
F2.CM.97.CM53657 --A-----------------------G--A--------------------TC-----------G-------A--A-----C-A-------------------------------CA-...--------------------G----------G----TC------------ 2827
G.BE.96.DRCBL -----------------T-----------C---------------------C-----------G-------A--A----T-------------------G---------------A-...----------------------------A-GG-G--TC------------ 3594
G.CM.10.DEMG10CM008 --------G-----C--T--G-----G--C--C-----------G-----------------GG-------A--A--AGT--AA--G----------------------------AC...----------------------------A--G-G--TC------------ 3018
G.CN.08.GX_2084_08 -----------------T-----------C--C--------------------R---------G-------A--A----CC-A--------------------------------AC...--------------------G-------A--G-G--TC------------ 2877
G.CU.99.Cu74 --A--------------T-----------C--------------------AA-----------G-------A--A---A-C-A---------G----------------------AC...--G-------------------------A--G-G--TC------------ 3241
G.ES.09.X2634_2 --------G--------T-----------C--------------------A------------G-G-----A--A----T--A---G--------C--G--C-------------AC...----------------------------A--G-G--TC------------ 3120
G.GH.03.03GH175G --A-----------G--T-----------C--------------------A------------G-G-----A--A----T--A--------------------------------AC...--G-----A------------------CA--G-G--TC-A---------- 3677
G.KE.09.DEMG09KE001 --A-----------G--T--------G--C---------------------------------G-------A--A--A-T--AT--------------------C----------AC...----------------------------A--G-G--TC------------ 3012
G.NG.09.09NG_SC62 ----------G------T-----------C--C------T----------A------------G-------A--A-A--CT--T--------------G----------------AC...--------C-------A---G-------A--G-G--TC------------ 2829
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B.FR.83.HXB2 GAGATTCTAAAAGAACCAGTACATGGAGTGTATTATGACCCATCAAAAGACTTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGACATATCAAATTTATCAAGAGCCATTT...AAAAATCTGAAAACAGGAAAATATGCAAGAATGAGGGGTGCCCACACTAA 3637
Pol _E__I__L__K__E__P__V__H__G__V__Y__Y__D__P__S__K__D__L__I__A__E__I__Q__K__Q__G__Q__G__Q__W__T__Y__Q__I__Y__Q__E__P__F__.__K__N__L__K__T__G__K__Y__A__R__M__R__G__A__H__T__N
G.PT.x.PT3306 -----------------T-----------C--------G-----------A------------G-------A--A-------A------------C---G-C-------------AC...----------------------------A--G-G--TC------------ 3577
G.SE.93.SE6165_G6165 --A-------G------T-----------C--------------------A------------G----A--A--A----T--A--------------------------------AC...--------------------G-------A--G-G--TC------------ 3034
H.BE.93.VI991 ----------------------------CA--------T-----------A-----------------------A----C--A---G-----------------------------C...-----------G----------------A-------TC------------ 3026
H.BE.93.VI997 ----------G------------------A--------T-----------------------------------A----C--A---------------------------------C...--------A--G----------------A------AAA-----------G 2961
H.CF.90.056 --------G-G-------A----------A--------T----------------------------G------A--------------------------------G---------...-----------G----------------A------AAC------------ 2984
H.GB.00.00GBAC4001 --------G-G---------------G--A--------T-------------------------------------------AA--------------------------------C...--G--C--A--G----------------A------AAC------------ 3155
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------------------------A---------T--G-------A------------G-------A--A----T--A----------------------------------...-----C-----------G----------A--G----AC------------ 2831
J.CM.04.04CMU11421 ----------M-----------------YR--C---------G-------A------------G-------A--A---G---A---------M------------------------...-----C-----R-----R----------A--G------------------ 3143
J.SE.93.SE9280_7887 --------------------------G--A---------T--G-------A------------G-G-----A--A----TG-A------------------------G---------...-----C-----------G----------A--G----A------------- 2951
J.SE.94.SE9173_7022 --------------------------G--A------------G---G---A------------G-G-----A--A--A-TG-A------------------------G---------...-----C-----------G----------A--G----A------------- 2952
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --A-----------------G-----G--A--C-----------------------------------------A-----C--------------------A-------------A-...------T----------G--G-----------A---TC------------ 2833
K.CM.96.96CM_MP535 --------------G-----G-----G--A-----------------------------------------A--A---A-T-A------------------A------------CA-...-----------------G--G--------------ATC------------ 2833
01_AE.AF.07.569M -----------GACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A---G------------------------------...--------A-----------------C----AA--ATC---T-------- 2843
01_AE.CN.10.CYM059 ------T-----ACC--T--G------ACA------------------------G--------G-------A--A-------A----------------------------------...------T-A----------------------AA---TC---T-------- 3097
01_AE.HK.04.HK001 ------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G----------A--A----A----------------------------------...--------A----------------------AA---TC---T-------- 2999
01_AE.JP.x.DR0492 ------------ACC--T--G--------A--------------------A---G--------G-------A--A-----G-A--------------------T-------------...--------A---------------A-T----AA---TC---T-------- 3649
01_AE.TH.04.BKM ------------C-C--T--G--------A-----------G------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------...-----------------G--------C----AA---TC---T-------- 3589
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --A---------A-C--T--G--------A--------------------A------------G-------A--A-----G-A--G-------------------------------...--------A-----------------C----AA---TC---T-------- 3058
01_AE.TH.90.CM240 ------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------...--------A-----------------C----GAG--TC---T-------- 3211
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------...--------A-----------------C----AA---TC---T-------- 2892
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --A--------------T-----------A------------A-----------G--------G----A--A--A--A----A--------------------T------A------...--------A--------G----------A--A----TC------------ 3004
02_AG.ES.06.P1261 -----C-----------T-----------A--C---------A----------------------------A--A-----G-A----------------------------------...--------A-------------------A--G----TC------------ 3074
02_AG.FR.91.DJ263 --A--------------T-----------A------------G--------C-------------------A--A-------A----------------------------------...--------A-------------------A--G----TC------------ 2985
02_AG.GH.03.03GH181AG --A--------------T-----------A------------A-----------G----------------A--A-------AT--------------G-----------A------...--------A--G----------------A--G----TC---T-------- 3661
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --A----------C---T-----------A------------A-----------G----------------A--A-----------------C-----------------A----AC...--------A-------------------A--A----TC-T---------- 3302
02_AG.LR.x.POC44951 --A---------A----T-----------A-----------GA-----------G----------------A--A-------A----------------------------------...------T-A-----------G-------A--A----TC------------ 3632
02_AG.NG.x.IBNG --A--------------T--------G--A------------A-----------G--------T-------A--A-------A----------------------------------...------T-A-------------------A--A----TC------------ 3162
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --A--------------T-----------A------------A-------------------G--------A--A-----G-A---------------G------------------...--------A-------------------A--A----TC------------ 2834
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --A--------------T--T--------A--------T------------C--G----------------A--A-------A----------------------------------...------T-A-------------------A--A--A-TC------------ 2834
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------------------------------------------------G----------------------A---------------------------------------...------------------------------C------------------- 2863
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------------------G-CA--------------------------------------------A--------T-----------------A------------CA-...-----------------G--G----------CC--ATC------------ 3003
05_DF.BE.x.VI1310 --A-----------------------G------------------------------------G-------A--A----T---G--------------------------A------...--G-----A-----------G--------GGC--------T--------- 3019
06_cpx.AU.96.BFP90 --A---T-------------------G--A--------------G------------------G--------------T-C--------------C-----A-----G------CA-...-----C-----------G--G-----------A-A-TC------------ 3665
07_BC.CN.98.98CN009 --A------------------------A-A--C--------------------G-----T-----------A--------G-A---------------------C-----A-----C...--------A--------G--G-------A-------AC------------ 2969
08_BC.CN.06.nx2 --A---T---------------------CA--------------------A--G-----T-----------A--------G-A---G-----------------C-----A-----C...--------------------G-------A--------C------------ 3571
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------------G--T--G-----G--A------------------------G----------------A--A-------A----------------------------------...-------------------------------A----TC---T-----G-- 2839
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --A--------------------------A--------------G--------------T-----------A--------G-A---------------------------A---CAC...-----------------G----------A--G---AAC------------ 3016
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --A-----------------C--------A---------T--------AGT------------G----A--A--A----T--A------------------A--------A-----C...----------------------------A--G----AC------------ 3001
12_BF.AR.99.ARMA159 --A------------------------------------------------------------G-------------------T-----------------C-T-------------...--------------------------------------G----------- 3642
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --A---T----------T-----------C------------GAG-----A-------TG-----------A--A--A----AA-------------------------------AC...-----C----------------------A--G-G--TC---------A-- 3042
14_BG.ES.05.X1870 --A-----G--------C-----------C--------A-----------A------------G-------A--A----C--A---G--------C------------------CAC...-----C----------------------A--G-G--TC------------ 3104
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------CC--T--G-------CA------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------...--------------------------C----AA---TC---T-------- 3036
16_A2D.KR.97.97KR004 --------------C--T--------G--A--C------------------------------G-------A--A--A-C--A---------------------------A------...-----C--A--------G----------A--G----TCCA---------- 3000
17_BF.AR.99.ARMA038 --A--------------------------------------------------------------------------------T---------------------------------...--------A----------------------------------------- 2851
18_cpx.CU.99.CU76 --A-----------G--T--G-----G--A-----------------------GG----------------A--A--AT-T-A----------------------------------...--G--C--A-------------------A--G---ATC---T-------- 2942
19_cpx.CU.99.CU7 --A-----------------G-----------C------------------------------G----A--A--A-------A---------------------------A------...----------------------------A--------------------- 2863
20_BG.CU.99.Cu103 --A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------A------...--------------------G-------------AAA------------- 3103
21_A2D.KE.99.KER2003 --A--------G--------------G--A--C--------------------------------------A--A--A----A----------------------------------...--------A--------G----------A--A----TCCA---------- 2842
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------G---G--T--G-----G--C-----------------------------------------A--A--A----A----------------------------------...------T-A----------------------A----TC---T-----G-- 2845
23_BG.CU.03.CB118 --A----------------------------------------------------------------------------T------------------------------A------...--------------------G-------------AAA--A---------- 3080
24_BG.ES.08.X2456_2 --A--------G--------------------C------------------------------T----------------------------------------------A------...----------G---------G-------------AAAA------------ 3088
25_cpx.CM.02.1918LE --A---------A-C--T--G--------C--------------------A------------G----------A---G-C--A-------------------------------A-...----------------------------A-GG-G-ATC------------ 2845
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----CT-G-----C--T-----------A--------------------------------------A--A-----A--G--A---------------------------------...-----------------G----------A--G--A-TC---T-------- 3642
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --A-------G---------------G--A--------T------------------------G-------A--A-------A---G--------------A--------------C...-----C----------------------AG-G----T------------- 3628
28_BF.BR.99.BREPM12609 --A-------------------------------------------------------T-----------------------A---------------G------------------...-----------------C-------------C---------------A-- 3003
29_BF.BR.01.BREPM16704 --A---A-----------------------------------G-----------------------------------A-T------------------------------------...---------------------------------------A---------- 3038
31_BC.BR.04.04BR142 --A-------------------------CA-----------------------------T-----------A--A-----G-A---------------------C-----A-----C...----------------------------A-------AC------------ 3109
32_06A1.EE.01.EE0369 --A---T-------G-----G-----G--A--C------------------------------G-------A------A-T-A------------------A-----G------CA-...-----C-----------G--G-------A---A-A-TC------------ 3272
33_01B.ID.07.JKT189_C --------G---ACC--C--G--------C--------------------T---G---T----G-------A--A-----G-A------------------C---------------...--------A-----------------C----AA--TTC---T-------- 2938
34_01B.TH.99.OUR2478P --A---------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------...------T-A-----------------C--G-AA---TC---T-------- 2839
35_AD.AF.07.169H --AC------------------------C------------------------------T--G--------A--A-------A----------------------------------...--------A--G-----G----------A--A----TC---T-------- 2837
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------------C--T--G--------C-----------------------------------------A--A--AG---A----------------------------------...--------A----------------------A----TC---T--T----- 2842
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 TT----G----------T-----------C-TA----T----GA---G--A----------.-C-------A--A-------A--------------------T------AT-----A..-----C--A-----------G-------A--A----TC---T-----C-- 2827
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------G---------------------------------------A---G--------G----A---------TGT------------------------------------...--------------------G--------------AA--A----T----- 3060
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------------------------------------------------------------------A------A-----------------------------------...--------------------G----------CA---A------------- 3114
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --A-----G--G--------------G--A-----------G-----------------------------A--A--A--C--G------T--------------------------...--------A-----------G-------A-T-A-A---CA-------C-- 3120
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------T----------------------A--------------------------------------------A--A---------------------------------------...--G----------------------G------------------------ 3175
43_02G.SA.03.J11223 --A--------------------Y-----A------------A-------A--------------------A--A-------A---------------------------A------...--------A-------------------A--G-G--TC------------ 3162
44_BF.CL.00.CH80 --A---T-------------------G-----------------------G--------------------A-----A---T-----------------------------------...--------------------------------------G----------- 3079
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --A-------G-AGG-----G-----G--A------------A-----------------------------------------------T----------A-----G-------A-...--------------------G-----------A-A-TC---T-------- 3623
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --A-----------------------G--A-----------G---------------------T-------A--A--------G---------------------------------...--------A-----------G-------A-------TC---T-------- 3075
47_BF.ES.08.P1942 --A---T-------------------G--------------------------------------------------------------------------C-----G---------...-----------------------------GTCA----------------- 3076
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------A-C--C--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------...--------A-----------------C----AA---TC---T-------- 2842
49_cpx.GM.03.N26677 --A--------------------------A------------G-------A------------G-------A--A----T--A------------------C--------------C...-----C-----------G----------A--G------------T----- 3059
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------G-----------G-C-------------------------G-------------------------------------------------------A------...--------------------G--------GG------------------- 2844
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A-----------------------------A----...--G-----A-----------------C----AA--ATC-T-T-------- 2951
53_01B.MY.11.11FIR164 ------------ACC--T--G--------A--C---------------------G--------G-------A--A-----G-A------------C-----------G---------...--------A-----------G-----C----AA---TC---T-------- 2977
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------ACC--T--G--------A-------------------------------------------------T---------------C-----------G-------A-...-----C--A-----------G--------G-----------T-------- 3039
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------...--------A-----------G-----C----AA---TC---T-------- 2947
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --A-----------------------G--A--------------------A--G-----T-----------A----A---G-----------------------C-----A-----C...----------G------G--G-------A-------AC------------ 2821
61_BC.CN.10.JL100010 --A-------GG---------------A-A-----------------------------T-----------A-----A--T-A---------------------C-----A------...-----------------G--G-------A-------AC------------ 3058
O.BE.87.ANT70 --A-GGT-----C-------G-----G--A--C---C-A--TGAT--G--TC--TGG-TTA-T--T--------A--AGGG-AG--------T--C--G--A-----G--AGA-CA-...--G--C--C--------G------A-T--GCAA-A--CCT-------A-- 3691
O.CM.91.MVP5180 --A-AG--------G--------------A-----CC-G--TGAC--------GTGG-TTAGT--T--------T--AG----G--------T--C--GG-A-----G--TGA-CA-...--G--C--T-----------------T--GCAA-A--CCT-------A-- 3666
O.CM.98.98CMA104 --A-GG--------------G-----G--A--C---C-A---GAT--------GTGG-TTAGTR-T--------A--AG----G--G-----T--C--G--A-----G--TGA-CA-...--G--C--C--------G-----CA-T--GCA--AA-CAT-------A-- 3123
O.FR.92.VAU --A-AG--G-----G-----------G--A--C---C-A--TGAT---------TGG-TTA-C--T--A-----A--AG-G--A--------T--C--G--A-----G--TGA-CA-...--G--C--C--------G--------T--GCAA-AA-CCT-------A-- 3203
O.GA.11.11Gab6352 --A-GG--------------G-----T--A--C---C-G--TGAC-----T--GTGG-TTA-T--T--A-----A--------G------T----C--G--A-----G--TGAGCA-...--G--C--C--------G--------T--GCAA-AATCCT-T-----A-- 2848
O.SN.99.99SE_MP1299 --A-AGT-------------G-----T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T-----------ATGG--A--------T-----G--A-----G--TGA-CA-...--G--C--C--------G------A-T---CAA-A--CCT-T-----A-- 3690
O.US.10.LTNP ----AAT-------------G-----T--A--C---C-A--TGAC-----TA--TGG-TTA-C--T-----A--A--AG----G--------T--C--G--A-----G---GA-CA-...--G--C--C--------G------AAT--GCAA-A--CCT-------A-- 3612
N.CM.02.DJO0131 -----AT---G------CC----------C--C---------GG------AC-------------T--A--A--A--A----AT--G-----------G--------G-------A-...------T-A-------------------A--G---ATC------T----- 3143
N.CM.04.04CM_1015_04 -----AT----------CC----------C------------GA------A--------------T--A--A--A--A---A-T--G-----------G--------G--AT--YA-...------T-A--G--------G-------A-----AATC------T----- 3142
N.CM.06.U14842 -----AT----------TC----------C------------GA------A---G----------T--A--A--A--A--T-AT--G-----------G--C-----G---TT--A-...------T-A-----------G----------GA-AA-C------T----- 3144
N.CM.95.YBF30 -----AT----------CC-G--------C------------GG------A---G----------T--A-----A--A-----T--G-----------G--------G---TT-CA-...------T-A-----------G-------A------ATC------T----- 3231
N.CM.97.YBF106 -----AT----------CC----------C------------GG------A--------------T--A--A--A--A-----T--G-----------G--------G-------A-...------T-A-----------G-------A--Y---ATC---T--T----- 3229
N.FR.11.N1_FR_2011 -----AT--------A-CC----------C------------GG------A-----------G--T--A--A--A--A-----T--G-----------G--------G---TTGCA-...------T-A-----------G-------A------ATC------T--C-- 3038
P.CM.06.U14788 --A---T-------------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A------GCG--A--------T-----GG-A-TC--G--AGA-CA-...-----CT----------G--------C--GCAA-A--C-A-------C-- 3108
P.FR.09.RBF168 --A---T-------------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A-----AG-G--A--------T-----G--A--C--G--AGA-CA-...-----CT----G-----G--------C--GCAA-A--CCA-T-----C-- 3672
CPZ.CD.06.BF1167 C-A---T--------A-------G--GACC--C---------AAGG--CCTC-T-AG----CTG----------A--AA----A--------T------G-C-----GA-AGA-AA-...C---TAT-A----------------------ACCAT---A-T--T----- 3739
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----A----------------------CC--C--------TGA---G--A-----------------------A--A--G--T--G--------------A-T---G------CA-...-----C--A--G-------------GC-A-CAA--A-C---A--T----- 3179
CPZ.GA.88.GAB1 -----AG---GCAC------------G--A--C-----T---GAC-----GC-T-----------------A-----CA-CT----G-----T-----G--A-T---G--A---CA-...--G---T----G-----G--------C---CAA---TCA--A-----A-- 3698
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --A------------AAG--G--G--T-CA--C--------TAA-CT-CCA---CA-----C-G----A--A-----A--G--T-----------------A-----G--AGA-GGA...------T-A--------C--G-------A-TCTCCA--CA---------- 3278
CPZ.US.85.US_Marilyn --A--------G--------------G--C------------GA------A---G--------G----A--A--A--AAGGA-T--G--------C-------T------A-GGCA-...--G-----A--G--------------C---CAA--ATCA--A--T----- 3697
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B.FR.83.HXB2 TGATGTAAAACAATTAACAGAGGCAGTGCAAAAAATAACCACAGAAAGCATAGTAATATGGGGAAAG...ACTCCTAAATTTAAACTGCCCATACAAAAGGAAACATGGGAAACATGGTGGACAGAGTATTGGCAAGCCACCTGGATTCCTGAGTGGGAGTTTGTTAATA 3804
Pol __D__V__K__Q__L__T__E__A__V__Q__K__I__T__T__E__S__I__V__I__W__G__K__.__T__P__K__F__K__L__P__I__Q__K__E__T__W__E__T__W__W__T__E__Y__W__Q__A__T__W__I__P__E__W__E__F__V__N__
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------G-------G----A-TG---------G-GGT--TG------------------------...---------------T-A-----------A-----------C----------TG--C--------G--T--------C-----A-----------C---- 3012
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------GG----------CA-TG---------G--G-----------------------------...--C--------C-G---A----------GA------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C---- 3009
A1.ES.06.X2110 --------G-------G----A-TG---------G-GGT--TG-----------------------A...G----------------A-----------A-----------G----------TG--C--------G--T--------------A-----------C---- 3042
A1.IT.02.60000 --------------------CA-TG---------G-G------------------------------...-T-----------G---A--------R-G-------------G---------TG-----C-----G--T--------------A-----------C---- 3809
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------------G----A-T---------GG-G----TG------------------------...-----------C-G---A--------------G-------------------TG--C--------G-----------------A-----A-----C---- 3172
A1.RU.11.11RU6950 --------------------CA-TG--------GG-GG-----------------------------...-------------G---A-----------A------------G---------TG-----C-----G--T--------------A-----------C---- 3328
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---------------------A-TG--A------G------TG------------------------...-----------------A-----------A-----------G----------TG--C--------G--T--------------A-----------C---- 3155
A1.SE.95.SE8538 ----------------G----A-TG--------GG-GGT--TG------------------------...---------------G-A--------G--A----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C---- 3003
A1.TZ.01.A341 -------------C-------A-TG--------GG-GGT--TG--------------T---------...-T-------------T-A-----------A--G-------------------TG--T--------G--T--------------A-----------C---- 3006
A1.UA.01.01UADN139 --------------------CA-TG---------G-GG----------------------------A...-------------G---A-----------A------------G---------TG-----C-----G--T--------------A-----------C---- 3003
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----------------G----A-TG--------GG-GGT--TG-----T------------------...-----------------------------A----------------------TG--C--------G--T--T-----------A-----A-----C---- 3153
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------------G----------T---------GG-GGTT---------------------------...--C------------T-A-----------A----------------------TG----G------G--T--T-----------A-----------C---- 3245
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------------------A-----A---------G-----------------------------...-T-----------G---A-----------A-----------G-----------G----GG-----G--T--------------------------C---- 3142
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------------------A-----A---------GT--TG------------------------...--------G----G-T-A-----------A-----------G-----------------------G--T--------------------------C---- 3003
A2.CY.94.94CY017_41 ----A-------G--------A-----A-------------TG-----------G------------...---------------T-A-----------------------G---------G-G-----------G--T--------------------------C---- 3161
B.AR.04.04AR143170 ----------------G--------------------G----------------------------A...-T-----------GGT-A-----------A-----------------------------------------------------------------C---- 3005
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------G------------------------------------------A--------------...-------------G---R-----------A-----------------------------------------------------------------C---- 3015
B.BR.06.06BR1119 --------G----C--GT-------------------------------------------------...-T-------------T-A---------------------------------GT------------------------------------------C---- 3221
B.CA.07.502_1191_03 ------------G--------------------G---G-----------------------------...-----------------A-----------------------------------G-----------------A-----------------------C---- 3231
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---C--------G------------------------G-----------------------------...-----C-------G---A----------GA-----------C-----------G-----------------------------------A-----C---- 3273
B.CN.10.DEMB10CN002 -------------------------------------G-----C----------------------A...-------------G-T-A------------------------G----------------------------------------------------C---- 3176
B.CO.01.PCM001 ---------------------A---------------G-----------------------------...-----------------A-----------A------------G----------------------------------C-----------------C---- 3009
B.CU.99.Cu19 ------G-----G------------------------G---TG------------------------...-----------------A-----------A------------G---------TG--T--------G-----------------------------C---- 3351
B.CY.09.CY266 -------------------------------------G-T--------------------------A...-------------G---A--------G-----G--------------------------------------------------A---------------- 3021
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------------G------------------------G-T---------------------------...-----------------A--------G--A--G---------G---------TG-----------------------------------------C---- 3042
B.DK.07.PMVL_011 -------------------------------------G-------------------------G--A...-------------G-T-A-----------A------------G----------------------------------------------------C---- 3169
B.DO.05.05DO_160884 ---------------------A-----A---------G-----------------------------...--A--------------A------------------------G-------------T--------G-----------------------------C---- 3015
B.ES.10.DEMB10ES002 --------G----------------------------G---TG-----T-------------A---A...-T---------C-G-T-A-----------A--G-------------------T---------------T--------------------------C---- 3166
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------------------------G-TCA------T-----------------A...-------------G---A------------------------G-G--------------------------------------------------C---- 3050
B.GE.03.03GEMZ004 ------------G------------------------G----------------------------A...-----------------A-----------A------------G----------G--------------T--------------------------C---- 3000
B.HT.05.05HT_129389 ------G------------------------------G--------G--------------------...-TA----------G---A-----------A-----------T-T---------------------G-----------------------------C---- 3005
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------------A---------------T-G-T----T--------------------...-----------------A------------------------G---------TG-----------G-----------------------------C---- 3012
B.JP.12.DEMB12JP001 ----A-------G-----------C-----G------G-------------------------G-GA...-------------G---------------A--G---------G---------TG-----------------------------------------C---- 3191
B.KR.12.12KYY10_10742 -------------------------------------G-----------------------------...--C----------G---A--------G--A------------G----------------------------T-----------------------C---- 3658
B.NL.00.671_00T36 -------------------------------------G-T---------------------------...---------------T-A-----------A------------G----------------------------------------------------C---- 3369
B.PE.07.502_2649_wg8 ---------------------A-T------G------T-----------------------------...-------------G---A-----------A------------G----------------------G--T--------------------------C---- 3225
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------C----------------------TG-----------------------------...-------------G---A--------------------------------------C--------------------------------------C---- 3012
B.RU.11.11RU21n ------------G------------------------G----T-----------G------------...-----------------A--------G--A-----------------------------------------------------------A-----C---- 3375
B.TH.07.AA040a_WG11 ----A-----------G----------------G---G-------------------------G---...-----------------A------------------------G--------------------------------G-------------------C---- 3156
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------G----------------------------G--GGT------------------------...-T---------------A-----------A--G--------G--C-----------C-----------T--------------A-----------C---- 3024
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---------------------------A-----G---G-----------------------------...-----------------A------------------------G----------------------------------------------------C---- 3804
B.UA.01.01UAKV167 ------------------G------------------G---T-------------------------...-------------G-T-A----------------------------------TG--A--------------------------------------C---- 3030
B.US.11.ES39_42 ---------------------------A---------T----------------------------A...-T-----------G-T-----------------------------------GTG-----------G-----------------------------C---- 3762
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------------G--G---------------------G--------G-----A------------G-...-T-----G-------T-A--------G--A----------------------T------------G-----------------C-----------C---- 3006
B.YE.02.02YE507 ------C-----------------------G------------------------------------...-T-----------G---A-----------A--------------------------A--------------------------------------C---- 3021
C.AR.01.ARG4006 --------G---G------------------------G--CAG---------A--------------...--C----------G-T-A-----C--G--A-----------GT-------------C------------------------------------------- 2988
C.BR.07.DEMC07BR003 --------G---G------------------------G--CAG--------------------G--A...-------------G-T-A-----C--G--A------------T-C-----------C------------------------------------------- 3136
C.BW.00.00BW07621 ------------G--------------------G----G--G---------------C---------...-----------C-G---A-----C-----A-----------G--------------C-----------T-----------------------------C- 3157
C.CN.09.09YNLX133sg ------------G-----------T-----G------G---TG------------------------...---------------T-A-----C-----------------G--------------C--------------------------------A-----A---- 2988
C.CY.09.CY260 ------------G------------------------G---AG---T--------------------...-------------GG--A-----T--G--A-----------G--------------C--------------------------A---------------- 3027
C.ES.07.X2118_2 ------------G------------------------G---TG---T--------------------...-------------G---A-----C-T---A-----------T--------------C--C---------------------------------------- 3220
C.ET.02.02ET_288 -----------TG--------------------G---G--CT-------------------------...-T-----------G-T-A--T--C--G--A--------------------------C--------G-----------------A-----A---------- 3006
C.GE.03.03GEMZ033 ------------G------------------------G---TG-----------G------------...-------------G---A-----C-----A-----------G--------------T------------------------------------------- 2985
C.IL.98.98IS002 ---------G--G--------------------G---G---TG-----------------------A...-------------G-T-A-----C-----------------GG-------------C--------G---------------------------------- 3138
C.IN.09.T125_2139 ------------G-----------T-----G------G--CT-------------------------...---------------T-A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------------A---------- 3780
C.KE.00.KER2010 ------------G------------------------G---------------------------G-...-------------G-T----A--C-----A-----------G--------------C------------------------------------------- 2985
C.MM.99.mIDU101_3 ---------G--GC----------T-----G------G---TG------------------------...-------------G-T-A-----C-----------------G--------------C--------------------------------A---------- 3155
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------------------T-----------G------TG--TG--------------------G---...-T------G----G---A-----C-----------------G--------------C--C-----------------------------A---A------ 3784
C.SN.90.90SE_364 ------------G------------------------G-------G---------------------...-------------G-T-A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------A---------------- 2973
C.SO.89.89SM_145 ------------G------------------------G--CAG------------------------...-------------GG--A-----C-----A-----------G--------------A------------------------------------------- 3025
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---------G--G--------A--------G------G---TG--------------------G---...--C----------G---A-----C-----A-----------G--------------C------------------------------------------- 3778
C.US.11.17TB4_4G8 ---------G--G----------T---------G---G--CTG------------------------...-------------G-T-A-----C--G--A------------G-------------C--------------------------A---------------- 3155
C.UY.01.TRA3011 --------G---G------------------------G--CT---G------A--------------...-------------G-T-A-----C--G--A------------G-------------C------------------------------------------- 2976
C.YE.02.02YE511 ------------G------------------------G---TG------------------------...-T-----------G---A-----C-----------------G--------------C--------------------C-----A-----------G---- 2979
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ------------G------------------------G----G------------------------...-------------GG--A-----C-----A-----------G--------------C------------------------------------------- 3767
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------G---G--------------------G---G---TG---T-------G------------...--C----------G-T-A-----C-----A-----------G--------------C------------------------------------------- 3153
D.CD.83.ELI ---------G------G---------------G----T----------------G----------G-...-------------G---A---------------------------------G-------------------T-----------------A-----C---- 3350
D.CM.10.DEMD10CM009 --------G----------------------------G---TG-----------C------------...-------------G---A------------------------G---------GG--A--------------T-----------------------C---- 3179
D.CY.06.CY163 -------------------------------------G---T------------G------------...-------------G---A------------------------G---------TG-----------------T-----------------------C---- 3012
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------------------------A-----------ACAC---T-T-----G------------...-------------G---A--------G--------------C-----------------------------------------------------C---- 3154
D.KR.04.04KBH8 -------------------------------------G--CA-----------------------G-...-------------G-T-A------------------------G-------------A--------G-----------------------------C--C- 3763
D.SN.90.SE365 -------------------A----------G---------CA-------------------------...-------------G---A------------------------G---------T------------------------------------------C---- 3821
D.TD.99.MN011 -------------------------------------T--CT------------G------------...-------------G-T-A------------------------G---------TG-----------G-----T-----------------------C---- 3028
D.TZ.01.A280 -------------------------------------G--CT----G-T-----G------------...-T-----------G---------------------------------------------------------------------------------C---- 3005
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------G------G---C---------G------T--CA----T-T-----G------------...--------G----G---A-------------------------T------------T--------G-----------------------------C---- 3159
D.YE.02.02YE516 -----------------------T-------------G--CA------------G------------...-------------G---A------------------------G---------TG-----------------T-----------------------C---- 3015
D.ZA.90.R1 ----------------G----------------TT--T----------------G------------...-------------G---------------------------------------------------G-----------------------A-----C---- 3150
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------------------------------G---T-TCA----T--------------------...-------GG--------A-----C-----------------GG---------TG-----------------------------A-----------C---- 2907
F1.AR.02.ARE933 ---------------------A-----------G---G-TCA-------------------------...--C-----G--------A-------T---A--G--G-----T----------TCAGTAT------------------------A-----------C---- 3098
F1.BE.93.VI850 ---------------------A-----A-----G---G-TTT---------------------G---AGAT-------G--------A-------TG--A--G--------T--------------T--------------------------A-----------C---- 3144
F1.BR.07.07BR844 ---C-----------G-----A-----------G---G-TGT-------------------------...--------G--------A-------T---A--G--------T--------------T--------------------------A-----------C---- 3585
F1.CY.08.CY222 ------G------------------------------GTTCAG--------------------G--A...-T------G--------A------------A----------GG-------A-T---T--------------------------A-----------C---- 2997
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---------------------A---------------G-TCT---------------------G---...-T------G----GGT-A------TT---A--G--------T-----------C-----------------------------A-----A-----C---- 3140
F1.FI.93.FIN9363 ---------------------A-----------G---G-TCT-------------------------...--------G--------A--T--T-T---A--G--------T-----------------------------------------------------C---- 3133
F1.FR.96.96FR_MP411 ----A-----G----------T-----------GG--G-T-GG---T--------------------...-G------G----GG--A-----------------------GG-------------T--------------------------A-----------C---- 3006
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------------------A-----G---G-T--G---T--------------------...--------G--------A-----------------------GG----------------------------T-----------A----------CC--C- 3828
F1.RU.08.D88_845 --------G------------A-----------G---G-TGT-------------------------...--C-----G------T-A--------------G--------G---------G-------C-----------------------------------C---- 3263
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------------------T-T-------------G--------G------------------G-...GT-----------G---A-----------------------------------------------G-----------C-----A-----------C---- 3151
F2.CM.97.CM53657 ---------------------A-T-------------G--------G-------------------A...GT-----------GG--A-----------A-----------------------------------G-----------------A-----------C---- 2994
G.BE.96.DRCBL ---------G-----------A-T-------------G-------GG-----A--------------...-T-------------T-A--T---A----A------------GTG--------------------G-----T-----------------------C---- 3761
G.CM.10.DEMG10CM008 ------------G--------A-T---A-----G---G-------G------A-------------A...-T-----------G---A--T---AG---A-----------TG-------------C--------G--T--------------T-----------C---- 3185
G.CN.08.GX_2084_08 ---------------------A---------------G-T-----G------A-------------A...GT---------------A--T---AGG--A------------GT------------C--------G-----------------T-----A-----C---- 3044
G.CU.99.Cu74 ----------------GT---A-T-------------T-------G--------------------A...-----------------A--T----G---A------------GT------------C--------G-----------------T-----------C---- 3408
G.ES.09.X2634_2 ---------------------A-T---------GG--T-------G------A-------------A...-------------GG--A-------G--GA--------------------------A--------G-----------------C-----A-----C---- 3287
G.GH.03.03GH175G ------T--G--G--------A-TG------------G-------GG-------------------A...GT---------------A--T---AG---A------------GTG-----------------------T--------------------------C---- 3844
G.KE.09.DEMG09KE001 ---------------------A-T-------------G-------G---------------------...--------G--------A-------G---A------------GT------------A--C-----G-----------------T-----------C--C- 3179
G.NG.09.09NG_SC62 ---------GG-G--------A-T-------------T---T---G--------G-----------A...-T-----------G---A--T---A-G--A-----------CGT------------A--C-----G-----------------T-----------C---- 2996
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B.FR.83.HXB2 TGATGTAAAACAATTAACAGAGGCAGTGCAAAAAATAACCACAGAAAGCATAGTAATATGGGGAAAG...ACTCCTAAATTTAAACTGCCCATACAAAAGGAAACATGGGAAACATGGTGGACAGAGTATTGGCAAGCCACCTGGATTCCTGAGTGGGAGTTTGTTAATA 3804
Pol __D__V__K__Q__L__T__E__A__V__Q__K__I__T__T__E__S__I__V__I__W__G__K__.__T__P__K__F__K__L__P__I__Q__K__E__T__W__E__T__W__W__T__E__Y__W__Q__A__T__W__I__P__E__W__E__F__V__N__
G.PT.x.PT3306 ---------------------A-T-------------G-------G--------G-----------A...-------------G---A--T---AG---A--G---------GT------------A--------G-----------------C-----A-----C---- 3744
G.SE.93.SE6165_G6165 ------------G--------A-T-------------G-------G---------------------...-----C-----------A-------G---A-------------T------------C--------G-----------------------------C---- 3201
H.BE.93.VI991 ---------G-----------A-T---A---------G-T--------------------------A...-T-----------G-T-A--T--------A-----------G---------------C-------------A--------------------------C- 3193
H.BE.93.VI997 ---------------------A---------------G-T--------------------------A...-T-------------T-A--T--------A-----------G---------------C-------------A--------------A-----------C- 3128
H.CF.90.056 ----A----------------A-----------G---T-T--------------------------A...-T-----------G---A--T--------A-----------G--C--------------------------A-----------A--------------C- 3151
H.GB.00.00GBAC4001 ----A----G-----------A---------------TGT--------------------------A...-T-----------G---A--T--------A-----------------------------------G-----G--------------------------C- 3322
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------G--------------T-------------T-ATGC-----------G------------...-T-----------G---A--------------G-----------------------C--C-----G---------------------------A-C-T-- 2998
J.CM.04.04CMU11421 ---------------------A---------------G--TTG-----------G-----------A...-------------G---A-----------------------R--------------Y--------G-----------------------------C---- 3310
J.SE.93.SE9280_7887 ----------------G----A-TG------------G--TTG---GC------------------A...-------------G---A----------GA-----------G--------------C--C-----G-----------------------------C---- 3118
J.SE.94.SE9173_7022 ---------G------T--C-A-TG------------G--TTG---GC------G-----------A...-------------G---A-----------------------G--------------C--------G-----------------------------C---- 3119
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------------A-T----------G--G---TG-----------------------A...-------------G-T-A-----------A----------GG--------------A--------G-----------C-----A-----------C---- 3000
K.CM.96.96CM_MP535 ---------G-----------A---------------G--------G-------------------A...-------------G---A-----------A-----------G--------------A--------------------C-----A-----------C---- 3000
01_AE.AF.07.569M ---------------------A-T-------------G----------------G------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T-----------G--A---------------- 3010
01_AE.CN.10.CYM059 --------G------------A-TG------------TG----------------------------...--C----G-----G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C---- 3264
01_AE.HK.04.HK001 --------G-------G----A-TG------------GT----------------------------...G-C--------------A----------GA----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C---- 3166
01_AE.JP.x.DR0492 --------G------------A-TG--A---------G-----------------------------...--C----------G---A---C-------A-----------------------------------G--T--------------A---------------- 3816
01_AE.TH.04.BKM --------G------------A-TG------------G--------G--------------------...--C----------G---A---------GGA----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C---- 3756
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --------GG-----------A-TG------------G-----------------------------...--C----G-----G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A---------------- 3225
01_AE.TH.90.CM240 --------G------------A-TG---------G--G-----------------------------...--C----------G---A----------GA----------------------TG-----------G--T--------------A---------------- 3378
01_AE.VN.98.98VNND15 --------G------------A-TG------------G-----------------------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A---------------- 3059
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------G-------------T---------GG-GG-T---------------------------...--C----------G---C----------GA------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C---- 3171
02_AG.ES.06.P1261 -----------------------T-------------G-T--------------G------------...--C----------G-T-A----------------------------------TG-----------G--T--T-----------C-----------C---- 3241
02_AG.FR.91.DJ263 ----------------G------T----------G-GGTT---------------------------...--C----------G---A----------GA------------G---------TG-----------G--T--------------C--------C--C---- 3152
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------G------------TT---A------G-GT-T--T-----------------------A...--C----------G---A-----------A------------G---------TG-----------G--T-----------C--------------C---- 3828
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ------------G--------C-T----------G-GG-T---------------------------...--C----------G-T-A--------G-GA------------G---------TG-----------G--T--------------------------C---- 3469
02_AG.LR.x.POC44951 ----A------------------T----------G-GG-T---------------------------...--C----------G---A----------GA-----------TG---------TG-----------G--T--------------A-----------C---- 3799
02_AG.NG.x.IBNG ---------G-------------T----------G--G-T-TG------------------------...--C----------G---A----------GA--G-------------------TG-----------G--T--------------A-----------C---- 3329
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------------------T---------GG-GG-T---------------G-----------...--C--C-------G---A----------GA------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C---- 3001
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------------------A-T--------GGG-GT-T---------C-----------------...--C----------G---A-----------A------------G--------CG------------G-----------------A-----------C---- 3001
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---C--------G------------------------G----T------------------------...-----------------A-----------A-----------------------------------------------------------A-----C---- 3030
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------T-G------------A-----------G---G---TG---T--------------------...--------G----G-T-A-----------------------C--------------A--------G-----------C-----A-----A-----C---- 3170
05_DF.BE.x.VI1310 ----------------G--------------------G-A--------------G------------...-------------G---A-------------------------T---------------------------------------------A---------- 3186
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------------------A---------------G--CT---------------------T---...-------------G---A-----------A-----------G--------------A--------------------C-----A-----A-----C---- 3832
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------------T-----G------G---TG------------------------...-------------G-T-A-----C-----A-----------G-T------------C--------------------------------A--------C- 3136
08_BC.CN.06.nx2 ------------G-----------T-----G------G---TG-----------------------A...-T-----------G-T-A--A--C-----A-----------T--------------C--------------------------------A---------- 3738
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------G---G--------A-TG--------GG-G------------------------------...--C------------T-A-----------A---------------------G-------------G--T--------------A-----A-----C---- 3006
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 C------------C----C------------------G--CA----T-T-----G------------...--------G--------A-------------------------T---------G--C--------------------------T---------------- 3183
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------GG--G--------A-TGA-A---------TG---G-----------G-----------A...-T-----------G---A----------G------------G--------------C--------G-----------C-----A---------------- 3168
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------------------A---------------G-------G---------------------...--------G--------A-------T---A--G--------T-----------------------------------------A-----A-----C---- 3809
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------------C-------A-T---------GG-GG----------T------------------...CT---------------C-------G---A------------GT------------C--------G-----------------T-----A-----C---- 3209
14_BG.ES.05.X1870 ---------------------A-T-------------G-------G------R-------------A...-------------G---A--T----G---A------------GT------------A--------------------------C-----------C---- 3271
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------G------------A-TG------------G-----------------------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A---------------- 3203
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------------A-----A---------GT--TG-----------------------A...-T-----------G-T-A-----------A-----------------------G-----------G--T--------------------------C---- 3167
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------------------------------G-----------------------------...--------G----G---A------TT------G--------T---------------------------------------------------------- 3018
18_cpx.CU.99.CU76 ---------G--G---GT---A-TG---------G-GG-----------------------------...---------------T-A--------G--A-----------G--------------A----------------------------------------G-- 3109
19_cpx.CU.99.CU7 -------------------------------------T--TT------------G------------...-T-----------G---A------------------------G---------GG-----------------T-----------------------C---- 3030
20_BG.CU.99.Cu103 ------------G---G--------------------G--CA-------------------------...---------------T-A--T-----G--A----------------------TG--------------T--------------A-----------C---- 3270
21_A2D.KE.99.KER2003 -------------C-------A-----A---------G---TG---GC------------------A...--C----------G-T-A-----------A-----------G----------TG-----------G--T--------------------------C---- 3009
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------------------A-TG---------G-GG--------G--------------------...-------------G---A------------------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C---- 3012
23_BG.CU.03.CB118 ------------GC---------T-------------G-ACA-------------------------...-------------G-T-A-----------A------------G---------TG-----------------------------A-----------C---- 3247
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------G------------------------G-ACA-------------------------...-T-----------G-T-A-----------A------------G---------TG---C-------G--T--------------A-----------C---- 3255
25_cpx.CM.02.1918LE ----------------G---CA-----------G---G-T-----GG--------------------...-T-----------G-T-------------A--------------------------C--------------A-----C-----A-----------C--C- 3012
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------T---------G----A-TG---------G-G----TG--G---------------------...-------------G---A-----------------------T-----------G-----------G--T--------------------------C---- 3809
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----A----G------G----A-TGA----G------G----------------G------------...-------G-----G---A--------------------------------------T--------G-----------------A-----------C---- 3795
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------------------------G--G-------------------------C---...-T-----------C-T----------G--A----------------------T------------------------------------------C---- 3170
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------------------------------------------G------------...--------G--------A-----------A--G--------G-----------------------------------------A-----A-----C---- 3205
31_BC.BR.04.04BR142 --------G---G---------------------------CTG------------------------...-------------G-T-A-----T--G-GA--------------------------C------------------------------------------- 3276
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------------------A---------------G---TG------------G-----------...-------------G---A-----------------G-----G--------------A--------------------C-----C-----A-----C---- 3439
33_01B.ID.07.JKT189_C --------G------------A-TG------------G----------T------------------...--A------------T-A--T--------A--G-------------------TG--A--------G--T--------------A---------------- 3105
34_01B.TH.99.OUR2478P --------G------------A-T-------------G-----------------------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C---- 3006
35_AD.AF.07.169H -----------------------TG--------GG-GG---TG--G--------------------A...-------------G---A-----------A------------G---------TG--T--------G--T--------------A-----A-----C---- 3004
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----A----------------A--G-----------TG-----------------------------...-T---------------A-----------A-------------T--------TG-----------G-----------------A-----------C---- 3009
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------G-------G----A--------G---G--G----------T---A--------------...--C----------G---A----------GA------------G---------GG--T--------G--T--------------A-----------C---- 2994
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------G-----G----------T-------------T-AGT---G---------------------...-------G-----G---A-----C-----A------------G---------TG-----------G-----------------------------C---- 3227
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------GT---A-T---A-----GG--T-TTT-------------------------...---------------T-A-----------A--G--------T-----------------------------------------A-----------C---- 3281
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------------------------------G-----------------------------...-----C--G----G-----------T--GA--G--------T-----------------------------------------A-----------C---- 3287
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------------------------------------G--------G-------C--------G-G-...-T------R------T-A-----------------G----------------T------------------------------------------C---- 3342
43_02G.SA.03.J11223 ----------G--------C---TG--------GG-GG-T--G-----------------------A...--C----------G---A-----------A-----------------------------------G--T--------------A-----------C---- 3329
44_BF.CL.00.CH80 ----A----------------------------------A---------------------------...--------G----G-T-A-------T---A--G--------T-----------------------------------------A-----------C---- 3246
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------------------A------------G--G--TT-------------------------...--C----------G---A-----------A-----------G--------------A--------------------C-----A-----A---------- 3790
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------G--------G-----A-----------G---T-TCT---------------------G---...-T------G--------A-------T---A--G--------T-----------------------------------------A-----------C---- 3242
47_BF.ES.08.P1942 --------G---G--------------------------------------------------G--A...-------------G---A----------GA--G-----------------------C--------------------------------------C---- 3243
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------C-G------------A-TG---------G--G-----------------------------...--C----------G---A--T-------GA-----------------------G-----------G--T---C----------A---------------- 3009
49_cpx.GM.03.N26677 ----A-------G---G----ACTG-------G-G--G---T----G--------------------...--C--A-----C-G---A-----------A--------------------------C--------------------------A-----------C---- 3226
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----A----G--G------------------------G-----------------------------...-T------G----G---A--T--------A----------------------TG-----------------------------------------C---- 3011
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------G----C-------A-TG--------G---G-----------------------------...--C----------G---A-----------A-----------T-----------G-----------G--T--------------A-----------C---- 3118
53_01B.MY.11.11FIR164 --------G------------A-TG--A---------G-----------------------------...--C----------G---A-----------A-----------------------------------G--T--------------A---------------- 3144
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------------------------------------G-------------------------G--A...----------------------------G------------------------------------------------------------------C---- 3206
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------C-G------------A-TG--A---------G-----------------------------...--C---CG-----G---A--T-----------------------------------A-----------------------C--------------C---- 3114
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----A-------G-----------T-----G------G---GG---T--------------------...-------------G-T-A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------------A---------- 2988
61_BC.CN.10.JL100010 C-----------G-----------T-----G------G-T-TG-----------C------------...-------------G-T-A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------------A---------- 3225
O.BE.87.ANT70 ----A---G-------G----A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----TCT---A-T--C--------A...TTG-----------G-----AG-CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-GC- 3858
O.CM.91.MVP5180 ----A---G------GG----A-T---C--G--GG-GT-TCA----GCT-----T--------G--A...TTA--------C-GG-----AG-TACT-GA-----T--------T------G----A--------G-----------------A-----A-----C-GC- 3833
O.CM.98.98CMA104 ----A---G-------G----A-T-C-A--G---G-GT--CAG---TCT-----T--C--------A...TTG-----G-----G-----AG-CACT-G------T---------------G-G--C--------G--------------A--A-----R-----C-GC- 3290
O.FR.92.VAU ----A---G-------G--A-T-T-A-C--G--GG-GT-TCA----GCT---A-C-----------A...TTG--C--------G-----AG-CACT-GA---GT----------------G----T--------------------------A-----A-----C-GC- 3370
O.GA.11.11Gab6352 ----A---G-------G----A-T-C-C--G---G-GT-TCA----GCT---A-C--C--------A...TTG-----------G-----AG-CACT-GA-----T------T--------G-G--C--------G--------------A--A-----A-----C-GC- 3015
O.SN.99.99SE_MP1299 ----A---G-------G----A-T-C-C--G-GGG-GT-TCA---GGCT---A-T--C--------A...TTG-----------G-----A--CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-G-- 3857
O.US.10.LTNP --------G-------G------T-C-C--G--GG-GT-TCA----TC------C--C-----G--A...TTG----------GG--A--A--CACT-GA-----T------T--------G----T-------------A---------A--A-----A-----C-GC- 3779
N.CM.02.DJO0131 ----A-------G---GTT--A-TG--A------G--G-A------G-T--------T---------...-T------G------T-A--AG-----------GTG-----GG----------T--CA----------A--------------------A--C--C--C- 3310
N.CM.04.04CM_1015_04 ----A-------G-----T--A-T---A-----GG--G-A--------T--------T---------...--------G------T-A--MG-----------GTG-----GG----------T---A----------A--T--------A--------A--C-----C- 3309
N.CM.06.U14842 ---AA-------G---G-T--A-TG---------G-GG-A--------T--------T---------...--------G------T-A--AG-------A----TG-----G--------------AC----------A-GT-----------T-----A-----C--C- 3311
N.CM.95.YBF30 ----A-------G---GTT--A-TG--AAGG---G-GG-A--------T--------T---------...-------------G-T-A--AG-----------GTG-----GG----------C--TC----------A--T-----------------A-----C--C- 3398
N.CM.97.YBF106 ----A-----G-G---G-T-CA-TG--A-----GG-GG-A--------T--------T---------...--------G------T-A--AG-----------GTG-----G-----------T---C----------A--T-----------------A--C--C--C- 3396
N.FR.11.N1_FR_2011 ----A-------GC--GTT----TG--A-G----G-GG-A-----------------T--------A...-------------G-T-A--AG-------A---GTG-----GG----------T---C----------A--T-----------T-----A-----C--C- 3205
P.CM.06.U14788 ----A---GG---C-GG----R-T-A-A--G--GG--T-ACA------------G-----------A...CTA--C--G----G---A--AG--A-T-GAA-TGTG-----G--T------T----C--------------------A-----------A-------GC- 3275
P.FR.09.RBF168 ----A---GG---C-GG----A-T-A-A--G--G-C-T-ACA------------------------A...TTA--C--G----G---A--AG--A-T-GAAGT-TG-----G--T------T----C--------------------A-----A-----A-------G-- 3839
CPZ.CD.06.BF1167 ---AT-----------G---G--T------------TGGG-----------TA------------GA...GTA---GT---CC----T--AG-TAC-------GTG---C--CA-------T-T--C--------G-T--G---------A--A--------------C- 3906
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----A-T-GG--GC-TG-T--AA----A---------G-T-----------T--------------A...--A--A-------G---C--TG-T-----A----TG------G-C------G----T--C-----G--T--------------------A--CA-A--C- 3346
CPZ.GA.88.GAB1 ---CA-C-GG---C-GG-G--A-----A--------TG-T--T--------------T--------A...--A----------GGT-A--AG----G--A----GT------G--------G----A--C-----G--A--------C-----A-----A---A-C---- 3865
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---GA---GG------G---GTCTTA-A--G------GGT-AT--------------T-----C-CT...GTA--A--G---CTCT----AG-GACT------------AGTCAG-----------T--C-------T-------G-A-----A-----A--CA----C- 3445
CPZ.US.85.US_Marilyn ----A-C-G---GC--GTT--A-TG------------G-T--T--G-----T--C--T---------...GTA--A---------T---TAG-G--G------GTC---------------T----A--------G--------------A--T-----A-----C---- 3864
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B.FR.83.HXB2 CCCCTCCCTTAGTGAAATTATGGTACCAGTTAGAGAAAGAACCCATAGTAGGAGCAGAAACCTTCTATGTAGATGGGGCAGCTAACAGGGAGACTAAATTAGGAAAAGCAGGATATGTTACTAATAGAGGAAGACAAAAAGTTGTCACCCTAACTGACACAACAAATCAG 3974
Pol T__P__P__L__V__K__L__W__Y__Q__L__E__K__E__P__I__V__G__A__E__T__F__Y__V__D__G__A__A__N__R__E__T__K__L__G__K__A__G__Y__V__T__N__R__G__R__Q__K__V__V__T__L__T__D__T__T__N__Q_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------TC----A--------------------------C-----------------G--T--------------------C--T-----A-----GC----G--------G-----C---G-C--G-----------G---A-TT----------G-----------A 3182
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -------TC----A--------------------------C------A----------G--T--------------------------A--------GC----G--------G---A-C---G-C-A------------G---A-TT----------G-----------A 3179
A1.ES.06.X2110 -------TC----A--------------A-----------C-------C---------G--T--------------------C--T------------C-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A 3212
A1.IT.02.60000 -------TC----A---C-------------G--------------------------G--T-----------------------------------GC-------------G---------G-C--------------G-----TC-T--------G-----------A 3979
A1.KE.11.DEMA111KE002 -------TC----A-----G-----T--A-----------C------A----------G--T--------------------C--T-----A------C-------------G-----C---G-C--G-----------G---A-TT----------G-----------A 3342
A1.RU.11.11RU6950 -------TC----A---C-------------G--------------------G-----G--T----------------------------------GGA-------------G---------G-C--------------G-----TC-T----A---A-----------A 3498
A1.RW.11.DEMA111RW002 -------TC----A---C----------A-----------C--T--------------G--T-----------------------T----GA--G--GC-------------G-----C---G-C-------A------G-----TT----------G-----------A 3325
A1.SE.95.SE8538 -------TC----A--------------------------C-------C---------G--T--------------------C--T--A--A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A 3173
A1.TZ.01.A341 -------TC----A--------------A--G--------C-------C---------G--T--------------------C--T-----A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G-----TT--T-------G-----------A 3176
A1.UA.01.01UADN139 -------TC----A---C-------------G--------------------------G--T--------------------------A--------GA-------------G---------G-C---------A----G--G--TC-T--------G------------ 3173
A1.UG.11.DEMA110UG009 -------TC----A--------------------------C-----------------G--T--------------------C--T-A---------GC-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------A-----------A 3323
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------TC-G--A---C----------------A-----C------T----------G--T--T-----------------------A--------GC-------------G-----C---G----G-----------G-----TC----------G-----------A 3415
A2.CD.97.97CDKTB48 -------TC----A---C----------------A-C-----------C------------T-----------------------T--A---------C-------G-----G-----C---G-----------------A-----C--T-G--A--G-----------A 3312
A2.CM.01.01CM_1445MV --------C----A---C----------------AC-------------------------T-----------------------T--A--------GC-------------G-----C---G-C---------------A-----T----G--G--G-----------A 3173
A2.CY.94.94CY017_41 -------TC----A---C-G--------------A-------------C------------T-----------------------T--A---------C-------G-----G-----C---G-C---------------A-----T----G--G--G-----------A 3331
B.AR.04.04AR143170 -----------------------------------------------A-------------T-----------------------T-----C------------------------------G-C--------------G-C----C-------A--------------- 3175
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------------------------------------C--------------------T--------------A-----Y--T--R--A----RG--------------R---------R-Y-A------R------------------------------------ 3185
B.BR.06.06BR1119 ----------------------------A------------------A-G-----------T-----------------------T-----A------------------------------G---A---------------------------A--------------- 3391
B.CA.07.502_1191_03 ----------------------------------A--G-----------------------T-----------------------T-----A-----------------G------------G-C-A------------G---A-T-A---------------------- 3401
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------C----------------------------------------------------------------------------T-------G------------------G-----A---G-C----------------C-A--C----------------------- 3443
B.CN.10.DEMB10CN002 -------------A-----------T-----------------------------------T-----------------------T-----C------------------------------G-C--------------G------T-----GAG--------------- 3346
B.CO.01.PCM001 -------------A--------------------A--------------------------------------------------T-----T-------C----------------------G-C-----------------G---T----------T------------ 3179
B.CU.99.Cu19 -------------------------------------------------------------T-----------------------T--A----------------G----------------G-C-------A------G------T----------------------- 3521
B.CY.09.CY266 --------C----A-----------T--A-----A--------T---T-------------T-----------------------------A------A-----------------------GGC--G------------------T-----T----------------- 3191
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------A-----------------------------------------------------T--------------A--------T--A---------------------------------G-C--------------G------T-----G----------------- 3212
B.DK.07.PMVL_011 --------C-------------------------A------------A-------------T--------------------------A--A------G-----------------------G-C--------------G------T-------------C--------- 3339
B.DO.05.05DO_160884 -------------A-----------T--A-----A-----G------A---AG--------T--------------A--------T--A--------------------------------AG-C-----------G---------T----------T------------ 3185
B.ES.10.DEMB10ES002 ----------------------------------------C--------------------T-----------------------T-----C------------------------------G-C--------G------------C--A-G--A--------------- 3336
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-C-A----------------A--T----------------------- 3220
B.GE.03.03GEMZ004 ----------------------------------A--------------------------T-----------------------T--A-----------------------------A---G-C--------------G------T-----G----------------- 3170
B.HT.05.05HT_129389 -------------A-----------T--------A--G-----------------------T-----------------------T--A---------------------------------G-----------------------T-T--------T------------ 3175
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------------C-G--------------A-----------------G--------T------------------T----T--A---------A-----------------------G---A---------G--G--CA--T----------------------- 3182
B.JP.12.DEMB12JP001 -------------A-----------------------------------------------T-----------------------T--------------------G---------------G-C-------A------G------T----------------------- 3361
B.KR.12.12KYY10_10742 -------------A--------------------A--G--------------T-----------------------T--------T--A--A--------------------------C---G-C--------------G------C-----G-G--------------- 3828
B.NL.00.671_00T36 ----------------------------------A--G-----------------------T-----------------------T-----A-----G------------------------G-C-----G------------A--C--A---AG--------------- 3539
B.PE.07.502_2649_wg8 ----A------------------------C----A------------A-G-----------T-----------C------------------------C-----------------------G-C--------------G-C----C----------------------- 3395
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----------------------------------A------------A-------------T-----------------------T-------------C----------------------G-C--------------G------T-AA-G------------------ 3182
B.RU.11.11RU21n -------A-----A-----------------------------------------------T--------------A--------T------------------------------A-----G-C-A------------G------T----------------------- 3545
B.TH.07.AA040a_WG11 ------------------------------------------------A-----T------T--------G--------------T--------------------------------------C-A------------G------------------------------ 3326
B.TT.01.01TT_CRC50069 -T--------------------------------A-----G------A----------G--T--------------------C--T--A---------------------------------G-C-A---------G---------T----------------------- 3194
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----------------------------------------------A-------------T-----------------------T------------------------------------G-C-A---------------A---T-A--------------------- 3974
B.UA.01.01UAKV167 -T--------------------------------A-C------------G-----------T--T--------------------T-----A-----------C------------------G----------------G-----TT-------G--------------- 3200
B.US.11.ES39_42 --------C-------------------------------G------A-------------T-----------------------T-----A------------------------------G----------------G------T-AT----A--------------- 3932
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------------A-----------------------------------------------T-----------------------T-----A------------------------------G-C---------------------C--A----A-----T--------- 3176
B.YE.02.02YE507 -------------A---------------------------------CC------------T-A------------------------A-------G---------------------------C-A---G--G------------T----------------------- 3191
C.AR.01.ARG4006 --------C----A--G------------C-G---------------AC------------T--------------A--------T-----A------A-G--G--------G---------G-C--------G--G---A----TG-T--------------------- 3158
C.BR.07.DEMC07BR003 -A-----------A--G------------C-G-----------------------------T-----------------------T--A--A------A-G-----------G-----C---G-C--------G--G---A-C--TC-T--------A------------ 3306
C.BW.00.00BW07621 --------C----A---------------C-G--A-----C---T-G-------T------T--------------A--------T-----T------A-----------------------G-C-A------G-GG-----CA-T--T--------A------------ 3327
C.CN.09.09YNLX133sg -------------A---------------C-G--------T-------C---------------------------A-----C--T-----A------A-------------G---------G-----------A----------TT-T--------A------------ 3158
C.CY.09.CY260 --------C----A---------------C-G----------------C------------T--T-----------A--------T-----C------A-------------G---A----AG-C--------G--G---A----TT-T----A---A--C--------- 3197
C.ES.07.X2118_2 --------C----A---------------C-G--------------------G--------T--------------A--------T--A--M------A-----------------------G-C--------G------A----K--T----A---A------------ 3390
C.ET.02.02ET_288 --------C----A-----G---------C-------G----------C------------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C-----G-----G---A----TT-T--------A------------ 3176
C.GE.03.03GEMZ033 --------C----A---------------C-G-----G----------C-----T------T--------------A-------GT-----A--A-----G---------------------G-C--------G--G---A--A----TA-------A------------ 3155
C.IL.98.98IS002 -T------C----A---C-----------C-G----------------C------------T--------------A--------T--A--A------C-------------G--C------G-C--------G------A----TT-T--------A------------ 3308
C.IN.09.T125_2139 -----------------C-----------C-G--------T-------C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C--------GA-G---A----TT-T--------A------------ 3950
C.KE.00.KER2010 -------------A---C-----------C-G--------T-------C------------T--------------A--------T-----A------G----G--------G---------G-C--------G--G--------TT-TA---G---A------------ 3155
C.MM.99.mIDU101_3 -------------A---------------C-G--------T-------C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-----------A-G--------TT-T--------A-----G------ 3325
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------C----A-----------T---C-G-----G----------C---G--------T--------------A--------T-----A------AAG-----------T---------G-C--------G--G--------TT-T-------GA-----------A 3954
C.SN.90.90SE_364 --------C----A---------------C-G--------C------A-------------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C--------G--G--------TT-TA-------A------------ 3143
C.SO.89.89SM_145 --------C----A---------------C-G----------------C------------T--------------A--------T-----A------A-G--G--------G---A-----G-C--G--------G---A----TT-T--------A------------ 3195
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------C----A---------------C-G--------------------------G-----------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C-----------G---A----TT-T-----A--A------------ 3948
C.US.11.17TB4_4G8 --------C----A---------------C------------------C-----T------A-----------------------T-----A------A----G--------G--------CG-C--------G--G--------TT-T--------A------------ 3325
C.UY.01.TRA3011 -T------C----A---------------C------------------C------------T-----------C--A--------T-----A------A-G-----------G---------G----------G--G---A----TT-T--------A------------ 3146
C.YE.02.02YE511 --------C----A--------------AC-G--------------G-------T------T--------------A--------T-----A------A-G-----------------A---G-C--------G--G---A----TT-T----A---A------------ 3149
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --------C----A---------------C-G---------------A----------------------------A--------T-----A------C-------------G---------G-C-AG-----G------A----TT-T--------A------------ 3937
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------C----A--------------AC-G--A--------------------------T--T-----------A--------T-----A------C-G-----G-----G---------G-------------G---A----TT-T---T----A------------ 3323
D.CD.83.ELI -------T-----A-----------------------G---------A-------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-----------G---------C-TT-G--------G--------- 3520
D.CM.10.DEMD10CM009 -------T-----A-----------T--------A--G--T-------C------------T-----------------------T--A--A-----------G------------------G-C-----------G----C----T-AT-T--------C--------- 3349
D.CY.06.CY163 -------T-----A-----------T--------A--G---------A-------------T------------------T----T-TA---------------------------------G-C-----------G---------C-AT-T--------C--------- 3182
D.KE.11.DEMD11KE003 -------T-----T-----------------------G-----------------------T-----------------------T--A--------------G------------------G-C-----------G--------AT----G------------------ 3324
D.KR.04.04KBH8 -------T-----A----------------------GG---------A-------------T-----------------------T--A-------G--------G----------------G-C------------------A--C-TT-------------------- 3933
D.SN.90.SE365 -------T-----A--------------------A--G-----------------------T--------G-----A--------T--A--A-----------------------------AG-------G----------C-A--C-T-----------C--------- 3991
D.TD.99.MN011 -------T-----A-----------T--------A--G---------A-G-----------T-----------------------T--A---------------------------------G-C---------------------C-GT-T--------C--------- 3198
D.TZ.01.A280 -------T-----T-----------------------G---------A-------------T-----------------G-----T--A-------G-------------------------G-C-A---------G---------T-T--------------------- 3175
D.UG.11.DEMD11UG003 -------T-----T--------------------A--G---------A-------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C--------------G------T-T---G----------------- 3329
D.YE.02.02YE516 -------T-----A-----------T---------------------A-------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-----------G---------C-AT-T--------T--------- 3185
D.ZA.90.R1 -------T-----A--------------A--------G-----------------------T-----------------------T--A---------G-----------------------G-C-----------G---------C-TT-T------------------ 3320
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C-------------------------------T-C-GT--A--A--C---AA----------------------G-C--------G----GG-C----T----------A--T--------- 3077
F1.AR.02.ARE933 ----C--TC----A---C-------T--------A-CG--G-------C-------------------------------T----T--A--A--C---AA----------------------G-C--------------G-C----C----------G--C--------- 3268
F1.BE.93.VI850 ----C--TC--------C----------------A-C---G-------C---------C---------------------T----T--A-----C---AA----------------------G---A-----A-------------T-------G--G--C--------- 3314
F1.BR.07.07BR844 ----C--TC----A---C-------T---C----A-C---G-------C---------------------------A--------T--A----A----AAG---------------------G-C----------------C----T-------A--G--C--------- 3755
F1.CY.08.CY222 ----C--TC----A---C-C-----T--------A-C---G------AC---G---------------------------T----T--------C---A-----------------------G-C---------------------T----------G--T--------- 3167
F1.ES.11.DEMF110ES001 -T--C--TC----A---C-G-----T--------A-C-----------C------------T------------------T----T--A-----C---AA---G--------G---------G-C----------------C-A--T----------G--C--------- 3310
F1.FI.93.FIN9363 ----C--TC----A---C-------T--A-----A-C---G-------C------------A--------G---------T----T--A-----C---AA----------------------G----------------G------T----------G--C--------- 3303
F1.FR.96.96FR_MP411 ----C--TC----A---C-------T--------A-C---G-----CA--------------------------------T----T--A-----C---AA----------------------G-C--------------G-C-----T---------A--C--------- 3176
F1.RO.96.BCI_R07 ----C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C-------------------------------T----T--A-----C---CA----------------------G-C--------------G-C----T----------A--C--------- 3998
F1.RU.08.D88_845 ----C--TC----A---C----------------A-C---G------CC--A---------T--T---------------T----T--A--A--C---AA----------------------G-C-A--------------C---------------G------------ 3433
F2.CM.10.DEMF210CM007 -------TC----A--------------------A-C---C-------------T------T-----------------------T-----A------C-----------------------G-C---------------------T----------G------------ 3321
F2.CM.97.CM53657 -------TC----A-----------T--A-----A-C---G------T-------------T-----------------------T--A-----C---A-----------------------G-C---------------------C----------G------------ 3164
G.BE.96.DRCBL -------T-----C-----------T--------A-C----------CC-----T------T-A---------------------T--------A-----------G-----------G---G-C-A-----------TTA--A-T-----------A--------C--A 3931
G.CM.10.DEMG10CM008 -T-----T---------C-------T-G------A-C----------CC------------T-A---------------------T-----A--A-----------G---------------G-C-------A------GA--A-TT----------A--------C--A 3355
G.CN.08.GX_2084_08 -------TC----A--G-----------A-----A-C----------CR---------G--T-A---------------------T-----A--A--G--------G-----------A---G-C-A-------------A--A-----A--CAG--A--------C--A 3214
G.CU.99.Cu74 ----A--TC----A-----------T-G--------C---G------C-G-----------T-AT--------------------------A--A---------------------------G-C-A-----A------G---A-T-----------T--------C--A 3578
G.ES.09.X2634_2 -------TC----A-----------TAG------A-C---G-------C------------T--T-T---------A-------GT-----A--A-----------G---------------G-C-------AG--G------A-T------T----A--------C--- 3457
G.GH.03.03GH175G -------TC----A-----G-----T--------A-C----------CC------------T-A---------------------T--------A-----------G-----G---------G-C-A-----A-------A--A-T---T-------A--T-----C--A 4014
G.KE.09.DEMG09KE001 ----C--TC----A-----------T--------AGC----------CC---------G--T-AT-----------A--------T-----A--A---G-------G---------A-----G-C-A-----A-------A--A-T-----------A--------C--A 3349
G.NG.09.09NG_SC62 ----C--TC----A--G--------T-G------A-C-----------C------------T-A------------A--------T---A-A--A--------G--G-----------------C----A--A-------A--------A--CAA--A--------C--- 3166
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B.FR.83.HXB2 CCCCTCCCTTAGTGAAATTATGGTACCAGTTAGAGAAAGAACCCATAGTAGGAGCAGAAACCTTCTATGTAGATGGGGCAGCTAACAGGGAGACTAAATTAGGAAAAGCAGGATATGTTACTAATAGAGGAAGACAAAAAGTTGTCACCCTAACTGACACAACAAATCAG 3974
Pol T__P__P__L__V__K__L__W__Y__Q__L__E__K__E__P__I__V__G__A__E__T__F__Y__V__D__G__A__A__N__R__E__T__K__L__G__K__A__G__Y__V__T__N__R__G__R__Q__K__V__V__T__L__T__D__T__T__N__Q_
G.PT.x.PT3306 -------TC----A-----------TAGC-----A-C------A----C------------T-AT--------------------T-----A--A-----------G---------------G-C-------A-------A--A-T--TA-C-----A--------C--- 3914
G.SE.93.SE6165_G6165 -------TC----A--G--------T-G------A-C----------CC------------T-A---------------------T--------A-----------G---------------G-C-A-----AG------A--A-T-----------A--------C--A 3371
H.BE.93.VI991 ------ATC----------------T----------C---G-------A------------T-A---------------------T-----A------A-G--G--------------C---G-C-------A-------A----TT-------G--A------------ 3363
H.BE.93.VI997 ------ATC----A-----------T--------AGC---G-------C------------T-A---------------------------A------A-------------------C---G-C-A-----A------G-----TG-------A--A--T--------- 3298
H.CF.90.056 ------ATC----A-----------T--------A-C---G-------C------------T-A----A----------------T-----A--------------------------C---G---------AG------------T-------G--A------------ 3321
H.GB.00.00GBAC4001 ------ATC-G--A-----------T--------A-C------------------------T-A---------------------T-----A------A----G-G------------C---G-C-----G-A-------A----TT-------G--A------------ 3492
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------C----A-----------T--A-----A--G---------A-G-----------T--------------A---------------------A-------------G-----C---G-C-A---------G-----G--T-------A---------------- 3168
J.CM.04.04CMU11421 -------TC----A--------------A-----A--R---------A-G-----------T--Y-------------------------------R-AAR--R--R-----G---A-C---G-C-A---------G-----G--T--YT-------------------- 3480
J.SE.93.SE9280_7887 ----C--TC----A--G-----------A-----A--G---------A-G-----------T------------------T-----------------AC------G-----G---------G-C-A---------G-----A--T------------------------ 3288
J.SE.94.SE9173_7022 ----C--TC----A--------------A-----A--G---------A-G-----------T------------------T----------A------G-------G-----G---------G-C-A---------G-----AA-T------------------------ 3289
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------C----A---C----------------A-C------------------------T--------------------C--T-----A------CAG---------------------G-C-A----------------A--T-AA-------A------------ 3170
K.CM.96.96CM_MP535 -T------C----A---C----------------A-C---------------G--------T-----C---------------C-T-----A------AAG----G----------------G-C--------------G------T--A-------A------------ 3170
01_AE.AF.07.569M ----G--TC-G--A--------------A-----A-----C-----------------R--T----------------------GT------------C-------------------C---G-Y--------------G--AA-T-----C-----G-----------A 3180
01_AE.CN.10.CYM059 -------TC----A--------------A-----A--G--------------------G--T----------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------A-----------A 3434
01_AE.HK.04.HK001 -------TC----A--------------A-----A-----C--------G----------------------------------GT-----A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------A-----------A 3336
01_AE.JP.x.DR0492 -------TC----A--------------A-----A-----------------------G--T----------------------GT-----------GC-------------G-----C-----C--------------G--A--TT----------G-----------A 3986
01_AE.TH.04.BKM -------TC----A--------------A-----A-----C--T--------------G--T--------------------C-GT-----------GC-------------G-----C--------------------G--A--TT----------G-----C-----A 3926
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -------TC----A--------------A-----A-----C-------C---------G--T--------------------C-GT-----------GC-------------G-----C---G----------------G--G--TT----------A-----------A 3395
01_AE.TH.90.CM240 -------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A 3548
01_AE.VN.98.98VNND15 -------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A 3229
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -------TC----A---C----------A-----------C-------C------------T--------------------C--T-----A------C-------------G---------G-C-------------GGA--A-TT----------G-----------A 3341
02_AG.ES.06.P1261 ----A--TC----A--------------A-----A-----C--------------------T-----------------------T-----A--A---C-------------G---------G-C--------------G-----TT----------G-----------A 3411
02_AG.FR.91.DJ263 -------TC----A-----G--------------------C--------------------------------------------T-----------GC----------G--G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A 3322
02_AG.GH.03.03GH181AG -------TC----A--------------------------C-------C------------T-A------------A--------T-----A-----GC-------G-----G-----C---G-C-A------------G-----TT----------G-----------A 3998
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -------TC----A--------------------------C--------------------T--T-----G--------------T-----A-----GC-------------G-----C---G-C-----------T--GA----TT----------G-----------A 3639
02_AG.LR.x.POC44951 -------TC----A--------------------A-----C--------------------T--------G--------------T-----------GC-------------G-----C---G-C-A------------G-----TT----------G-----------A 3969
02_AG.NG.x.IBNG -------TC----A--------------------A-----C--------------------T--------------A--------T--A--------GA-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A 3499
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------C----A--------------------------C------A----------G--T--------------------C--T-----A-----GC------G------G-----C---G-C--------------T-----TT----------G-----------A 3171
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------TC----A--------------A-----------C--A--------G--------T-----------------------T-----A-----GC-----------------A-C---G-C--------------G-----TC----------G-----------A 3171
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------A-----------------------------------------------T--------------A--------T-------------C----------------------G-C--------------G------T----------------------- 3200
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------TC----A--------------------A-C---C-------C------------T-----------------------T--A--A--A---CAG---------------------G-------C---------------T-----T----A------------ 3340
05_DF.BE.x.VI1310 -------T-----A-----------------------G---------T-------------T-----------------------T--A---------------------------A-----G---A--------------C----T----------G--G--------- 3356
06_cpx.AU.96.BFP90 --------C--------C----------------A-C---G--------------------T-----------------G-----T--A--A-----GCA----------------------G-C--------------G-----T-----------A------------ 4002
07_BC.CN.98.98CN009 -------------A---------------C-G--A-----T-------------T------T--------------A--------T------------A-------------G---------G-C--------GA-G--------TT-T--------A------------ 3306
08_BC.CN.06.nx2 -------------A--------------AC-G--------C-------C------------T--------------A--------T------------A----G--------G---------G-C--------GA----------TT----------A------------ 3908
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------TC----A--------------------A-----C------A----------G--T-----------------------T-----------GC----G-----G--G-----A-----CC-------------GA----AT----------A--C--------A 3176
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------C----A--G------------C-G-----------------------------------------------------T--A-----A---------------------------G-C-----------G-G--C-A--T-TA-------T------------ 3353
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----C--TC----A--G-----------------A--G--G------A-------------T-----------------------T-----A------G-------------G-----C---G-C-----------G-----G--T-----------A-----------A 3338
12_BF.AR.99.ARMA159 ----C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C--A----------------------------T----T-AA-----C---AA----------------------G-C-A-------------------T----------A--C--------- 3979
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------TC----A---C-G-----T-G------A-C----------C-------------T-A---------------------T-----A--A-----------G---------------G-C-------A-------A--A-T-----------A--------C--A 3379
14_BG.ES.05.X1870 -------TC----A-----------T--A-----A-C------------------------A-AT--------------------T-----A--A-----G-----------------------C-A-----A-------A--A-T-----------A--------C--A 3441
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----A--T-----A--------------A-----A-----C-----------------G-------------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C-----------G--G--A--TT----------G-----------A 3373
16_A2D.KR.97.97KR004 -------TC----A--GC-------T--------A-C---G------AC------------T--------------------C--T--A---------C-------G-----G-----C---G-C-A-------------A-----T----------T------------ 3337
17_BF.AR.99.ARMA038 ----C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C--A---------------------------CT----T--A-----C---AA------G---------------G----------------G-C----T----------G--C--------- 3188
18_cpx.CU.99.CU76 ----GTTTC--------C-------T--------A-C---G-------C------------T-----------------------T-----A------A----G--------G-----C---G-C-A------------G---A--T--A-------A------------ 3279
19_cpx.CU.99.CU7 -------T-----A--------------------A--G---------A-G-----------T-----------------------T--A---------------------------------G-------------G---------T-T--------------------- 3200
20_BG.CU.99.Cu103 -------------------------------------G-----------------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-------A------G------T----------------------- 3440
21_A2D.KE.99.KER2003 ----C--TC----A---C----------------A--------------------------T--T--------------------T--A---------C-------G-----G-----C--GG-C---------------A-----T----G--G--G-----------A 3179
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------TC----A--G-----------A-----A-----C------A----------G--T-----C----------------GT-----------GC----G--------G-----C---G-C--------G-----G--A---T----------A----T------A 3182
23_BG.CU.03.CB118 -------------A-----------------------------------------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-------A------G------T----------------------- 3417
24_BG.ES.08.X2456_2 -------------A-----------T-----------G-----------------------T--------T--------------T--A--T------------------------------G-C-----G--------G------T----------------------- 3425
25_cpx.CM.02.1918LE -------TC----A---------------------------------A----------G--T-----------------------T-----A-----GC------G------G-----C---G-C--------------G-----GT----------G-----------A 3182
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------T-----A---C----------------A-----C------A-G-----------T--------------A--------T--------------------------G---------G-C-A------------G---------T-------G-----C-----A 3979
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------TC----A--G--------T--------AC-G--G--------------------------------C-----------T-----A------A-------------G-----C---G-C-A---------G--G--G--T-----------A-----------A 3965
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------------------------A--------------------------T-----------------------T-----A------CA----------------------G-C--------------------TC-TT----A--------------- 3340
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----C--TC----A---C-------T-----G--A-C-----------A-------------------------------T----T--A-----C---AA----------------------G-------G----------C----T----------G--C--------- 3375
31_BC.BR.04.04BR142 -T------C----A---------------C-G--------------------G--------T--------------A--------T-----A------A-G-----------G---------G-C--------G--G---TG---TT-T--------A------------ 3446
32_06A1.EE.01.EE0369 --------C----A---C----------------A-C---G-------------T------A-----------------G-----T--A--A------AA----------------------G-C--------G-----G------------T----A------------ 3609
33_01B.ID.07.JKT189_C ----G--TC----A--------------A-----A-----C------A-G-----------T----------------------GT--A--A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT-T--------G-----------A 3275
34_01B.TH.99.OUR2478P -------T-----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GCG----------------A-------C--------------G--A--GT----------G-----------A 3176
35_AD.AF.07.169H ----C--TC----A--------------------------C-----------G-----G--T--------------------C--T-----------GC-------------G-----C---G-C--G-----------G-----TC----G-----G-----------A 3174
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------TC-------------------A-----A--G--C-----------------G--T-----------------------T-----------GC-------------G-----C---G----------------------TT----------G-----------A 3179
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------TC----A--------------------A--G-----------------------T--T----------------G---T--------C--GCA------------G--C--C--GG---A------------GA----TT--T-C-----G-----------A 3164
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -T-----A---------Y-------Y--------A-C---G-------C--A----------------------------T----T--A-----C---AC----------------------G-C-----------G----C----T----------G--C--------- 3397
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -T--C--TC----A---C-------TG-------A-C---G------A----------------------------A--------T-----A------------------------------G-C--------G-----G------T-----GAG--------------- 3451
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C------------------------------------T--A--A--------------------C---A-A---G-C--------------G------C-------G--T------------ 3457
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------------------------------C--------------------T-----------------------T-----A--G--------R-----G------------G-C----------------C----T----------G--C--------- 3512
43_02G.SA.03.J11223 -------TC----C-G---------T--------------C--------G----TG-----T-----------------------T-----AT----GCA------------------C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A 3499
44_BF.CL.00.CH80 ----C--TC----A---C-------T-----G--A-C---G-------C-------------------------------T----T--A----GC---AG------------G-----C---G-C----------------C---TT----------G--C--------- 3416
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------C----A---C-----------C----A-C-----------C-----T------T-----------------------T--A--A------AAG---------------------G-C--------------G------T----G--A--A------------ 3960
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C-------------------------------T-------A---------AAG---------------------G-C----------------C----T----------G--C--------- 3412
47_BF.ES.08.P1942 ----C--TC----A--G------------------------------A-------------T----------------------------------------------------------------A---------G---------T----------------C------ 3413
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----G--TC----A--------------A-----A-----C------A------------------------------------GT-----------GCG------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A 3179
49_cpx.GM.03.N26677 -------TA-G--A-----------------G--A-----C--------G--------G--A-----------------------T------------C----------T--G-----C---G-C-A------------G--C--AT----G-----G-----------A 3396
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------------------T----------G-----------G------------------------------------T--A--------------G--------------C---G-C--------------G------T----------------------- 3181
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T-----------------------T-----------GC-------------G-----C-----C--------------GA-A--TT-------A--G-----------A 3288
53_01B.MY.11.11FIR164 -------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T-----------------------T-----A-----G-----G--------G---A-C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A 3314
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------------------------------------------A--A---------T-----------------------T--A--A--C--------------------------C--C-A-------------------------C-A--------------- 3376
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------TC----A---C-------T--------A--------------------------T--------------------------------------------------------------C-A------------G------T----------------------- 3284
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------------A---------------C-G--------T-------C------------T--------------A--------T-----A------C-------------G---------G-C--------GAGG---A----TT-T-----A--A------------ 3158
61_BC.CN.10.JL100010 -------------A---------------C-G--------T-------C------------T--------------A--------T-----A--A---A-------------G---------G----------GA-G---A----TT-T--------A------------ 3395
O.BE.87.ANT70 -A--C--A--GA-C------------AG-C----A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A--------T--A-----A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G--GA-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A 4028
O.CM.91.MVP5180 -A--C--A--GA-C--------------------A-C------T--T-----G-----------T-----------A--------T---A-T--A---C-------G--G-----------AG-ACA-----A---G--CA-AA-A-AGT--GAA--G-----C-----A 4003
O.CM.98.98CMA104 -A--C--A--GA-C------------AG------A-GT-----T--TA-G--G-----C-----T-----------A--------T--A--T--A--GC-------G--------------AG-GCA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A 3460
O.FR.92.VAU -A-----A--GA-C------------A-------A--T--G--T--CA----G-----------T-----------A--------T--A--C--A---C-------G---------A----AG-ACA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A 3540
O.GA.11.11Gab6352 -A--C--A--GA-C--G---------AGA-----A-GT-----T--TCCG--G----------AT-----------A-----------A--T--A---C----G--G-----G--------AG-ACA-----A---G---A-A--A-AAT-GGAG--G--C--C-----A 3185
O.SN.99.99SE_MP1299 -A--C--A--GA-C--------------------A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A-----------A--T--A---C----------C-----------AG-A-AG--G-----G---A-AA-T-AAT--GAG--G--C--C-----A 4027
O.US.10.LTNP -A--C--A--GA-C--------------------A-GT-----T--TA----G----------AT-----------A--------T-AAACA--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G---A-CA-A-A-T--GA---G--C--C-----A 3949
N.CM.02.DJO0131 -T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--CACT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----G-----------T-T---G--AG---------A---G-----G---T-TA-TGAA-----C--C-----A 3480
N.CM.04.04CM_1015_04 -T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--TAGT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----G-----------T-T---G--AG-------------G-----G---T-T--TGAAA----C--C-----A 3479
N.CM.06.U14842 -T--C--TC-T--A-----------T--------A-C---G--A--CTGT--G--------A-A------------A--------T--A--A--A-G---G-----------C-T---G--AG---A---------G-----G---T-TA-TG-A-----C--C-----A 3481
N.CM.95.YBF30 -T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--CAGT--G--------T--------------A--------T-----A--A-----G-----------T-T---G--AG----G--------G-----G---T-TA-TG-A-----C--C-----A 3568
N.CM.97.YBF106 -T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--TAGT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----------------T-T---G--AG-------------G-----G---T-TA-TGAGA----C--C-----A 3566
N.FR.11.N1_FR_2011 --------C-T--A---C-------T----------C---G--A--C-CT--G--------A-A------------A-----------A--A--A-----G-----------T-T---G--AG-------------G-----GA--T-TA-TGAAA----C--C-----A 3375
P.CM.06.U14788 -A--C--TC-TA-T--GC-C-----T---C----A-----C------CC----A----------T-----------------A-----A-----C--G-----Y-----T--------A--AG----G--T--G--G--GA-AA---AA---GAA--R-----T-----A 3445
P.FR.09.RBF168 -A--C--TC-TA-T--GC-C-----T---C----A-----C------CC----AT---------T-----------------A-----A--------------Y-----T--------A--AG----G--T--G--R--GA-AA---AA---GAA-GA-----C-----A 4009
CPZ.CD.06.BF1167 ----C--A---A-A--G---------A-TC-GTTA-C------T--GCC--A------G----AT-----------A-----A--------CT----------G--------C-----G--AG---------A-AGC-GG--AA-AGAAT----A--A--T--T------ 4076
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----A---C----A--G-------------------C---G--T----A------------A-A------------------C-----A--A--A---AG------------C-----G--A--C--G--G--------GA--CAT-GT--TGAA--T--C--T-----A 3516
CPZ.GA.88.GAB1 ----A--------C------------AGT-------C------T---CC-ACCA----T--T-AT-----------A-----A--T-----A--A---ACT--G--------------A--AG-C-A---G-A-------A-CA-T-G-T--GAAA-T--C--T------ 4035
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----C--A--GA-T-G-C--------A-T--GCTCTCT--C-----TCC--A---------A--T-----------------A--T-----A-G----AAG-----------------C--AG-C--G--T---T-T---ACCAGGGAA---GAAA-T--C--------- 3615
CPZ.US.85.US_Marilyn --------C-C--A---C-T-----TA---------C---GG------AG--G--------A--T-----G-----A-----CC-AC-A--A--C--GAA------G---------------G----G--T---------A--A-A--TT--GAAA-T--T--T-----A 4034
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B.FR.83.HXB2 AAGACTGAGTTACAAGCAATTTATCTAGCTTTGCAGGATTCGGGATTAGAAGTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCATTCAAGCACAACCAGATCAAAGTGAATCAGAGTTAGTCAATCAAATAATAGAGCAGTTAATAAAAAAGGAAAAGGTCTA 4144
Pol _K__T__E__L__Q__A__I__Y__L__A__L__Q__D__S__G__L__E__V__N__I__V__T__D__S__Q__Y__A__L__G__I__I__Q__A__Q__P__D__Q__S__E__S__E__L__V__N__Q__I__I__E__Q__L__I__K__K__E__K__V__Y
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------AC-G--T-----C--------C-----------A----C---------------------------G--------------------G-----------CAG------------A-----T-----G---------A-AC-----GG---A--C--A----- 3352
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------A-----T-----CC----------A--------A----C---------T-----------T-----G--------------------G-----------CAGG-----------AC--------------------G--C----------------A----- 3349
A1.ES.06.X2110 -----C--AC----T-----C--------C-----------A----C---------------------------G--------------------G-----------CAG----------------------------------A--C-----GG------C--A----- 3382
A1.IT.02.60000 --------A-----T-----C-------------------------Y---------------------------G--------------T-----G-----------CAG------GG-----G--------------------A-A------G-G--A----------- 4149
A1.KE.11.DEMA111KE002 --------AC----T-----CC-------C-----A-----A----C------------------------------------------------G-----------CAG-----------CA---------------------A--C-----GG------C--A--T-- 3512
A1.RU.11.11RU6950 --------A--G--T-----CC-------------------A----C---------T--------------------------------T-----G-----------CAGG------------A--------A-----------A-AC-----G----A----GA----- 3668
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------A-----T--T--CCT------C-----------A----C---------T--------------C--G------C-------------G-----------CAGG-----TG-----G--------------------A--C-----G-------C--A----- 3495
A1.SE.95.SE8538 --A-----AG----T-----CC-------------------A----C---G-----T-----------------G--------------------G-----------CAGC---------------------------------A-A------GG------C--A--A-- 3343
A1.TZ.01.A341 --------AC----T-----C-G------C-----------A----C---------------------------G--------------T-----G-----------CA-G-------T----A--------------------A-AC-----GG------C--A----- 3346
A1.UA.01.01UADN139 --------A-----T-----CC-------------------A----C---------T--------------------------------T-----G-----------C--G------------A--------A-----------A-AC-----G----A----GA----- 3343
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------A-----T-----CC-------C-----------A----C------------------------------------G---G-------G--C--------CAGG-----------A-----T---------------A--C-----GG------C-----T-- 3493
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------A--G--T-----C--------C-----------A---CC---------------------------G--------------------G-----------CAGG------G-----A-------------------AA--C-----G----A----G------ 3585
A2.CD.97.97CDKTB48 --------A-----T-----C---T-G-----A--------A--G-C---------------------T-----G-----------------------G---------AGC--------------------------------AA--------G---------G------ 3482
A2.CM.01.01CM_1445MV -G------A-----T---------T-G-----A--A-----A----C------G--------------T-----G--C-----------------G------------AGG--------------------------------AG-A----------------G-A---- 3343
A2.CY.94.94CY017_41 --------A-----T-----C---T-G-----A--------A-----------G--------G-----T-----G--------------------------------AAGG------------A-------------------AA-A------G---------G------ 3501
B.AR.04.04AR143170 --------------G--------------------------A-A------------------------T-----G--------------------------C------A-G--------G--------------G---------G------------------------- 3345
B.AU.04.PS1038_Day174 --------A------------C----------A--------A----C-------------------------------------------M-----------------A-G-------------------G---------------A-----------------A--A-- 3355
B.BR.06.06BR1119 ---------------------C-------------------A------------------------------------------------------------------A-G------------A------G--------------------------------------- 3561
B.CA.07.502_1191_03 ---------------------C-C--------A--------------G------------------------------------------------------------A-G-----G------C------G------------A-------------------------- 3571
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 C----A-----------------------CC----A-----A----C------------------------------------------------T------------A-G--C----------------G---------------------------------A--T-- 3613
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------------------------C---------------C----------T-----------------G---------------C-----------------A-G------------------------------------------GGC-----G-------- 3516
B.CO.01.PCM001 --------------G------C----------A------------C--------------------------------------------------------------A-G-----------A-------G--------------------------------------- 3349
B.CU.99.Cu19 ---------------------C-------------------A--G---------------------------------------------------------------A-G-----------A-------G------------------------------------T-- 3691
B.CY.09.CY266 ---------------------C--T----------------A--------------TG--A-------------------------G-----A--------G------A-------G--------G----G------------A---C-C-------------------- 3361
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---------------------C-------C-----A------------------------------------------------------------------------A-------------------------------------------------------AA---- 3382
B.DK.07.PMVL_011 ---------------------C-------------------A--------------T-----------------------C--------------------------CA--------------G-------C--------------A----------------G------ 3509
B.DO.05.05DO_160884 --A--------G------------T----------------A--------------------------------------------G------------A--------A---------------------G------------------------------------T-- 3355
B.ES.10.DEMB10ES002 --------A------------C-------------------A--GC-------G------------------------------------C-------G---------AGG--------------------------------------------C-------------- 3506
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------------------C----------------C------C-----------T----------------G--------------T--C---------------A-------------A----------------------------------------------- 3390
B.GE.03.03GEMZ004 --A-----------G------C--T-G--------------A------------------------------------------------------------------AGG------------A----T-G--------------------------------------- 3340
B.HT.05.05HT_129389 --------------------CC-------------------A------------------------------------------------------------------A-G---------------------------------G--------------------A---- 3345
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------------------------C-----------------------------------------------------------T------------------A-G-----------A------------------------------C---------G------ 3352
B.JP.12.DEMB12JP001 --------A-----------CC--T----------------A--G---------------------------------------------------------------A-G-----------A-------G--------------------------------------- 3531
B.KR.12.12KYY10_10742 ---------------------C-------------------A--------------------------T---------------A-----C-----------------A---------------------GC-----------A---------C-C-------------- 3998
B.NL.00.671_00T36 ---------------------C-------------A-----A---C--------------------------------------------------------------A-G-------------------G--------------------------------------- 3709
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------------------------------------A-----------------------------------------------T------------------A--------------A-------------------A---C---------------------- 3565
B.PY.03.03PY_PSP0115 --A--------------------------C-----------A--G-----G-----------------------G---------------------T----------CAG-------------A----------------------------------------A--T-- 3352
B.RU.11.11RU21n --A-----A------------C-------------------A--------------------------------------------G---------------------A---------------------G---G--------------G--------------A----- 3715
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------------------C--T----------------A--G---------------------------------------------------------------A-G-------------------G--------------------------------------- 3496
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------C-----------C-C--------A--------A------------------------------------------------------------------A-G------------A------G--------------------------------------- 3364
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---------------------C-------------------A------------------------------------------------------------------A-G-------------------G-------------G-------------------A----- 4144
B.UA.01.01UAKV167 ---------C-----------C----------------C---------------------------------------------------------------------A-G-------------------G--------------------------------------- 3370
B.US.11.ES39_42 ---------C----G------CT------------T--------------------T---------------------TGT--------------------G------A-------G-----AC------GC-----------A-------------------------- 4102
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------A------------C-C----------------------C------------------------C------------------------------------A-G-------------------G----------------C---------------------- 3346
B.YE.02.02YE507 --------------------------------A--------A-----------------------------------------G------------------------A-------------A-------G--------------------------------------- 3361
C.AR.01.ARG4006 ---------------------C-G--------A--A-----A--------------------------------G--------------T------------------A-G--------------------------------A--A------C---------------- 3328
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------------------C-G--------A--------A--C-C---------------------------G--------G-----T------------------A--------------C-------------------A-------------------G------ 3476
C.BW.00.00BW07621 --A-----A------------C-G-----------------A---CC---------------------T-----G------C--------------------------A-G--------------------------------A--AC---------------------- 3497
C.CN.09.09YNLX133sg --A-----A---------------A----------A-----A----C---------------------T-----------------G---------------------A--------------G----T--C-----------A--A--G-----------G-------- 3328
C.CY.09.CY260 -----------------------C-----------A-----A---CC---------------------T-----G------C--------------------------A-G----------GA-------G------------A--A------C---------G------ 3367
C.ES.07.X2118_2 --------A------------C--------C----A-----A---CAT--------------G-----------G--------------------G--------C---A-G-----------A--------C-----------A--A----------------G------ 3560
C.ET.02.02ET_288 --------A------------C-G-----AC-A--------A----C---------------------------G-----------G--------------------CA-G--------C---G-------------------AG-A----------------G------ 3346
C.GE.03.03GEMZ033 ---G----A------------C-G-----------------A----C---------------------T-----G---------------------------------A-G-----------------T--------------A-----------C-------GAA---- 3325
C.IL.98.98IS002 --------AC----------CC-G-----------A-----A----C---------------------------------------G-----------T---------A-G------------A-------------------A-----------G-------G------ 3478
C.IN.09.T125_2139 --------A--G----------G------------A-----A----C---------------------T-----G------C----G---------------------A-------G-----------T-GC-----------A--A----------------G------ 4120
C.KE.00.KER2010 --------A--G---------C-G-----------A-----A----C---------------------------G---------------------------------A-G-----------A--------C-----------A--A-------G--------------- 3325
C.MM.99.mIDU101_3 --------A--G------------A----------A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-----------------T--C-----------A--A----------------G------ 3495
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------------------C-G-----------A--C--A----C---------T-----------------G---------------------------------A-G--------------------------------A---C---------------GAA---- 4124
C.SN.90.90SE_364 --------A------------C-G--G-----A--------A----C---------------------------G-----------------C-----C---------A-G--------------------------------A-------------------G------ 3313
C.SO.89.89SM_145 --------A------------C-GA----------A-----A----C---------------------------G--------------------G------------A-G--------------------C-----------A--A----------------G------ 3365
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------A------------C-G-----C--------C--A----C---------------------T-----G--------------------------T------A-G------------A----T--------------A-----------C-------GA----- 4118
C.US.11.17TB4_4G8 --------A------------C-G--------A--------A----C---------------------------G-----------G---------------------A-G-----------AA----T-G------------------------------C-G------ 3495
C.UY.01.TRA3011 ---------------------C-G--------A-----C--A-----G--------------------------G--------------T------------------A----------------------------------A-------------------G------ 3316
C.YE.02.02YE511 ---G----A-----G------C-------------A-----A--G-C------T--------------------G-----------------C---------------A-G--------------------------------A--A----------------------- 3319
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --AG-C--A------------C-G-----------------A----C---G--------------------G--G---------------------------------A-G------------C-------C--------------A----------------GAA-T-- 4107
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------A------------C-G-----------------A----C---------------------------G---------------------------------A-G-----G-----A-----T--C-----------A----------G---A----G------ 3493
D.CD.83.ELI ---------------------A-------C--------------------------------------T---------------------------------------A-G--------------------------------------------------------T-- 3690
D.CM.10.DEMD10CM009 --A------------------A-------C---------------CC------G--------------T---------------------------------------A-G-----------A-------G------------A-------------------------- 3519
D.CY.06.CY163 -----------G---------A----------A--------A---CC------G--------------T---------------------------------------A-G-----------A-------G--T---------A-----G-------------------- 3352
D.KE.11.DEMD11KE003 -----A--A--------C---A--A-G-----------------------G--------------------T------------------------------------A-G-------------------G---------------------------------A--T-- 3494
D.KR.04.04KBH8 ---------------------A----------------------------------------------T-----------C-----------C---------------A-G-------------------G------------A-------------------------- 4103
D.SN.90.SE365 ---------------------A-------------A----------C---------------C-----T-----------------------------C--G------A-------------AG------G------C-------------------------------- 4161
D.TD.99.MN011 ---------------------A------------------------C------G--------------T-----G---------------------------------A-------------AA------G------------A-----------------------A-- 3368
D.TZ.01.A280 -----------------C--AA-C---------------------C--------------A-------------------------G---------------------A---------------------G------------A-----------G-----------T-- 3345
D.UG.11.DEMD11UG003 --------A--G-----C---A----------------C--A--------------T-----G-----------------------G--T------------------A-G-----------------T-----------------------C-----A-----A----- 3499
D.YE.02.02YE516 -----------G--------CA----G--------------A----C------G--T-----------T---------------------------------------A-G-----------AG------G------------A--------------------A----- 3355
D.ZA.90.R1 ---------------------A----G-----------------------------------------T--------------------------------G------A---------------------G----------------C---------------G---T-- 3490
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---G----------T-----CC-AT-------A--------A----C---------T-----------------G---------------------------------A--------------A----------------------A------C-G-------------- 3247
F1.AR.02.ARE933 ---G--------A-----G--C-GT-------A--------A---GC------G--------------------G---------------------------------A-G-----------A-----A----------------------------------------- 3438
F1.BE.93.VI850 ---G--------------------T----------------A----C------G-----------------------------------------G--G---------A-G-----------AA----------------------A------C---------G------ 3484
F1.BR.07.07BR844 ---G----A-----------CC-GA-------A-----C--T----C------G--------------------G-----------------------------------G------------A----------------------A----------------------- 3925
F1.CY.08.CY222 ---G-----------------C--T-------A--------A----C------G--------------------G---------------------------------A-G-------------------G-------------AG-------C---------------- 3337
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---G----------C------C-GA-------A--------A----C------G--------G-----------G-----------------C---------------A-G-----------------------------------A----------------------- 3480
F1.FI.93.FIN9363 ---G-----------------C--T-------A--------A----C------G--------------T---------------------------------------A-G------------------------------------------C-----------A---- 3473
F1.FR.96.96FR_MP411 ---G-----------------C--T-------A--------A----C------G--T-----------------G----T---------T------------------A-G------------A--------A-----------A-A------C---------G------ 3346
F1.RO.96.BCI_R07 ---G-----------------C--T-------A--------A----C------G-----------------G------------------------------------A-G-----------------------------------A------C----A----G-A---- 4168
F1.RU.08.D88_845 --AG--------------------T-------A--------A----C------G-----------------M--G---------------------------------A-G------------------------------------------C---------G------ 3603
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----A--A------------C-GT-------------C--A---CC---------------------------G-------------------------TC------A-G--------------------C--------------A------C---------------- 3491
F2.CM.97.CM53657 --------A------------C--T-------------C--A----C---------------------------G--------------------------C------A-G--------------------C--------------A------C----A----G------ 3334
G.BE.96.DRCBL ---G----A-----T------C-G------C-------C--ACA--C---------------------------G--------------------------G------AGG-----------AA-------------------A---C---------------------- 4101
G.CM.10.DEMG10CM008 --------A------------A-------------A--C--A--G-----------------------------G---------------------------------A-G-----------AA----------G--------A--AC------G--------------- 3525
G.CN.08.GX_2084_08 ---G-C--A-----T------C-G--------------C--A----C------G--------------------G---------------------------------AGG-----------A---------A-W--------A---C-----M-----------A---- 3384
G.CU.99.Cu74 --A-----A------------C-G--------------C--A----C---------------------------G---------------------------------AGG-----------A--------------------A--AC---------------------- 3748
G.ES.09.X2634_2 --AG----A------------C-AA-------------C--A----C---------------------------G--------------T------------------AGG-----------A-----------G--------A---C---------------------- 3627
G.GH.03.03GH175G ---G----A-----G-----CC-AT-------------C--AAA--C------G--------------------G---------------------------------AGG-----------A-----T--------------A---C---------------------- 4184
G.KE.09.DEMG09KE001 ---T----AC----T------C-G-----------------A----C---G-----------------------G---------------------------------AGG-----C--------G------A-G--------A---C---------------------- 3519
G.NG.09.09NG_SC62 --A-----A-----T-----CC-GT-------A-----C--A---CC---------------------------G---------------------------------AGG-----------AA-------------------A---C---------------------- 3336
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B.FR.83.HXB2 AAGACTGAGTTACAAGCAATTTATCTAGCTTTGCAGGATTCGGGATTAGAAGTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCATTCAAGCACAACCAGATCAAAGTGAATCAGAGTTAGTCAATCAAATAATAGAGCAGTTAATAAAAAAGGAAAAGGTCTA 4144
Pol _K__T__E__L__Q__A__I__Y__L__A__L__Q__D__S__G__L__E__V__N__I__V__T__D__S__Q__Y__A__L__G__I__I__Q__A__Q__P__D__Q__S__E__S__E__L__V__N__Q__I__I__E__Q__L__I__K__K__E__K__V__Y
G.PT.x.PT3306 --A-----A------------C-GT-------------C--A----C---------------------------G--------------T-----------G-----CAGG-----------AA-------------------A---C-G-------------G------ 4084
G.SE.93.SE6165_G6165 ---G----A-----G------C-G-----------A--C--AA---C------------------G--------G------C--------------------------AGG------G----A--------------------A---C---------------------- 3541
H.BE.93.VI991 --A-----A--------------------------A--G--A--GCC---------------G--------------------------------G--------T---A-G-----------AC----T---------------G-A------------------T---- 3533
H.BE.93.VI997 --------A--------------------------A-----A--G-----------------G-----T-----G-----------------------------T---A-G-----G-----------T--------------AG-A--------G-------------- 3468
H.CF.90.056 --------A--------------------------A-----A--G--------G--------G-----T-----G------C----------------------C---A-G-----------------T---------------G-A--------G-------------- 3491
H.GB.00.00GBAC4001 --------A--------------------C-----A--C--A--GC----------------------T-----G--------------T--------------T---A-G-----------A-----T-----G---------G-A--G-----G-------------- 3662
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------AC-------C------T----------------A--GCA---------------------T-----G-----------G--T------------------A-------------A-----T---------------G-A--------G-------GA----- 3338
J.CM.04.04CMU11421 C-R-----RC-G-----C----TAT-------AM-------A--GK------C---------R-----T--C-----------R--R--T-----------R------A-G-----------A---------------------G-A------M-G--R----GR----- 3650
J.SE.93.SE9280_7887 --------AC----C--C------T-------A-G------A--GC----------------------T--------------G--G--T--A---------------A-G-----------A---------------------G----------G-------------- 3458
J.SE.94.SE9173_7022 --------AC-------C------T-------A--------A--GA----------------------T--------------G--G--T------------------A-G-----------A---------------------G----------G-------------- 3459
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --A-----A-----------CC--T-------A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-------------A-----T-----------------A--------------C-G------ 3340
K.CM.96.96CM_MP535 --AG----A-----------C-G-T-------A--------A----C---------------------------G--------------------------G------A-------------T-----T-----------------A----------------G-A---- 3340
01_AE.AF.07.569M --------A-----T-----CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------------------CAGG-----------AG-------C------------G--C----------A----------- 3350
01_AE.CN.10.CYM059 --------A-----T--G--CC-------C-----------A----C---------T--------------------------------------G------------AGG-----------AAC-------------------G-AC---------------------- 3604
01_AE.HK.04.HK001 --------------T-----C---T----C-----A-----A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AA----T-GC------------G--C----------------A----- 3506
01_AE.JP.x.DR0492 --A-----------T--G--C--CT----C-----------A---CC---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C----------------A----- 4156
01_AE.TH.04.BKM --------------T-----CC--T----C-----------A-A-CC---------T--------------------C-----------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C-G-------------------- 4096
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T-----------------------------G--------G-----------CAG-------------G------GC------------G--C-------------C-------- 3565
01_AE.TH.90.CM240 --------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C-------------G--A----- 3718
01_AE.VN.98.98VNND15 --------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAG------------AG-------C------------G--C----------------A----- 3399
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------A-----T------C-------C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG--------------------------------AA--C-----G-G--A-----A----- 3511
02_AG.ES.06.P1261 --AG----A-----G--------------C-----------A----C---------T-----------T-----G--------------T-----G-----------CAGG---------------------------------A--C-----GG------T--AA---- 3581
02_AG.FR.91.DJ263 --------------T--------------C--------C--A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG---------------------------------A--C-----G-------C--A----- 3492
02_AG.GH.03.03GH181AG --------A---T-T------C-C-----C--------C--A----C---------T--------------C--G--------------------G-----------CAG------G---------------------------A-AC-----G-------C-GA----- 4168
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --------A-----T------C--T----C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CA-T---------------------------------G----G-----------C--A----- 3809
02_AG.LR.x.POC44951 --------------T------C-------C-----------A----C---------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG---------------------------------G--------GG------C-------- 4139
02_AG.NG.x.IBNG --------A-----T------C--T----C--A--------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG---------------------------------A--C-------------C--A----- 3669
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------A-----T------CT------C--A-----A--A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG---------------------------------A--C-----G-------C--A----- 3341
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------AC----T------C-------C-----------A--G-C---------T-----------T-----G------C-------------G-----------CAGG--------------------------------AA-AC-----G-------C--A----- 3341
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------C--------------------------------------------------------------------------------------A-G-------------------G------------------G-------------------- 3370
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------A--------------CT----------------A----C---------------------------G------A--------------------------AG------------T-----T------------------------CGG-----C-------- 3510
05_DF.BE.x.VI1310 --AG-----------------C-C-----------A-----A-----------G--T-----------------G--C------------------------------A-G-----------------------------------A------G-----A---------- 3526
06_cpx.AU.96.BFP90 -----G--A------------A-------A--A--------A---CC---------------------------G---------------------------------A-------------AC-------C-----------A---C----------------AA---- 4172
07_BC.CN.98.98CN009 --------A--G--C-------G-A----------A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-----------------T--C-----------A--A----------------GA----- 3476
08_BC.CN.06.nx2 --------A--G------------A----------A-----A----C---------------G-----T--C--G-----------G-----------C--------CA-G-----------------T--C-----------A--A--------G-----C-G------ 4078
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------C----T--C--AC-------C--A--------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG---------------------------------A--C-----G----A----------- 3346
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------A--------C---A-------------------A----C---------T-----------------G-----------C--T--------------C---A-G-----------------------------------------------------A----- 3523
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------AC--G--------C-------------------A---C----------T-----T-----T--------------G--G--T------------------A-G-----------A-------G--------------------------------------- 3508
12_BF.AR.99.ARMA159 ---G----------T--------CT-------A--------A----C---------------------------G--------------T------------------A-G-----G-------------G---------------A----------------------- 4149
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------A--G---------C-G-----------------A----C---------------------------G---------------------------------AGG--------------------------------A---C-------G-------------- 3549
14_BG.ES.05.X1870 --AG----A------------C-AA----Y--------C--A----C---------------------------G-----------G--T-----G------------AGG-----------A--------------------A---C---------------------- 3611
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------A-----------CC-GT----C----G------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C---------------------- 3543
16_A2D.KR.97.97KR004 --------A-----T-----C---T-G-----A--------A--------------------------T-----G--------------------G------------AGG------------A---------T---------AA--------G----A----GA----- 3507
17_BF.AR.99.ARMA038 ---G----A-----T-----CA-GT----C--A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-G-----G------A----------------------A----------------------- 3358
18_cpx.CU.99.CU76 --A-----A---G--------C-CT----A--------------GCAG--------------G-----T-----G-----------------------------T---A-------------AA--------------------G----------G-------------- 3449
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------A----------------------------------------------T--------------------T------------------A-G-------------------G------------------------G-------G---A-- 3370
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------------C----------------------------------------G---------------------------------------------A---------------------G------------------------------------T-- 3610
21_A2D.KE.99.KER2003 -G------A-----T-----C---T-G-----A--------A-----------G--------------T-----G--------------------G-----G------AGG--------------------------------A---------GG---AA---G------ 3349
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------A-----T-----CC--T----C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-----------A----------T---------AA-AC-----G----------A----- 3352
23_BG.CU.03.CB118 ---------------------C----------------C--A----C---------------G---------------------------------------------A---------------------G---------------A--------------------T-- 3587
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------------------C-------------------A--------------------G--------------C-----------M------------------A-------G------G------G---------------------------------A--T-- 3595
25_cpx.CM.02.1918LE --------A-----T-----CC-------C-----------A----C---------T-----G-----T-----G--------------T------------------A-G------------A---------------------------------------------- 3352
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------A-----T-----A--------------A-----A---C----------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG-----------AA----T--------------AA-A------G-G--------A--G-- 4149
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------A------------C-G--------A--------A----C---------------------------G-------------------------GG------A-------------------------------------A--------G-------------- 4135
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------CC-------------------A--------G-----------------------------------------C-----C---------A---------------------G--------------------------------------- 3510
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---G-----------------C-GT-G--C--A-------------C---------------------------G---------------------------------A-G------------C----------------------A--G-----C--A-----A----- 3545
31_BC.BR.04.04BR142 -----------G--------CC-AT-------A--------A----C---------------------------G--------------T------------------A----------------------------------A-T---------C-----G-G------ 3616
32_06A1.EE.01.EE0369 -----A--A------------A----------A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-------------A------------------------C-------------G-------- 3779
33_01B.ID.07.JKT189_C --------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C------------------------------------------T-----G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C-------------C-------- 3445
34_01B.TH.99.OUR2478P --------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------G-----------G-----------CA-------------AG-------C------------G-AC----------------A----- 3346
35_AD.AF.07.169H --------A-----T-----CC-------C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CA-------G-----A---------A-----------A-AC--G--G-------C--A----- 3344
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------A-----T------C--T----C-----------A----C-A-------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-----------------T---------------A--C-----G-------T--A----- 3349
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------A-----T------C-------CC----------A-A--C------G--T-----------------G--------------------G-----------CAG------C-----AA-------C--G---------A-AA-T---G-------G-GA----- 3334
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---G----------T------AGCT-------A--------A----C---G--G--------------------G------C--------------------------A-G-----------------------------------A--------G-------------- 3567
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------------------------------A----C---G------------------------------------------------A--------A-G-------------------G---G---------G-A------------------A---- 3621
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --A------------------C-------------------------------------------------------------------------------G------A-G-------------------G--------------------------------------- 3627
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---G-----------------C-RT-----C----------A--------------------------T-----G-----------G--------------G------A-G------------A----------------------A--------W-------------- 3682
43_02G.SA.03.J11223 --------A-----T--------C-----C--------C--A----C---------T--------------C--G--------------------G-----------CAG------------A---------------------A--C-----G----A--C--A----- 3669
44_BF.CL.00.CH80 ---G----------C------C-G------C-A--------A---CC------G--------------------G---------------------------------A-G----------G------------------------A------G---------G------ 3586
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------A------------C-CT-------A--------A----C---G-----------------------G---------------------------------A-------------T-----T-----------------A-------TG-----C-------- 4130
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---T-----------------C-GT-------A--------A----C---------------------------G-----------------------------------G-----------C----------------------TA----------------------- 3582
47_BF.ES.08.P1942 --------------------CCT---------A--------A--------------------------------G---------------------------------A-G-----------A-----------------------A--------C-------------- 3583
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C------------------------G--------------G--------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G----------------------T-- 3349
49_cpx.GM.03.N26677 --------------T-----C--------C-----------A----C---------T-----------T-----G---------------------------------A-G--------------------------------A--A----------------G------ 3566
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --A-----------G------C-------------------A--------------------------T-----------------------------------------G---------------------A----------------G---C-------------T-- 3351
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 C-------A-----T--G--CC--T----A-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G-AC---------------------- 3458
53_01B.MY.11.11FIR164 --------A-----T-----CC--T---------------------C---------T--------------------------------------G-----------CA-G-----------AG-------C------------G------------------------- 3484
54_01B.MY.09.09MYSB023 --AG-----------------C--T-------A--------A--------------T---------------------------------------------------A-G-------------------G------------A---------C---------GA----- 3546
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------A---------------------C-A-------------C------------------------G------------------------------------A--------------C----T------------------A-G----GC-------G------ 3454
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------A--G------------A----------A-----A----C---------T-----------T-----------------G---------------------A-G------------C----T--C-----------A--A--------G-------G------ 3328
61_BC.CN.10.JL100010 --------A--G----------G-A----------A-----A---GC---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-----------------T--C-----------A--A--------------G-------- 3565
O.BE.87.ANT70 --AG----A---ATG--G--A-TA-----C--A--------CAA-GA-AC------T-----------T--------------G--CG----CTCCT-C-----TACA--G--------CCCTA----TC-G------------G-AC---C----------C----G-- 4198
O.CM.91.MVP5180 ---G----A---ATG--TG-A-TAA----C-----------CAAGGAGC------------------------------T---G--C-----ATCCT-C------ACA--G-----C--CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C----------CGA--G-- 4173
O.CM.98.98CMA104 ---G----A---ATG---G-ACTAT----C--A--------CAAGGA-A-------T-----------T----------T---G--C-----CTCCT-T-----TACA--G---------CCTA-----C-A--G--------AG-AC---C---G------C-A--G-- 3630
O.FR.92.VAU ---G----A---ATG---G-A-TGT-------A--------TAA-GA-A-------------------T----------T-C-G--C-----ATCTT-C-----TACA--G-----C--CCCTA----TC-G--G--------AG-AC-G-C-----G----C-A--G-- 3710
O.GA.11.11Gab6352 ---G----AC--ATG-----G-TAT----C--A--------CAA-GA-AC------T-----------T---------A----G--C------TCCT-C-----TAC---G-----G--CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C---------C-----G-- 3355
O.SN.99.99SE_MP1299 -G-G----A---ATG---G-A-TAT----C--A--------CAAGGA-AC------T------CA---T--C-------T---G--C-----CTCCT----G--TACA--G--------CTCTC----TC-G--G---------G-AC---C----------C----G-- 4197
O.US.10.LTNP ---G----A---ATG---G-G-TAT----C--A--A-----CAA-GA-A-G-----T-----G-----T----------T---G--C-----CTCCT-T-----TACA--G--------CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C--G-------C----A-- 4119
N.CM.02.DJO0131 -----------------T--CCT---G--C--A--A-----A---CAG--------------C--T--T--T--G-----TC-G-----A-----CT----C------A-------------A--G--G-GC-----------AG--C-C-------------GA--T-- 3650
N.CM.04.04CM_1015_04 -----------------T--CCT-A-G--C--A--A---K-A---CAG--------------C--T--T--T--G-----TA-G-----A-----CT-----------A-G-----------A--G--G-GC-----------AG-AC-C-------------GA----- 3649
N.CM.06.U14842 -----------------T--CCT-A-G--C--A--A-----A---CAG--T-----------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----CT-T---------A-------------A--G--G-GC-----------AG-AC-C-------------GA----- 3651
N.CM.95.YBF30 ---G-------------T--CCT-A-G--C--A--A--G--A---CGG--T-----------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----TT----G------A-------------A--G--G-GC-----------AG--C-C-------------GA--T-- 3738
N.CM.97.YBF106 ---G-------------T--CCT-T-G--C--A--A--G--A---CAG----C---------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----CT-----------A-------------C--G--GGGC-----------AG-AC-C-------------GA----- 3736
N.FR.11.N1_FR_2011 ---G-------------T--CCT-A-G--C--A--A--G--A---CGG----C---------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----TT-----------A-------------A--G--G-GC-----------AG-AC---------------GA--T-- 3545
P.CM.06.U14788 --RG-A--A---G-----G-G-TGT----C--AA-A--A--A---GA-C-G-CT-----------------C-------TG-----R--T--CTC----ACT--------------C--CCCCY----GC-AA----------AG-AA-G-C---------------A-- 3615
P.FR.09.RBF168 --AG-A--A---G-----G-GCTGT----C--AA-A--A--A---AA-C-G-CT-----------------C-------TR-----G-----CTC----ACT--------------C--CCCCC----GC-AA----------AG-AA-G-C---R--------A--A-- 4179
CPZ.CD.06.BF1167 C--G-A--A-----G--T--ACTG--G--A--AA-A---G-AAA-GA-A-G--C--------G-----T--C-------TGC--------T-A----G-ACT--T--C--------C--CCCCC----AG-GG--------C-AG-A-----G--T--A---GCA--T-- 4246
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --AG-A--A---------G---TAA-G--C--A-----C--A---CAG-----C--TG-G--C--T-----C-------TGC-G------T-A---T----C-----C--C-----------TA----A-----G--------AG-------------------AA-T-- 3686
CPZ.GA.88.GAB1 C-AG-A--A---A-G--TT-GCT---G--C-----------A-ATCA-C-G--T--------G--T-------------TG-----G--T-----GT----G--------C-----------A-----------G--------AG-------T-----A-----AA---- 4205
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 C-AG-A--AC--TGG--TG-AG--T-----C-AA-------A--G-C-C----------------------C--G----TCA-G--GG-AC-G----GGATG--T-----------C--CCCCA----TG-GG----C---C-AA-AC-C--GC-G--AA-TGCA--G-- 3785
CPZ.US.85.US_Marilyn ---G-A---C-CAC---GG-A--CT----A--AA-A-----A-AGAATAC---T--TG----C--T-G---C-------TC-----------C--CT-T--G-----C--------------A--G--------G--------AG-A--------G--A-----AAGT-- 4204
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Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end Pol p31 Integrase start
B.FR.83.HXB2 TCTGGCATGGGTACCAGCACACAAAGGAATTGGAGGAAATGAACAAGTAGATAAATTAGTCAGTGCTGGAATCAGGAAAGTACTATTTTTAGATGGAATAGATAAGGCCCAAGAT...GAACATGAGAAATATCACAGTAATTGGAGAGCAATGGCTAGTGATTTTAACC 4311
Pol __L__A__W__V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__E__Q__V__D__K__L__V__S__A__G__I__R__K__V__L__F__L__D__G__I__D__K__A__Q__D__.__E__H__E__K__Y__H__S__N__W__R__A__M__A__S__D__F__N__
A1.AU.03.PS1044_Day0 C---T-------------------G--G--------------------------------T--CT------------GG---T-------------G-----------T-----A...--T-----A-G-------------------A-------------------T- 3519
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 C---T-------------------G--G-----------------------C------------AAG----------GG--G--------------------------------A...--------A-G---------C--C------------------------C-T- 3516
A1.ES.06.X2110 C---T-------------------G---------------------------------------T-------------GA----------------G-----------T-----A...--C-----A-G---------------------------------------T- 3549
A1.IT.02.60000 C---T-------------G--------G------------------------------------T-------------G--GT-----C-------G-----------T-----G...--C-----A-----------C-------A---------------------T- 4316
A1.KE.11.DEMA111KE002 C---T-----------------------------------------------------------T----G-----A--G--G--G-----------G--------A--T-----A...--------A-GG--------C-----------------------------T- 3679
A1.RU.11.11RU6950 C---T-------------G-----G---------------------------------------AA-----------G---GT----------A--G-----------T-----A...--------A-----------C-------A---------------------T- 3835
A1.RW.11.DEMA111RW002 C--AT-------------------G--G-----------------------------G--------A-----T--A-----G--------------------------T-----A...--------A-G---------C-----------------------------T- 3662
A1.SE.95.SE8538 C---T-------------------------------G---------------------------T-A-----------G--G--G-----G-----G--------A--T-----A...----------G---------C-----------------------------T- 3510
A1.TZ.01.A341 C---T-----------------------------------------------------------T----------A--G--G--G-----------G--------A--T-----A...--C-----A-G---------C---------CA------------------T- 3513
A1.UA.01.01UADN139 C---T----------G--G-----G--G--------T----------------------------A-----------GG--GT----------A--G-----------T-----A...--------A-----------C-------A---------------------T- 3510
A1.UG.11.DEMA110UG009 C--------------G-----------G-----------------------C------------T-------------G--G--------------G--------A--T-----A...--------A----------AC-----------------------------T- 3660
A1.ZA.04.04ZASK162B1 C---T-------------------G--G------------------------------------T------------G---G--------------G-----C-----T-----A...--C-----C--G--------C--------GA----------------C---- 3752
A2.CD.97.97CDKTB48 C---T----------------------G-----------------G--G---------------TG---------A-----GT-------------G-----------T-----A...--------A------------------------------CA---C-----T- 3649
A2.CM.01.01CM_1445MV C---T----------------T-----G-----------------------C------------AG---------A-----GT-------------G-----------T-----A...--------A-G----------------------------CA---C-----T- 3510
A2.CY.94.94CY017_41 C--AT----------------------G-----------------------C------------T----------------G--------------G-----------T-----G...--------A-G---------C------------------CA---C-----T- 3668
B.AR.04.04AR143170 C-----------G---------------------------------------------------AA-------------A--------------------A--G----------A...--C-----A-----------------------------------K--C---T 3512
B.AU.04.PS1038_Day174 C--A--------------------------------------------------------------------Y--A--------------------------------------A...--C-------G-------------------A--------------------- 3522
B.BR.06.06BR1119 ----------------------------------------------------------------A----G-------G---G------------------A----A--T-----G...--G----------------AC-----------------C------------- 3728
B.CA.07.502_1191_03 CT-------------------------T---------------------------C--------AA-----------G-A----------------G-----C-----------A...--T-----C-------------------------------A---------T- 3738
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------------------------------------------------------------A----------A-G----T-------G-----------------------A...----------G------T---------------------------------A 3780
B.CN.10.DEMB10CN002 C--------------------------------------------------------------------------A--------------------------------------A...--C-----A-G--------C-------------------------------- 3683
B.CO.01.PCM001 ------------------------G-----------------------------GC----------------------------G-----G-----G--------A--T--G--A...--C------------------------------------------------- 3516
B.CU.99.Cu19 C--A------------------------------------------------------------AA---T---------A----------G-----------------------A...--C-------G---C------------------------------------A 3858
B.CY.09.CY266 C-----------T--------------------------------------------------------G--------------------------------------------A...--T-----A-------------------------------A---------T- 3528
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 C---------------------------------------------------------------T-------------------------G-----------------------A...--------------------------------------------------T- 3549
B.DK.07.PMVL_011 CT-------------------T-----------G---------A-G------------------T-------------------------------------------A-----A...--G--------------------------------A--C------------A 3676
B.DO.05.05DO_160884 C---------------------------------------------------------------------------------------C-------------C-----T-----A...--------A----------AC----------------T------------T- 3522
B.ES.10.DEMB10ES002 ---A-----------------T---------------------A-G------------------A------------G------------------------------------A...--------A-G----------------------------------------A 3673
B.FR.11.DEMB11FR001 CT-------------------T------------------------------------------A-------------------------------G-----------------A...---------------------------------------------------- 3557
B.GE.03.03GEMZ004 C--A-----------------------------------------------------------CT-A-----------------G-----G-----------A-----------A...--------C------------------------------------------- 3507
B.HT.05.05HT_129389 C--------------------------G----------------------------------A-A------------G------------------------------------A...--------A----------------------------------------G-- 3512
B.JM.05.05JM_KJ108 C--------------------------G-----------------G--------------T----AA---G-------------------------------------------G...--------------C------------------------------------- 3519
B.JP.12.DEMB12JP001 C--A--------------------------------G----------------G----------A-----G-------------------------------------------C...--------------C------------------------------------- 3698
B.KR.12.12KYY10_10742 C---------------------------------------------------------------------------------------C-------------------------A...--G-----A----------------------------T------C-----T- 4165
B.NL.00.671_00T36 C-----------G-----------------------------------------------T---A-------------------------------------------------A...---------------------------------------------------- 3876
B.PE.07.502_2649_wg8 C-----------------------------------------------------------------------------------------------------G------------...--------A------------------------------------------T 3732
B.PY.03.03PY_PSP0115 C------------------------------------------------------C-------------------A----------------------------GA--T-----G...-------------------A------------------------C------- 3519
B.RU.11.11RU21n C---------------------------------------------A-T-----------------------------------------------------------A------...---------------------------------------------------- 3882
B.TH.07.AA040a_WG11 C-----------G---------------------------------A-------------------------T-----------------------------------------A...-----------------------C---------------------------- 3663
B.TT.01.01TT_CRC50069 C--------------------T-----G---------------A--------------------T------------G-A----------------------------------A...---------------------------------------------------- 3531
B.TW.94.TWCYS_LM49 C---A-------T-----------------------------------------------------------------------------G-------------G---------A...--------------C------------------------------------- 4311
B.UA.01.01UAKV167 C--------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------C...---------------------------------------------------- 3537
B.US.11.ES39_42 C-----------------------------------C---------------------------T-----G-A----G----------C--------------C----------A...--G------------------------------------------------- 4269
B.UY.02.02UY_TSU1290 C-----------------------------------------G---------------------T-------T--A-----------------------------A--------A...--------A----------A------------------------------TA 3513
B.YE.02.02YE507 C-----------------G--T--------A--------------------C-----------------------------------------------------A--------A...--------A------------------------------------------- 3528
C.AR.01.ARG4006 C---T----------------T-----------G--------------------------A---AG-----------G---GT-G---C----------------A--T-----A...--T-----A-----C-----C-------------------A---G--C--T- 3495
C.BR.07.DEMC07BR003 C---T----------------T-----------G--------------------------A---AG---------------GT-G---C-------G-----------T-----A...--T-----A-----------C-------------------A---G-----T- 3643
C.BW.00.00BW07621 C---T----------------T------------------------A-------------A---AG------------------G---C-------------------T-----C...--G-----A-----------C--------G--T-----C-A---G-----T- 3664
C.CN.09.09YNLX133sg C---T-------G--------T--------------------------------------A----------------G---G------C----------------A--T-----G...--C-----A--G--------C-----------------------C-----T- 3495
C.CY.09.CY260 ----T----------------T------------------------A-------------A---AG------------------G---C-------------------T-----A...--C-----A-----------C----------------TC-----G-----T- 3534
C.ES.07.X2118_2 C---T----------------T-----G--------------------------------A---AG---------------G--G---C-------------------T-----A...--------A--G--------C-----------------------G-----T- 3727
C.ET.02.02ET_288 C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------A-----G--G---C-------------------T-----A...--G-----A-----------C-------------------A---A-----T- 3513
C.GE.03.03GEMZ033 C---T----------------T-----------------------------C--------A---AG---------------G--G---C-------------------T-----A...--------A----------AC-----------------------------T- 3492
C.IL.98.98IS002 C---T----------------T--G-----------T-----------------------G---AG---------------G--G---C-------------------T-----A...--T-----A-----------C-------------------A---G-----T- 3645
C.IN.09.T125_2139 C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------------G------C----------------A--T-----A...--G-----A--G--------C-----------------G-----C-----T- 4287
C.KE.00.KER2010 C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------------G--G--C-----------------A--T-----A...--G--------G--------C-----------------------G-----T- 3492
C.MM.99.mIDU101_3 C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------------G-----CC----------------A--T-----A...--G-----A--G--------C-----------------------C-----T- 3662
C.MW.09.703010256_CH256.w96 C---T-------------------------------------------------------A---AG------------------G---C----------------A--T-----A...--C-----A-G---------C-----------G--------C--G-----T- 4291
C.SN.90.90SE_364 C---T----------------T--------------------------------------A---AG------T--------G--G---C-------------------T-----G...--------A-----C-----C-----------------------G-----T- 3480
C.SO.89.89SM_145 C---T----------------T--------------------------------------A---AG------------------G---C----------------A--T-----G...--G-----A-----------C-----------------------G-----T- 3532
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----T----------------T--------------------------------------A---AA------------------G---C-------------------T--G--A...--G-----A--G--------C-----------------------A-----T- 4285
C.US.11.17TB4_4G8 C---T----------------T--------------------------------------A---AA--A-G----------G--G---C----------------A--T-----A...--G-----A-----------C-------------------A---A-----T- 3662
C.UY.01.TRA3011 C---T----------------T-----------G--------------------------A---AA---------A-----G--G---C---------------G---T-----A...--C-----A--G--------C-----------------------G-----T- 3483
C.YE.02.02YE511 C---T----------------T--------------------------------------A---AG---G-----------G--G---C-------------------T-----A...--------A----------AC--------G---------------------- 3486
C.ZA.07.704010042_CH042_TF C---T----------G-----T--------------------------------------A---AAC--------------G--G---C-------------------T-----A...--C-----A--G--------C-------------------A---G-----T- 4274
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----T----------------T--------------------G--------C--------A---AG---------------G--G---C-------------C-----T--G--A...--G-----A-GG-------AC-----------------------G-----T- 3660
D.CD.83.ELI C---------------------------------------------------------------CAA-----------------------G-----------------T-----A...-------------------AC------------------------------- 3857
D.CM.10.DEMD10CM009 ------------------------------------------------------------T---AA-------------A--T----C------------AG------T--G---...--------C-G---------C-----------------------C------- 3686
D.CY.06.CY163 C------------------------------------------------------C--------AGG---------------T-----------------AG------T------...--------C----------AC------------------------------- 3519
D.KE.11.DEMD11KE003 C--AT-------------------G--G------------------------------------AA---------A---A----T--C--------------------T--G--A...-----------G--C----AC--------G---------------------- 3661
D.KR.04.04KBH8 C-----C--------------T-----G--------------G---------------------AA---C--T-----------------G-----------CG----T-----A...--C-----------------C-----------------------G------- 4270
D.SN.90.SE365 C-----------------------G--G------------------------------------AAG-----------------------------------------T-----A...-----------------T-AC------------------------------- 4328
D.TD.99.MN011 C---------------------------------------------------------------AG------------------------G---------AG-C----T------...--------C-----------C------------------------------- 3535
D.TZ.01.A280 C--A-----------G--------G--G------------------------------------AG---------A------T----C--G-----------------A--G--A...--T-----A-G---------C--C---------------------------- 3512
D.UG.11.DEMD11UG003 C--AT-------------------G-----------G--C-----G------------------AG------T-----------G--C--------G--------A--------A...--------------C--T-AC------------------------------- 3666
D.YE.02.02YE516 C---------------------------------------------------------------AG------------------------G---------A--C----T-----A...--C-----C-----------C--------------------------C---A 3522
D.ZA.90.R1 C-----------------------------------------------------G---------CAG--------------------CC-G-----------------T-----A...-------------------AC------------------------------- 3657
F1.AO.06.AO_06_ANG125 C---T----------------T---A-G---------------------------------------A-------A---A----G--C--------G-----------A-----A...--------A--------T--C-----------------------------T- 3414
F1.AR.02.ARE933 ---------------------------G--------------------------G--------------------A---A----G-----------------------A--G--A...--C-----A----------A------------------------------T- 3605
F1.BE.93.VI850 C---T----------------------G------------------------------------------G--------A----G-----------G-----------A-----A...--------A----------AC-----------G-----------------T- 3651
F1.BR.07.07BR844 C---T----------------------G------------A----------------------------------A------T-G-----------G-----------A--G--G...--------A----------AC-----------------------------T- 4092
F1.CY.08.CY222 C---T----------------------G---A--------------------------------AA---G--------GA----G-----------G-----------A--G--A...--------A-----------C-----------------------------T- 3504
F1.ES.11.DEMF110ES001 C---T----------------------G------------------------------------AG-------------A--T-G-----------------------A--G--G...--T-----A----------AC-----------------------------T- 3647
F1.FI.93.FIN9363 C---T----------------------G-----------------------------------------------A---A----G-----------G-----------A-----G...--------A----------AC-----------------------------T- 3640
F1.FR.96.96FR_MP411 C---T----------------------G-------------------------G-------------------------A----G-----------G-----------A-----A...--------A----------AC--C--------------------------T- 3513
F1.RO.96.BCI_R07 C---T----------------------G---------------------------C-----------------------A----G-----------G-----------A-----A...--------A----------AC-------A---------------------T- 4335
F1.RU.08.D88_845 C---T----------------------G------------------------------------T-------------------G-----------------------T--G--A...--------A--G-----T-AC-----------------------------T- 3770
F2.CM.10.DEMF210CM007 C---T----------------T-----G-----------------G------------------A-------------------G-----G--C-----------A--T-----A...--------A----T-----AC------------------------------- 3658
F2.CM.97.CM53657 C---T----------------T-----------------------------------------------C--------------G-----G-----G-----------T-----A...--------A-----------C-----------------------------TT 3501
G.BE.96.DRCBL C---T----------------------G--------------------G---------------AG------------------------------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-------A---------------------T- 4268
G.CM.10.DEMG10CM008 C---T-------------------------A---------------A----C------------A-------------G---T-------------C--------A-----G--A...--------A-G------T-AC-------------------A---------T- 3692
G.CN.08.GX_2084_08 CT-------------------------------G------------------------------AG---------A--------G-----------C--------A--T-----A...--------A-G---------C------------------------------- 3551
G.CU.99.Cu74 C---T----------------------G------------------------------------A-------------------------------C--------A--------A...--------A-G---------C-----------------------------T- 3915
G.ES.09.X2634_2 C---T----------------------G------------------------------------AG------------G---T-------------C--------A--------A...--G-----A-G--------A------------------------------T- 3794
G.GH.03.03GH175G C---T----------------------------------------G------------------AA---G--------------G-----------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------------------------T- 4351
G.KE.09.DEMG09KE001 ----T-------G---------------------------------------------------AA------------------------------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------------------------T- 3686
G.NG.09.09NG_SC62 CT--A----------------------------G---------A--------------------AG---------A--------------------C--------A--T-----A...--T-----A-G---------C------------------------------- 3503
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Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end Pol p31 Integrase start
B.FR.83.HXB2 TCTGGCATGGGTACCAGCACACAAAGGAATTGGAGGAAATGAACAAGTAGATAAATTAGTCAGTGCTGGAATCAGGAAAGTACTATTTTTAGATGGAATAGATAAGGCCCAAGAT...GAACATGAGAAATATCACAGTAATTGGAGAGCAATGGCTAGTGATTTTAACC 4311
Pol __L__A__W__V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__E__Q__V__D__K__L__V__S__A__G__I__R__K__V__L__F__L__D__G__I__D__K__A__Q__D__.__E__H__E__K__Y__H__S__N__W__R__A__M__A__S__D__F__N__
G.PT.x.PT3306 C---A-----------------------------------------------------------AG----------------T-------------T--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------------------------T- 4251
G.SE.93.SE6165_G6165 C---T----------------------G-----------------------C------------AG----------------------C-------C--------A--------A...--G-------G--------AC--C--------------C-----------TT 3708
H.BE.93.VI991 CT--T----------------------G--------------------------------T---T-------T--A------------C-------G--------A--T----TA...C-G-----A-----------------------------C-----------T- 3700
H.BE.93.VI997 C---T-------------------------------G-----------------------T---T----------A------------C-------G-----C--A--T-----A...-C------A-GG-------AC-----------------------G-----T- 3635
H.CF.90.056 C---T-------------------------------------------------------T---T-----G----A-----G------C-------G--------A--T-----A...--------A-GG-----T-AC------------G----------------T- 3658
H.GB.00.00GBAC4001 C---T-------------------------------------------------------T---T----------A------------C----------------A--T-----A...--G-----A-G--------AC-------A---------C-A---------T- 3829
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----T-----------------------------------------------------------T----------A-----GT-G-----G-----G-------GA--T-----A...--G-----A-G---------C-----------------------------T- 3505
J.CM.04.04CMU11421 C---T----------R------------------------------------------------T----------------R--G---C-------G--------A--T-----A...--------A-G------T--C-----------------------------T- 3817
J.SE.93.SE9280_7887 C---T-G--------------------------------------G------------------T----------------G--G---C-------G--------A--T-----A...--T-----A--------T--C-----------------------------T- 3625
J.SE.94.SE9173_7022 C---T-G---------------------------------------------------------T----------------G--G---C-------G--------A--T-----A...--------A--------T--C-----------------------------T- 3626
K.CD.97.97ZR_EQTB11 C--AT----------------------------------C------------------------T----------------G------C-------------------T-----AA..--------A----------AC-----------------------------T- 3508
K.CM.96.96CM_MP535 C--AT----------------------------------------------------------------------------G------C-------------------T-----A...--------A--------T-AC--C--------------------------T- 3507
01_AE.AF.07.569M C---T-------------------G--G------------------------------------T-A-----------G-----------------G--------A--T--G--A...--------A-G------T--C-------A---------------------TT 3517
01_AE.CN.10.CYM059 C---T----------------------G--------------G-----------------T-----A--------A--G-----------------G-----------T-----A...--C-----A-----------C-------A---------------------T- 3771
01_AE.HK.04.HK001 C---T----------------T-----G--------T---A-CA--------------------T-A--------------G---------A----G-----------T-----A...--------A-G---------C---------A-------------------TT 3673
01_AE.JP.x.DR0492 C---T-------------------G--G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-----A...--------A-G---------C---------A------T------------TT 4323
01_AE.TH.04.BKM C---T-------------------G--G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-----A...--------A-G---------C---------A-------------------TT 4263
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 C---T----------------T--G--G------------------------------------T-A----------GG--G--------------------------T-----A...--------ARG------T--C---------A--C----------------TT 3732
01_AE.TH.90.CM240 C---T-------------------G--G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-----A...--------A-G---------C---------A-------------------TT 3885
01_AE.VN.98.98VNND15 ----T----------------------G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-----A...--------A-G---------C---------A-------------------TT 3566
02_AG.CM.10.DE00210CM013 C---T----------------------G---------------------------C--------AG------------G-----------------C--------A--------A...--G-------G---------------------------------------T- 3678
02_AG.ES.06.P1261 C---T----------------------G------------------------------------AG---------------------C--------C--------A--------A...--G-----A-----------C-----------------------------T- 3748
02_AG.FR.91.DJ263 C---T----------------------G------------------------------------AA------------G-----------------C--------A--------A...--G----GA-G---------C-----------------------------T- 3659
02_AG.GH.03.03GH181AG CT-AT----------------------G-----------C------------------------AG----------------T-------------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------------------------T- 4335
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 C--AT----------G-----------G------------------------------------AG------------G-----G-----------T--------A--------A...--T-----A-G---------C-----------------------------T- 3976
02_AG.LR.x.POC44951 ----T----------------------G--------------G---------------------AA------------G-----------------C--------A--------A...--T-----A-G---------C-----------------A--------C--T- 4306
02_AG.NG.x.IBNG C---T----------------------G------------------------------------AA------------G-----------------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-------AG--------------------T- 3836
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 C---T----------------------G------------------------------------AAG-----------------------------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------------------A--C--T- 3508
02_AG.US.06.502_2696_FL01 CT--T----------------------G-----------------------C------------AG------------G---T-------------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------------------------T- 3508
03_AB.RU.97.KAL153_2 C-----------------------------------------------T---------------------------G-------------------------------A-----A...------------------G--------------------------------- 3537
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C---T----------------------G-----------------------------------CAA---------A--G--G--------------------------T-----A...-------------------A---C--------------------------T- 3677
05_DF.BE.x.VI1310 ----T----------------------G--------------------------------------------T--A--------------G--------------A--T--G---...-----------------T--C-----------------------------T- 3693
06_cpx.AU.96.BFP90 C---T----------------------G------------------------------------AA------------G-----------------C--------A-----G--A...--T-----A-G---------C-----------C-------A---------T- 4339
07_BC.CN.98.98CN009 C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------------G------C----------------A--T-----A...--G-----A-GG--------C-----------------------C-----T- 3643
08_BC.CN.06.nx2 C---T----------------T--------------------------------------A---AG-----------G---G------C----------------A--T-----A...--G-----A--G--------C-----------------------C-----T- 4245
09_cpx.GH.96.96GH2911 C---T----------------T------------------------------------------AG---------A--------------------C--------A--T-----A...--------A-G------T--C-----------------------------T- 3513
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 C--AC-------------------------------------------G-----------A---AGG--------A--------G---C----------------A--T-----A...--G-----------C----AC------------------------------- 3690
11_cpx.CM.95.95CM_1816 C---T-----------------------------------------------------------CA------T----GG---------C-------------------T-----A...--------A-G---C-----C--C-----------------------C--T- 3675
12_BF.AR.99.ARMA159 C---T-------------------G--G-----------------------------------------GG----A---A----G-----------G-----------A--G--G...--------A----------AC-----------------------------T- 4316
13_cpx.CM.96.96CM_1849 C---T-T--------------------G--------------------------------T---AA---------------G--------G-----C-----C--A--------A...--T-----A-G---------C---------A-------------------T- 3716
14_BG.ES.05.X1870 C--------------------------G------------------------------------AG------------G---T-------------T-----C--A--------G...--G-----A-G--------A---------------------------C--TA 3778
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 C---T-----------------------------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-----A...--------A-G---------C---------A-------------------TT 3710
16_A2D.KR.97.97KR004 ---AT----------------------G-------A---------G-----C------------T----C-----------GT-------------G-----------T------...--------A-----C-G----------------------CA---C-----T- 3674
17_BF.AR.99.ARMA038 C---T----------------------G--------------------------------T--------------A---A----G-----------G-----------A--G--G...--------A--G-------AC-----------------------------T- 3525
18_cpx.CU.99.CU76 C---T----------------------G-----------------------------------CAG---------A-GG---T-------------------A-----T-----A...--------T----------AC-----------------------------TT 3616
19_cpx.CU.99.CU7 C--------------------------G------------------------------------T-------T-----G--G-----C--------G-----------T-----A...--------A-----------C-----------------------------T- 3537
20_BG.CU.99.Cu103 C--A-----------------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A--------A...--------A-G---------C-------------------A---------T- 3777
21_A2D.KE.99.KER2003 ----T----------------------G-----------------------C------------T----G--T--------GT-------------------------T-----A...--------A------------------------------CA---C-----T- 3516
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY C---T-------------------------------------------------------T---T-A--------A--GA--T-----C-------G-----------T-----A...--C-----ACG---------C--------GA------T------------T- 3519
23_BG.CU.03.CB118 C--A-----------------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A--------A...--G-----A-----------C-------A---------------C-----T- 3754
24_BG.ES.08.X2456_2 C--A--------G--------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A--------A...C-G-----A-G---------C--------G--C-----------------T- 3762
25_cpx.CM.02.1918LE C---T----------------------G------------------------------------AA---------------G--------------T-----C--A-----G--A...--G-----A-G---C-----C-----------------------------T- 3519
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 C---T----------------T-----G------------------A-----------------AG---------A-----G--------------------------T-----A...--C-----A-------------------------------A----------- 4316
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS C---T-------------------------------------------------G-----T---AG----------------T-------------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------------C-----------T- 4302
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------------G--------------------------------------------------A--GA--------C--------------------------...------------------------------T------A-------------- 3677
29_BF.BR.01.BREPM16704 C---T----------------------G-----------------------------------------------A---A----G-----------G-----------A--G--G...--------A----------AC-----------------------------T- 3712
31_BC.BR.04.04BR142 C---T----------------------------G--------------------------A---AA---------------G--G---C-------------------T-----A...--G-----A-----------C-----------------------G-----T- 3783
32_06A1.EE.01.EE0369 ----T----------------------G------------------------------------AG------------G---------C-------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------C-------A---------T- 3946
33_01B.ID.07.JKT189_C C---T-------------G-----G--GR----G------------------------------T-A--------A-----R--------------G-----Y-----T-----A...--------A-G---------C---------A-------------------TT 3612
34_01B.TH.99.OUR2478P C---T----------------------G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G--------A--T-----A...--------A-G---------C---------A-------------------TT 3513
35_AD.AF.07.169H C--AT----------------T-----G-----------------------------------CAA------------GA----------------------G-----T-----A...--------ACG---------------------------G-----------T- 3511
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 C---T-----------------------------------------------------------AAG------------A----------------T--------A-----G--A...--T-----A-G---------C-----------------------------T- 3516
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 C---T-------------------G--T------------------A-----------------T-A-----------G-GGG-------------G-----------T-----A...--T---A-A-G---------C-------------------A---------T- 3501
38_BF1.UY.03.UY03_3389 C---T----------------------G--------------------------------------------A------A----G-----------------------A--G--G...--------A--G-------AC-----------------------------T- 3734
39_BF.BR.04.04BRRJ179 C--AA--------------------------------------------------C----------A-----T--------------------------------A--------A...--G----------------A-------------------------------- 3788
40_BF.BR.05.05BRRJ055 C--A-----------G---------------------------------------C-----------------------A----G------------------------------...--G-----A------------------------------------------- 3794
42_BF.LU.03.luBF_05_03 C---T----------------------G------------------------------------A-------T------A--T-----C----------------A--------A...--T-----A--G----------------A----------------------A 3849
43_02G.SA.03.J11223 C---T----------------------G------------------A-----------------AG---G--------------------------C--------A--------A...--G--Y--A-G---------C---------------------------G-T- 3836
44_BF.CL.00.CH80 C---T----------------------G-----------------------------------------------A--------G-----------------------A--G--G...--C-----A-----------C-----------------------------T- 3753
45_cpx.FR.04.04FR_AUK C---T-G--------------T--G--G-----------------------------------CAG---------A--G--G--G-----------------------T-----A...--------A-----------C-----------------------------T- 4297
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 C--------------------------G--------G--------------------------------G-----A--------G-----------G-----------A--G--C...--------A-----------C-----------------------------T- 3749
47_BF.ES.08.P1942 C---T----------------------G--------------------------------T-----------------------------------G--------A--------A...--------A----------A---------G--------C------------A 3750
48_01B.MY.07.07MYKT021 C---T-------------------G--G-----------------------------G------T-A--------A-GG--G----------------------G---T-----A...--C-----A-----------C--------------------------C--TT 3516
49_cpx.GM.03.N26677 C---T----------------T-----------------------G--------------A---AAG--------A--------G---C-------G-----------T--G--A...--------A-----------C-----------------------G-----T- 3733
51_01B.SG.11.11SG_HM021 CT-A-----------G------------------------------------------------T------------GG-----------------------------------A...--C-----A------------------------------------------- 3518
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 C---T----------------T--G--G------------------------------------T-A-----------G--G------C-------G-----------T-----A...--------A-G---------C-----------------------------TT 3625
53_01B.MY.11.11FIR164 C---T-------R--------T--G--G------------------------------------AAA-----------G--G--------------G-----------------A...--G-----A-G---------C---------A-------------------TT 3651
54_01B.MY.09.09MYSB023 C--A--------G-----------------------G---------A-------------T---T-------T--A------T----------------------A--------A...-------------------A-------------------------------- 3713
55_01B.CN.10.HNCS102056 C-----------------------------------------------------------T---T-------T--A--G-----------------G-----C-----------A...--C-----A-G-------------------A--------------------- 3621
57_BC.CN.09.09YNLX19sg CT--T----------------T--------------C-----------------------A---AG---------------G------C----------------A--T-----A...--T-----A-GG--------C-----------------------C------- 3495
61_BC.CN.10.JL100010 C---A----------------T--------------------------------------A---AG---------------G--G---C----------------A--T-----A...--G-----A-GG--------C-----------------------C-----T- 3732
O.BE.87.ANT70 ---TA-------T--T--C--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C--G--CC----A--------CC----A-----A...--T-----A--------T----------A----C-A--------A---GGA- 4365
O.CM.91.MVP5180 ---TA-------T--T--T--------C--A------------A--A-------------A--CAAA-AC--T--A-G---C--G--CC-G--A---------C----A-----A...--T-----A--------T---------------T-A--------C---GGAT 4340
O.CM.98.98CMA104 C--TA-------T--T--C--T--G--T--A--G------------A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---CT----CC----A--G------C----A--G--A...--T-----A--------T--CM-----------T-A--------C---GGA- 3797
O.FR.92.VAU ---TA-------T--T--T--T-----T--A--G---------A--A-------------A---AAA-AT--T--A-G---C-----CC----A---------C----A-----A...--T-----A--------T---------------T-A--------C---GGA- 3877
O.GA.11.11Gab6352 ---TA-------T--T--T--T--G--T--A------------A--A-------------A--CAAG-AC--T--A-G---C-----CC----A--------CC----A-----A...--T-----A--G-----T--C------------T-A--------C---GG-A 3522
O.SN.99.99SE_MP1299 ---TA-------T--T--C--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----A--------CC----A-----A...--T-----A--G-----T--C------------T-A------------GGAT 4364
O.US.10.LTNP ---CA-------T--T--T--T-----T--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---T--G--CC----A--------CC----A-----A...--C-----A--G-----T----------A----T-A--------A---GGAT 4286
N.CM.02.DJO0131 ---CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T----CC-------T-----A--A--------A...--T-----R-G------------C--------------C------------T 3817
N.CM.04.04CM_1015_04 ---CT-T-----R--T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T-----C-------T-----A--A--------A...--G-----A-G------------C----A---------C------------T 3816
N.CM.06.U14842 ---CT-T--------T-----T-----T--------G-----G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T----CC-------T-------RA--------A...--T-----A-------------------A---------C------------T 3818
N.CM.95.YBF30 ---CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A---A--T----CC-------T-----A--A--------A...--T-----C-G---------C-------A---------C------------T 3905
N.CM.97.YBF106 ---CT-T--------T-----T-----T--------------G--G--------W-----T--CT-A-----T--A-R----T----CC-------T-----A--A--------A...--------A-G-----------------A---------C------------T 3903
N.FR.11.N1_FR_2011 ---CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C-----------CT-A-----T--A------T----C--------T-----------------G...--T-----A-G---------------------------C------------T 3712
P.CM.06.U14788 C--RT----------------------C--A--G--T-----RA-YA----Y-----------YAAR-AC--T--A-G---GT----C--G--A--C-----CC-A--A--G--G...--T-----A-----------------------CC-A--------R---GG-- 3782
P.FR.09.RBF168 C--AT----------------------C--A--G--T------G-TA----Y---Y--------AAA-AC--T--A-GR--GT----CC----A--C-----YC-A--A--G--R...--T-----A-------------------A---CC-A--------C---GG-- 4346
CPZ.CD.06.BF1167 -T-AAAT--------T--T-----------A-----G------G----------------A--CAAAAAC--T--A-----T--T--CC----A---------C-A--A-----A...--T-----A-G--TC--T----------A-ATGT-A---GA---A-A---TT 4413
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---AT------------------G---T--A--------------G---------C----T---T-A--G-----A-----T--T--C--------------A--A--T-----A...--------A-G---C---TC--------AG---------CAG--C------T 3853
CPZ.GA.88.GAB1 C--CT-C--------------------T--A-----------G-----G-----------------A--------------G-----CC-------------C-G---------A...--------A-GG-----T----------A---T-----------------TT 4372
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---A-----------T--T--T--------A-----C-----GG----------GC--------AAAAAT--T--------C-----------A--G---AC-G----A--G--A...--T-----T--------T----------A----------GA---A-AC--T- 3952
CPZ.US.85.US_Marilyn -A-CT----------------T------------------------A--------C--------T-A--G-----A-----T--T--CC-------C--------A--A--G--A...--C-----C--------T----------C---T-----C------------- 4371
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B.FR.83.HXB2 TGCCACCTGTAGTAGCAAAAGAAATAGTAGCCAGCTGTGATAAATGT...CAGCTAAAAGGAGAAGCCATGCATGGACAAGTAGACTGTAGTCCAGGAATATGGCAACTAGATTGTACACATTTAGAAGGAAAAGTTATCCTGGTAGCAGTTCATGTAGCCAGTGGATAT 4478
Pol L__P__P__V__V__A__K__E__I__V__A__S__C__D__K__C__.__Q__L__K__G__E__A__M__H__G__Q__V__D__C__S__P__G__I__W__Q__L__D__C__T__H__L__E__G__K__V__I__L__V__A__V__H__V__A__S__G__Y_
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------A--A--------------------T-------------C...--AT-------G-----------------------------------G---------T-------C------C-G-----------A--T-----------A--------------C--- 3686
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------A----------G--------G------------------...--A--------G-----------------------------------G---------T----------C---C-------------A--TA-A--------C-----G--------T--- 3683
A1.ES.06.X2110 --------A-------------------------------------C...--A--------G--G--------------------------------G--G------T-------C------C-------------A--T-----------C--------------C--- 3716
A1.IT.02.60000 -------------------------------------------G---...--AT-------G-----------------------------------G---------T-------C------M-------R-----A--------------AM-------------C--- 4483
A1.KE.11.DEMA111KE002 --------A----------G-------------A-------------...-----------G--------------------------C--------G---------T-------C------C-------------A--T--------------------------C--- 3846
A1.RU.11.11RU6950 --------A----------G---------------------------...--A--------G-----T--------C--G-----------------G---------T----C--C------C-------------A---A-A--------C--------------C--- 4002
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------A----------G---------------------------...--A--------G-----------------------------------G---------T-------C------C-------------A--------------C-----G--------C--- 3829
A1.SE.95.SE8538 -----------A-------G------------------A--------...--A--------------------------------------------G--G------T-------C------C-------------A--T-----------C--------------C--- 3677
A1.TZ.01.A341 --------A----------G--------------------------C...-----------G--------------------------C--------G---------T--------------C-------------A--T--------------------------C--- 3680
A1.UA.01.01UADN139 --------A----------G---------------------------...--A--------G-----T-----------G-----------------G---------T-------C-----CC-------------A---A-A--------C--------------C--- 3677
A1.UG.11.DEMA110UG009 -------------------G---------------------------...-----------G--------------------------C--------G--G--------------C------C-------------A--T-----------C--------------C--- 3827
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----G---A----------G-----------A---------------...--A--------G-----------------------------------G---------T-------C-----CC-----------A-A--------------C--------------C--- 3919
A2.CD.97.97CDKTB48 --------A-------C-----------------------------GTC.AG---------G--------------------------C--------------------------C------C-----------A-----G----------C--------------C--- 3818
A2.CM.01.01CM_1445MV --------A----------------------T---------------...---T-------G--------A--------------------------------------------C------C----------------------------C--------------C--- 3677
A2.CY.94.94CY017_41 -A-----------------------------T---------------...-----------G-----------------------------------------------------C------C-T--------------------G-----C-----G--------C--- 3835
B.AR.04.04AR143170 -------YA-------------------------T-----------C...--------------------------------------------------------G--------------C-----------------------------C-----------------C 3679
B.AU.04.PS1038_Day174 -------G---------------------------------------...---G----------------A-----------------------------------------Y-----------------C---A----------------------------------- 3689
B.BR.06.06BR1119 --------A--A-----------------------------------...--------------------------------------------------------GT-------------CC-----------A----------------------------------- 3895
B.CA.07.502_1191_03 ----------G-----------G------------------------...--A-----------------------------------------------------------------G---------------A----------------------------------- 3905
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -A------A--A----------G--------T-----------G---...-----------------------------------------C------G-------------------------------G---A----------------C------------------ 3947
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------------------------------T------------...-----------------------------------------------G--------G---------------------------A-------A-----------------T--------- 3850
B.CO.01.PCM001 --------A--------------------------------------...--A---------------------------------------------G-----------------------------------A----------------------------------- 3683
B.CU.99.Cu19 -A------------------------A-----T--------------...------------------------------------------------G----------------C------------------A----------------------------------- 4025
B.CY.09.CY266 --------A--------------------------------------...-----------------------------------------------G--------------C-----------------------------A--G------------------------ 3695
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -A---------------------------------------------...-----------------------------------------C---------------T--------------C-----------A----------------------------------- 3716
B.DK.07.PMVL_011 -------A--------------------G---T--------------...------------------------------------------------------------------------------------A----------------C------------------ 3843
B.DO.05.05DO_160884 -A----------------G----------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C--- 3689
B.ES.10.DEMB10ES002 -A------------------------------T--------------...--------------G-----------------------------------------G-----C--------------------G----------------------C------------- 3840
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------------------------------------------...---T--------------------------------------------------------------------------------A-------------------------T--------- 3724
B.GE.03.03GEMZ004 -------A---------------------------------------...---------------------------------------------------------T--------------------------A--G----A--------------------------- 3674
B.HT.05.05HT_129389 -------G----------G----------------------------...--A--------------------------------T--------------------------------------------------------A--------------G------------ 3679
B.JM.05.05JM_KJ108 --------A----------G---------------------------...-----------------------------R-----------------T-----------------C------C-------------------------------------------C--- 3686
B.JP.12.DEMB12JP001 -------------T------------------T--------------...-----------------------------------------------------------------------C-----G------A----------------------------------- 3865
B.KR.12.12KYY10_10742 --------A----G---------------------------------...--------------------------------------------------------G--------------------G------A----------------------------------- 4332
B.NL.00.671_00T36 ----------------------------------T---A--------...--------------------------------------------------------G---------------------------A----------------------------------- 4043
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------------------G------------------------...--------------------------------------------T--------------------------C--G---------A----------------------------------C 3899
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------------------------------------------...--------------------------------------C--------------------------------------------------------------------------------- 3686
B.RU.11.11RU21n ----------G------------------------------------...--AA-------------------C------------------------------------------------------------A-----T-A--------------------------- 4049
B.TH.07.AA040a_WG11 -A-----G-----------------------------------G---...-----------------------------------T-----C-------------------------------------A----A----------------------------------- 3830
B.TT.01.01TT_CRC50069 -A--------G-----------G---------T--------------...---A-------------------------------------------------------------------------------------T--------------------------C--- 3698
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------A-------A-----------------------G--- 4478
B.UA.01.01UAKV167 -------A---------------------------------------...--------------------------------------------------------G---------------------------A----------------------------------- 3704
B.US.11.ES39_42 -------G---------------------------------------...-----------------------------------------C--------------GT----------C--------------------------------------------C------ 4436
B.UY.02.02UY_TSU1290 -A---G-----------------------------------------...-----------------------------G--------------------------G--------------C-----------------------------A------------------ 3680
B.YE.02.02YE507 -------G--G---------------------T--------------...--A-----------------A--------------------------------------------C-----------------------------------C--------------G--- 3695
C.AR.01.ARG4006 -------CA----------------------T---------------...-----------G-----T-CA------------------------------------T--------------------------A-C--------------C-----------------C 3662
C.BR.07.DEMC07BR003 -------CA----------------------T---------------...-----------G-------CA-----------------------T------------T--------------------------A-C--------------C--------------G--C 3810
C.BW.00.00BW07621 -------CA----------------------------------G---...-----------G--------A--------------------------G---------T-------------------------GACC--------------C--------------C--C 3831
C.CN.09.09YNLX133sg -A-----CA------------------------A-------C-----...-----------G------G----------------------------G---------T----------------------------C--------------C--------------C--- 3662
C.CY.09.CY260 -------A-----------------------T---------------...--A-A------G--------A--------------------C---------------T-------------------G--G---A-C--------------C--------------C--C 3701
C.ES.07.X2118_2 -------YA----------------------T---------------...-----------G--G-----A-----G--------T-----------G---------T-------------------G--------C---A-A--------C--------------C--C 3894
C.ET.02.02ET_288 -------CA----------------------T---------------...-----------G-----------------------T-----------G-----------G-----------C------------A-C--------------C--------------C--C 3680
C.GE.03.03GEMZ033 -------CA----------------------T-----------G---...--A--------G-----------------------------------G---------T--------------C-----------A-C---T----MS----C--------------C--C 3659
C.IL.98.98IS002 -------CA----------------------T---------------...-----------G-----------------------------------G---------T----------------------G--G--C--------------C--------------C--C 3812
C.IN.09.T125_2139 -------CA-------T--------------T---------C-----...---T-------G-----------C---------------------------------T----C---------------------A-C--------------C--------------C--C 4454
C.KE.00.KER2010 -------CA----------------------T---------------...-----------G-------CA-----------------------G--G---------T-G------------------------A-C--------------C-----------------C 3659
C.MM.99.mIDU101_3 -------CA----------------------T---------C-----...-----------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------C--C 3829
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------CA--------------------------------------...-----------G--------A--------------------------GG----------------------C--------G---A-C--------------C-----------------C 4458
C.SN.90.90SE_364 -------CA----------------------------------G---...-----------G-----A--A--------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------C--C 3647
C.SO.89.89SM_145 -------C----------G------------T---------------...-----------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------T--C 3699
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------CA-------T--------------T---------------...----A------G-----A--A--------------------------G---------T----C---------------------A----------------C--------------C--C 4452
C.US.11.17TB4_4G8 -------CA--------------------AAT---------------...--------------------A--------------T-----------G-----------------------C------------A-C--------------C--------------C--C 3829
C.UY.01.TRA3011 -------C---A-------------------T---------------...-------------------CA-----------G-----------------------GT-------C-----------------GA-C--------------A-----------------C 3650
C.YE.02.02YE511 -------CA-------------------------T------------...---T----G--G--------A--------------------------G---------T----------------------G---A-C--------------C--------------C--C 3653
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -------CA----------------------T---------------...--------------------A-----------------C--------G---------T----------------------------C--------------C--------------C--C 4441
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------CA--------------------------------------...---T-------G--------------------------C--------G--------------------------------------C---T----------C--------------C--C 3827
D.CD.83.ELI -A-----C--G--------------------T---------------...---------------------------------------------------------T-------------C--------------------------------------------C--- 4024
D.CM.10.DEMD10CM009 -A--------GA-----------------------------------...---------------------------------------------------------T--------------C-------G---A-------------------------------C--- 3853
D.CY.06.CY163 -A--------GA-------------------T--------------C...--A-----------------------------------G------------------T--------------C-------------------------------------------C--- 3686
D.KE.11.DEMD11KE003 -A--------G--G-----------------T-----------G--C...-----------------T---------------------------------------T----------------------G--------------------C--------------C--- 3828
D.KR.04.04KBH8 ----------G--------------------TT--------------...----A----------------------------------------------------T----------C---C-------------------------------------------C--- 4437
D.SN.90.SE365 -----------A-------------------T---------------...--------------------A------------------------------------T----------------------------------------C--------G--------C--- 4495
D.TD.99.MN011 -A--------G--------------------T---------------...--AA-----------------------------------------------------T--------------C--------C--A-------------------------------C--- 3702
D.TZ.01.A280 -----T----G---------------------T--------------...---------------------------------------------------------T-G-----C--------------------------------------------------C--- 3679
D.UG.11.DEMD11UG003 --------A-------------------G--T---------------...-----------------TT-------------------------------------------------------------G--------------------C--------------C--- 3833
D.YE.02.02YE516 -A--------G-----------G--------T--------C-----C...--A-A----------------------------------------------------T--------------C-----------A-------------------------------C--- 3689
D.ZA.90.R1 -A--------G--------------------T---------------...---------------------------------------------------------T--------------------------------A-A-----------------------C--- 3824
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----------------T--------------T--T-----C------...-----------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-------------T-----------T-----T--- 3581
F1.AR.02.ARE933 -------------------------------T---------------...---T-------G-----------------------T---------------------T-------------------------------------------C--------T--------C 3772
F1.BE.93.VI850 --------A----------------------T-----------G---...-----------G-----------C-----------------------G---------T-------C--------------C--G-----------------C--------T----AG--C 3818
F1.BR.07.07BR844 -------------------------------T-----------G---...-----------G-------G---------------T-----C-----G------------------------------------A----------------C--------T--------C 4259
F1.CY.08.CY222 -----------A--------A----------T----------G----...-----------G--G--------------------------------G---------T---------------------A----A-C--------------C--------T--------- 3671
F1.ES.11.DEMF110ES001 -------------------------------T---------------...-----------G-----------------------T-----------G---------T-------------------G--------C--------------C--------T-----G--C 3814
F1.FI.93.FIN9363 -------------------------------T-----------G---...-----------G-----------------------------------G---------T--------------------------A----------------C--------T--------C 3807
F1.FR.96.96FR_MP411 -------A-----------------------T---------------...--------------G------------------------------------------T--------------------------A-------A--------C--------T--------- 3680
F1.RO.96.BCI_R07 -------------------------------T---------------...-----------G--GA-------------------------------G---------T----------------------------C--------------C--------T--------- 4502
F1.RU.08.D88_845 ----C--------------------------T---------------...-----------G-----------------------------------G---------T--------------C-----------A-C-----T--------C--------------C--- 3937
F2.CM.10.DEMF210CM007 -A--------G------------------------------------...--A--------G-----------A--------------C---------------------------------C-----------A----------------C--------T-----C--- 3825
F2.CM.97.CM53657 ----------------C------------------------------...-----------G--------------------------C--------G------------------------------------A-----T----------C-----G--T-----T--- 3668
G.BE.96.DRCBL --------A-------------------G-----------------C...---T-------G---------------------------------------------T-G------------------------A----------------C--------------C--- 4435
G.CM.10.DEMG10CM008 --------A-------------------G-----------C------...-----------G--------A-----------------------T------------T-G-----------C--------GC--A-----T----------C------------------ 3859
G.CN.08.GX_2084_08 --------A-------------------G--------------G---...-----------G--G--------------G--------C------------------T--------------------------A----------------C--------------C--- 3718
G.CU.99.Cu74 --------A--A----------G-----G------------------...-----------G--------------T------------------------------T-------------------------GA----------------C-----G--------C--- 4082
G.ES.09.X2634_2 ----------------------------G------------------...--AT-------G--------------C-----------------------------GT--------------------------A----------------C-----G--------C--- 3961
G.GH.03.03GH175G --------A-------------------G------------------...-----------G------T-A--------------------------G---------T--------------------------A-----A-A--------C--------------C--- 4518
G.KE.09.DEMG09KE001 --------A-------------------G------------------...-----------------T--------T------------------------------T--------------------------------A----------A--------------C--- 3853
G.NG.09.09NG_SC62 -A------A----G---------------------------------...-----------------------------G---------------------------T-G------------------------A----------------C--------------C--- 3670
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B.FR.83.HXB2 TGCCACCTGTAGTAGCAAAAGAAATAGTAGCCAGCTGTGATAAATGT...CAGCTAAAAGGAGAAGCCATGCATGGACAAGTAGACTGTAGTCCAGGAATATGGCAACTAGATTGTACACATTTAGAAGGAAAAGTTATCCTGGTAGCAGTTCATGTAGCCAGTGGATAT 4478
Pol L__P__P__V__V__A__K__E__I__V__A__S__C__D__K__C__.__Q__L__K__G__E__A__M__H__G__Q__V__D__C__S__P__G__I__W__Q__L__D__C__T__H__L__E__G__K__V__I__L__V__A__V__H__V__A__S__G__Y_
G.PT.x.PT3306 ---T----A-------------------G------------------...--A--------G--------------C-------------A----------------T--------------C-----------A-------A--------A-----G--------C--- 4418
G.SE.93.SE6165_G6165 --------A-------------------G------------------...-----------G---------------------------------------------T--------------------------A-----A-A-----------------------C--- 3875
H.BE.93.VI991 --------A----------------------T---------------...---T-------G-----------------------------C-----C---------T-------------C------------A----T-----------C--------------C--- 3867
H.BE.93.VI997 --------A----------------------T---------------...--------------------------------G--------C---------------T-------------------------------T-----------C--C-----------C--- 3802
H.CF.90.056 -A------A----------------------T---------------...-----------G-----------------------------C---------------T-------C--------G------C-------T-----------C--------------C--- 3825
H.GB.00.00GBAC4001 -------AA----------------------T---------------...-----------G--------A-----------------C--C---------------T-------------------------------A-----------C--------------C--- 3996
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -A------A----------------------T---------------...--------------------------------G--------------G--G------T----C---------------------A----------------C---A----------C--- 3672
J.CM.04.04CMU11421 -A------A--------------------------------------...--------R--G-----------------------Y-----------R---------T----------M---------------A-------------------------------Y--- 3984
J.SE.93.SE9280_7887 ----------------------G--------T---------------...--------G--G-----------------------------------G---------T--------------C-------------------------------------------C--- 3792
J.SE.94.SE9173_7022 -A-----------------------------T---------------...--------G--G-----------------------------------G---------T----------------------------------------------------------C--- 3793
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------------------------------T---------------...-----------G--------A--------------------------G--------GT--------------------------A-------A-----------------T-----C--- 3675
K.CM.96.96CM_MP535 --------A-------C--------------T--------C------...-----------G--------A------------------------------------T--------------------------A----------------C--------T--C--C--- 3674
01_AE.AF.07.569M -------------------G-------------A-------------...--A--------G-----T-----------------Y-----------G---------T-------C------C-----------A-C---A----------C--C--G------------ 3684
01_AE.CN.10.CYM059 --------A---------GG---------------------------...-----------------T-----------------------------G-----------------C------C-------------C--------------C--C--G------------ 3938
01_AE.HK.04.HK001 --------A----------G-------------A-------------...--A--------G-----T-----------------T-----------G---------T-------C------C----G--------C--------------C--C--G------------ 3840
01_AE.JP.x.DR0492 --------A----------G-------------A-------------...--A--------G-----T--------G-----G--------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G------------ 4490
01_AE.TH.04.BKM --------A----------G-------------A-------------...--A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G------------ 4430
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --------A--A-------G---------------------------...--AG-------G-----T--------------G--------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--------------- 3899
01_AE.TH.90.CM240 --------A----------G---------A---A-------------...--A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G------------ 4052
01_AE.VN.98.98VNND15 --------A----------G-------------A-------------...--A--------G--------------------G------------------------T--------------C-------------C--------------C--C--G--------G--- 3733
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------A-------------------G---T--------------...-----------G---------------------------------------------T----------------------G---------T----------C--------------T--- 3845
02_AG.ES.06.P1261 ----------------------------G------------------...----A------G---------------------------------------------T-------C------C----------------------------C--------------C--- 3915
02_AG.FR.91.DJ263 --------A--A----------------G---T--------C-----...-----G-----G---------------------------G-----------------T--------------------------A----------------C--------------T--- 3826
02_AG.GH.03.03GH181AG -A-----------G--------------G-----T------------...----A------G--G------------------------------------------T--------------------------AC---------------C--------------C--- 4502
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --------A-------------------G------------------...-----G-----G---------------------------G-----------------T----------------------G---A-----T-A-----C--C-----------C--C--- 4143
02_AG.LR.x.POC44951 --------A-------------------G------------------...-----------G-----------------------------------G---------T-------------C--------G---A----------------A--------------C--- 4473
02_AG.NG.x.IBNG --------A-------------------G------------------...---A-G-----G---------------------------G-----------------T----------------------G---A-----T-A--------C--------------C--- 4003
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------A-------------------G------------------...-----------G---------------------------------------------A--------------------------A-----A-A--------C--------------C--- 3675
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------A-------------------G------------------...-----------G--------------------------------------------GT-------------------------GA----------------C--------------C--- 3675
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------G------------------------------------...--AT-------------------C------------------------------------------------------------A-------A--------------------------- 3704
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----T-A--G-----------G--------T------A--------...-----------G--------------------G--------------G--------GT----------------------T---------A----------------G--T--------C 3844
05_DF.BE.x.VI1310 -------------------------------T-----------G---...---T-----------------------------------------------------T----------------------G-----------A-----------------------C--- 3860
06_cpx.AU.96.BFP90 --------A-------------------G-----------C------...-----------G--------A--------------T-----------G---------T-------C-----CC-----------A-A--------------C--------------C--- 4506
07_BC.CN.98.98CN009 -------C--------------------G--T---------C-----...-----------------------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------C--C 3810
08_BC.CN.06.nx2 -------CA----------------------T---------------...-----------G-----T-CA------------------------------------T--------------------------A-C--------------C-----------------C 4412
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------------------------G------------------...-----------G---------------------------------------------T--------------------------A----T-----------C--------------T--- 3680
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------G--------------------T---------------...--------G---------T----------------------C---------------T----------------------G--------------------C--------------C--- 3857
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------A-------G--G--------------T------------...---T-------G--------T------------------------------------T----------C---C-------------G-----A--------C--------------C--- 3842
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------------------------T-----------G---...-----------G-----------------------T-----------G---------T----C---------------------AC---------------C--------------G--C 4483
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -A--------------------------G-----T-----------C...-----------G-------C-------------------------------------T--------------------------A----------------C--------------C--- 3883
14_BG.ES.05.X1870 -A--------------------------G------------------...--AT-------G--G-----------C-----------------------------GT--------------------------A----------------C-----G--------C--- 3945
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------A----------G--------G------------------...--A--------G--G--T-----------------------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G------------ 3877
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------G--------------------TT--------------...---G-------G---------------------------------------------T-------C------C-----------A-------A--------C--------------C--- 3841
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------------------------T-----------G---...-----G-----G------------------A----T-----------G---------T-------C------------------A----------------C--------T-----G--C 3692
18_cpx.CU.99.CU76 -------A--------------G--------T---------------...-----------G-----------------------------C-----G---------T----CC----------------G---A-----A-A--------C--------------C--- 3783
19_cpx.CU.99.CU7 --------A----------G--------G------------------...-----------G-----T---------------------------------------T-------C------C-------------A--------------C-----G--------C--C 3704
20_BG.CU.99.Cu103 --------A-------------G-----G------------------...-----------G--------------C------------------------------T----C---------------------A----------G-----C-----G--------C--- 3944
21_A2D.KE.99.KER2003 -A------A----------------------T---------------...-----------G-----------------------------------------------------C--------------G--------------------C--------------C--- 3683
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------A----------G--------G---------A--------...--A--------G--------A-----------------C--------G---------T-------C------C-------------G---T----------C--------------C--- 3686
23_BG.CU.03.CB118 ----------------------G-----G------------------...-----------G--------------C------------------------------T--------------------------A----------------C-----G--------C--- 3921
24_BG.ES.08.X2456_2 -A--T-----------------G-----G------------------...-----------G--------A-----C------------------------------T--------------------------------T----------C-----G--------C--- 3929
25_cpx.CM.02.1918LE --------A-------------------G------------------...---T-------G------C--------------------------------------T----------------G---------A-C--T--A--G-----C--------------C--- 3686
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -A------A-------T---------A--------------------...-----------G--------A---------------------------G--------T-------C-----C--------G--------------------C------------------ 4483
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------A-------------------G------------------...---T-------G--------------------G--T-----------G---------T--------------------------A----------G--G--C--------------C--- 4469
28_BF.BR.99.BREPM12609 -A------A--------------------------------------...--------------------------------------------------------G--------------C------------A----------------------------------- 3844
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------------------T-----------G--C...---G-------------------------------T-----------G---------T----C--------------------------------------C--------T-----G--C 3879
31_BC.BR.04.04BR142 -------CA--------------------------------------...-----------G-------CA------------------------------------T--------------------------A-C--------------C-----------------C 3950
32_06A1.EE.01.EE0369 --------A-------------------G-----------C-----C...-----------G-----------------------------------G---------A-------C-----CC----G------A-A---A-A--------C--------------T--- 4113
33_01B.ID.07.JKT189_C -------CA----------G-------------AT------------...--A--------G-----T--------------G------------------------G-------C------C-------------C--------------C--C--G------------ 3779
34_01B.TH.99.OUR2478P --------A----------G-------------A-------------...--A--------G-----T--------------G--------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G------------ 3680
35_AD.AF.07.169H --------A----------G-------------A-------------...--A--------G-----------------------------------G--G------T-------C------C-------------A--T-----------C--------------C--- 3678
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------A----G--------------G-----------------C...-----------G---------------------------------------------T----------C---------------A-----A-A--------C--------------C--- 3683
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------A-------------------G------------------...---T-------G-----T--------------G-----C--------------------G-----C------C-G-----------A--------------C--C--G--------C--- 3668
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------------------------T-----------G---...-----------G-----------------------T---------------------T-------------------------------------------C--------T-----G--C 3901
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -A------A----------------------T---------------...--------------------------------------------------------G-----C--------C--------------------------------------------G--C 3955
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -A---------------------------------------------...---T----------G-----------------------------------------G--------------CC----------------------------C------------------ 3961
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -A--------G-----R---------A-----T--------------...------------------------------------------------------------------------------------R-------------------------T-----G--C 4016
43_02G.SA.03.J11223 ----C-----------------------G------------------...----A----------------------------------------------------T--------------C-----------------A----------C--------------C--- 4003
44_BF.CL.00.CH80 --------A--A--------------A----T---------------...-----------G-----------------------T---------------------T--------------------------------A-A--------C--------T-----G--C 3920
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------------------G---------------------------...--AT-------G-----T---------------------------------------T-------C------C----G------A-A---A-A--------C--------------C--- 4464
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -A-----------------------------TGC---------G---...-----------G-----------------------T-----------G---------T--------------C-----------A----------------C--------T-----G--C 3916
47_BF.ES.08.P1942 -C--------G-----------G------------------------...----A------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------ 3917
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------A--A-------G--------------T------------...--A--------G-----T--------------G------------------------T-------C------C-------------C--------------C-----G------------ 3683
49_cpx.GM.03.N26677 -------CA----------------------T-----------G---...-----------G--------A------------------------------------T----------------------G---A-C--------------C--------T-----C--C 3900
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------G--G--------------------T---------------...------------------C-----------------------------------------------------------------A----T-----T-----G------------------ 3685
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----------A-------G---------------------------...--A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C------C----------------------------C--C--G------------ 3792
53_01B.MY.11.11FIR164 --------A----------G-----C-------A-------------...--A--------------T-----------------------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G------------ 3818
54_01B.MY.09.09MYSB023 -A--------------------G------------------------...-----------------------------------------C-------------------------------------AC---A----------------------------------C 3880
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----G--------------G--------------T---A--------...----------------------------------G------------------------------------------------GA----------------C------------------ 3788
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------CA----------G---------------------C-----...----A------G--------------------------C--C------------------------------------------A----------------------------------- 3662
61_BC.CN.10.JL100010 -------CA----------------------T------A--C-----...----A------G-------G---------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C-----G--------C--C 3899
O.BE.87.ANT70 -A-----A--G--G--C--G-----CA-T--T------CC-------...--TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-------C------A-G-----C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-----G-TC 4532
O.CM.91.MVP5180 -A-----AA-------C--G-----CA-T--T--T---CC------C...--TA-------G-----A-C------T----------AC--C----AG---------A-G--------------------C---A-C--AA-A--T--T--C--------A----AC-T- 4507
O.CM.98.98CMA104 -------A-----G--C--------TA-T--T-AT---CC-------...--TA-------G-----M--T-----G-----------C-------A-G--------A-G-----C------AC------C-----C--AA-A-----T--C-----G--A-----G-TC 3964
O.FR.92.VAU -A-----A--------C--------CA-T--A--T---CC---G---...--TA---G-A-G-----A--------C--G--------C-------A----------A-G-----C--------------C--GA-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC 4044
O.GA.11.11Gab6352 -A---G-A--G--G--C--G-----TA-T--T--T---CC-------...---A-------G-----A--T-----T--G-------AC------------------A-G------------C-------C-----C--AA-A--T--T--G--------A-------TC 3689
O.SN.99.99SE_MP1299 -A-----A--G--G--C--------CA-T--T-AT---CC-C-----...--TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-G-----C------C-------C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC 4531
O.US.10.LTNP -A-----A--G--G--C--G-----TA-T--T------CC-------...--TA---G---G-----A--C-----T--G--------C--C----A-G-------GA-G--C--C------G-------C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC 4453
N.CM.02.DJO0131 -A--CT-------G--------------------------C-----C...-----------G--------A--------G--CA-T------------G-G-----G---------------------------A-C--T--T-----G--C-----G--------C--C 3984
N.CM.04.04CM_1015_04 ----C--CA----G--------------------------C-----C...-----------G-----------------G--CA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T-----G--C-----G--------C--C 3983
N.CM.06.U14842 -A--C--CA----G--------------------------C------...-----------G-----------------G--TA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T-----R--C-----G--------C--C 3985
N.CM.95.YBF30 -A--C--CA----G--------------------------C-----C...-----------G-----------------G--CA-T------------G-G------T-------------C-----G------A-C-----T--G--G--C-----G--------C--C 4072
N.CM.97.YBF106 -A--C--CA-------------------------------C-----C...-----------G--------------G--GA-CA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T--------C-----G--------C--C 4070
N.FR.11.N1_FR_2011 -A--C--CA----G--------------------------C-----C...-----------G--------------------CA-T------------G-G-----GT-------------C--------G-----C--TA-T--------C-----G--------C--C 3879
P.CM.06.U14788 -T-----AA----G--------G--TA-YAA--AT--CCC-------...--TG-------G-----------------G--------C-----------T--------G--C-----C--CA-G--R------A-------C--G-----C-----R--------C-TC 3949
P.FR.09.RBF168 -T-----AA----G--------G--TA-YAA--AT---CCC------...--TG-------G-----------------G--------C-----------T-----R--G--C-----C--CAC----------A-------T--------C--------------T-TC 4513
CPZ.CD.06.BF1167 -A--C--CA-------T--G-----CA----TCAA--CA--------...--CAGG--------------A-----------G--T-----C----A---------------C--C-----CA-------------GG-T--A--------C--------------G-TC 4580
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -A-----AA----G--T---------------CAA------------...-----------------A--------------T--------C--------------GA-T-----C--C---------------A-A--TA-A--G-----C-----G-----------C 4020
CPZ.GA.88.GAB1 -A-----CA-------------------G---CAT--------G--C...---G----------------------G--G-----------C-----G--T------G----------C--CC-------C-----G---A-A--G--------C-----------C--- 4539
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -T--C---A-------C--G-----CA-T---CAG---TC-------...--CAA---------------T-----C--------------C----A-G-------G--------C--T--CC-------G-----C---A-A--G-----G-----G--------T-TC 4119
CPZ.US.85.US_Marilyn -------A--G--C--T--G--G-----G------------------...----C---------G-----A-----G--G-----T--C--------T--C-----G-----------------------G---A-C--TA-A--G-----A-----G-----------C 4538
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B.FR.83.HXB2 ATAGAAGCAGAAGTTATTCCAGCAGAAACAGGGCAGGAAACAGCATATTTTCTTTTAAAATTAGCAGGAAGATGGCCAGTAAAAACAATACATACTGACAATGGCAGCAATTTCACCGGTGCTACGGTTAGGGCCGCCTGTTGGTGGGCGGGAATCAAGCAGGAATTTGG 4648
Pol _I__E__A__E__V__I__P__A__E__T__G__Q__E__T__A__Y__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__V__K__T__I__H__T__D__N__G__S__N__F__T__G__A__T__V__R__A__A__C__W__W__A__G__I__K__Q__E__F__G
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT-G-G--C--A---------------------A-C---G-A----AA--A--------------AAAT---C-A----------- 3856
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----------------C--------------A--A--G--------C-----GC----G----------------------G-GT------C--A---------------------A-----G-A----AA--A--------------CAAT---C-A----------- 3853
A1.ES.06.X2110 -----------------C--------------A-----G--------C-----GC----------------G------------GT-G-G--C--A---------CC----------A-C---G-AT-C-AA--A--------------AA-TG--C-A----------- 3886
A1.IT.02.60000 --------------------------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT-G----C--A--T------------------A-CAG-G-A----AA--T--------------AAAT---C-A----R------ 4653
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----------G-----C--------------A--A--G------------A-AC---G-------------------------GT------C--A---------CC---C--T-T-A-C---G-A----AA--A--------------AAAT-----A----------- 4016
A1.RU.11.11RU6950 -----------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A--T------CC----------A-CAA-G-A----A---T-----C--------AAAT---C-A--------C-- 4172
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----------------C--------------A--A--G--------C-----GC----------------G------------GT-G----C--A-----------------T---A-C---G-A----A---A--------------A-AT-----A----------- 3999
A1.SE.95.SE8538 -----------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT-G----C--A---------------------A-C---G-AT---AA--A--------------AAATG--C-A-------A--- 3847
A1.TZ.01.A341 --G--------------C--------------A--A--G--------C---A-AC------------C-------------------G-------A---------------------A-----G-A----AA--A--------------AAAT---C-A----------- 3850
A1.UA.01.01UADN139 -----------------C--------------A-----G-----T--C-----GC-----------------------------GT------C--A--T------CC---------TA-CAG-G-A----A---T-----C--------AAAT---C-A----------- 3847
A1.UG.11.DEMA110UG009 --T--------------C--------------------GG-------C-----AC-----------------------------GT-G----C--A--------TG----C----T-A-----G-AT-C-AA--A--------------A-ATG--C-A--A-------- 3997
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----G-----------C--------------A--------------C-----G-------------C--------------GGGT------C--A--------------C------A-----G-A----AA--A-----C--------AAATG--C-A----------- 4089
A2.CD.97.97CDKTB48 --------------C--C--------G-----A-----G--------C-----A------------------------------GT---------A--------GCC----------A----AG-A----A---A--------------A-ATG----A----------- 3988
A2.CM.01.01CM_1445MV --------------C--C--------------A--A---------------A-A------C-----------------------GT---------A--------GCC----------A----A--A----A---A--------------A--TG--C-A----------- 3847
A2.CY.94.94CY017_41 --------------C--C---A----------A-----T--------C---A-A------C-----------------------GT---------A--------GCC--------T-A----A--A----A---A--------------A--T---C-A--A-------- 4005
B.AR.04.04AR143170 --------------------------G--------A-----------C-----C-----------------------------------------A---------G----C----T-A--A----A----A------------------A--G----------------- 3849
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------------------R----G--------------------C---A-C-----G--------------------------M--------A---------------------A--A-YR------A---------------------GG-------------C-- 3859
B.BR.06.06BR1119 --------------------------G-----A--A-----------C-----C--------------------------------T--------A---------------------A-CAA--------A------------------A--G-----------G----- 4065
B.CA.07.502_1191_03 --------------------------G--------A---------------A-C----G-C----------------------------------A---------CC--------T-A------------A------------------A--G--------A-------- 4075
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------------A----C--------G--------------------C-----C--G--GC----------------------------------A--T------CC----------A--AA---A----A------------------A--G-----A-----G----- 4117
B.CN.10.DEMB10CN002 --------------------------G--------A-----------C---A-C-----------T---------------C-------------A--------------C--T---A--A--G------A---------C-----------GG-------------C-- 4020
B.CO.01.PCM001 --------------------------G-------C------------C---A-C-----------------------------------------A--T------------------A-CA----A----A------------------A--GG-------A-------- 3853
B.CU.99.Cu19 --------------C-----------G-----A--------------C---G-C------C----------------------------------A--T------CC--------T-A--C--G----A-A------------------A--G----------------- 4195
B.CY.09.CY266 --------------------------G--------------------C-----C-----------------------------------------A---------CC----------A--A----A----A------------------A--G-----A--A-------- 3865
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----------------------------------A-----------C-----C-----G----------------------G----G-------A--T------------------A-CAA-G------A------------------A--G--T-------------- 3886
B.DK.07.PMVL_011 --------------------------G--------------------C-----C----------------------------C------------A---------CC----------A--AA---A----A---------------------G----------------- 4013
B.DO.05.05DO_160884 -----------G--------------G-----A--A-----------C-----C-----------------------------------C-----A--------T-----C------A--AA---A----A------------------A--G----------------- 3859
B.ES.10.DEMB10ES002 --------------C--C--------G--------A-----------C-----C---------------------------------G-------A---------CC---C------A--AA---T----A---------------------G-----A--A-------- 4010
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------C--C-----------------------------C--C--C-----------------------------------------A---------------------A-CA----A--C-A---------------------G-----------C----- 3894
B.GE.03.03GEMZ004 -----------------------------------------------C---A-C-------------------------------T---------A---------------------A-----GT---C-A------------------A--G----------------- 3844
B.HT.05.05HT_129389 -----G-----------C--------G-----A--------------C---A-C-----------------G----------G------------A---------------------A-----GT-----A------------------A--G-----------G----- 3849
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------------------G--------A-----------------C--------------------------G------G-------A--------------C------A----AG------A---T--T-----------A--T----------------- 3856
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------C-----------------A--------------C---A-C-----G-----------------------------------A--T------------------A--A----A--A-A---T--------------A-------------------- 4035
B.KR.12.12KYY10_10742 --------------------------G--------------------C-----C-----------------------------------------A---------------------A--AA---A--A-A---------------------G----------------- 4502
B.NL.00.671_00T36 -----------------------------------A-----------C-----C--------------------------------C--------A---------CC--------T-A--A--G-A----A---------------------G----------------- 4213
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------------------------------------------C---A----------------T-----------------C--------A--------T------------A--A-C-----G-A------------------A-------------------- 4069
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------------------------G--------------------C-----C-----G-----------------------------------A---------CC--------T-A-----G------A---------------------G---C------------- 3856
B.RU.11.11RU21n --------------------------------A------------------A-C-----------------G------------GT---------A---------------------A--A--G------A---T--------------A--G----------------- 4219
B.TH.07.AA040a_WG11 --------------------------G------------G-------C---A-CC----G-----------------------------------A-----------A---------A--AACT------A---------------------G---------A------- 4000
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------A-------------G--------------------C---A--C-----------------------------GT-G-----T-A---------G----C------A--AA-GT-----A---------C--------A--T-----A----------- 3868
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------------------G-----A--------------C-----C-----------------------------------C-----A--------------------TA-----G------A------------------A--G---------A------- 4648
B.UA.01.01UAKV167 --------------C-----------------A--A-----------C-----C------C----------G-------------T-G-------A---------------------A-CAACG------A------------------A--G----------------- 3874
B.US.11.ES39_42 --------------C-----------G--------A-----------C---A-C-----------------------------G---G-------A---------CC--------T-A--A----A--C-A------------------A--G----------------- 4606
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------------------------------A-----------C-----C---------------------------------G-------A--------T-C----------A-CAA-G-A--C-A---------------------G----------------- 3850
B.YE.02.02YE507 -----------------C--------G--------------------C-----CC-----C----------------------------------A--------T------------A-------A----A---------------------G----------------- 3865
C.AR.01.ARG4006 -----------G-----C--------G-----A--A-----T-----C---A-AC-G-----------------------C--GGT---------A-----------T---------A--AA-G-A----AA--A--------------A--T---C------------- 3832
C.BR.07.DEMC07BR003 -----------------C--------------A--A---------------A-AC-------------------------C--------------G--------TCCT-------T-A--AA---A----A---A--------------A--T---C-A----------- 3980
C.BW.00.00BW07621 --G--------G-----C--------------A--A-------------ACA-AC-------------------------C----T---------A-----------T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C------------- 4001
C.CN.09.09YNLX133sg -----------G-----C--------------A--A--G--------C---A-AC-G-----------C-----------C---GTG--------A--------T--T-------T-A-------A----A---A--------------A--T---C-A----------- 3832
C.CY.09.CY260 -----------G--------------------A--A-----------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A-------A----A------------------A--T---C-A----------- 3871
C.ES.07.X2118_2 -----------G-----C--------------A--A-----------C-A-A-AC-G------R-------------T--T---GT---------A-----------T---------A-----G-A--G-AR--A--------------A--T---CMA----------- 4064
C.ET.02.02ET_288 -----------G--------------------A--------------C-A-A-AC-------------------------C--GGT---------A--T--------T--C------A--AG-G-A----AA--A--------------A--T--T-CA----------- 3850
C.GE.03.03GEMZ033 --------------------------------A--A-----------C-A-A-AC-------------------------C---GT---------A-----------T---------A--AG-G-A----A---A--------------A--T---C-A----------- 3829
C.IL.98.98IS002 -----------G-----C--------------A--------------C-A-A-AC-------------------------C---GT---------A--T------CCT---------A-----G-A----AA--A--------------A--T---C-A----------- 3982
C.IN.09.T125_2139 --G--------G-----C--------------A--------------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A-----G-A----A---A-----C--------A--T---C-A----------- 4624
C.KE.00.KER2010 -----------G-----C--------------A--A-----------C-ACA-AC-------------------------T---GT---------A-----------T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A----------- 3829
C.MM.99.mIDU101_3 --G--------G-----C--------------A--A--G--------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A-----G-A-C--A---A--------------A--T---C-C----------- 3999
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------------C--C---A----------A--A-----------C-A-A-AC-------------------------C---GT---------A---------CCT-----T---A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A----------- 4628
C.SN.90.90SE_364 -----------G-----C--------------A--A-----------C---A-AC-------------------------C---GT---------A-----------T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A----------- 3817
C.SO.89.89SM_145 -----------G--------------------A--A--G--------C-A-A-AC-------------------------T---GT---------A-----------T---------A--AA-G-A----A---A--------------A--T---C-C----------- 3869
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----------G----------A---------A--A-----------C-A-A-AC-------------------------T---GT------C--A-----------A---------A--AA---A----A---A-----------------T-----A--A-------- 4622
C.US.11.17TB4_4G8 -----------G--------------------A--------------C-A-A-AC-------------------------C--GGT---------A-----------T--C------A--AG-G-A----AA--A--------------A--T--T--A----------- 3999
C.UY.01.TRA3011 -----------G-----C-----------G--A------------------A-AC----G--------------------CC--GT---------A-----C---CCT--------TA--AA---A----A---A--------------A--T---C-A----------- 3820
C.YE.02.02YE511 -----------G-----C--------------A--A-----------C-A-A-AC-G-----------G-----------C---GT---------A-----------T---------A-----G-A--------A--------------A--T---C-A----------- 3823
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -----------------C--------------A--A-------------A-A-AC-------------------------T---GT------C--A---------CCT---------A-----G-A--C-A---A--------------A--T---C-A----------- 4611
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----------G-----C--------------A--A-----------C-A-A-A-----------------------G--C---GT------C--A--------G--T---------A-----G-A----A---A-----C--------A--T---C------------- 3997
D.CD.83.ELI ------------------------------------------------------------------------------------GT-G-------A---------------------A-----G-A----A------------------A--T-----A----------- 4194
D.CM.10.DEMD10CM009 --------------------------------A--------------C---A-C------------------------------GT-G-G-----A-----------------T---A-------T----A------------------A--G----------------- 4023
D.CY.06.CY163 ---------A----------------------A--------------C-----C------------------------------GT-G-G-----A-----------------T---A-----G-C----A------------------A--TG-------A-------- 3856
D.KE.11.DEMD11KE003 --------------------------------------------C--C-----C--G---------------------------GT-G-------A--T-----T--------T--TA-C-----A----A------------------A--C----------------- 3998
D.KR.04.04KBH8 --------------------------------A--------------C-----C------C-----------------------GTG--------A---------------------A-----GTA----A------------------A--C----------------- 4607
D.SN.90.SE365 --------------------------------------G--------C-----C------------------------------GT-G-------A---------------------A-------A----A---------C--------A--C----------------- 4665
D.TD.99.MN011 -----------------------------------------------C--------------------------------------GG-G-----A-----------A-----T---A-------T----A------------------A--T--T-------------- 3872
D.TZ.01.A280 --------------------------------------------C--C---A-C------------------------------GT---------A---------TC----------A-------T----AA--T--------------A--C----------------- 3849
D.UG.11.DEMD11UG003 --------------------------------------------C--C---A-C------------------------------GT-G-------A-------------------T-A-C---G-A----A---T--------------A--C--T--A----------- 4003
D.YE.02.02YE516 -----------------------------------------------C------------------------------------GT-G-G-----A-----------------T---A---G-G-T----A---A-----C--------A--T--T-----------C-- 3859
D.ZA.90.R1 -----------------------------------------------C-----C------------------------------GT-G-------A---------------------A-----G-A----A---------C--------A--T-----A----------- 3994
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------------C---G-------------A--------T--C--C--CA-AC----G-------------------------T---------A---------------------A-----G------A---A--------------A--T---C------------- 3751
F1.AR.02.ARE933 C----------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-------------------C---------------A--------TCC----------A----CG------AA--AT-------------A--T--TC------------- 3942
F1.BE.93.VI850 --------------------------------A-----------C--C--CA-A-----G-------------------------T---------A---------------------A----CG------A---AT-------------A--T---C-A----------- 3988
F1.BR.07.07BR844 --------------C--C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G--------------------------------C--A----------C---------TA----C--A--C-A---A--------------A--T---C------------- 4429
F1.CY.08.CY222 --------------C-----------------AA----------C--C--CA-A-------------------------------T---------A---------------------A---G-G----A-A---A--------------A--T--AC------------A 3841
F1.ES.11.DEMF110ES001 --------------------------------A-----------C-----CA-AC----G-----------------------------------A---------CC---C----T-A-----G-A----A---A--------------A--TG--C------------- 3984
F1.FI.93.FIN9363 -----------------C--------------A-----C-----C--C--CA-AC----G-------------------------TG--------A---------------------A----CG------A---A--------------A--T---C------------- 3977
F1.FR.96.96FR_MP411 --------------C-----------------A-----------C--C--CA-AC----G-------------------------T---------A--------T------------A--AG-G-A----A---A--------------A--T--AC------------- 3850
F1.RO.96.BCI_R07 --------------C-----------------A-----------C--C--CA-AC----G-----------------T-------G---------A---------------------A---G-G------A---A--------------A--T---C----A-------- 4672
F1.RU.08.D88_845 -----G-----------C--------------A-----------T--C--CA-AC----GC------------------------T---------A--------------------TA--A----A----A---A-----C--------A--T---C------------- 4107
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------G-----C--------------A--A--------C--C--C--AC----G--G----------------------T---------A-----------T---------A-----G-A--G-A---A--------------A--T---C------------- 3995
F2.CM.97.CM53657 -----------------C-----------G--A-----------C--C--C--AC----G-------------------------T---------A--T------------------A--A--GT-----A---A--------------A--T---C------------- 3838
G.BE.96.DRCBL -----------------C--------------A--------------C---A-A-----------------G-------------T---------A-----------------T---A-----G-A--A-A---A--A-----------AA-C----CA----------- 4605
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------------C--------------A------G-------C--CA-A-----------------G------------GTG--------A-----------G---------A--AA-G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-------- 4029
G.CN.08.GX_2084_08 -----------------C--------------A--------------C---A-A-------------------------------T---------A---------------------A-CAA---A--A-A---A--T-----------AAAC----CA--A-------- 3888
G.CU.99.Cu74 --------------------------------A--------------C---A-AC-------------------------G---GTG--------A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-------- 4252
G.ES.09.X2634_2 -----------------C--------------A--------------C---A-A--------------G--G--------G----T---------A---------------------A-------A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-------- 4131
G.GH.03.03GH175G -----------------C--------------A-----------C--C---A-A-----------------G------------GT-C-------A-----------T---------A-C---G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA----------- 4688
G.KE.09.DEMG09KE001 --------------C--C--------G-----A------G-------C---A-AC-----C-G--------G--------G---GT---------A-------------------T-A-----G-A--A-AA--A--A-----------AAAT----CA--A-------- 4023
G.NG.09.09NG_SC62 -----------------C---A----------A--------------C---A-A------------------------------GT---------A---------------------A--AA---A--A-A---A--T-----------AAAT----CA--A-------- 3840
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 ATAGAAGCAGAAGTTATTCCAGCAGAAACAGGGCAGGAAACAGCATATTTTCTTTTAAAATTAGCAGGAAGATGGCCAGTAAAAACAATACATACTGACAATGGCAGCAATTTCACCGGTGCTACGGTTAGGGCCGCCTGTTGGTGGGCGGGAATCAAGCAGGAATTTGG 4648
Pol _I__E__A__E__V__I__P__A__E__T__G__Q__E__T__A__Y__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__V__K__T__I__H__T__D__N__G__S__N__F__T__G__A__T__V__R__A__A__C__W__W__A__G__I__K__Q__E__F__G
G.PT.x.PT3306 -----------------C--------------A-------------TC---T-AC---R--------C---G--------G----T------C--A--T------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAC----CA--A-------- 4588
G.SE.93.SE6165_G6165 --------------------------------A--------------C---A-A-----------------G----------C-GT---------A--T------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA----------- 4045
H.BE.93.VI991 -----------------C--------------A--------------C---A-A--G---C-------C----------------TG--------A--------------C-----AA-----G------A---A--------------A-AT---C-C----------- 4037
H.BE.93.VI997 ---S--C-------C--C--------------A------------------A-A--G---C-------C----------------TG--------A----------C---------AA--A--G------A---A--------------A-AT---C-A-----C----- 3972
H.CF.90.056 --------------C--C--------------AA-------------C--C--G--G---C-----A-C---------------GT---------A--------------------GA-----G------A---A--------------A-AT---C-A----------- 3995
H.GB.00.00GBAC4001 --------------C-----------------A--------------C---A-A--G---C-------C-----------G----T---------A--------------------AA---G-G------A---A--------------A--TG--C------------- 4166
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------------C--------------A-------------T----A-A--------G-------------------G-GT---------A--------------C------A-----G-T----A---A--------------A--GG---------------- 3842
J.CM.04.04CMU11421 -----------------Y--------------A-------------T---YA-A-----------------R------------GTR--------A--------------C------A-------T----AA--A--------------A--T-----W----------- 4154
J.SE.93.SE9280_7887 -----------------C--------------A------G------T----A-A--------------C---------------GT---------A--------------C------A---G-G-T--G-A---A--------------A-AT----------------- 3962
J.SE.94.SE9173_7022 -----------------C--------------A------G------T----A-A--------------CG--------------G----------A--T-----------C------A---G-G-T--G-A---A--------------A-AT-----A----------- 3963
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------------C-----------G--A-----------C--C--CA-AC---------------------------G-GT---------A---------------------A-----GTA----A---A--------------A-AT----------------- 3845
K.CM.96.96CM_MP535 -----------------C-----------G--A--A--------C--C---A-AC-----------------------------GT---------A----------C----------A-CA--GT-----A---A--------------A--TG---------------- 3844
01_AE.AF.07.569M -----------------C--------------A-----G--------C-----GC-G---------------------------GT------C--A-----C--A------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA----------- 3854
01_AE.CN.10.CYM059 -----------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A-----A--A--------------CAATG--CGA----------- 4108
01_AE.HK.04.HK001 -----------------C--------------A-----G--------C--C--GC-----------------------------GTC-----C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA----------- 4010
01_AE.JP.x.DR0492 -----------------C-----------T--A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA--------C-- 4660
01_AE.TH.04.BKM --------------------------------A--------------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA--------C-- 4600
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA----------- 4069
01_AE.TH.90.CM240 -----------------C--------------A-----G--------C-----GC-----C-----------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--C-A----------- 4222
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----G----- 3903
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----------------C--------------A-----G-------TC--CA-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A--C--------AAATG---CA--A-------- 4015
02_AG.ES.06.P1261 --G-----------C--C--------------A-----G------------A-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---G--A-----------AAATG---CA--A-------- 4085
02_AG.FR.91.DJ263 -----------------C--------------A-----G--------C---A-AC-------------------------G---GT------C--A-----------------T---A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA----------- 3996
02_AG.GH.03.03GH181AG -----------------C--------------A--------------C---A--------------------------------GT-G----C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA----------- 4672
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----------------C--------------A-C---G--------C--CA-A------------------------------GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-------- 4313
02_AG.LR.x.POC44951 -----------------C--------------A--------------C---A-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-----A--A-----------AAATG---CA--T-------- 4643
02_AG.NG.x.IBNG -----------------C--------------A-----G--------C---A-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---G--A-----------AAATG---CA--A-------- 4173
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------------C--------------A-----G-----C--C---A-A--------------G-AGAT-G-CAGT---GT-G----C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------CAA-G-T-CA-CA-G-A---- 3845
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----------------C--------------A--------------C---A-A--------------------------G---GT------C--A--------------C------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-------- 3845
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------------------A--------------C---G-C-------------------------------T---------A---------------------A--A--G------A---T--------------A--G----------------- 3874
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------------C--------------A-----------C--C--CA-AC-------------------------G----TG------G-A-----C---CC----------A-----G------A---A--------------A-AT-----C----------- 4014
05_DF.BE.x.VI1310 --------------------------G-----A-----C-----C--C--CA-A-----GC-G----------------------TG--------A--T------CC----------A---G-G------A---A--------------A--T---C----A-------- 4030
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------------C--------------A-----G--------C---A-A------------------------------GTG-----C--A--------T------------A-----G-A----AA--A--------------AAAT----CA--A-------- 4676
07_BC.CN.98.98CN009 --G--------G-----C--------------A--A--G--------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A--A--G-A----A---A--------------A--T---C-A----------- 3980
08_BC.CN.06.nx2 -----------G-----C--------C-----A--A---T-------C--GA-GC--T--A----------------CC-C----T---------A--------T--T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A-------A--- 4582
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------------C--------------A--A-----------C---A-A------------------------------GTG-----C--G-----------T---------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-------- 3850
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------------------------------------C-----C--C--G---------------------------GT-G-------A---------------------A-C---G-A----A------------------A--C----------------- 4027
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------------C--------------A--------------C---A-A------------------------------GT---------A---------------------A------TA----AA--A--------------A-AT---C-A----------- 4012
12_BF.AR.99.ARMA159 C----------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-----------------------------------A---------CC--------T-A----C-T-----A---A--------------A--T---C-A----------- 4653
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------------C--------------A--------------C---A-A------------------------------GT------C--A-----------------T---A-----G-A--A-AA--A--A-----------AAAT----CA--A-------- 4053
14_BG.ES.05.X1870 -----------------C--------------A--------------C---A-AC-------G--------G--------G--------------A--T-------C----------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-------- 4115
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 G----------------C--------------A--------------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-AA-G-AA--A--------------CAATG--CGA---------T- 4047
16_A2D.KR.97.97KR004 --------------C--C--------------A-----G-----T--C---A-A------C-----------------------GT---------A--------GCC--------T-A----AC-A----A---A-----------------TG--C-A----------- 4011
17_BF.AR.99.ARMA038 C----------G-----C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-----------------------------------A---------CC--------G-A--AACG------A---A--------------A--T---C------------- 3862
18_cpx.CU.99.CU76 -----------------C--------------A-----------C--CC----AC-----------------------------GT------C--A---------CC----------A-----G-A--A-A---A--T-----------AAAT--T-CA--A-------- 3953
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------C--------------A-----G--------C-----GC------------C---------------GGT------C--A--------TCC----------A-C---G-A----AA--A--------------AAATG--C-A----------- 3874
20_BG.CU.99.Cu103 -----------------C---T----------A--------------C---A-AC----------T-----G--------G---GT---------A---------CC--------T-A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-------- 4114
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------C--C--------------A--------------C---T-A-----GC-----------------------GT---------A--------GCC--------T-A----AG-A----A---------C--------A--T-----A----------- 3853
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------------C--------------A-----G--------C---A-AC-------------G---------------GT------C--A--------T-----C------A-C---G-A--G-AA--A--------------A-A----C-A----------- 3856
23_BG.CU.03.CB118 -----------------C--------------A--------------C---A-AC----------T-----G--------G---GT---------A--Y------CC--------T-A-----G-A--A-A---A--A-----------A-AT----CA--A-------- 4091
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------------C--------------A--------------C--CA-AC----------T-----G------------GTG--------A---------CC--------T-A-----G-A--A-A---A--A-----------A-AT----CA--A-------- 4099
25_cpx.CM.02.1918LE --------------A--C--------------A--A--G--------C-----A------------------------------GT-G-------A---------CC----------A----CG------A---A--------------A--T----------------- 3856
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --G-----------------------------A--A--G--------C--CA-AC---------------------------GGGTGG-------A---------------------A-C---G-A--C-A---A--------------AAAT---C-A----------- 4653
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------------C-----------------------------C--C--A------------------------------GT------C--A---------------------A-----G-AA-G-A---A--A-----------A--TG-T--A--A-------- 4639
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------------G--------A-----------C-----C--------------------------G------G-------A--T------------------A--AA-G------A--------------------AG----------------- 4014
29_BF.BR.01.BREPM16704 C----------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-----------------------------------A----------C----------A----C--A----A---A--------------A--T---C------------- 4049
31_BC.BR.04.04BR142 -----------G-----C--------------A--A-----------C---A-AC-------------------------T---GT---------A-----------T--------AA--AA---A----AA--A--------------A--C---C-A----------- 4120
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------------C--------------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A--------T------------A-----G-A----AA--A--------------AAAT--T-CA--A-------- 4283
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------------C--------------A-----R--------C-----GC----R------------------------GT------C--A-----Y--T------------A-Y--AG-A----AA--A--------------CAATG--C------------- 3949
34_01B.TH.99.OUR2478P ------A----------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--A-----------CAATG--CGA----------- 3850
35_AD.AF.07.169H --------------G--C--------------------G--------C-----GC-----------------------------GT-G----C--A---------------------A-----G-AT---AA--A--------------AA-T---C-A----------- 3848
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------------CT-------------A-----G--------C-----A---------------C--------------GT------C--A--------T-----C------A-C---G-A--G-AA--A--------------A-AT---C-A----------- 3853
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----G-----------C--------------A--------------C-----GC----GC---------------------GGGT------C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------AAATG----A----------- 3838
38_BF1.UY.03.UY03_3389 C----------------C--------------A--A--G-----C--C--CA-AC----G-----------------------------------A---------CC--------T-A----C--A----A---A--------------A--T---C------------- 4071
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------------------G--------A-----------C---A-C-----------------------------------------A---------------------A--A----T----A---------------------G----------------- 4125
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------------------G--------A-----------C---A-------------------G-----------------------A---------CC--------T-A----CG----C-A---A--------------A--T---CG------------ 4131
42_BF.LU.03.luBF_05_03 C----------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC-------------------------------T--------A---------R-T-------Y-A--A--GT-----A---------C-----------G----------------- 4186
43_02G.SA.03.J11223 -----------G--C--C--------------A-----C--------C---A-A------------------------------GT------C--A--------------C------A-----G-A--A-----A--A-----------AA-TG---CA--A-------- 4173
44_BF.CL.00.CH80 C----------------C--------------A--A--------C--C--C--AC----G-----------------------------------A---------CC----------A----CG------A---A--------------A-AT---C------------- 4090
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------------------------------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A--------T------------A-----G-A--G-AA--A--------------A-ATG----A----------- 4634
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 C----------------C--------------A--A--------C--C--CA-A-----G-----------------------------------A----------CT---------A----CG------A---A--------------A--T--TC------------- 4086
47_BF.ES.08.P1942 -----------------------------------------------C-----C-----------------------------------------A---------------------A-CA----A----A---------------------G----------------- 4087
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----------------C--T-----------A----GG--------C----CGC-----------------------------GT------C--A--------T--------------C---G-A----AA--A--------------CAATG--CG------------ 3853
49_cpx.GM.03.N26677 --G--------------C--------------A--A-----------C-A-A-A--------------------------C---GT---------A-----------T---------A-C---G-A----A---A--------------A--T---C-A--A-------- 4070
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------------------------------------C---A-A----------------------------C------C-----A---------CC----------A--A--G-A-C--A------------------A--G----------------- 3855
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----------------C--------------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--C-A----------- 3962
53_01B.MY.11.11FIR164 -----------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----A---A--------------CAATG--C------------- 3988
54_01B.MY.09.09MYSB023 --------------------------G--------------------C---A-CC-------------------------G------G-------A-----------A--------AA-CAA-G-A----A---------C-----------GG---------------- 4050
55_01B.CN.10.HNCS102056 G-------------------------G--------------------C---A-C-----------------G--------------------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A-----C--------CAATG--C-A----------- 3958
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------------------------------A--A-----------C---A-AC-------------------------C---GT-G-------A---T----T--T---------A-----G-A----A---A--------------A--T----CA----------- 3832
61_BC.CN.10.JL100010 --G--------G--G--C--------------A--A--G--------C-----AC-------------G-----------C---GT---------A-----------T---------A-----G-A----A---------------------GG----A----------- 4069
O.BE.87.ANT70 --------------G--A--------------A--A-----T--C--C--C--G------C-G--T-C---------T--T---GT---------A-----C--GCCT-----T--AA--A-A--TA-G-A---T--A-----------CAAC--AC-A--T--G----- 4702
O.CM.91.MVP5180 -----------G--G--A--------------A--------T--C-----C--G-------------C---------T--C---GT---------A--------ACCT-----T--AA----AG-CA-G-AA--T--A---------A-A--C--AC-A--T--G----- 4677
O.CM.98.98CMA104 --------------A--A--------------A--A-----T--C-----C--G------C------C---------T--T---GT---------A--------GCCT--------AA----A--CA-G-A---T--A-----------CAAC--AW-A--T--G----- 4134
O.FR.92.VAU --------------C--A--------G-----A--------T--C--C--C--G-------------C---------TA-T----T-C-------A--------GCCT--C--T--AA----AG-CA-G-AA--T--A-----------AAAC--AC-A--T--G----- 4214
O.GA.11.11Gab6352 --------------G--A--------------A--A-----T--T--C--C--G-----------CTC---------T--T---GT---------A--------GCCT-----T--AA--A-A--CA-G-A---T--A---------A-TAAC--A--A--T--G----- 3859
O.SN.99.99SE_MP1299 --------------A--A--------------A--------T--C--C--C--G-----------T-C---------T--T--GGT---------A--------GCCT-----T--AA----AG-CA-G-A---T--A-----------CAAC--A--A--T--G----- 4701
O.US.10.LTNP --------------G--A--------G--------A-----T--C--C--C--GC-----C----T-C---------T--T----T---------A-----C--ACCT-----T--AA----A--TA-G-A---T--A-----------CAAC--AC-A--T-------- 4623
N.CM.02.DJO0131 T-------------------T-----------A------------------A-------------T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AAAT----CA--------C-- 4154
N.CM.04.04CM_1015_04 T-------------------T-----------A--K---------------A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AA-T-----A----------- 4153
N.CM.06.U14842 T-------------------T-----------A--A---------------A-------G-----T-C----------------GTT-----C-----T-----ATC---------TA----C--T--A-AA--A--------------A--T-----A--------C-- 4155
N.CM.95.YBF30 T-------------------T-----G-----A------------------A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ATC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AAAT-----A----------- 4242
N.CM.97.YBF106 T-------------------T-----------A------------------A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC------T-TTA----C--T--A-AA--A--------------A--T-----A--------C-- 4240
N.FR.11.N1_FR_2011 T-------------------T-----------A------------------A-G-----G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC---C-----TA----C--T--A-AA--A--------------AAAC--T--A--------C-- 4049
P.CM.06.U14788 --G-----------A-------T---------A--A---G-T-----C---G-GC-C-----G---TC---------T------GT------C--A--------GCCT--C--T--TA-C---G-A--A-AA--A------------CTTAAT--A-CT--T--G----- 4119
P.FR.09.RBF168 C-G-----------G-----------------A--R-----T-----Y---G-GC-C-----G----C---------T------GTG-----C--A--------GCCT--C--Y--TA-Y---G-A--A-AR--A------------CTTAAT--A-CT--T--G----- 4683
CPZ.CD.06.BF1167 --------------GT-AT--AGT--------CA----------T-TC--CA--------C------------------------AG--------A--T-----AGC------T--TA-----G-A--A-A---A--A--C--------AAAC---C-A----------- 4750
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --------------C--C--T--T--------A------------------G-CC-T--G-----------------------G--T-----C--A--------GCCT--------TA--AA-G-A--A-A---A--A-----------A--T--T-GA----------- 4190
CPZ.GA.88.GAB1 -----------------C-----T--G-----A--A--------T-----C--G--------------T-----------------T--T--C--A--T-----GCCA-----T--AA-----G-A--C-A---T--------------A-AC----------------- 4709
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --------T--G--C--A----AG--------AA-A--------T--C--CA--C-T-----G-----G--------T-------G---------A--------ACCA-----T--TA-CA-AG-A--A-A---A--A-----------ACA----C-A--T-------- 4289
CPZ.US.85.US_Marilyn C----------G--C-----T-----------A--A--G-----C------A-C-----------------------T------GTG--T--------T-----ATCT--C--T--AA--AG---A-----A--A--T--C--------A--C--AC-A--A--G----- 4708
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B.FR.83.HXB2 AATTCCCTACAATCCCCAAAGTCAAGGAGTAGTAGAATCTATGAATAAAGAATTAAAGAAAATTATAGGACAGGTAAGAGATCAGGCTGAACATCTTAAGACAGCAGTACAAATGGCAGTATTCATCCACAATTTTAAAAGAAAA...GGGGGGATTGGGGGGTACAGTG 4815
Pol __I__P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__S__M__N__K__E__L__K__K__I__I__G__Q__V__R__D__Q__A__E__H__L__K__T__A__V__Q__M__A__V__F__I__H__N__F__K__R__K__.__G__G__I__G__G__Y__S__
A1.AU.03.PS1044_Day0 G--------------------------------G--------------G--------------C--------A--------A--A--------C-----A--------------------------T------------------...---------------------- 4023
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 G-----------------------------G--------------------------------C--------A--------G--A-----------------------------------------T------------------...---------------------- 4020
A1.ES.06.X2110 G-----------------------------G--G--------------G--------------C--------A--------G--A-------------GA---------------------------------------------...---------------------- 4053
A1.IT.02.60000 GR----------------------------G--G-R------------G-R------------C----TG--A--K-----G--A--------C--------------C-----------------T------------------...---------------------- 4820
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---------------------------------G-----C--------G--------------C--------A--------G--A--------C-----A---------------------C----T------------------...---------------------- 4183
A1.RU.11.11RU6950 G--------------------------------G--G-----------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4339
A1.RW.11.DEMA111RW002 G--C-----T--------------------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------C------------------------...---------------------- 4166
A1.SE.95.SE8538 ---------------------------------G--------------G--------------C-----------------G--A--------C-----A--------------------------T------------------...---------------------- 4014
A1.TZ.01.A341 G--------------A-----------------G-----------C-----------------C-----------------G--A--------C-----A--------------------------T------------------...A--------------------- 4017
A1.UA.01.01UADN139 G--------------------------------G--G--C--------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4014
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---C-----------------------------G-----C--------G--------------C-----G-----------G-----------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4164
A1.ZA.04.04ZASK162B1 G--------------------------------G--------------G--------------C-----G-----------C--A-----G--C-----------G---------------------------------------...--------------A------- 4256
A2.CD.97.97CDKTB48 G--------------------------------G-----------------------------C-----G--------------A-----------------------G-----------G------------------------...--------------A------- 4155
A2.CM.01.01CM_1445MV G--------------------------------G-----------------------------C-----G--A-----------A------------------------------------------------------------...-------------AC------- 4014
A2.CY.94.94CY017_41 G--------------------------------G-----------------------------C-----G--------------A--------C--------------------------------T------------------...--------------A------- 4172
B.AR.04.04AR143170 C------------------------------A-------------------------------------G---------------------------------------------------C-----------------------...---------------------- 4016
B.AU.04.PS1038_Day174 C--------------------C-----------------------------------A--G-----------A------------------------------------------------------------------------...---------------------- 4026
B.BR.06.06BR1119 C-----------------------------------------------------------------------------G-----------------G------A-----------------------------------------...---------------------- 4232
B.CA.07.502_1191_03 G--------------------------------------------------------------C--------------------------------------------G-----------------T------------------...--------------A------- 4242
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 T-----------------------------------------------------------------------A-----------------G---T-G------------------------------------------------...---------------------- 4284
B.CN.10.DEMB10CN002 C-----------------------------------------------T--------------------------------------------G-----A---------------------------------------------...--------------A------- 4187
B.CO.01.PCM001 C-----------------------------------------------T--------------------G--------------------------------------------------G-----T------------------...------------A--------- 4020
B.CU.99.Cu19 C------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------- 4362
B.CY.09.CY266 C--------------------------------G-----G---------C-G------C----A--------A--------G--------G------------------------------------------------------...---------------------- 4032
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 C--------------------------------------C--------T-------------------------------------------------------------------------------------------AG---...--------------A------- 4053
B.DK.07.PMVL_011 T--------------------C-----------G-----C--------------------------------------------------------------------G-----------------T-----------G------...---------------------- 4180
B.DO.05.05DO_160884 -----------------------------------------------G------------------------A--------------------C---------------------------------------------------...--------------A------- 4026
B.ES.10.DEMB10ES002 C-----------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------- 4177
B.FR.11.DEMB11FR001 C-----------------------------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-...---------------------- 4061
B.GE.03.03GEMZ004 C--------------------------------G---A-------------------------C---------------------------------------------------------------------------------...--------------A------- 4011
B.HT.05.05HT_129389 ------------------------------------------------------------G-------A------------G--------------------------G------------------------------------...---------------------- 4016
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------------------------------C--------------------------------A-----------------------------------------------------T------------------...---------------------- 4023
B.JP.12.DEMB12JP001 C-----------------------------------------------T---C----------------G--------G------------------------------------------------------------------...---------------------- 4202
B.KR.12.12KYY10_10742 C------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------- 4669
B.NL.00.671_00T36 C--------------------------------------------------------------------------------G--------------C--------------------------T---------------------...-------------A---T---- 4380
B.PE.07.502_2649_wg8 C--------------------------------------C--------T-----------------------A-----------------------------------G------------------------------------...-----------------T---- 4236
B.PY.03.03PY_PSP0115 T--C-----------T-----------------------------------------------C---------A-------------------------A---------------------------------------------...---------------------- 4023
B.RU.11.11RU21n C------------------------------------------------C--------C-------------------------A--------------A---------------------------------------------...---------------------- 4386
B.TH.07.AA040a_WG11 C-----------------------------------------A-----------------------------------------A--------------------C--------------G-----T-------------A----...---------------------- 4167
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------------------------------------------C-------AG-------------------G--G-----R---------------------------------------------------------...---------------------- 4035
B.TW.94.TWCYS_LM49 C------------------------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------G..--------------A------- 4816
B.UA.01.01UAKV167 T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T---------------------...---------------------- 4041
B.US.11.ES39_42 C-----------------------------G-----------------------------------------A--------------------------------------------------T---------------------...---------------------- 4773
B.UY.02.02UY_TSU1290 C------------------------------A----------------------------------------A--------G---------------------------------------------------------------...-----------------T---- 4017
B.YE.02.02YE507 C------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------- 4032
C.AR.01.ARG4006 ---C--------------------G--------------C-----C-----------------C-----G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 3999
C.BR.07.DEMC07BR003 ------------------------G--------------------------------------C--------------------A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4147
C.BW.00.00BW07621 ------------------------G--------------C-----C-----------------C--------------------A-----G--C--------G-----------------------T----------------G-...---------------------- 4168
C.CN.09.09YNLX133sg ------------------------G--------------C-----------G---------------A----------------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 3999
C.CY.09.CY260 ------------------------G-----G--------C-----------------------------G--------G--G--A-----G--C--------------------------------T------------------...-----------------T---- 4038
C.ES.07.X2118_2 ------------------------G--------------C------------H---M------A--------A-----------A-----G--C---------------------------Y----T------------------...--------------A------- 4231
C.ET.02.02ET_288 G--------------------C-----------------C-----------------------C----T------------C--A-----G--C--------------------------------T----------------G-...-------------AC---T--- 4017
C.GE.03.03GEMZ033 ------------------------G--------------C-----------------------C-----G--A-----------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 3996
C.IL.98.98IS002 ------------------------G--------------C--------G--------------C-----G-----------A--A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 4149
C.IN.09.T125_2139 ------------------------G--------------C--------------------G--------G--------------A-----G-----------------------------------T------------------...---------------------- 4791
C.KE.00.KER2010 ------------------------G--------------C--------G--------------C--------------------A--A--G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 3996
C.MM.99.mIDU101_3 ------------------------G--------------C-------------------G---C-----G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 4166
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------------------------G--------G-----C-----------------------C-----G--A-----------A-----G--C--------------------------G-----T------------------...-------------------C-- 4795
C.SN.90.90SE_364 ------------------------G--------------C-----------------------C-----G-----------A--A-----G--C--------------G-----------------T----------------G-...-----------A---------- 3984
C.SO.89.89SM_145 ------------------------G-----------G--C-----------------------C--------------------A-----G--C--------------------------------T----------------G-...---------------------- 4036
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------A-----------------G--------G-----C------------C-------G--C-----G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------...-------------AT--T-C-- 4789
C.US.11.17TB4_4G8 ------------------------G--------------C-----------------------C-----G-----------A--A-----G--C--------------------------------A----------------G-...---------------------- 4166
C.UY.01.TRA3011 ------------------------G--------------A-----------------------C--------------------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 3987
C.YE.02.02YE511 ------------------------G--------------C--------------------G--C-----------------A--A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 3990
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ------------------------G--------------C--------------G--------------G-----------A--A-----G--C--------------------------------T------------------...--------------------C- 4778
C.ZM.11.DEMC11ZM006 G--------------------------------------C-----------------------------G--------------A-----G--C---------------------------------------------------...---------------------- 4164
D.CD.83.ELI ------------------------------------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------G-...A-------------A------- 4361
D.CM.10.DEMD10CM009 ------------------------------------------------------------------------A-----------A-----------------------------------------T------------------...---------------------- 4190
D.CY.06.CY163 ------------------------------------------------------------------------------------A-------------G------------------------T--T-T----------------...---------------------- 4023
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------------T--------------G-----------------------------------------A-----------A--------G--------------G-----------------T------------------...--------------A------- 4165
D.KR.04.04KBH8 ---------------------------------------------------C--------------T--------------G--------G------------------------------------------------------...---------------------- 4774
D.SN.90.SE365 ---------------------------------------------------G--------------------------------A-----------------------------------------T------------------...---------------------- 4832
D.TD.99.MN011 --------------------------------------------------------------------A---------------A-----------------------------------------T------------------...---------------------- 4039
D.TZ.01.A280 -----------------------------------------------G---G--------------------------------A--------C-----------------------------T---------------------...---------------------- 4016
D.UG.11.DEMD11UG003 ------------------------------T--------------------------------------------------G--A-----G------------------------------------------------------...---------------------- 4170
D.YE.02.02YE516 ------T--------------------------------------------------------------G--A-----------A-----------------------------------------T------------------...---------------------- 4026
D.ZA.90.R1 ---------------------------------G--------------------------------------------------A---------------------T--------------------------------------...--------------A------- 4161
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------------------------------------------------------------C--------------------A-----------------------------------------T------------------...---------------------- 3918
F1.AR.02.ARE933 ------------C-----------------------G--------------GC-------G--C--------------------A------------------------------------------------------------...--------------A------- 4109
F1.BE.93.VI850 ---C--------------------------------------A--------G-----A--G--C--------------------A------------------------------------------------------------...---------------------- 4155
F1.BR.07.07BR844 ------------C--------------------------------------GC----------C---------A----------A------------------------------------------------------------...--------------A------- 4596
F1.CY.08.CY222 ----------------------------------A----G--A------A---------------------------A------A------------------------------------------------------------...---------------------- 4008
F1.ES.11.DEMF110ES001 ------------C--------------------------------------GC----A--G--C---------A----------A-----------------------------------G------------------------...--------------A------- 4151
F1.FI.93.FIN9363 ---------T--C--------------------------A-----------GC-------G--C--------------------A------------------------------------------------------------...---------------------- 4144
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------------------------------------C-----------------------C--------A-----------A--------------------------------G--------T------------------...---------------------- 4017
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------------------------------------------------------C--------------------A-----------------------------------------T------------------...-------------AT--T---- 4839
F1.RU.08.D88_845 ------------------------------G--------------------------------C----------------------------------G----------------------------------------------...---------------------- 4274
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------------------------------------------------------------C-----G--------------A-----G-----------------G-----------------T------------------...---------------------- 4162
F2.CM.97.CM53657 ---------------T--------------------------------------------------------------------A-----------------------------------------T------------------...---------------------- 4005
G.BE.96.DRCBL ---------------------C-----------G--------------G--------------C-----------C--G-----A--------------------------G--------------T------------------...---------------------- 4772
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------------------C-----------G------------------C-------------T--G-----C--G--G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4196
G.CN.08.GX_2084_08 ---------------------C-----------------C--------------------------T-AG-----C--------A--------C--C--------------G--------------T------------------...---------------------- 4055
G.CU.99.Cu74 ---C-----------------C-----------G-----------------------------C--T--G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4419
G.ES.09.X2634_2 ---------------------C-----------G--G--------------------------C--CATG--------G-----A--------C----G------------G--------------T------------------...---------------------- 4298
G.GH.03.03GH175G ---------------------C-----------G--------------G--------------C--T--G-----T--G-----A--------------------------G--------------T------------------...---------------------- 4855
G.KE.09.DEMG09KE001 ---------------------C-----------G--G--------------------------C--T--G-----T--G-----A--------C----G---------------------------T------------------...---------------------- 4190
G.NG.09.09NG_SC62 ---------------------C-----------G--------------GA----------------T--G-----T--------AA-------C-----------------G--------------T------------------...--------A------------- 4007
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B.FR.83.HXB2 AATTCCCTACAATCCCCAAAGTCAAGGAGTAGTAGAATCTATGAATAAAGAATTAAAGAAAATTATAGGACAGGTAAGAGATCAGGCTGAACATCTTAAGACAGCAGTACAAATGGCAGTATTCATCCACAATTTTAAAAGAAAA...GGGGGGATTGGGGGGTACAGTG 4815
Pol __I__P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__S__M__N__K__E__L__K__K__I__I__G__Q__V__R__D__Q__A__E__H__L__K__T__A__V__Q__M__A__V__F__I__H__N__F__K__R__K__.__G__G__I__G__G__Y__S__
G.PT.x.PT3306 ---------------------------R-----G--G--------------------------C--T--G-----C--G----RA--K-----------------------G--------------T------------------...---------------------- 4755
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------------C--------------------------G--------------C--C--G-----C--G-----A--------------------------G--------------T------------------...---------------------- 4212
H.BE.93.VI991 ---------------------C--G---------------------------C-------G--C-----G-----------C--A--------C----G---------------------------T------------------...---------------------- 4204
H.BE.93.VI997 ------------------------------------------------G--------A--G--C-----G-----------C--A--------C----G---------------------------T------------------...---------------------- 4139
H.CF.90.056 G-----------------------G-----------------------------------G--C-----G-----------C--A--A-----C--------------------------------T------------------...---------------------- 4162
H.GB.00.00GBAC4001 ------------------------G-----------------------------------G--C-----G-----------C--A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4333
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------------------------------------------------------------C--------A--------A--A--------C--------------------------------T------------------...--------------A------- 4009
J.CM.04.04CMU11421 R--------------------------------R-----------------------------C--------R--W--R--R--A-----R--C----G------------R--------------W------------------...-------------AC--Y-C-- 4321
J.SE.93.SE9280_7887 ---------------------------------------------------------------C-----------------A--A--------C--------------------------------A------------------...--------------A------- 4129
J.SE.94.SE9173_7022 ---------------------------------------------------------------C-----------------A--A--------C-----------------G--------------A------------------...--------------A------- 4130
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------------C-----------------------------------------C--------------G--G--------------------------------------------T------------------...---------------------- 4012
K.CM.96.96CM_MP535 G--------------------C-----------------------------------------C--------------G-----------------C--A---------------------------------------------...---------------------- 4011
01_AE.AF.07.569M G--C--------------------------------------------G--G-----------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4021
01_AE.CN.10.CYM059 G--C--------------------------------------------G--------------C-----G-----------A--A--------C--------------------------------T------------------...-------------A-------- 4275
01_AE.HK.04.HK001 G--C--------------------------------------------G--C-----------C-----G-----------A--A-----------------------------------------T------------------...---------------------- 4177
01_AE.JP.x.DR0492 G--C-----------A--------------------------------G--------------C-----G--A--------G--A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 4827
01_AE.TH.04.BKM G--C-----------------------------------------------------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------A--------------G---...-------------A-------- 4767
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 G--C-----------T-----C--------------------------G-----------G--C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4236
01_AE.TH.90.CM240 G--C--------------------------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C-----A--------------------------T------------------...---------------------- 4389
01_AE.VN.98.98VNND15 G--C-----------------------------------------------------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...-------------A-------- 4070
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------------------C-----------G--------------------G--------------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4182
02_AG.ES.06.P1261 ---------------------C-----------G-----A-----------------------C-----G-----C--G-----A--------C--------------------------------T-------------AG---...---------------------- 4252
02_AG.FR.91.DJ263 ---------------------C-----------G---G-------------------------C-----G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4163
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------------------C-----------G-----------------------------------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4839
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---------------------C-----------G-----C-----------------------------G-----T--------A--------------------------G---------------------------------...-----------------T---- 4480
02_AG.LR.x.POC44951 ---------------------C-----------G-----------------------A-----------G-----C--G-----A--------C--------------------------------T------------------...------------A--------- 4810
02_AG.NG.x.IBNG ---------------------C-----------G-----------------------------------------C--------A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4340
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 G-A-T----------------------------G-----------------------------------G-----C--G-----A--A-----C-----------------G--------------T----------------G-...---------------------- 4012
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------------------------------G---------------C--------C----------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4012
03_AB.RU.97.KAL153_2 C------------------------------------------------C--------C---C---------------------A------------------------------------------------------------...---------------------- 4041
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------------------C-----------G-----------------------------C-----G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4181
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------------------------G--------------G-----------C--------------------A------------------------------A-----------------------------...------------------G--- 4197
06_cpx.AU.96.BFP90 ------T--------------------------G-----------------------------C-----G-----------A--A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4843
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------------G--------------C-----------------------------G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 4147
08_BC.CN.06.nx2 ------------------------G--------------C--------G-----------------T--G--------------A-----G--C--------------------------------T------A-----------...-------------------C-- 4749
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------------------C-----------G-----------------------------C-----G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...A--------------------- 4017
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------------------G--------------C------------C----------C--------------------A--------G--------------------------------T------------------...---------------------- 4194
11_cpx.CM.95.95CM_1816 G--C--------------------------G--------A--------G--------A--G--C-----------------G--A-----------------------------------------T------------------...---------------------- 4179
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------C-----------G--------------------------GC----A--G--C---A-C--------------A-----------------------G------------------------------------...--------------A------- 4820
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------T-----------------------G-----------------------------C-----G-----C--G--G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4220
14_BG.ES.05.X1870 ---------------------C-----------G--G--------------------------C--C--G-----T--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4282
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 GGA---------------------------------------T-----G--------------C-----G--AA-------G--A--------C----------------C---------------T------------------...---------------------- 4214
16_A2D.KR.97.97KR004 G--------------------------------G--------------------------G--C-----G---A----------A--------C----------------------------------------C---G------...--------------A------- 4178
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------C--------------------------------------G--------G--C---A-G---A----------A-----------------------------------------T------------------...--------------A------- 4029
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------------C-----------------------------------------C---------A-------C--A-----------G-----------C-----------------T------------------...---------------------- 4120
19_cpx.CU.99.CU7 G-----------------G--------------G-----------------------------C--------A--T--G-----A-----------------------------------------T------------------...---------------------- 4041
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------------C-----------G-----------------------------C--T--G-----G--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4281
21_A2D.KE.99.KER2003 G-----T--------------------------G-----------------------------C-----G--------------A--------C--------------------------------T-----C------------...-------------AC------- 4020
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------T--------------------------G--------------G-----------G--C-----G--AA----G--A--A-----------------------------------------T------------------...---------------------- 4023
23_BG.CU.03.CB118 ---------------------C-----------G--------------G--------------C--C--G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4258
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------------------C-----------G-----------------G-----------A--C-----A--C--G-----A--------C-----------------G---------------------------------...---------------------- 4266
25_cpx.CM.02.1918LE ---------------------C-----------------------------------------C---ACG-----T-----G--A--------C--G--------------G--------------T------------------...---------------------- 4023
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------------------------G-----------------------------C-----G--A--------A--A--------C-----A--------------------------T------------------...---------------------- 4820
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------------------------G-----------------------------------C-----G-----T--------A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4806
28_BF.BR.99.BREPM12609 C------------------------------A-------C--------G-----------------------------------A-----------------------------------------------------G------...--------------A------- 4181
29_BF.BR.01.BREPM16704 -G----------C--------------------------------------GC-------G--C--------------------A--------------------------------------T---------------------...--------------A------- 4216
31_BC.BR.04.04BR142 ------------------------G--------------A-----------------------C--------------------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 4287
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------------------------------G--------------G--------------------G--------------A--------C--------G-----------------------T------------------...---------------------- 4450
33_01B.ID.07.JKT189_C G--C-----------T-----C------A-------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------Y-----------R------...---------------------- 4116
34_01B.TH.99.OUR2478P G--C--------------------------------------------G--------------C-----G--------------A------------------------------------------------------------...---------------------- 4017
35_AD.AF.07.169H ---------------------------------G--G--C-----------------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4015
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------------C-----------G-----------------------------------G-----C--------A--------C-----------------G-----G--------T------------------...---------------------- 4020
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------T--C--------------------G-----------------------------C-----------C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4005
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------C--------------------------------------G--------G--C---AAC--------------A---------------------------------------T-T------------------...--------------A------- 4238
39_BF.BR.04.04BRRJ179 C-----------------------------------------------------G-------------------------------------------------------TG------------G--------------------...--------------A------- 4292
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------C--------------------------------------GC-------------------AA-----------------------------------------------------------------------...--------------A------- 4298
42_BF.LU.03.luBF_05_03 C-------------------------------------------------------------------A---A--------------------C--C------------------------------------------------...---------------------- 4353
43_02G.SA.03.J11223 ---------------------C-----------G-----------------R-----------C--------A--T--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------------- 4340
44_BF.CL.00.CH80 ---C--------C--------------------------------------GC----A--G------A----------G-----A------------------------------------------------------------...---------------------- 4257
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------------------------------G--------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T----------------G-...---------------------- 4801
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------C-----------------G-----G--------------GC-------G--C---AA---------------A-----------------------------------------T------------------...--------------A------- 4253
47_BF.ES.08.P1942 C-----------------------------------------A-----G------------------------A----------------------------------G----------------------------------G-...---------------------- 4254
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------------------C--------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...-----------A---------- 4020
49_cpx.GM.03.N26677 ------------------------G--------------C----------------------------AG--------------A--------C--------T--------G--------------T------------------...---------------------- 4237
51_01B.SG.11.11SG_HM021 C-----------------------------G-----------------------------------------AA----------------------C------------------------------------------------...-------------------C-- 4022
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 G--C--------------------------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T-----------G------...---------------------- 4129
53_01B.MY.11.11FIR164 G--C--------------G-----------------------------G--------A--G--C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4155
54_01B.MY.09.09MYSB023 C--------------T----------------------------------------------------A------------C--A-----------------------------------------T------------------...--------------A------- 4217
55_01B.CN.10.HNCS102056 G--C--------------------G-----------------------G--------------C-----------------G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------------- 4125
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---C-----T--------------G------------AGC-----------G-----------------G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 3999
61_BC.CN.10.JL100010 ------------------------G-----G--------C-------------------C---------G--------G-----A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------------- 4236
O.BE.87.ANT70 ---A--A--T-----A---------------------G-C--------G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T------------------...-------------------C-- 4869
O.CM.91.MVP5180 G--A--A--T-----A---------------------G-C-----------------ATCT------CAG-----G--G--C--A--A--G---T-A--A--------------------C--TG-T------------------...-------------------C-- 4844
O.CM.98.98CMA104 ---A--A--T-----A---------------------G-C--------G---------TC---C----A---A--G--G--C--A--A--G--CT-A-GA--------------------------T------------------...-------------------C-- 4301
O.FR.92.VAU ---A--A--------A--------G-----------G--C-----C--G-----GG-ATC---C--GCAG-----G--G--C--A--A-----CT-A--------------------------TG-T------------------...-------------------C-- 4381
O.GA.11.11Gab6352 ---A--A--T-----A--------G-----------GG-C--------G--------ATC-------CA------G--G--C--A--A-----CT-A--------------------------TG-T------------------...-------------------C-- 4026
O.SN.99.99SE_MP1299 ---A--A--T-----A--------------------GG-C-----C--G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A--A-----------------------TG-G-------A----------...-------------------C-- 4868
O.US.10.LTNP G--A--A--T-----A---------------------G-C--------G---C----ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T------------------...-------------------C-- 4790
N.CM.02.DJO0131 G--A-----------T--------G--------------C--------------------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G--G-----T------------------...-------------A-----C-- 4321
N.CM.04.04CM_1015_04 G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------G--A-----------------G--C-----T------------------...-------------------C-- 4320
N.CM.06.U14842 G--A-----------T--------G----C------G--C--------G-----------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G--T-----T------------------...-------------------C-- 4322
N.CM.95.YBF30 G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------A-----------G--------G--T-----T------------------...-------------------C-- 4409
N.CM.97.YBF106 G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--G-----A--A--------A--A--------G--------G--T-----T------------------...-----------------M-CG- 4407
N.FR.11.N1_FR_2011 ---A-----------T--------G----C------G--C--------G-----------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G--T-----T------------------...-------------------C-- 4216
P.CM.06.U14788 G--A--------------------G--------G-----A---------------------------CAT------C-------A-----G--CT-A-----------T--------------TG--------------------...-------------------C-- 4286
P.FR.09.RBF168 G--A--------------G-----G--------G-----A-----------------------C---CTT--A---C-------A--------CT-A-----------T--------------TG-T------------------...-------------------C-- 4850
CPZ.CD.06.BF1167 ---------------A--------------G--------C---------C-------A-TT---G---AC--AA-T-----A--A--A------T-A-G----------GCT--------G-A---T------------------...-------------------CAC 4917
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------A-----C--A-----------------G-----------------------A--G--C----AG--A--C------------------T-A--A--------------------C-----T------------------...---------------------- 4357
CPZ.GA.88.GAB1 ---A-----T-----A--G-----------G--------CT-A--------GC----------A-----------T--G-----A--A------T-A--A--------------------G-----T------------------...-------------------C-- 4876
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 C--A--T--T-----------------------G--------------GC--------C----A----AG--AA-T-----C--A--A--G--GT-A--A---------GT---------C-A---T------------------...-------------A---T-C-- 4456
CPZ.US.85.US_Marilyn ------A--------A--------------G--------C-----------------------C--------AA-C--G-----A--A--G---T-A--------T-----G--------------T------------------...-----------------T-C-- 4875
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B.FR.83.HXB2 CAGGGGAAAGAATAGTAGACATAATAGCAACAGAC................................................ATACAAACTAAAGAATTACAAAAACAAATTACAAAAATTCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAAA 4937
Pol A__G__E__R__I__V__D__I__I__A__T__D__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__I__Q__T__K__E__L__Q__K__Q__I__T__K__I__Q__N__F__R__V__Y__Y__R__D__S__R__N__P__L__W__K_
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------------A--------------------................................................--------------------------T---------------------------------------------G-Y---A-------- 4145
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4142
A1.ES.06.X2110 --------------A--------------------................................................---------------C-------------------------------C------------------------G-----A-------- 4175
A1.IT.02.60000 --------------A--------------------................................................----------G----C----------------------------------------------A---------G-C---A-------- 4942
A1.KE.11.DEMA111KE002 --------------A--------------------................................................---------------C--------A-T---------------------------------------------G-------------- 4305
A1.RU.11.11RU6950 --------------A--------------------................................................-------------------------------T------------------------------A---------G-----A-------- 4461
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------------A--------------------................................................---------------C--------------------------------------------------------G-----A-------- 4288
A1.SE.95.SE8538 ----------G---A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-----A-------- 4136
A1.TZ.01.A341 ----A---------A--------------------................................................--------------------------------------------------------------A---------G-------------- 4139
A1.UA.01.01UADN139 --------------A--------------------................................................--------------------------------------------------------------A---------G-----A-------- 4136
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------------A--------------------................................................-----------------------------------T--------A---------------------------G-----A-------- 4286
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------------A--------------------................................................-----------------------------------------------C------------------------G-CT--G-------- 4378
A2.CD.97.97CDKTB48 --------------A-------------------T................................................-----------------------------C-T----------------------------------------G-----A-------- 4277
A2.CM.01.01CM_1445MV --------------A-------------------T................................................----------------------G-------------------------------------------------G-G---A-------- 4136
A2.CY.94.94CY017_41 --------------A-------------------T................................................---------------C------G-------------------------------------------------G-----A-------- 4294
B.AR.04.04AR143170 -----------------------------------................................................----------G----C--------------------------------------------------------G-------------- 4138
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------A--------------------................................................--------C---------------------------G-------------------------R----A----G-------------- 4148
B.BR.06.06BR1119 -----------------------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-------------- 4354
B.CA.07.502_1191_03 ----A---------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-------------- 4364
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------------A----T---------------................................................----------C--------------------------A----------------------------------G-------------- 4406
B.CN.10.DEMB10CN002 --------------A-----------T--------................................................T------------C----------------------------------------------------------G-------------- 4309
B.CO.01.PCM001 -----------------------------------................................................--------------------------G---------------------------------------------G-------------- 4142
B.CU.99.Cu19 --------------------------T--------................................................---------------C--------------------------------------------------------G-C------------ 4484
B.CY.09.CY266 --------------A--------------T-----................................................--------------------G---------T------------------------------------A----G-------------- 4154
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --------------A--------------------................................................----------G-------------------------------------------------------------G-------------- 4175
B.DK.07.PMVL_011 --------------A--------------------................................................--------------------------C--C-----------------------C------------------G-----G-------- 4302
B.DO.05.05DO_160884 -----------------------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-------------- 4148
B.ES.10.DEMB10ES002 --------------A--------------------................................................-----------------------------------G------------------------------------G-------------- 4299
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------A--------------------................................................---------------C--------------------------------------------------------G-------------- 4183
B.GE.03.03GEMZ004 -----------------------------------................................................--------------------------C---------------------------------------------G-------------- 4133
B.HT.05.05HT_129389 -----------------------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-------------- 4138
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------------------A--------................................................----------G-------------------------------------------------------------G-------------- 4145
B.JP.12.DEMB12JP001 ----A-----G-----------G------------................................................--------------------------------------------------------------A---------G-------------- 4324
B.KR.12.12KYY10_10742 ----------------G------------------................................................--------C--G---C--------A-T---------------------------------------------G-------------- 4791
B.NL.00.671_00T36 --------------A--------------------................................................-----------------------G------------------------------------------------G-------------- 4502
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------------------------------CTACAATAGTGCAGGGGAAAGAATAGTAGACATAATAGCAACAGAC..C------------------------------------------------------------------A--A-G-------------- 4404
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------------TG--------------................................................C--------------C--------------------------------------------------------G-------------- 4145
B.RU.11.11RU21n -----------------------------------................................................---------C-------------G--------------------------------------A----A----G-----A-------- 4508
B.TH.07.AA040a_WG11 -----------------------------------................................................--------C-G------G------------------------------------------------------G-------------- 4289
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------A--------------------................................................----------G----------------------------AC------------C--------A---------G-------------- 4157
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----------------------------------................................................---------------C----------------------------------------------A----A----G-------------- 4938
B.UA.01.01UAKV167 ----------------------G-----------T................................................-----G---------C--------------------------------------------------------G-------------- 4163
B.US.11.ES39_42 ----A-----G---A-------------------T................................................--------C----------------------------------------------------------A----G----C--------- 4895
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-------------- 4139
B.YE.02.02YE507 -----------------------------------................................................---------------C----------T---------------------------------------------G-------------- 4154
C.AR.01.ARG4006 --------------A--------------------................................................---------------C---------------T------------------------------A---------G----TA-------- 4121
C.BR.07.DEMC07BR003 -----------------------------------................................................---------------C-------C-------T------------------------------A---------G----TA-------- 4269
C.BW.00.00BW07621 --------------A--------------------................................................----------G--------------G-----T-C----------------------------A---------G-C--TA-------- 4290
C.CN.09.09YNLX133sg --------------A--------------------................................................------------------------------------G-------------------------A---------G-C--CA-------- 4121
C.CY.09.CY260 --------------A----T---------------................................................----------G--------------------T------------------------------A---------G-C--TA-------- 4160
C.ES.07.X2118_2 --------------A--------------------................................................-------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA-------- 4353
C.ET.02.02ET_288 --------------A----T---------------................................................-----G---------C-------C------TT------------------------------A---------G-C--TA-------- 4139
C.GE.03.03GEMZ033 --------------A--------------------................................................-------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA-------- 4118
C.IL.98.98IS002 --------------A----T------------A-T................................................----------C---------------------------------------------------A---------G-C--TA-------- 4271
C.IN.09.T125_2139 --------------A--------------------................................................--------------G-----G---------------G-------------------------A---------G----CA-------- 4913
C.KE.00.KER2010 --------------A--------------------................................................----------G------------G-------T-C----------------------------A---------G-C--TA-------- 4118
C.MM.99.mIDU101_3 --------------A--------------------................................................-------------------------------T------------------------------A---------G-C--CA-------- 4288
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------------A--------------------................................................-----------GC------------------T------------------------------A---------G-----A-------- 4917
C.SN.90.90SE_364 --------------A--------------------................................................-------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA-------- 4106
C.SO.89.89SM_145 --------------A--------------------................................................-------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA-------- 4158
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------------A--------------------................................................-------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA-------- 4911
C.US.11.17TB4_4G8 --------------A----T---------T-----................................................-----G--A------C-------C------TT------------------------------A---------G-C--TA-------- 4288
C.UY.01.TRA3011 --------------A--------------------................................................---------.-----C---------------T------------------------------A---------G----TA-------- 4108
C.YE.02.02YE511 --------------A-------------------T................................................-------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA-------- 4112
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -------G------A--------------------................................................--------------------------------------C-------------------T---A---------G-C--TA-------- 4900
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------------A-------------------T................................................---------------C---------------T----------------------------------------G----TA-------- 4286
D.CD.83.ELI --------------A--------------------................................................-------------------------------T------------------------------A---------G-----A-------- 4483
D.CM.10.DEMD10CM009 --------------A--------------------................................................-----------------------------C------------------------------------------G-----A-------- 4312
D.CY.06.CY163 --------------A--------------------................................................----------G------------------C------------------------------------------G-C---A-------- 4145
D.KE.11.DEMD11KE003 --------------A--------------------................................................-----------------------------------------------------C------------------G-----A-------- 4287
D.KR.04.04KBH8 --------------A--------------------................................................----------G---------------------------A---------------------------------G-C---A-------- 4896
D.SN.90.SE365 --------------A----T---------------................................................----------G------------------C-T----------------------------------------G-----A-------- 4954
D.TD.99.MN011 --------------A--------------------................................................----------G------------------C------------------------------------------G-----A-------- 4161
D.TZ.01.A280 ----A---------A--------------T-----................................................T---------C------------------C--------------C---------------------------G-C---A-------- 4138
D.UG.11.DEMD11UG003 --------------A--------------------................................................-----------------------------C------------------------------------------G-----A-------- 4292
D.YE.02.02YE516 --------------A--------------------................................................-----------------------------C------------------------------------------G-----A-------- 4148
D.ZA.90.R1 --------------A--------------------................................................-----------------------------C------------------------------------------G-----A-------- 4283
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------------A-------G------------................................................----------G----C-------------------------------C----------T-------------G----GG-------- 4040
F1.AR.02.ARE933 --------------------------T--------................................................-----G----G--------------------T---------------C------------------------G-C---G-------- 4231
F1.BE.93.VI850 --------------A-----------T--------................................................----------G---------------------G--------------C--------------------------C---G-------- 4277
F1.BR.07.07BR844 --------------A-----------T--------................................................--G--G-------------------------T---------------C------------------------G-C---G-------- 4718
F1.CY.08.CY222 --------------A--------------------................................................---------------C-------------------------------C------------------------G-C---A-------- 4130
F1.ES.11.DEMF110ES001 --------------A--------------------................................................-------------------------------T-------A-------C------------------------G-C---G-------- 4273
F1.FI.93.FIN9363 --------------A--------------------................................................---------------------------G-------------------C------------------------G-C---G-------- 4266
F1.FR.96.96FR_MP411 --------------A-----------T--------................................................----------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G-------- 4139
F1.RO.96.BCI_R07 --------------A-----------T--------................................................-------------------------------T---------------C------------------------G-C---G-------- 4961
F1.RU.08.D88_845 --------------A--------------T-----................................................---------------C-------G-----------------------C------------------------G-C---G-------- 4396
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------------A--------------T----T................................................--------------------------------------------C---------------------------G-C---A-------- 4284
F2.CM.97.CM53657 --------------A--------------------................................................--------------------------------------------C-------------T-------------G-C---A-------- 4127
G.BE.96.DRCBL --------------A--------------T----T................................................---------------C--------------------------------------------------------G-----A-------- 4894
G.CM.10.DEMG10CM008 --------------A--------------T----T................................................---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------- 4318
G.CN.08.GX_2084_08 ----------G---A--------------T----T................................................---------------C--------------T---G-------------------------------------G-C---A-------- 4177
G.CU.99.Cu74 --------------A----T---------T----T................................................---------------C------------------------------------------T-------------G-C---A-------- 4541
G.ES.09.X2634_2 --------------A--------------T----T................................................C----G---------C--------------------------------------------------------G-----A-------- 4420
G.GH.03.03GH175G --------------A--------------T----T................................................---------------C------------------------------------------T-------------G-C---A-------- 4977
G.KE.09.DEMG09KE001 -------------GA--------------T----T................................................---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------- 4312
G.NG.09.09NG_SC62 ----------G---A--------------T----T................................................---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------- 4129

86
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2014



A
lignm

ents
H

IV-1/SIV
cpz

C
om

plete
G

enom
es

HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 CAGGGGAAAGAATAGTAGACATAATAGCAACAGAC................................................ATACAAACTAAAGAATTACAAAAACAAATTACAAAAATTCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAAA 4937
Pol A__G__E__R__I__V__D__I__I__A__T__D__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__I__Q__T__K__E__L__Q__K__Q__I__T__K__I__Q__N__F__R__V__Y__Y__R__D__S__R__N__P__L__W__K_
G.PT.x.PT3306 --------------A--------------T-----................................................---------------C--------------T-----------------------------------------G-C---A-------- 4877
G.SE.93.SE6165_G6165 ----A---------A--------------T----T................................................---------------C--------------------------------------------------------G-C---G-------- 4334
H.BE.93.VI991 --C-----------A--------------------................................................----C----------C--------------T--C----------A---------------------------G-C---A-------- 4326
H.BE.93.VI997 --------------A--------------------................................................------------------------------T----T--------A---------------------------G-C---A-------- 4261
H.CF.90.056 --------------A--------------------................................................------------------------------T----C--------A---------------------------G-C---A-------- 4284
H.GB.00.00GBAC4001 --------------A--------------------................................................---------------C--------------TT------------A---------------------------G-C---A-------- 4455
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------------A--------------T-----................................................-----------------------------C-T----------------------------------------G-C---A-------- 4131
J.CM.04.04CMU11421 --------------A--------------------................................................----------G---------G---------------------------------------------------G-C---A-------- 4443
J.SE.93.SE9280_7887 --------------A--------------------................................................----------G-------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4251
J.SE.94.SE9173_7022 --------------A--------------------................................................-----------------------------C------------------------------------------G-C---A-------- 4252
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----A--G------A----T---------------................................................------------------------------------------------------------------------G-A---A-------- 4134
K.CM.96.96CM_MP535 -------------------T---------------................................................------------------------------TT---C--------A---------------------------G-A---A-------- 4133
01_AE.AF.07.569M --------------A-------G------------................................................--------------------G----------T---C------------------------------------G-C---A-------- 4143
01_AE.CN.10.CYM059 --------------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4397
01_AE.HK.04.HK001 --------------A--------------------................................................-----------------------------------------------------C------------------G-C---A-------- 4299
01_AE.JP.x.DR0492 --------------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4949
01_AE.TH.04.BKM --------------A--------------------................................................--G---------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4889
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --------------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-----A-------- 4358
01_AE.TH.90.CM240 --------------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4511
01_AE.VN.98.98VNND15 --------------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4192
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------------A--------------T----T................................................-------T-------C-------------------------------------------------T------G-C--CA-------- 4304
02_AG.ES.06.P1261 ----A---------A--------------T-----................................................----------G----C----------G----T----------------------------------------G-C--CA-------- 4374
02_AG.FR.91.DJ263 --------------A--------------T----T................................................---------------C----------G--------------------------C------------------G-C--CA-------- 4285
02_AG.GH.03.03GH181AG --------------A--------------T-----................................................---------------C--------------------------------------------------------G-C--CA-------- 4961
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ----------G---A----T---------T----T................................................---------------C----------G----T----------------------------------------G----CA-------- 4602
02_AG.LR.x.POC44951 --------------A--------------T----T................................................-----------G---C-----------------C--------------------------------------G-C--CA-------- 4932
02_AG.NG.x.IBNG --------------A----T---------T----T................................................---------------C----------G----T----------------------------------------G-C--CA-------- 4462
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------------A----T---------T----T................................................---------------C-------------------T--------A---------------------------G-C--CA-------- 4134
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----A---------A-------G------T----T................................................C--------------C---------------T----------------------------------------G-C--CA-------- 4134
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------A--------------------................................................-------------------------------T------------------------------A---------G-----A-------- 4163
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------A--------------T----T................................................---------------C--------------------------------------------------------G-A---A-------G 4303
05_DF.BE.x.VI1310 --------------A-----------A--------................................................-----------------------------C-T----------------------------------------G-C---G-------- 4319
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------A--------------T----T................................................---------------C---------------T----------------------------------------G-C---A-------- 4965
07_BC.CN.98.98CN009 --------------A----T---------------................................................--------------------------G-----------------------------------A---------G-C--CAGC------ 4269
08_BC.CN.06.nx2 ----C----A---------------T---------................................................----------G-----C------TA------T---TT-----G--C----CC--------T-A---------G-CA-CA-------- 4871
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------------A--------------T----T................................................---------------C-------------C------------------------------------------G-C---A-------- 4139
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------A--------------------................................................---------------C---------------T------------------------------A---------GGC--TA-------- 4316
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------------G------------------................................................T--------------C----------------------------A---------------------------G-C------------ 4301
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------A-----------T--------................................................----------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G-------- 4942
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------A--------------------................................................T-------A------C---------------T----------------------------------------G-C---A-------- 4342
14_BG.ES.05.X1870 --------------A--------------T----T................................................--------A------C------------------------------------------T-------------G-C---A-------- 4404
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------------A-----T--------------................................................--T-C--------------C---C---TCC...---------------------------------------G-C---A-------- 4333
16_A2D.KR.97.97KR004 --------------A-------------------T................................................---------------C------G-------------------------------------------------G-----A-------- 4300
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------A-----------T--------................................................----------G--------------------T---------------C-----C------------------G-C---G-------- 4151
18_cpx.CU.99.CU76 -----------------------------T----A................................................-----------------C------------------------------------------------------G-C---A-------- 4242
19_cpx.CU.99.CU7 --------------A--------------T-----................................................---------------C-----------------------TC---C---------------------------G-C--CA-------- 4163
20_BG.CU.99.Cu103 --------------A----T---------T----T................................................---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------- 4403
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------G---A-------------------T................................................----------------------G-----------------------------------T---A---------G-----A-------- 4142
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------------A--------------------................................................--------------------------------G---------------------------------------G-C---A-------- 4145
23_BG.CU.03.CB118 ----A---------A--------------------................................................---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------- 4380
24_BG.ES.08.X2456_2 --------------A----T---------T----T................................................---------------C------------------------------------------T---A---------G-C---A-------- 4388
25_cpx.CM.02.1918LE --------------A--------------T-----................................................---------------C---------------T------------C---------------------------G-----A-------- 4145
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------A--------------------................................................----------G--------------------T----------------------------------------G-----A-------- 4942
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -G------------A--------------T----T................................................----------G---------------------------C-----------------------A---------G-C---G-------- 4928
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------A-----------T--------................................................----------G---------------------------C---------------------------------G-C---G-------- 4303
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------A----T--C------------................................................-------------------------------T----------------------------------------G-C---G-------- 4338
31_BC.BR.04.04BR142 --------------A--------------------................................................---------------C-------G--------------------------------------A---------G----TA-------- 4409
32_06A1.EE.01.EE0369 --------------A--------------T----T................................................---------------C----------------T---------------------------------------G-C---A-------- 4572
33_01B.ID.07.JKT189_C ----R---------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4238
34_01B.TH.99.OUR2478P --------------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4139
35_AD.AF.07.169H --------------A----T---------------................................................--------------GC--------------------------------------------------------G-------------- 4137
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------------A--------------T----T................................................---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------- 4142
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------A----T---------T----T................................................--------C------C--------------------------------------------------------G-C--CA-------- 4127
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------A-----------T--T-----................................................----------G------T-------------T---------------C-------T--C-------------G-C---G-------- 4360
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----A------------------------------................................................---------------C--------------------------------------------------------G-C------------ 4414
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------A-----------T--------................................................----------G-----------------------------------------------T-------------G-----G-------- 4420
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-C---G-------- 4475
43_02G.SA.03.J11223 ----------R---A--------------T----T................................................C--------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------- 4462
44_BF.CL.00.CH80 --------------A--------------------................................................----------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G-------- 4379
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------------A----T---------------................................................-----G------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4923
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------------CA-----------T--------................................................----------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G-------- 4375
47_BF.ES.08.P1942 -----------------------------------................................................C-----------------------------------------------------------------------G-C---G-------- 4376
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------------A-------G------------................................................------------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4142
49_cpx.GM.03.N26677 --------------A----T---------------................................................--------------------------------------------------------------A---------G-C--TA-------- 4359
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------------G-----------................................................---------------C---------------------------------------------------A----G-----A-------- 4144
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4251
53_01B.MY.11.11FIR164 ----A---------A-------G------------................................................------------------------------------------------------------------------G-C---A-------- 4277
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------------------------................................................----------G-------------------------------------------------------------G-------------- 4339
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------------A--------------------................................................------------------------------------------------------------------------G-----A-------- 4247
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------------A--------------T-----................................................-------------------------------T----G-------------------------A---------G-C--CA-------- 4121
61_BC.CN.10.JL100010 --------------A--------------------................................................--------------------------------------------------------------A---------G-C--CA-------- 4358
O.BE.87.ANT70 ----A-----G---A--------T-----T--C-A................................................--------A-C-------------------TT----N----C--A--------C--------A---------G-C--TA-C------ 4991
O.CM.91.MVP5180 -------G---C--A--------C-----T--C-A................................................--------A-C----C--------------TT------CA-C-----------C--------A--T------G-C--TA-------- 4966
O.CM.98.98CMA104 ----A-----GT--A--------T-----T--C-A................................................--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------- 4423
O.FR.92.VAU ----A--G---T--A--------T-----T--C-A................................................--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------- 4503
O.GA.11.11Gab6352 ----------G---A--------C-----T--C--................................................--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------- 4148
O.SN.99.99SE_MP1299 ----A-----G---A--------T-----T--C-A................................................--------A-C-------------------TTT-----------A----A---C--------A---------G----TA-------- 4990
O.US.10.LTNP ----A-----G---A--------T-----T--C-A................................................--------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------- 4912
N.CM.02.DJO0131 --------------A--------------------................................................--------A-C-A---------C-------TT---G--------------------------A---------G----CA-------- 4443
N.CM.04.04CM_1015_04 --------------A--------------------................................................-----G--A-C-A---------C-------TT----G-------------------------A---------G----CA-------- 4442
N.CM.06.U14842 ----------G---A----T---------------................................................-----G--A-------------C-------TT----G---------------------T---A---------G-C--TA-------- 4444
N.CM.95.YBF30 --------------A--------------------................................................-----G--A-C-A-T-------C-------TT----G-------------------------A---------G----CA-------- 4531
N.CM.97.YBF106 --------------A--------------------................................................--------A-C-A---------C-------TT----G------------R------------A---------G----TA-------- 4529
N.FR.11.N1_FR_2011 --------------A----T---------------................................................-----G--A-C-A---------C-------TT----G-------------------------A---------G-C--CA-------- 4338
P.CM.06.U14788 -T--A--C--G--CA----T--TC-G--T---C-R................................................--------A-C-------------------TT-----------------A---C--------A---------G-C--TA-------- 4408
P.FR.09.RBF168 -T--A--C--G--CA----T--T--G--T---C-A................................................--------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------- 4972
CPZ.CD.06.BF1167 ----A--T------T--------T--A--------................................................------------------------------TTT---C----------------C-----T------TCA---G-C---G-G------ 5039
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----A--G------A-------C------------................................................--------A------C--------------TT----------C-A--------C--------A-------A-G-----A-------- 4479
CPZ.GA.88.GAB1 --------------A--------------------................................................--------A-GC------------------TT----G-------A-----------------A---------G-C---A-------- 4998
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----A------C-GC----T---C--A-C---A-T................................................-----G--AC--C--C--------------TT----G----------------------T------GC----G-C--GA-------G 4578
CPZ.US.85.US_Marilyn ----A--------CA-------C------T----A................................................C-------AG-CTT----------------TT----G----------------C------------------G-----A-------- 4997
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Vif start Pol, Gag-Pol, and p31 integrase end
B.FR.83.HXB2 GGACCAGCAAAGCTCCTCTGGAAAGGTGAAGGGGCAGTAGTAATACAAGATAATAGTGACATAAAAGTAGTGCCAAGAAGAAAAGCAAAGATCATTAGGGATTATGGAAAACAGATGGCAGGTGATGATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAGGATT..AGAACATGGAA 5105
Vif _M__E__N__R__W__Q__V__M__I__V__W__Q__V__D__R__M__R__I_##_R__T__W__K
Pol _G__P__A__K__L__L__W__K__G__E__G__A__V__V__I__Q__D__N__S__D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I__I__R__D__Y__G__K__Q__M__A__G__D__D__C__V__A__S__R__Q__D__E__D__##*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----------A--W--------------------------------G--Y----C---------G-----A--------R---------------------------------------------------------G------------------..----------- 4313
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A------------------------------------------------------------------G-------------A----..---------C- 4310
A1.ES.06.X2110 -----------A--A--------------------------------G--C--------------G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..---------C- 4343
A1.IT.02.60000 -----------A--------------------------G--------G--C--------T-----G-----A---------------M---------------------------------------------------------------------..-A--------- 5110
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----------A--A--------------------------------G------G----T-----G--------C--------------A---C---A-C--------------------------------------G------------------..----------- 4473
A1.RU.11.11RU6950 -----------A--A-----------------------G--------G--C----AC--T--------G--A-------------------------------------------------------------------------------------..----------- 4629
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----------A--A--G-----------------------------G--C--------T-----------A-------------T---A------------------------------------------------G------------------..---------C- 4456
A1.SE.95.SE8538 -----------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A-----------------A------------------------------------------------G------------------..----------- 4304
A1.TZ.01.A341 ----------GA--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A---------------------C---A----------------------------------------G--------A---------..----------- 4307
A1.UA.01.01UADN139 -----------A--A--------------------G--G--------G--C----AC--T-----------A------------------------------------------------------------------G------------------..--R-------- 4304
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----------A--A-----------------------G--------G--C--A-----T-----G------------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4454
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------GA--A--------------------------------G--C--------G-----G-----A-----------------A-----------C-------------------------------------------------------..----------- 4546
A2.CD.97.97CDKTB48 -----------A-----T--------------------------------C---G----T-----------A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4445
A2.CM.01.01CM_1445MV -----------A--------------------------------------C--------T-----------A-------------T----------------------------------------------------G------------------..----------- 4304
A2.CY.94.94CY017_41 -----------A-----T--------------------------------C--------------G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4462
B.AR.04.04AR143170 --------------T--------------------------------------------G--------G--------------------A-------------------------------------------------------------------..---G------- 4306
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------T--------------------------------------------A---------------------------------------------------------------------------------R---------------..----------- 4316
B.BR.06.06BR1119 -----------------------------------------------------------------------A-----------------A--------------------------------------------------------------A----..----------- 4522
B.CA.07.502_1191_03 -----------A-----------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 4532
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------------T-------------------------------T-----------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 4574
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------A--G--------------------------------------------A-----------A-----------G--------------------------------------------------------------------A----..-AT-------- 4477
B.CO.01.PCM001 --------------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 4310
B.CU.99.Cu19 -----------A--T-----------------------------T-----------------------------------G----------------------------------------------------------------------------..---------C- 4652
B.CY.09.CY266 --------------T-----------------------------------G--------G---------------------------------------------------------------------------------G---------------..---------C- 4322
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --------------T----------------------------------------------------------------------T------------A--------------------------A------A------------------------..--C-------- 4343
B.DK.07.PMVL_011 --------------T--------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------------A-----------------..----------- 4470
B.DO.05.05DO_160884 -----------A--T--------------------------G--------G--------A-----------------------------------------C------------------------------------G------------------..----------- 4316
B.ES.10.DEMB10ES002 --------------T---------------------------------------------------A----A------------------------------------------------------------------G------------------..--G-------- 4467
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------T----------------------------------------------------------------------T---A-----------C-------------------------------------------------------..----------- 4351
B.GE.03.03GEMZ004 -----------A--T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 4301
B.HT.05.05HT_129389 -----------------------------------------------------------T-----------------G-------------------------------------------------------------------------------..---G------- 4306
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------T-----------------------------------------------------------C----------T-----------------------------------------------------------------------..----------- 4313
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------T-----------------------------T--------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------..-ACG------- 4492
B.KR.12.12KYY10_10742 --------------T--G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 4959
B.NL.00.671_00T36 --------------T--------------------------------------------------------A-----------------A-------------------------------------------------------------------..----------- 4670
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------A--T--------------------------------------------A-----------------G--------------A----------------------------------------------------------------..--C-------- 4572
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------------T--T--------------------------------C--------A-----------R-------------------------------------------------------------------------------------..----------- 4313
B.RU.11.11RU21n -----------A-----------------------G-------------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------------..----------- 4676
B.TH.07.AA040a_WG11 --------------T--T--------------------------------------------------------------------------------A--C-------------------------------------------------------..-A--------- 4457
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------A--T--------------------G-----------G-----C-----A--------------------------------------A----------------------------------------------------------..---G------- 4325
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------G--------------------------------------------------------------------------A------------------------------------------------G------------------..---G------- 5106
B.UA.01.01UAKV167 -----------A--G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 4331
B.US.11.ES39_42 --------------T--------------------------------------------A-----------------G---------------C-----A-C------------------------------------G------------------..----------- 5063
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------------T--------------------------G--------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 4307
B.YE.02.02YE507 --------------T-----------------A-----------------------------------------------------------T-----------------------------------------------C----------------..----------T 4322
C.AR.01.ARG4006 --------C--A--A---------------------------C----------C-----T-----G-----A-----G-------T---A-------A---C----------------------C--------------------------------..---G------- 4289
C.BR.07.DEMC07BR003 --------C--A--A--------------------G------C----------C-----------G-----A-----G--G----TG--A-------A---C----------------------C---------------------------A----..----------- 4437
C.BW.00.00BW07621 --------C--A--A--------------------------------------------------G---A-A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A----..----------- 4458
C.CN.09.09YNLX133sg --------C--A---------------------A----------------A--------------G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A----..----------- 4289
C.CY.09.CY260 --------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-----------A----------------------C-------------G-------------A---C..----------- 4328
C.ES.07.X2118_2 --------C--A--A--------------------------------------C-----------G-----A-----G--G----T---A-----A-----Y--------G-------------C-------------G--------A---------..--R-------- 4521
C.ET.02.02ET_288 --------C--A--A--------------------------------------C-----------G-----A-----G--G--------A----------------------------------C-------------G-------------AA---..---G------- 4307
C.GE.03.03GEMZ033 --------C--A--A--------------------G-----------------------------G-----A-----G--G----T---A----------------------------------C-------------G------------------..----A------ 4286
C.IL.98.98IS002 --------C--A--A--------------------------------------C--------T--G-----A-----G--------------------------------------------------------------------------A---C..----------- 4439
C.IN.09.T125_2139 --------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G------------------..---------C- 5081
C.KE.00.KER2010 --------C-----A--------------------------------------C-----------G-----A-----G--G--G-----A-------A---C----------------------C-------------G------------------..----------- 4286
C.MM.99.mIDU101_3 --------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A----..----------- 4456
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------C--A--A--------------------------------------C-----------G-----A--------G-----------T----A---C----------------------C-------------G-------------A----..----------- 5085
C.SN.90.90SE_364 --------C--A--A--------------------------G-----------C-----------G-----A-----G--G----T---A-----------C--------------------G-C-------------G-------------A----..----------- 4274
C.SO.89.89SM_145 --------C--A--A--------------------------C-----------C-----------G-----A-----G--G--------A-----------C----------------------C-------------G------------------..----------- 4326
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------C--A--A--A--------------------------------C--A-----------G-----A-----G-------T---A--T----AAC-C----------------------C-------------GA----------------C..----------- 5079
C.US.11.17TB4_4G8 --------C--A--A-----------------------G--------------------------G-----A-----G-------T---A----------------------------------C-------------G-------------A----..-A-------C- 4456
C.UY.01.TRA3011 --------C--A--A-----------------------G---C----------C-----------G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C-------A------A------------AA---..----------- 4276
C.YE.02.02YE511 --------C--A--A--------------------------------------------------G--G--A-----G--G----T---A-------A---C--------------------G-C-------------G------------------..----------- 4280
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --------C--A--A--------------------------------G-----------------G-----A-----G--G----T---A--T-------------------------------T-------------G-----------------C..----------- 5068
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------C--A--A--------------------------------------------G-----------------G--G--------A-----------C--------------------G-C-------------G-----------------C..----------- 4454
D.CD.83.ELI --------------------------------------------------C--G-----------G-----A-------------T------T----------------------------------------------------------------..-A--------- 4651
D.CM.10.DEMD10CM009 --------------T--------------------------------------------------------------------------A---------------------------------------------------G---------------..--G-T------ 4480
D.CY.06.CY163 --------------T-----------------------------------C--------------G-----A-------------T-----------------------------------------G-------------G---------------..----------- 4313
D.KE.11.DEMD11KE003 --------------T-----------------------------------C--------------------A-------------T-----------------------------------------------------------------------..----------- 4455
D.KR.04.04KBH8 -----------A--G-----------------------------------C-G------------------A-------------------------------------------------------------------------------------..-AT-------- 5064
D.SN.90.SE365 -----------A--T--------------------------T--------C--------A-----------A-------------------------------------------------------------------------------------..-A--------- 5122
D.TD.99.MN011 --------------T-----------------------G-----------A--------------G-----A-------------------------------------------------------G-----------------------------..-AC-------- 4329
D.TZ.01.A280 --------------T-----------------------------------CC-------------G-----A--------------------------A---------------G------------------------------------------..----------- 4306
D.UG.11.DEMD11UG003 --------C--A--T-----------------------------------C--------------------A-------------T-----------------------------------------------------------------------..--C-------- 4460
D.YE.02.02YE516 --------------T-----------------------------------C--------------G-----A-------------T----------------------------------------------------G------------------..-AC-------- 4316
D.ZA.90.R1 -----------A--T-----------------------------------C--------------------A-------------T---A-------------------------------------------------------------------..-AC-------- 4451
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------------A--G-----------------------C--------C--------T-----------A-------------T----------------------------------------------------G--------A---------..-AC--T----- 4208
F1.AR.02.ARE933 --------C-----A--------------------------T-----G--C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------A-----G------------------..-AC-------- 4399
F1.BE.93.VI850 --------------A--------------------------C--------C--------A-----GA----A-----G--G----------------------------------------T----------------G------------------..-AC-------- 4445
F1.BR.07.07BR844 --------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G--G---------------..-AC-------- 4886
F1.CY.08.CY222 --------------A--------------------------C--------C--------A-----G--GA-A------------------------------------------------------------------G------------------..-AC--G----- 4298
F1.ES.11.DEMF110ES001 --------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..-A--------- 4441
F1.FI.93.FIN9363 --------------A--------------------------C--------C--------A-----------------------------------------------------------------C------------G------------------..-AC-------- 4434
F1.FR.96.96FR_MP411 --------------A--------------------------C--------C--------A-----------A--------------------------A---------------------------------------G------------------..--C-------- 4307
F1.RO.96.BCI_R07 --------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A----------------------------------T-------------------------------G------------------..-AC-------- 5129
F1.RU.08.D88_845 --------------A--------------------------C--------A--------A-----------A-----------------R------------------------------------------------G------------------..-AC-------- 4564
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------------A--------------------------C-----G--C----A---A-----------------------------A----------------------------------------------------------C--------..----------- 4452
F2.CM.97.CM53657 --------------A--------------------------C--------C----A---A-----------A-----------------A------------------------------------------------G------------------..----------- 4295
G.BE.96.DRCBL -----------A--A-----------------------------------C----AC--A-----------A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 5062
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4486
G.CN.08.GX_2084_08 -----------A--A--------------------G--------------C----AC--A-----G------------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4345
G.CU.99.Cu74 -----------A--A--------------------------G--------C----AC--A-----G-----A-----G-------------------------------------------------C----------G------------------..----------- 4709
G.ES.09.X2634_2 -----------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4588
G.GH.03.03GH175G -----------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-------------------------------A----------------------------------------G------------------..----------- 5145
G.KE.09.DEMG09KE001 -----------A--A--------------------------------------C-AC--------------A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4480
G.NG.09.09NG_SC62 -----------A--A--------------------G--------------C--------A-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G------------------..-A--------- 4297
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Vif start Pol, Gag-Pol, and p31 integrase end
B.FR.83.HXB2 GGACCAGCAAAGCTCCTCTGGAAAGGTGAAGGGGCAGTAGTAATACAAGATAATAGTGACATAAAAGTAGTGCCAAGAAGAAAAGCAAAGATCATTAGGGATTATGGAAAACAGATGGCAGGTGATGATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAGGATT..AGAACATGGAA 5105
Vif _M__E__N__R__W__Q__V__M__I__V__W__Q__V__D__R__M__R__I_##_R__T__W__K
Pol _G__P__A__K__L__L__W__K__G__E__G__A__V__V__I__Q__D__N__S__D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I__I__R__D__Y__G__K__Q__M__A__G__D__D__C__V__A__S__R__Q__D__E__D__##*_
G.PT.x.PT3306 -----------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----------G-----------A----------------------------------G-------------G------------------..----------- 5045
G.SE.93.SE6165_G6165 --------C--A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..---------C- 4502
H.BE.93.VI991 -----------A--T-----------------------------------C--------A-----------A-----------G-----A------------------------------------------------G------------------..-A--------- 4494
H.BE.93.VI997 -----------A--------------------------------------C--------A-----------A-----------G-----A------------------------------------------------G------------------..-AC-A------ 4429
H.CF.90.056 -----------A--------------------------------------C--------A-----------A---------G-G-----A-------------------------------------------------------------------..-AC-------- 4452
H.GB.00.00GBAC4001 -----------A--T--------------------------------------------A-----------A-----------G-----A------------------------------------------------G------------------..-AT-------- 4623
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------A--A-----------------------------------C--------A-----G-----A--------------------------A--C------------------------------------G------------------..-AT-------- 4299
J.CM.04.04CMU11421 -----------A--A-----------------------------------C--------------G-----A-------------T-----------RAS--------------------------------------G--------R---------..-AT-------- 4611
J.SE.93.SE9280_7887 -----------A--A-C------------------------------G--C--------A-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G------------------..-AC-------- 4419
J.SE.94.SE9173_7022 -----------A--G-----------------------------------C--------A-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G------------------..-AC-------- 4420
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------------------------------------------.....T-C--------G-----G-----A--------------------T---------------------------------------------G------------------..-AT--T----- 4297
K.CM.96.96CM_MP535 --------------A-----------------------------------C--C-----A-----G-----A--------------------T---------------------------------------------G------------------..-AT--T----- 4301
01_AE.AF.07.569M -----------A--A-----------------------------------C--------A-----------A--------------------T---------------------------------------------G------------------..----------- 4311
01_AE.CN.10.CYM059 -----------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--------------------T--C------------------------------------------G------------------..----------- 4565
01_AE.HK.04.HK001 -----------A--A-----------------------------------C--------T-----------------------------A------------------------------------------------G------------------..----------- 4467
01_AE.JP.x.DR0492 -----------A--G-----------------------------------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G-----------------C..----------- 5117
01_AE.TH.04.BKM -----------A--A-----------------------------------C--------T-----G-----A------------------------------------------------------------------G--------A--------C..----------- 5057
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----------A--A-----------------------------------C---------------------------------------------------------------------------------------G------------------..-A--------- 4526
01_AE.TH.90.CM240 -----------A--A-----------------------------------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4679
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------A--A-----------------------------------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4360
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----------A--A--------------------------------G--C--------T-----------A-----------------A------------------------------------------------G--G-----AC--------..-A-------C- 4472
02_AG.ES.06.P1261 -----------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A-------------T---A--T----A---------------A------------------------G--------------A---..----------- 4542
02_AG.FR.91.DJ263 -----------A--A--------------------------------G--C--G-----T-----G-----A-----------------A-------AA---------------------------------------G------------------..----------- 4453
02_AG.GH.03.03GH181AG -----------A--A--------------------------------G--C--------T-----------A-----------------A-------A--------------------------G-------------G------------------..----------- 5129
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----------A--A--------------------------------G--C--------T-----GA----A-----------------A-------A----------------------------------------G------------------..----------- 4770
02_AG.LR.x.POC44951 -----------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A-------------T---A---C--------------------------------------------G------------------..----------- 5100
02_AG.NG.x.IBNG -----------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A-----------------A------------------------------------------------G------------------..----------- 4630
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------A--A-----------------------------------C--------T-----G-----A------------A----A---C--------------------------------------------G--G-----A---------..----------- 4302
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----------A--A--T-----------------------------G-----C-----T-----G-----A-------------T---A------------------------------------------------G--------------A---..----------- 4302
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------A--A-----------------------G--------G--C----AC--T-----------A-------------------------------------------------------------------------------------..----------- 4331
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------A--A--------------------------------G--C--C-----T--C--------A--------------------T--------C-----C---------------A--------------G-------------A----..----------- 4471
05_DF.BE.x.VI1310 --------------A--------------G--A--------C--------C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..-AC-------- 4487
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------A--A-----------------------------------C--------A-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G------------------..-AT-------- 5133
07_BC.CN.98.98CN009 --------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A----..----------- 4437
08_BC.CN.06.nx2 -----------A--A-------T-------------------T----------------------G-----A-----G--G-T----G-A-------A---C-------C----C---------C-------------G-----G-------A----..----------- 5039
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------A--A--------------------------------G--C----A---T-----G-----A---------------------------C--------------------------------------G------------------..-AT-------- 4307
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------C--A--A-----------------------------------A--C-----------G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C-------------------------------C..----------- 4484
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------A--A--------------------------------G--C--------T---------A-A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4469
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------A--------------------------C--------CG-------A-----G-----A--C--------------------------C------------------------------------G------------------..-AC-------- 5110
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------A--G-----------------------------------C--------A-----------A--------------------------A---------------------------------------G------------------..-AT-------- 4510
14_BG.ES.05.X1870 -----------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----------G-----------A------------------------------------------------G------------------..----------- 4572
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--------G---------------------------------------------------------G------------------..----------- 4501
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------A--------------------------------------C--------T-----G-----A----------G-------------------------------------------------------G------------------..----------- 4468
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..-AC-------- 4319
18_cpx.CU.99.CU76 -----------A--A--------------------------------G--C--C-----A--T--G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4410
19_cpx.CU.99.CU7 -----------A--A-----------------------------------C--------------------T--------------------------A---------------------------------------G------------------..----------- 4331
20_BG.CU.99.Cu103 -----------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G------------------------------------------------------------G------------------..---------C- 4571
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------A--------------------------------------C--------T-----G-----A-------------T---A-------------------------------------------------------------------..----------- 4310
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------A--A-----------------------------------C--------T-----------A-----------------A-----------G------------------------------------G--------------A---..----------- 4313
23_BG.CU.03.CB118 -----------A--A-----------------------G-----------C-G--AC--A-----------A-----G-----G------------------------------------------------------G------------------..---------C- 4548
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------A--------------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G---------------------C-------------A------------------------G------------------..----------- 4556
25_cpx.CM.02.1918LE --------------A--------------------------------G--C--------A-----------A-----------G------------------------------------------------------G------------------..-AT-------- 4313
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----G-----A--A--T--------------------------------C--------T-----G-----A-----------------A--T---C-A---------------------------------------G------------------..---------C- 5110
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------T--A--G-----------------------------------C--------A-----G-----A-----------G---------C---AAC----------------------G---------------G------------------..-ATG------- 5096
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------A--------------------------C-----------------------------------------------A-------------------------------------------------------------------..----------- 4471
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..-AC-------- 4506
31_BC.BR.04.04BR142 --------C--A--A---------------------------C----------C-----------G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C-------A-------------------A---C..----------- 4577
32_06A1.EE.01.EE0369 --------T--A--A--T-----------------------------G--C--------A-----G-----A-----------------A--------A--G--------------------------A-----T---G------------------..-AT-------- 4740
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------A--A--------------------------------G--C--------T-----------A-------------------------------------------------------------G----G-------------A----..-A-------C- 4406
34_01B.TH.99.OUR2478P -----------A--A-----------------------------------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4307
35_AD.AF.07.169H -----------A--A--------------------------------G--C--------T-----G--------T---------------------------------------------------------------G------------------..-A--------- 4305
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------A--A-----------------------------------C--------T-----------A---------------------------A--------------------------------------G------------------..----------- 4310
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----------A--A--------------------------------------------T-----------A------------------------C-----------------------------------A-----G------------------..----------- 4295
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A--------G--------A------------------------------------------------G------------------..-AC-------- 4528
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------T--------------------------------------C-----A------------------------------------------------------------------------------G------------------..-AC-------- 4582
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------A--A--------------------------C--------C--------A-----G-----A-------------T------T----A-----------------------------------------------------------..----------- 4588
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------A--------------------------C-----------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------..----------- 4643
43_02G.SA.03.J11223 -----------A--A--T-----------------G-----G--------C--------A-----G-----A-----------------A---------------------------------A--------------G------------------..----------- 4630
44_BF.CL.00.CH80 --------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A-----------------------------C------------------------------------G------------------..-AC-------- 4547
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------C--A--A-----------------------------------C--------T-----G-------------------T----------------------------------------------------G------------------..---------C- 5091
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..-AC--T----- 4543
47_BF.ES.08.P1942 -----------A--A-----------------------G--C--------C--------A--------------------------------A---------------------------------------------G------------------..--C-A------ 4544
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----------A--A--------------------------------------------T-----------A------------------------------------------------------------A-----G------------------..----------- 4310
49_cpx.GM.03.N26677 --------C--A--A--T-----------------------------------A-----------G-----A-----G--G--------A-----C-----C----------------------C-------------G------------------..----------- 4527
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------T--------------------------G-----------------T--------G--A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4312
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----------A--A-----------------------------------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G------------------..---------C- 4419
53_01B.MY.11.11FIR164 -----------A--A-----------------------------------C--------T-----------A-----------------------------------------A------------------------G------------------..----------- 4445
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------T--------------------------------C--------T-----------A-------------------------------------------------------------------------------------..-A--------- 4507
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----------A--A-----------------------------------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G------------------..----------- 4415
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-------A---C------------------------------------G-------------A----..----------- 4289
61_BC.CN.10.JL100010 --------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-------A--------------------------C-------------G-------------A----..----------- 4526
O.BE.87.ANT70 -----G---C-------G-----------G--A--------C-----------GG-A-----T--G-----A--------G--G-----A--A--C--A--G---------------------AC----A--A--------G-----ACA--AAG-G..-A-G-G----- 5159
O.CM.91.MVP5180 -----G---C-A-----G-----------G-----------C-----------AG-A-----T-----G--A-----------G-----A--A--C--A------------------------AC----A--A------A-------ACA--AAG-G..-A-G------- 5134
O.CM.98.98CMA104 -----G---C-A-----G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--------A-----------G-----A--A--C---C------------------------C----A--A--------G-----ACA--AAG-G..-A-GTG----- 4591
O.FR.92.VAU -----G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--------A-----------G-----A--A--C----------------------------C----A-----------G-----ACA--A-G-G..-A-G-G----- 4671
O.GA.11.11Gab6352 -----G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--------A-----------------A--A--C--A-----------------------CAG----A-----------G-----ACA--AAG-G..-A--------- 4316
O.SN.99.99SE_MP1299 -----G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--G-----A-----------G-----A--A--C--AC-----------------------AC----A--A--------G-----ACA---AG-G..-A---G----- 5158
O.US.10.LTNP -----G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--G-----A--------G--G-----A--A--C--A------------------------AC----A--A--------G-----ACA--AAG-G..-A-G-G----- 5080
N.CM.02.DJO0131 --------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-A--T-----------C---C-T--G--------A--A----------------------------------G-------------G------CG---A--C..-AG------C- 4611
N.CM.04.04CM_1015_04 --------C--A--G--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T-----------C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G-----------A--C..--G-T------ 4610
N.CM.06.U14842 --------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T-----------C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G----------AA--C..--G-------- 4612
N.CM.95.YBF30 --------C--A--T--G--------A-----------G-----T--------CG-G--T-----------C---C-T--G--------A--A----------------------------------G-------------G----------AA--C..--G-A------ 4699
N.CM.97.YBF106 --------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T-----G-----C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G----R-----AA--C..--G-------- 4697
N.FR.11.N1_FR_2011 --------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T-----------C---C-C--G--------A--A--------------C-------------------G-------------G-----------A--C..--G-A------ 4506
P.CM.06.U14788 --------G-CA-----G-----------------------C--------C--AG-A--T--T--G-----C--T--G-----------A--A-----AA--------------------------------------GA--CC---AGA--AAG-G..-A-G-C----- 4576
P.FR.09.RBF168 --------G-C---T--G-----------------------C--------C--AG-A--T--T--------C--T--G-----------A--A--C--A---------------------------------------GA--TC---AGA--AAG-G..-A-G-C----- 5140
CPZ.CD.06.BF1167 --------CCGT-----G-----------------------C---A-G--GGGAGAA--A--C--------A--------G--G--T-----T--A-A----------------G---------CG-G-G--------GA-------A---------..---G-T----- 5207
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --------G--A-----G--------------------G-----T------C-GGAC--A--------G-----T-----G-----T-----A-------------------------------CA---A-----------------------AG--..-A---C----- 4647
CPZ.GA.88.GAB1 -----G----CCT-A--G-----------------------G--C--G---C-AG-G--AC----G-----A--------G-----------------A------------------------------------------------A---------..-AG--T----- 5166
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --------GCG---A--G--------------A--------T---A----GGG-GAG-----C--------A--C-----G--------A--A--C-AA--A----------------------CA-G-A------ATGA-------A------C--..-----C----- 4746
CPZ.US.85.US_Marilyn --------C--A--T--G--------------------------CA-G--A--CGAG--GG-T--------A--C--------------A--T--A-AA--C----------------------C----A--A-----G--------------AG--..-AGG-T----- 5165
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B.FR.83.HXB2 AAGTTTAGTAAAACACCATATGTATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGATGGTTTTATAGACATCACTATGAAAGCCCTCATCCA...AGAATAAGTTCAGAAGTACACATCCCACTAGGG...GAT...GCTAGA...TTGGTAATAACAACATATTGG...GGTCTGCATA 5260
Vif __S__L__V__K__H__H__M__Y__V__S__G__K__A__R__G__W__F__Y__R__H__H__Y__E__S__P__H__P__.__R__I__S__S__E__V__H__I__P__L__G__.__D__.__A__R__.__L__V__I__T__T__Y__W__.__G__L__H__
A1.AU.03.PS1044_Day0 C--------------T------C--A-A---AA----A-A-AAAAG----C--------------T-------AGGA-----...-A-G----C------------------T-----...---...----A-...A-A---G---G----------...--------G- 4468
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 C--------------T---------A-C---AA--------AA-AG----G----------------------AGA------...-A-G-----------------------------...--G...-----G...--A--GG---G----------...--A------- 4465
A1.ES.06.X2110 C--------G---T-T-----AC--A-C---AA------A-AAAAT----G-----A--------T-----A-AGGA-----...-A-GY--------------------------A-...---...----A-...--AA--G---G----------...--------G- 4498
A1.IT.02.60000 C--------------T-----A---A-C---AA---------A--G-----G-----------------C---AGG------...-A-G-----------------------------...---...------...C-A---G---G----------...-----A---- 5265
A1.KE.11.DEMA111KE002 C------------T-T---------AGA---A---------AA-AG---------------------------AGG-----T...-AGG----C----------------------A-...---...------...A-A---G--------------...--------G- 4628
A1.RU.11.11RU6950 C--------------T-----------C---AA---------A-AG---CG----------------------GGG------...---G----------------------------A...---...-----G...C-A---G---A----------...---------G 4784
A1.RW.11.DEMA111RW002 C---C----------T---------A-C--CA-A-------AA-AT---G------A------T------T--AGAA-----...---GA----------------------------...---...----C-...A-AA--G---A----------...--A--A---- 4611
A1.SE.95.SE8538 C--------------T---------A-C---AA------A-AAAAT-------------------T-------AGG------...-A-G----------------------------A...--G...----A-...--A---G---G----------...--------G- 4459
A1.TZ.01.A341 C--------------T-----------C---AA--------ACA-------G-------------T------TAGG------...-A-G-----------------------------...---...------...--A---G---G----------...---------- 4462
A1.UA.01.01UADN139 C--------------T-----------C---AAA--G-----AAAG---G------A----------------ATAA-----...-A-G----C------------------------...---...-----G...C-A---G---A----------...---------- 4459
A1.UG.11.DEMA110UG009 C---C----------T-----------C--CAA--------AA--T--------C----------T-------AGG------...-A-G-----------------------------...---...----A-...A-A---G---G----------...------A--- 4609
A1.ZA.04.04ZASK162B1 C---C----------T--C--A---A-C--TAA--------A---T---------------------------AGG------...-A-G-----------------------------...---...------...--A---G---G----------...--C-----GC 4701
A2.CD.97.97CDKTB48 C---C----------T-----------G---AA---------A-AG-----C---------------------AGA------...---G----------------------G---AA-...--G...------...--AA--G---G----------...--------CC 4600
A2.CM.01.01CM_1445MV C--------------T---------A-----A---------AA-AG-----C--C--G-------T-------AGA------...-A-G----------------------G-----A...--A...------...--AA--G---G----------...--------CC 4459
A2.CY.94.94CY017_41 C--------T-----T---------A-----A---------AA--T---G-C----A----------------AGAA-----...--------------------------G------...--G...------...A-AA--G---G----------...--------C- 4617
B.AR.04.04AR143170 -------------------------A----------------A--C--------------C------------AG------G...---------------------------------...---...---GA-...G-A---G--------------...---------- 4461
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------------------RY----A---------AA--------C--C---------------------------...---G-----------------------------GAT---...----A-...------G---A------Y---...---------- 4474
B.BR.06.06BR1119 C-----------------C---C--A-A---AA--------AA------G------A------T---------A--A-----...---------------------------------...A--...AAC-A-...--A------------------...---------- 4677
B.CA.07.502_1191_03 -------------------------A-----AA--------AC--------------------------C------------...-A------------------T------------...---...--G-A-...---------G-----------...---------- 4687
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----C----------------AC--A-----AA--------A-------A------A----------------A--A-----...---------------------------------...---...----A-...------G--------------...---------- 4729
B.CN.10.DEMB10CN002 -------------T----C------A-A---------------AA-----C----------------------T--------...------------------T--------------...---...----A-...--A--TG--------------...---------- 4632
B.CO.01.PCM001 G--------G--------C------A-----AA--------A---T---------------------------A--------...-A-------------------------------...--A...AA----...--A---G--------------...---------- 4465
B.CU.99.Cu19 C-------------------A----A----CAA-------GAAA-----G------A----------------AT-A-----...-----------------------T---------...--C...----A-...--A-------T----------...---T------ 4807
B.CY.09.CY266 T---A--------T-T---------------AA--------A-AA----G-C----A----------------A--A-----...--G-----------------T------------...--A...----A-...------G--G-----------...---------- 4477
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ----------------------C--------AAA-G----CA-------------------------------AA---C---...---------------------------------...---...----A-...------G--------------...---------- 4498
B.DK.07.PMVL_011 C--C---------------------A-A-------------A-AA----G-----------------------AT-------...-A-------------------------------...--A...----A-...A-----G--------------...---------- 4625
B.DO.05.05DO_160884 -------------------------A-----AA----------------A-------------------C------------...-A-G-----------------------------...---...----A-...--A-------T----------...-----A--G- 4471
B.ES.10.DEMB10ES002 ----C-G------------------A-------------A--AAA----A------A---------------TAG-A-----...--GG----C------------------------...---...----A-...--A-------A----------...---------- 4622
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------------------AA--------A-AA----A-----------------------AA-A-----...--G------------------------------...--A...----AT...---------------------...---------- 4506
B.GE.03.03GEMZ004 C------------------------A-----AA-------GCA------G----------------------TA--A-----...----C----------------------------...---...----A-...------G---T----------...---------- 4456
B.HT.05.05HT_129389 G--------------------------------A-------A-A----------------------------TA--------...-----------------------A---------...---...------...---------------------...---------- 4461
B.JM.05.05JM_KJ108 C--------------T---------------A---------AA-----------C---------------------------...-A------------------------T------...---...--C---...A--------------------...---------- 4468
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------------------A---A-C---AA-------GA-A-----G-----------------------AG-A-----...---------------------------------...-GA...----A-...----------T----------...---------- 4647
B.KR.12.12KYY10_10742 -------------------------A-----AA--------A--AG---A-C----A--------------A-AT-------...--G-A------------G-----------G--A...---...----A-...--A---G--------------...---------- 5114
B.NL.00.671_00T36 -------------T-----------AGG-------------AAAA---------------------------TA--------...--G------------------------------...--G...----A-...--A------------------...---------- 4825
B.PE.07.502_2649_wg8 -------------------------AA----AA-------CA---G---------------------------A--------...------------------AT-------A-----...CC-...--C---...------G--------------...---------- 4727
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------------------A---------AA--------AA------A-G----A------------------YA-----...-----------------------M---------...---...----T-...C-----G--------------...---------- 4468
B.RU.11.11RU21n C--------------------AC--------AA---------T------G----C-A----------------AGGA-----...--------------G------------T-----...---...----A-...----------A----------...---------- 4831
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------------------A---A-------A-------A---C---C------A---------C--T--T---------...-A---------G---------------------...---...----A-...----------A----------...-------T-- 4612
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------G------------C--A-----AA--G---C---------------------------------A--------...---------------------------------...---...----A-...---------------------...---------- 4480
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----C----------T---------A-----AA--------AA------C------A---------------TA--------...---------------------------------...---...----C-...---------------------...---------- 5261
B.UA.01.01UAKV167 C------------------------A-----------------AA-----G-----A----------------A--A-C---...----C---------------T------------...---...----A-...--A---G---T----------...---------- 4486
B.US.11.ES39_42 -------------------------AC----A---G-----AA------------------------------A--------...---------------------------------...--G...------...C-A---G--G-----------...---------- 5218
B.UY.02.02UY_TSU1290 C------------------------------A---------A--AC----G----------------------A--A-----...----C---C------------------A-G---...--A...-G--A-...--A---G--------------...--------C- 4462
B.YE.02.02YE507 ---------------------A---A-----AA----------------G-G---------------------A--A-----...---G----C-----------A------------...--C...--G---...---AC----------------...--A--A---- 4477
C.AR.01.ARG4006 T-----------G-----C------A-----AA---------A-------A------------T---------AGA------...-A-G----------------T------T----A...---...------...--A-------T----------...---T----A- 4444
C.BR.07.DEMC07BR003 T-----------G--T--C------A----CAA--G---C-A--------A------------T---------AGA------...-A------------------T--T---G-----...--G...----A-...--A------------------...---T----A- 4592
C.BW.00.00BW07621 C--------------T---------------AA--G---A-AT-----------C--------T---------AGA------...-A-T-------------------T---T-----...---...------...--A-------A----------...---T------ 4613
C.CN.09.09YNLX133sg T--------------------------C---A---G-----AA-----------C--------T-----C---AGA------...-A-G-----------------------T----A...--G...------...--A-A-----A----------...--GT----A- 4444
C.CY.09.CY260 T------------------------------AA--------AT-----------C--G-----T---------AGA------...---G-----------------------T-----...--G...-----C...--A-------G----------...--------A- 4483
C.ES.07.X2118_2 T------------------------A-----A---G------T-----------C--------T---------AGA------...-A-G-------------------A--TT-----...--G...----A-...--A-------A----------...--A-----A- 4676
C.ET.02.02ET_288 T------------------------A-----A---G-----AT--------G----A------T---------AGAA-----...----C----------------------T-----...--A...------...--AA--G---A----------...---T-A--A- 4462
C.GE.03.03GEMZ033 C-----------G------------------AA--G------T--------C--C--------T-T-------AGA------...-A--C----------------------T-----...---...------...--A-------A----------...---T----A- 4441
C.IL.98.98IS002 T-----------G-----------CA-----AA--G-----A------------C--------T-----G---AGA------...-A-G-----------------------T-----...---...------...--AA------A----------...---T----A- 4594
C.IN.09.T125_2139 T-----------------------------CA---G-----A-------G----C--------T---------AGA------...-A-G-----------------------T-----...--A...----A-...--A-------A----------...--GT----AC 5236
C.KE.00.KER2010 T-----------G---------C--A-----A---G------T--G--------C--------T-T-------AGA------...-A-G-------------------A---T-----...--G...------...--A-------A----------...---T----A- 4441
C.MM.99.mIDU101_3 T------------------------A-C---A---G-----A------------C--------T-----C---AGA------...-A-G-----------------------T-----...--G...-----G...--AA------A----------...--GT----A- 4611
C.MW.09.703010256_CH256.w96 T---C-------G------------------A---G----GAT-----------C------------------AGA------...-A-------------------------T-----...---...------...--A-------A----------...---T----G- 5240
C.SN.90.90SE_364 T-----------G------------AC----A---G-----A---------------------T---------AGA------...-A-G-----------------------T-----...---...------...--A-------A----------...---T------ 4429
C.SO.89.89SM_145 T-----------G------------A-----AA--G------T-----------C--------T---------AGA--C---...-A-G-------------------A---T-----...--G...------...--A-------A----------...---T----A- 4481
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 T-----------G------------------A---G-----AC-------AC--C--------T---------AGA------...-A-G----------------T------T-----...---...------...--A-------A----------...--GT----G- 5234
C.US.11.17TB4_4G8 T-----------G------------------A-A-G-----AT--------------------T---------AGAA-----...-A-T-----------------------T-----...--G...----A-...A-AA--G---A----------...---T----AC 4611
C.UY.01.TRA3011 T-----------G-----C--------C---AA--G------T-------A------------T---------AGA------...-A------C--------G-----T---T-----...--G...----A-...--A------------------...---T----A- 4431
C.YE.02.02YE511 T--C---------------------A-----A---G------T--------------G-----T---------AGA------...-A-G-----------------------T-----...--G...------...--A-------A----------...---T------ 4435
C.ZA.07.704010042_CH042_TF T-----------G--------------C---A---------AT-----------C--------T---------AGA------...-A-G-----------------------T-----...---...------...--A-----C-A----------...--GT----GC 5223
C.ZM.11.DEMC11ZM006 T-----------G------------A-----A----G-----T-----------C--------T---------AGA------...-A-G-----------------------T-----...--G...------...--A-------A----------...---T----A- 4609
D.CD.83.ELI -------------------------------AA--------ACA-------------------------------C--C---...-A------------------------------A...--A...------...C---------A----------...---------- 4806
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------------------A-C---AA----A--GCA--------------------------T--------C---...-A---------------G---------T----A...---...----A-...C-----G---TC-----C---...---------- 4635
D.CY.06.CY163 -------------T-----------AAA---AA-------GCA--------------------------T-A--A---C---...-A---------------G---------T----A...---...----A-...C-----G--------------...------A--- 4468
D.KE.11.DEMD11KE003 G--------------T---------------AA-C------AAA------GG-----------T------T----AA-----...--------------------------G-----A...--A...----A-...C-----G---A----------...---------- 4610
D.KR.04.04KBH8 -------------T-----------A-----AA---------A------G-------G-----------C---AA-------...--------C-----------------------A...---...--A-A-...--A---G-G------------...------A--- 5219
D.SN.90.SE365 -------------------------------AA-------CAA--G----G-----A------------C--------C---...-A---------------G-----T---T----A...--A...------...C-----G---AG---------...---------- 5277
D.TD.99.MN011 -------------T-------------G---AA-G------AA--------------------------T--------C---...-A---------------G---------T----A...--A...------...C-----G---A----------...------A--- 4484
D.TZ.01.A280 -------------------------------A-------GCAA--------G-----------------C----A---C---...-A---------------------T--------A...---...------...C----GG--------------...---------- 4461
D.UG.11.DEMD11UG003 GG-C-----------T-----A---------AA-C------AC--------G-----------------TT----AA-----...-A------------------T-----------A...--A...-----G...C-----G---G----------...--------G- 4615
D.YE.02.02YE516 -------------------------A-----AR-G------AA--------------------------T--------C--C...-AG--------------G--T------T----A...--G...----A-...C-----G---T----------...------A--- 4471
D.ZA.90.R1 -------------T----C---C--------AA---G----AA--------------------------C-----C------...-A------------------------------A...--A...-AG---...C-----G---A----------...---------- 4606
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -------------T--------A--------AA------C--A-A------------------T---------AGGA-----...--------------------T----------AA...--A...----A-...--A--------C--CATA---...--C------- 4363
F1.AR.02.ARE933 -------------T--------C--------AA------C-AAAA--------------------T-------AGG------...---G---------------------------A-...--A...----A-...--A-------T------C---...--C------- 4554
F1.BE.93.VI850 -------------T-T---------------AA------C-AA-------C--------------T-C-----AGG------...---G---------------------------A-...--A...-T--A-...--A------------------...--G-----CC 4600
F1.BR.07.07BR844 -------------T-----------A-C---AA------C--AA-----G---------------T-C-----AGA------...---G--------------------------AAT...--A...---GA-...--A--------------C---...--G----T-- 5041
F1.CY.08.CY222 -------------T--------C--A-----AA--------AAAAT-----------------T-T-------AGG------...-A-------------------------A----A...--A...----T-...A-A---G--------------...---------- 4453
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---------C---T-----------------AA------C-ACAA----G-------G-------T-------AGG------A..-A-G---------------------------A-...A-A...----A-...--A--------------C---G..--G------- 4598
F1.FI.93.FIN9363 -------------T--------C--------AA------C-AAA---------------------T-------AGA------...-A------------------------C----A-...--A...---GA-...--A------------------...--G---A--- 4589
F1.FR.96.96FR_MP411 -------------T--------C--------AA------C-AAAAT-----------------T-T-C-----AGG------...-A-----------------------------AA...--A...----A-...--A---G--------------...---------- 4462
F1.RO.96.BCI_R07 -------------T--------C--A-----AA------C-AAAA-----C------------T-T-------AGG------...---G---------------------------AA...--A...----A-...--A---G--------------...---------- 5284
F1.RU.08.D88_845 -------------T-----------------AA------C-AA----------------------T-------AGG------...-------------------------------A-...--A...----A-...A-A---G--------------...---------C 4719
F2.CM.10.DEMF210CM007 C------------------------------AA--------AA--------------------------G----GG------...---G----------------T---------AA-...---GATT---A-...C-A------GT---C------...-----A--C- 4610
F2.CM.97.CM53657 C--------------T---------------A---G-----AA------------------------------AGG------...---G----C---------------------AA-...---GATT---A-...--A------GT--GC------...-----A---- 4453
G.BE.96.DRCBL C---C----G-----T---------A-----AA--------AA--C--------------------------TAGG--C---...-A-G----------------------------A...---...----A-...C-A---G---G----------...---------- 5217
G.CM.10.DEMG10CM008 C--C-----------T-----------C---AA--------AA--C--------------------------TAGG------...-A-G----------------T-----------A...---...------...--AA--G---G----------...------A--- 4641
G.CN.08.GX_2084_08 C--------------T---------------AA--------AA------------------------------AGA--C---...---G----------------T-----------A...---...----A-...C-AA--G-G-G----------...---------- 4500
G.CU.99.Cu74 C--------------T-----------C---AA--------AA-AC----GG---------------------AGA------...-A------------------------------A...---...------...C-AA--G---G----------...---------- 4864
G.ES.09.X2634_2 C--------------T-----------C---AA--------A---C---------------------------AGG------...-A-G---------------------T-T----A...---...----A-...C-A---G---G----------...-----A---- 4743
G.GH.03.03GH175G T--------------T---------A-----AA--------AA--C-------------G-------------AGA------...-A-G----------------------------A...---...--C-CC...C-A---G---A----------...--C------- 5300
G.KE.09.DEMG09KE001 C--------------T-----------C---AA--------AA--C-------------------T-------AGG------...-A-G----------------------------A...--G...----C-...C-A-------A------C---...--C---A--- 4635
G.NG.09.09NG_SC62 C---C----------T------C--A-C---AA---------AAA-----C----------------------AAA--C---...---G-------------------T-------AA...---...----A-...C-A---G---G----------...--G------- 4452
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B.FR.83.HXB2 AAGTTTAGTAAAACACCATATGTATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGATGGTTTTATAGACATCACTATGAAAGCCCTCATCCA...AGAATAAGTTCAGAAGTACACATCCCACTAGGG...GAT...GCTAGA...TTGGTAATAACAACATATTGG...GGTCTGCATA 5260
Vif __S__L__V__K__H__H__M__Y__V__S__G__K__A__R__G__W__F__Y__R__H__H__Y__E__S__P__H__P__.__R__I__S__S__E__V__H__I__P__L__G__.__D__.__A__R__.__L__V__I__T__T__Y__W__.__G__L__H__
G.PT.x.PT3306 C--------------T---------A-C---AA--------AA--C-----------G---------------AGG------...-A-G-----------------------T----A...---...----A-...C-A---G--------------...---------- 5200
G.SE.93.SE6165_G6165 C-----G--------T-----------C---AA---------A--C-------------C--------C----AGG------...---G----------------------------A...---...----C-...C-A---G--------------...--G------- 4657
H.BE.93.VI991 C--C--------G--T---------------AA--------AAAA----G-------------T--------TA--A-C---...-AG-C----------------------G-----...---...-----G...--A--C---------------...---------- 4649
H.BE.93.VI997 ---C--------GT-----------A-----AA--------ACA-----G-------------T-----C------------...--G------------------------T-----...---...-----G...--A--T-----------C---...---------- 4584
H.CF.90.056 ---C--------GT--------C--A-----A----------A--------------------T-T-------A--------...--G------------------------T----A...--A...-----G...--A--C-----C-----C---...------A--- 4607
H.GB.00.00GBAC4001 ---C--------GT-T------C--A-----AA--------A--AT-----------------T-T-------A--------...-AG--------------------T---T-----...--A...-----G...--A--C----T------C---...------A--- 4778
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------------T--------C--AA----AA---------AAA----C-------------------C---AA-------...-A-G----C------------------T----A...TG-...---GA-...C-A---G--------------...-----A---- 4454
J.CM.04.04CMU11421 ---Y--------GT-T--Y--RC--R-----AA---------AA-----C-Y-----R--Y--------C---AA-------...-A------C----T---RT----Y---S----A...--R...---GA-...--AR-----------------...--------G- 4766
J.SE.93.SE9280_7887 ------------GT--------A--------AA---------AAA----C-G-----G-----------C---AA-------...-A------------------------------A...--G...----T-...--A------------------...--------G- 4574
J.SE.94.SE9173_7022 ------------GT--------A--------AA---------ACA----C-G-----------------T----G-------...-A------------------------------A...--G...------...--A---G--------------...--------A- 4575
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------------T-----------------AA---G----ACA-----CG------------------C---AA-------...-A-------------------------------...---...--AGA-...--A--GG--------------...---------- 4452
K.CM.96.96CM_MP535 -------------T--------C--A-----AA--------ACC------A----------------------AGG------...-A-------------------------------...---...--AGAG...--A---G--------------...-------T-- 4456
01_AE.AF.07.569M C---C----------T--C-A----A-C---AA--------AAAAG---C-------------T----------AGA-----...-AGG----------------G-----------A...--G...-G----...--AA------G----------...--C-----G- 4466
01_AE.CN.10.CYM059 C--------------T-----------C---AA---------TAAG-----------------T----------AG------...-A-G----------------------------A...--A...----T-...--A-------G----------...--------G- 4720
01_AE.HK.04.HK001 C--------------T-----------C---AA--------AAAAG----A------------T----------AG------...-AG-----C-----------------------A...--G...------...--A-------A----------...--------G- 4622
01_AE.JP.x.DR0492 T--------------T--C--------C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG------...-AGG-G--------------T-----------A...--G...------...--A-------G----------...--------G- 5272
01_AE.TH.04.BKM T---C----------T---------A-C---AA--------AAAAG-----------------T--------T-AG------...-AGG----------------T-----------A...--G...----C-...--A-------G----------...--------G- 5212
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 C---C-------G--T-----------C---AA--------AAAAG---G-------------T----------AGA-----...-AGG----------------T------A---AA...--G...----A-...--A-------A----------...--------G- 4681
01_AE.TH.90.CM240 C--------------T---------A-C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG------...-AGG----C-----------T-----------A...--G...------...--A-------G----------...--------A- 4834
01_AE.VN.98.98VNND15 C--------------T---------A-C---AA--------AAAAG----G------------T----------AG------...-AGG----------------T-----------A...--G...----T-...--A-------G----------...--------G- 4515
02_AG.CM.10.DE00210CM013 C--------------T---------A-C--TC---------A--AT----C------------T--------TAGG------...---G----------------------------A...---...----A-...--AA--G---G----------...---------- 4627
02_AG.ES.06.P1261 C--------------T------C----C--TAA--------A--AC-------------------------CTAGG------...-A-G-----------------------------...--A...------...--A-------G----------...------A--- 4697
02_AG.FR.91.DJ263 C--------------T---------A-C--TA---------A-AAT-------------------T------TAGG------...-A-G-----------------------------...---...------...--AA--G---G----------...---------G 4608
02_AG.GH.03.03GH181AG C--------------T--------CA-C--TAA------A-AA--T--------------------------TAGG------...-A-G-----------------------------...---...----A-...--A---G---G----------...---------- 5284
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 C-----G--------T---------ACC--TA---------A--AT--------------------------TAGG------...-A-G-----------------------------...---...------...--A---G---G----------...---------- 4925
02_AG.LR.x.POC44951 C--------------T-----------C--TA---------A--AT--------------------------TAGG-----T...-A-G-------------------T---------...---...----C-...--A-------G----------...---------- 5255
02_AG.NG.x.IBNG T--------------T-----------C---AA--------A---T-------------------T------TAGG------...-A-G--T--------------------------...---...-----G...--A---G---G----------...---------- 4785
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 C--------------T-----------C--TAA-------CACC-T--------------------------TAGG------...-A-G-------------------T---------...---...----C-...--AA--G---G----------...--------GC 4457
02_AG.US.06.502_2696_FL01 C--------------T--C------AAC--TAA--------A--AT--------------------------TAGA------...-A-G-------G-----------T---------...---...--C-A-...----------G----------...--G------- 4457
03_AB.RU.97.KAL153_2 C--------------------A---A-----AA----------------G------A----------------AGGA-----...---------------------------T-----...---...----A-...----------A----------...---------- 4486
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C---C----G-----T---------------AA--------AA-----A--C--------------------TAGG--C---...-A-G----------------T------------...--G...------...--A---G---G----------...--------GC 4626
05_DF.BE.x.VI1310 -------------T--------C--------AA--------ACA------G--------------T------TAGAA-----...--------------------------------A...--C...----A-...C-----G--------------...-----A---- 4642
06_cpx.AU.96.BFP90 -------------T--------C--A-----AA--------AAA-----AA------------------C---AA-------...-A---------------------A---T----A...AG-...---GA-...--A------------------...-----AA--- 5288
07_BC.CN.98.98CN009 T------------------------------A---G-----AT-----------C--------T-----C---AGA------...-A-G-----------------------G----A...--G...----A-...--A-------A----------...--GT----A- 4592
08_BC.CN.06.nx2 T----------T---TG--T-------C-A-AC--G-----ATC------C-A-C------TTT-----CC--AGA------...TA-G-----------------------A---C-...--G...C-----...--A-------AT-G-------...--GT----A- 5194
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------T--------C--AC----AA--------AAA-------------------------T---AA-------...-A------C-----------------G-----A...-C-...---GA-...--A---G-G------------...---------- 4462
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 T-----------G------------------A---------AT-------C------------T---------AGA------...-A------------------------------A...--A...-----T...C--A------A------C---...---------- 4639
11_cpx.CM.95.95CM_1816 T--------------T---------A-C---AA----A---ACA-G---AGG-----------------G---AGA------...---G----C------------------------...CC-...--A-C-...--A--GG---T----------...---------- 4624
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------GT--------C--------AA------C-AAA---------------------T-------AGG------...---G---------------------------A-...A-A...---GA-...--A--------------C---...--G-----GC 5265
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------------T--------C--------AA-------G-AA-------------------------C---AA-------...-A-------------------------------...---...----A-...--A---G-G------------...---------- 4665
14_BG.ES.05.X1870 C---A----------T--------CA-C---AA--------AA--C----C-----A----------------AGG------...-A-G-----------------------T-G--A...---...----A-...W-A---G---G----------...---------- 4727
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 C---C----------T-----------C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG------...-AGG----C---C-------T----------AA...--G...------...--A-------A----------...--------G- 4656
16_A2D.KR.97.97KR004 T-----------G--T---------------AA--------AA-AT----GC---------------------ATAA-----...---G----------G-----------G------...-GG...----A-...A-AA--G---A----------...--------CC 4623
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------T-------AC--------AA-C--A-C-AAA-----G---------------T-------AGGA-----...---G---------------------------A-...--C...----A-...--A------G-------C---...--G-----CC 4474
18_cpx.CU.99.CU76 C---A----------T-----------C---AA--------AAAAT--------------------------TAGA------...-A-G----C--------------------G---...---...----C-...--A---G--------------...---------- 4565
19_cpx.CU.99.CU7 T--------------T---------A-C---AA--------ACAA----G-----------------------AGGA-----...-AGG-----------------------------...---...----A-...--A---G---A----------...---------- 4486
20_BG.CU.99.Cu103 C--------------T-----------C---AA--------AA--C----GG-------------T-------AGA------...-A-G----C--------G--------------A...--C...----A-...C-AA--G---G----------...---------- 4726
21_A2D.KE.99.KER2003 C--------------T---------A-----AA---------AA-G-----C---------------------AGA------...---G-G-----------------T--G------...--A...----C-...C-AA--G---G----------...--------CT 4465
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY C--------------T-----------C---AA---------A--T---------------------------AGG------...-A-------------------------------...---...------...--A---G---G----------...--G------- 4468
23_BG.CU.03.CB118 C--------------T--Y-A----A-C---AA--------AA--C----G-----A------------G---A--A-----...--G-----C--------------A---------...--A...----A-...---A------AG---------...---------- 4703
24_BG.ES.08.X2456_2 C--------------T---------A-C---AA--------AA-AC----GG-----G-------T-------AGA------...-A-G----Y--------G-----T--------A...--C...----AT...--AA--G---G----------...---------- 4711
25_cpx.CM.02.1918LE -------------T--------C----C---AA--------AAAA------C----------------------A-------...--------C-----------------------A...---...---GA-...--A---G--------------...---------- 4468
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 C------------T-T---------AGG---AA------C-AA--G---C-G---------------------AGG------...-A-G-----------------------------...---...------...C-A-----C-G----------...--G--A--G- 5265
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------T--------C--AAG---AA--------AA------CA------------------C----A-------...-A------C------------------------...---...---GA-...--A---G--------------...--------A- 5251
28_BF.BR.99.BREPM12609 C------------------------A-----A---------A-AA----G-G----A----------------A--------...---G-----------------------------...---...----A-...--A---G---T---T------...---------- 4626
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------G---T--------C--A-----AA------C-AAA---------------------T-------AGA------...---G----------------T----------A-...--A...-A-GA-TTAG-A--------------C---...--G------- 4664
31_BC.BR.04.04BR142 T-----------G-----C------A-----AA--G------T-------C-----A------T---------AGAA-----...-A-------------------------------...--A...------...--A-------A----------...--AT-A--A- 4732
32_06A1.EE.01.EE0369 ------G------T--------C--A-----AA--------AAAAT-----------------------C----AC------...-A------------------------------A...AG-...---GA-...--A------------------...-----AA--- 4895
33_01B.ID.07.JKT189_C C--------------T---G-----A-C---AA--------AA--G-----------G-----T----------AG------...-AGG----------------T-----------A...--G...----A-...A-A--G----G----------...--------G- 4561
34_01B.TH.99.OUR2478P T--CA----------T-----------C---AA--------AAAA------------------T--------T-AG------...-A-G----------------------------A...--G...--C---...--A------CG----------...--------G- 4462
35_AD.AF.07.169H T-----G--------T---------A-C---AA--------AA--T---G-----------------------AGGA-----...---G----------------A------T-----...---...------...A-A---G---G----------...---------- 4460
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 T-----------G--T------C--A----TAAA-C-----AA-AT---------------------------AGA------...-A-G-------------------T---------...---...--A---...----------G----------...---------- 4465
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 C--------------T------C--A-A---AA--------AA--C---------------------------AGGG-----...---G-----------------------------...--A...---T-G...--A---G---G----------...--A-----GC 4450
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------GT--------C--------AA------C-AAA------G-----A--------T-------AGGA-----...---G--------------------------CAA...--A...-A--A-...--A--------------C---...--G------- 4683
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---C-----C---T--------C--------AA--------A--AG---------------------------A--------...---------------------------------...--A...------...--A---G--------------...---------- 4737
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------------------A-----A---------ACAA------C---------------A-----A--------...-A-------------------------------...--A...---GC-...--A---G--------------...---------- 4743
42_BF.LU.03.luBF_05_03 C------------------------------AA--------A--------A----------------------A----C---...-A-------------------------------...---...RG----...--A-------A----------...-----A---- 4798
43_02G.SA.03.J11223 C---Y----------T-----------C---AA--------AA--C---------------------------AGGA-----...-A-G-----------------------M--R--...---...----C-...--AR--R---R----------...-----R--G- 4785
44_BF.CL.00.CH80 ------------GT--------C--------AA------C-AAA-----C----C--G-------T-------AGG------...---G-----------------------Y---A-...---...----M-...--A--------------C---...--G------- 4702
45_cpx.FR.04.04FR_AUK C--------------T-----------C---AA--------AAA-G-------------------------C-AGG------...-A-G--GCAG-----------------------...---...----C-...--A---G---G----------...--------A- 5246
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------------T-----------------AA------C-AAA---------------------------C-AGG------...---G---------------------------AT...A-A...-A--CC...-----------------C---...--A------- 4698
47_BF.ES.08.P1942 ---------T---T-------AC--AC----AA------C-AAAA------C---C---------T-------AGG------...-A------C---A-------------W----A-...--AGAAAA--A-...--A---G--------------...------A--- 4702
48_01B.MY.07.07MYKT021 C-----------G--T-----------C---AA--------AAAAG----G------------T----------AGA-----...-AGG----------------T-----G----AA...-GG...----A-...--A-------A----------...--------G- 4465
49_cpx.GM.03.N26677 T-----------G---------C--A-----A----------T-----------C--------T---------AGA------...-A-G-----------------------T-----...--G...------...--A---G---G----------...---T-A--A- 4682
51_01B.SG.11.11SG_HM021 C--------------T-----------C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG------...-AGG----------------T-----------A...A-A...------...--A-------G----------...--------G- 4467
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 C---G----------T-----------C---AA---G----AAAAG---G-------------T----------AG------...-AGG----------------T-----------A...--G...----A-...--A---G---G----------...--------G- 4574
53_01B.MY.11.11FIR164 C--------------T-----A-----C---AA--------AA...---G-------------T----------AGA-----...-AGG----------------------------A...---...----A-...A-A-------G----------...--------G- 4597
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------------------A---A-C---AA--------AA------G------A------------T---ATG------...-A------------------------G------...-G-...----A-...---------------------...-----A---- 4662
55_01B.CN.10.HNCS102056 C--------------T---------A-C---AA--------AA--G-----------------T----------AG------...-AGG----------------T------A----A...--A...------...--A-------G----------...--------G- 4570
57_BC.CN.09.09YNLX19sg T--------------------------C---A-A-G-----AT-----------C-A------T-----C---AGA------...-A-G-----------------------G-----...--G...----C-...--AA------A----------...--GT----A- 4444
61_BC.CN.10.JL100010 T------------------------------AA--G-----AT-----------C--------T-----C---AGA------...-A-G----------------------GT----A...--G...------...--A-------A----------...--AT----A- 4681
O.BE.87.ANT70 C--CC----G---T------A---CAGG--TA-A--GA-CGA-AAC----GG--C--------T------TC-AGAA-----...---G-T------AGT---T-T--T---G-----...-TG...--CCAT...G-A---G----C---------...--AT--ATGC 5314
O.CM.91.MVP5180 C--CC-G--G---T------AA--CA-G--TAA---G--CGC-AAC---CG------G-----T------TC-AGGA-----...-A-G-C-----G-CG--GT-T--T---G---CA...--A...---GAT...A-A--GG-C--C---------...--AT-AATGC 5289
O.CM.98.98CMA104 C--CC-G--G---T-T----AA--CAGG--TA----G--C-AA-AC----AC--C--------------MTCTAGAA-----...---G-C-------GT---T-T--T---G-----...C-G...---T-T...A-A---G-G--C---------...--AT-AATGC 4746
O.FR.92.VAU C--CC----G---T------AA--CAGG--TA-A--G--C-C--AT----A-----A------T------TCTATAA-----...--GG-C------AGG---T-T--T---G----T...CCA...---T-T...A-AA-GG-G--C---------...--AT-AATGC 4826
O.GA.11.11Gab6352 C--CC-G--G---T-T----A---CAGG--TA----G--C-AA-A-----A---C-----C--T-T----CATAGAA-C---...-----C------AGT---T-T--T---G-----...--A...---T-G...G-A---G-G--C---------...--AT--ATGC 4471
O.SN.99.99SE_MP1299 C--CC-G--G---T------AA--CAGG--------GA-C--A-AC----A---C-----C--T-T----TCTAGAA-----...---G-C-------GT---T-T--T---G-----...-GG...C--T-G...A-A---G-G--C---------...--AT--ATGC 5313
O.US.10.LTNP C--CC----G---T------A---CAGG--TA-A---A-C-AA-AC---CA---C--------T-------CTAGAA----T...-----C------AGT---T-T--T---G-----...ATG...--CT-T...G-A---G-G--C---------...--AT--ATGC 5235
N.CM.02.DJO0131 T--C--------G--T-----------G---A-A--G--AGAA--G----A------------T-------CAAA-------...-A------------------T------G----T...CTG...--A--G...--A--G-----C--T------...--A--AACA- 4766
N.CM.04.04CM_1015_04 T--------------T------C----G---AAA--G--A-AA-------A------------T------TCAAGG------...-A--C---------------T------G----T...C-G...--A-C-...--A--G---GTC--T------...--AT-AACA- 4765
N.CM.06.U14842 T--C-----------T-----------G---AAA--G--A-CA------CAC-----------T-------CARA---Y---...-AG-A---------------T------G-G--T...C-G...--A-A-...--A--G----TC--T------...-----AACA- 4767
N.CM.95.YBF30 T--C-----------T-----------G---AAA--G--A-AA-------A------------T-------CA-A---C---...-A------------------T------G----T...C-G...--A---...--A--G-C-GTC--T------...--G--AACA- 4854
N.CM.97.YBF106 T--C-----------------------G---AAA--G--A-AA--G----A------------T-------CAAAG------...-AG-C------------R--T------G----T...CMG...--A-R-...--A--G---GTC--T------...--A--AACA- 4852
N.FR.11.N1_FR_2011 T--C-----------T-----------G---AAA--G--A-AA--G----A------------T-------CAAA-------...-A----G-C-----------T------T----T...CCG...--A---...--A--G----TC--T------...--A---ACA- 4661
P.CM.06.U14788 C---C-G--T---T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A--AAAG-----------G-----T-----G-CAA-C-----T...--G--T-------C---TT-T--T---G----A...ACA...--A-CC...A-TA-TG-G--T--Y------...--G--CATGC 4731
P.FR.09.RBF168 T---C-G--C---T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A-A-AAT-----------G-----T-----G-CAGTC-----T...--G--T-------G---TT----T---G----A...-CA...--A-CC...A-T--TG-G--T--T------...--G--TATGC 5295
CPZ.CD.06.BF1167 C--CC----------------T---AAGAGTAAAC-TTG--AA-A----AAA-----------T-----T-TAGAC--C--C...----AGG-AGG------G--T--A--CA--ACTGAGA-A...--A-A-...-------------T-------...--C--A--CT 5365
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T--------G---T-T--------CAGA---AA------A-AAAAT-----C-----------------TG--A-CA-C--T...--G--GGC----C-GA--T-T--T---A--AAT...C-G...----AG...C-AA-TG-C------------...--A--AATGC 4802
CPZ.GA.88.GAB1 T--------T---T-T-----T---AGG---AAA--G--A--A--T--------C--------T-----TCA----A-----...-A-G-TGC---T---A-------A--TT-CA-AGATT--...T---A-...--AA--G-G-----C------...-CCT-AAGCC 5324
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 T---C----G-----T-----C-T-ACAA-TAAAT-CTGC-AA-AG---AAA--------C--T-----G-CAGA-GTG---...-A--G-GCAGGG---A-------A--T--T-AAGGAA-G...--A---...A-A--TG-GCT-CAT------...--AT-AGC-T 4904
CPZ.US.85.US_Marilyn T---C-G------T-T--C------AGA---AA--------AA--------C--C--G-----T-----G---A--A----C...---G---A------------T-----TA---AT...A-A...--A-A-...A-A--G--T-T---G------...--GT--A-A- 5320
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B.FR.83.HXB2 CAGGAGAAAGAGACTGGCATTTGGGTCAGGGAGTCTCCATAGAATGGAGGAAAAAGAGATATAGCACACAAGTAGACCCTGAACTAGCAGACCAACTAATTCATCTGTATTACTTTGACTGTTTTTCAGACTCTGCTATAAGAAAGGCCTTATTAGGACACATAGTTAGC 5430
Vif T__G__E__R__D__W__H__L__G__Q__G__V__S__I__E__W__R__K__K__R__Y__S__T__Q__V__D__P__E__L__A__D__Q__L__I__H__L__Y__Y__F__D__C__F__S__D__S__A__I__R__K__A__L__L__G__H__I__V__S_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------A---T-----A--------T--G------------------CT---A---------------A----T-----CT-G-----------------C---C----T---A-------------------C-----G--A---A----------AG-------- 4638
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---------A---------C--------T--G------------------C-G--A---------------A----T-----C------------T--------A-AC----T-----------------A-----C--------A---A--------G-A--------A 4635
A1.ES.06.X2110 ---------A---T-----A--------T--G------------------CT---AGA-------------A----T-----CT-G-----------------C---C----T---A-------------A-----C-----G--A---A----------AG-------- 4668
A1.IT.02.60000 ---------A---------A--------T--G-----------------AC-G--A--G------------A----------C--G------------------T--C----T-----------------A-----C-----G--A---A----------AT-------- 5435
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---------A---T-----A--------T--G-----------------ACT---A---------------A----T-----C--G------------------G--C----T---A-A-----------A-----C-----G--A---A-------------------- 4798
A1.RU.11.11RU6950 ---------A---------C--------T--G-----------------AC-GGGA--G------------A----------C--G--G---------------------C-T-----------------A-----C-----G--A---A--G------------G---A 4954
A1.RW.11.DEMA111RW002 -------G-A---A-----A--------T--G------------------TT---A--C-----------GA----T-----CA-G---------------------C----T-----------------------C-----G--A---A-----------G-------- 4781
A1.SE.95.SE8538 ---------A---T-----A--------T--G------------------CTG-GA---------------A----T-----C--G------------------A--C------Y-A-------------------C-----G--A---A----------AG-------- 4629
A1.TZ.01.A341 ---------A---------C--------T--G--A--T------------CT---A---------------A----T-----CA-G---------------------C----T-----------------------C-----G--A---A-----------G-------- 4632
A1.UA.01.01UADN139 ---------A---------C--------T--G-----------------AC-G--A--G------------A----------C--G--G-----------------------T-----------------A-----C-----G--A---A--G-------A--------- 4629
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----G---CA---------A--------T--G------------------CT--GA--------------GA----------C--G---------------------C----T---A-T------A----T-----C--------A---A-------G--AG-------- 4779
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------A---------C--------T--G-C---------------AC-G--A--------T------A----T-----T-----------------------------T-----------------------C-----G--A-T-A----------AG-------A 4871
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------A---------C--------T--G------------------C-GGGA--G--C--T------A----------T--G--------T-----C-----------T-----------------A-----C-----G-GA---A--------G-A--------G 4770
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------A---A-----C--------T--G------------------C-G--A-AG--C--T------A----------T--G--G-----T-----C-----------T-----------------A-----C-----G--A---A--------G-AT-------T 4629
A2.CY.94.94CY017_41 T--------A---------C--------T---------------------C----C--G---CAT------A----------T--G--------T-----C-----------T-----------------A-----C-----G--A---A--A-----G-A--------T 4787
B.AR.04.04AR143170 -------------------------------------------------A---------------------A---------GC-----------------------------T-----T-----------A--------------T---A---------GT--------A 4631
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------A------------------------------------------------------------------A-CM----------------------------T-----T-----------A--------------TA--A---------GT--------T 4644
B.BR.06.06BR1119 -------------------------------------------------A-C--G--------A----------------A-C-----------------------------T-----T-----------A-----A--------T---A----------T--------A 4847
B.CA.07.502_1191_03 -------------T--------A-----------T-------------------G------C------------------A-TA-------------------CT-------T-----T--------------------------T--------------T-G------A 4857
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------------------------C------------------------G---G--A-------------A---------GC----------------------AA---C-T-----T-----------A--------------T---A--C-----A-T-G------A 4899
B.CN.10.DEMB10CN002 ------------C---------------T----C-------------------GG--------------------------GC-----------------------------T-----------------------------G-GT---A--G------GT--------T 4802
B.CO.01.PCM001 ------------------------------------------------------G---------------------------C-----------------------------T-----T-----------A--------------T---A--------A--T-------G 4635
B.CU.99.Cu19 ---------A---T------C----C----------------------A----GG--------------------------GC----------------------AA-----T-----T-----------A--------------T---A----------T-G------T 4977
B.CY.09.CY266 -------------A------------A-T------------------------C----G-----T------A----T-----C-----------T-----------------------T------A------A-----------GT---A---------GG-------TT 4647
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------------T-----------C----------------------------G--------------------------GC-----------------------------T-----T-----------A------------C-T---A---------GT--------- 4668
B.DK.07.PMVL_011 ----------------------------T----C---------------A---GG---C-----T--------------C---AC------T--------------------------T-----------A--------------T---A----------T-G------T 4795
B.DO.05.05DO_160884 ----------------------------------TG-------------A-C--G--C------A-----------------C-----------T-----------------T--------------------------------A---A--------T---G------T 4641
B.ES.10.DEMB10ES002 -------------T----------------------------------------G---C----A------------------C-----------------------------------T-----------G--------------T---A--C------G---------T 4792
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------------------------------------------G---G----------------------------AC---------------C----------------------------------------A---T--AA---------G---------T 4676
B.GE.03.03GEMZ004 --------CA---------------C-----------------------A------GA-----------------------GCA-----------T----------------T-----T-----------A-----C--------T---A----------T--------T 4626
B.HT.05.05HT_129389 -------------T----------------------------------------G---------------------T----GC-----------------C-----------T-----T-----------A-----C--------A---A--------T-T-G------T 4631
B.JM.05.05JM_KJ108 -------G-AG--T----------------------------------------G--A------------------------C-AG---------------------C----T-----------------A------------C-A---A--------T-T-G------T 4638
B.JP.12.DEMB12JP001 -------------T--------------A-----T--------------A---C--------------------------A-T-----------------------A-----T-----T-----------A------------C-A--------------T-G------T 4817
B.KR.12.12KYY10_10742 -------------A------C---------------------------------G----------------A----------C---------A----------C---C----T-----T------------------------C-T---A------------G------G 5284
B.NL.00.671_00T36 --------------------------------------------------G---G--------C------------------C---------------------G-------T-----T-----------A--------------T---A---------GTT-------- 4995
B.PE.07.502_2649_wg8 -------------T------------------------------------C---G-GAG---------------------A-CG----C--------------C--------------T--------------------------A------------T-Y-G------T 4897
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------------------------------------------------G--------------------------A-C--------------------C--------------T------------------------------C----------T-----C--G 4638
B.RU.11.11RU21n ---------A---------------C-------C---------------A---G--------------------------A-CA----------------------------T-----T-----------A--------------T---A---------GT-G------- 5001
B.TH.07.AA040a_WG11 -------------------------C-----------------G----------G--------A-----------------GC----------G---------------C--T-----T-----------A-----C--------T---A-T-------GT--------- 4782
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------------------------------TG--------------GG---------------------------C-AG-------G------------------T-----------------A------------C-A---A----G-----T-G------T 4650
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------G-----------------C--A--------A----------------G---------------------------C-A---------------------------------T-----------A--------------A---A--G-----TGT-G------T 5431
B.UA.01.01UAKV167 -------------A-----------A--A----------------------------A-------------A----------CT----------------------A-----T-----T----------GG-----------G-GT---A---------GTT-------T 4656
B.US.11.ES39_42 -------------A--------------A-------------------------G-------------------------A-C----------------------AA-----------T-----------A--------------T---A---------GTT-------T 5388
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------------------------------------------------AA--G-G----------------A----------C-----------------------------T-----T-----------A--------------T---C-G-------GA--------A 4632
B.YE.02.02YE507 -------------------C--------A----------------------G-GG-------------------------A-C---------------------A--C-C--------T-----------A-----------------------------T-G------T 4647
C.AR.01.ARG4006 -------------T--------------T--------------------ACTG-RA-A-----------------------GC--G------------------A--C----T-----T------A----------C-----G--A---C----------T-G------- 4614
C.BR.07.DEMC07BR003 ------------CT--------------T--------TG----G-----ATTG-GA--------------------------C--G--------------C---A-AC----T-----T------G----------C-----G--A--------------T-G------- 4762
C.BW.00.00BW07621 -------------T--------------T-------------------AATTG-GA-----C-------------------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--------A--------------AG------TT 4783
C.CN.09.09YNLX133sg ----------------------------T-------------------AATTG-GAG------A-------A----A----GC--G--------G---------A-------T-----T------G----------C-----G--A---A------------------TT 4614
C.CY.09.CY260 -------------A--------------T--------------------ATGG--A--------T----------------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C------C-A---A----------T-------TT 4653
C.ES.07.X2118_2 -------------A------C-------T--------------------ATTG-GA-------------------------GCA-G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------TT 4846
C.ET.02.02ET_288 -------------T--------------T--------------------ATTG-GAG------C----------------TGC--G------------------A--C----T-----T------G----A-----C-----G--A---A----------G-G------- 4632
C.GE.03.03GEMZ033 -------------G--------------T--------------------ATTG-GA-A-----------------------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--C--G--A---A----------T-------TT 4611
C.IL.98.98IS002 -------------T--------------T--------------------ATTG-GA--C----A----------------AGC--G------------------A--C-C--T-----T------G---G------C-----G--A---A----------T--------- 4764
C.IN.09.T125_2139 ----------G--T--------------T--------------------ACTG-GA--C----A-----------------GC--G--------G---------A--C----T---A-T------G----A-----C-----G--A---A-----------T------TT 5406
C.KE.00.KER2010 -------------T--------------T-----T-------------AATTG--A--G----A-----------------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------TT 4611
C.MM.99.mIDU101_3 -------------A--------------T--------------------ATTG-GA--------------------A----GC--G--------G-----------------T-----T------G----------C-----G--A---A-C----------------TT 4781
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------------CT--------------T--------------------ACTG--A--------------------------C--G-----T------------A--C----T-----T------G----------C------C-A---A--C--------G-------- 5410
C.SN.90.90SE_364 --------C----T--------------T--------------------ATTG-GA--G--------------------C-GC--G--------G-----C---A--C----T-----T------A----------C--------A---A----------T-------TT 4599
C.SO.89.89SM_145 -------------T--------------T--------------------ATT--GA-------------------------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------TT 4651
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------------G--------------T--------------------ACTT-GA-------------------------GC--G------------------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------CT 5404
C.US.11.17TB4_4G8 -------------T------------A-T--------------------ATT--GA-------A---G---A---------GC--G------------------A--C----T-----T------G----A-----C-----G--A---A--------T----------- 4781
C.UY.01.TRA3011 -------------A--------------T--------T-----G---C-ACTG-GA---------------A---------GC--G------------------A--C----T-----T------G----------C-----GG-A---A----------T-G------- 4601
C.YE.02.02YE511 -------------T--------------T--------------------ATTG-GA-------------------------GT--G--------G-----C--CA--C-C--T-----T------A----------C--------A---A----------T-------T- 4605
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -------------G--------------T--------------------ATT--GA--------------------A----GC--G--------G-----C---A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------TT 5393
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------------G--------------T--------------------ATTG-GA-------------------------GC--G------------------A--C----T-----T------G----------C--------A---A-------------------- 4779
D.CD.83.ELI -------------A------C---------------------------------G--------------------------GC--G------------------A-------T-----T-----------A--------------A---A--------G-T--------T 4976
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------T------C-A-----A--------------------A----G--------------------------GC--G------------------A-------------T-----------A-----C--------A---A----------T-G------T 4805
D.CY.06.CY163 ----G--------T------C---------------------------------G--------------------------GC--G------------------A-------------T-----------------C--------A---A----------T-G------T 4638
D.KE.11.DEMD11KE003 -------------A------C---------------------------------G------C--T----------------GC--------------G------ACCC----T-----T------G-----------------C-A---A----------T-G-----TT 4780
D.KR.04.04KBH8 -----------A-G------C----------G--------T--------ACTG--A--G--C--A------A---------GC--G-----T------------A--C----------T-----------------C-----G--A---A----------T-G------- 5389
D.SN.90.SE365 -------------A------C--------------------------------G---------------------------GC--G------------------A-A-----T-----T-----------A------------C-A---A----------T--------- 5447
D.TD.99.MN011 ----G--------T------C---------------------------------GA-------------------------GC--G------------------AC-C----------T--------------------------A---A----------G-G------T 4654
D.TZ.01.A280 -------------A------C----------------------------A----G--------------------------G---G------------------A-------T-----T------A----------C-----G--A--AA-------T--T-----G--T 4631
D.UG.11.DEMD11UG003 -------------A------C---------------------------------G--------------------------GC--G-----------------CA-A-----T-----T------G----A-----C-----G--A---A----------T------TTT 4785
D.YE.02.02YE516 -------------T------C----------------------------AC---G-------------------------AGC--G------------------ACA--C--------T-----------A--------------A---A---------TT-G------T 4641
D.ZA.90.R1 -----------A-A------C------CT--------------------A----G--------T-----------------GC--G------------------A-A-----T-----T-----------A--------------A---A----------T-G------T 4776
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -------------T------C-----------------------------C-GGG--AG-----G------A---------GCACG-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G------- 4533
F1.AR.02.ARE933 -------------T------C----G------------------------C-NGG--AC-----G------A---------GC--G-----------G--C---A-A--C-CA-----------------A-----C-----GGGA---A----------T-G-A----- 4724
F1.BE.93.VI850 -------------A------C-----------------------------C-GGG--AG-----G------A---------GC--G--G--------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G-A----- 4770
F1.BR.07.07BR844 -------------T------C-----------------------------C-GGG--------A-------A---------GC--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C--------A---A----------T-A-A----- 5211
F1.CY.08.CY222 -------------G------C----G-------C----------------C--GGA--G-----T------A---------GC--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----------G--A---A----------T-A-A----- 4623
F1.ES.11.DEMF110ES001 -------------T--------A---------------------------C-GGG---G-----G------A----------C--G-----------G------A-C-----T-----T--C---G----A-----C-----G--A---A--------T-T-A-A----- 4768
F1.FI.93.FIN9363 -------------T------C-------A---------------------C-GGG---G-----G------A---------GC--G-----------G--C---A-A-----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G-A----- 4759
F1.FR.96.96FR_MP411 -------------T------C-----------------------------C-GGGAC-G-----G------A----T-----C--G-----------G--C---A-A-----T-----T----------C------C-----G--A---A-C--------T-G-A----- 4632
F1.RO.96.BCI_R07 -------------G------C-----------------------------C-GGG---G------------A---------GC--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------T-----C-----G--A---A-------GT-T-G------- 5454
F1.RU.08.D88_845 -------------T------C-----------------------------CTGGG---------G------A--------AGCA-G-----------G------A-AC----T-----------------A-----C-----G--A---C----------T-GGA----- 4889
F2.CM.10.DEMF210CM007 -------G-----T------C-------C---------------------C-G--A-RG-----G----------------GCT-G-----T---------------C----T-----T-----------A-----C-----G--T--TC--------T-T-G------T 4780
F2.CM.97.CM53657 -------------T--------------A---------------------C-G--A--------G----------------GCT-G---------T--------T-------------T-----------A-----C-----G--A---A----------G-G------T 4623
G.BE.96.DRCBL -------C-A---A-----C-----G--T--G------------------C-GGGA--------T-----------T-----C-----------C------------C----T---A-T-----------A-----C-----G--A---A----------A-C------G 5387
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------A--C---------------T--G-----------------CCTG-GA---------------A----T-----CT-------------G------TC-C----T-----------------------C-----G--A---A----------A--------A 4811
G.CN.08.GX_2084_08 ---------A---------A--------T--G-----------------AC-G-GA------CA------------------C--------------G---------C----T-----T-----------------C-----G--A---A----------AT-------A 4670
G.CU.99.Cu74 ---------A---T-----C--------T--G----------------A-C-G-GA-A-------------A----T-----C--------------G---------C----T---A-A-----------------C------C-A---A--------G-AG-------A 5034
G.ES.09.X2634_2 ----G--------T--------------T--G-----------------AC-GGGA---------------A----T-----C------A-----------------C-A--T-----A---------A-------A-----G-----AA--------AGA--------T 4913
G.GH.03.03GH175G --------CA--C------C-----CA-T--GACT---------------C-G-GA-------AT------A----T-----C-----------C--G---------C----T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------G-G--------- 5470
G.KE.09.DEMG09KE001 ---------A---T-----A--------T--G------------------C-G-GA-----C-T-------A----T-----CT-------------G---------C----T---A-T--------------C--A-----G--A---A--A-----G-G--------A 4805
G.NG.09.09NG_SC62 ---------A---------A--------T--G------------------C-G-GA--G------------A----T-----C--------------G-----C---C----T-----T-----------------C-----G--A--------------AG-------A 4622
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B.FR.83.HXB2 CAGGAGAAAGAGACTGGCATTTGGGTCAGGGAGTCTCCATAGAATGGAGGAAAAAGAGATATAGCACACAAGTAGACCCTGAACTAGCAGACCAACTAATTCATCTGTATTACTTTGACTGTTTTTCAGACTCTGCTATAAGAAAGGCCTTATTAGGACACATAGTTAGC 5430
Vif T__G__E__R__D__W__H__L__G__Q__G__V__S__I__E__W__R__K__K__R__Y__S__T__Q__V__D__P__E__L__A__D__Q__L__I__H__L__Y__Y__F__D__C__F__S__D__S__A__I__R__K__A__L__L__G__H__I__V__S_
G.PT.x.PT3306 -------------T------C-------T--G------------------C-G-GA------CA-------A----T-----C------------------------C----T-----------------------A-----G-----AA--------G-AT-------A 5370
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------A---------A--------T--G-----------G------C-G-GA--------A-----------G-----C-----------T--G---------C----T-----T-----------------C-----G--A---A----------A--------- 4827
H.BE.93.VI991 -C--------------------------T--------------------AC-GG-A--G------------A----------C--G-----T------------T--C----T-----T-----------------C-----G--A--TA----------T-G------T 4819
H.BE.93.VI997 ----------------------A--C------------------------C-G--A--G----------------------GCT-G------------------ACCC----T-----T-----------A-----C-----GGGA---A---------GAG-------T 4754
H.CF.90.056 -------------A--------A--C-----------------------ACTG--A--G-----------------G----GC--G------------------A--C----T-----T-----------A-----C-----G--A---A---------GTG-------A 4777
H.GB.00.00GBAC4001 --------------------------------------------------C-G-GA--G-----------------------C--G-----T-----------------C--T---A-------------A-----C-----G--A---A----------T-G----TAT 4948
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------------T------------------------------------CTG--A--G-----A----------------GC--G------------------A--C--C-------T-----------AG----C-----G--A---A----------T--------- 4624
J.CM.04.04CMU11421 -------------Y------Y----------------------------RCTG--A-RG--C--G-----------T----GC--G-----Y------------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---W----------TR-------- 4936
J.SE.93.SE9280_7887 -------------T-----C------------------------------C-G-GA--G--C--A----------------GC--G------------------A---G---------T-----------------C-----G------A----------A--------- 4744
J.SE.94.SE9173_7022 -------------T-----C------------------------------CGG--A--G--C--A----------------GC--G------------------A--C----------T-----------------C-----G------A----------A--------- 4745
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------G--A-----C------------------------------CT-----AG--C--A-----------T----GC--G------------------A-A-----T-----T-----------A-----------G--A---C----------T-G------T 4622
K.CM.96.96CM_MP535 ----------G---------------------------------------CTG--A--G--C--A-----------A-----C---------------------A-A-----T-----T-----------A-----AG----G------A----------T-G------T 4626
01_AE.AF.07.569M ---------AG--------A-----C--T-----T--T------------CTG-GA-A-----A-------A----T-----C--------------G--------AC-C--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A 4636
01_AE.CN.10.CYM059 ---------AG--------C--------T---------------------C-G--A-A------A------A----T-----C----------G---G------T-AC-C--T-----------------A-----C-----G--A---A----------AG-------A 4890
01_AE.HK.04.HK001 ---------AG--------A--------T--------------------AC-G-GA-AC------------A----T------G---------G---G--------AC-A--T------------G----------C-----G-GA---A--C-------AG-------A 4792
01_AE.JP.x.DR0492 ---------AG--------A--------T-----T---------------C-G-GA-C-------------A----T-----C--------------G--------AC-A--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A 5442
01_AE.TH.04.BKM ---------AG--------A--------T---------------------C---GA-A------------GA----T-----C--------------G--------AC----T-----------------A-----C-----G--A---A----------AG-------A 5382
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---------AG--------A--------T--T------------------C---GAGA-----A-------A----T-----C--------------G--------AC-C--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------- 4851
01_AE.TH.90.CM240 ---------AG--------C--------T---------------------C-G-GA-A-------------A----T-----C---------A----G--------AC-A--T----G------------------C-----G--A---A----------AG-------A 5004
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------AG--------A--------T---------------------C-G-GAGA-----A-------A----T-----C----------G---G--------AC-A--T-----A-----------------C-----G-GA---A----------AG-------A 4685
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -------------------A--------T-----T--T----------A-C-GG-A--T------------A----T-----C--------------G-----CA--C----T----------------GA-----C-----G--A---A----------AG-------- 4797
02_AG.ES.06.P1261 -------------------C--------T--G--A-------------A-C-G--A---------------A----T-----C--------------G-----C---C----T---------------R-A-----C-----G--A---A----------AG-------A 4867
02_AG.FR.91.DJ263 -------------------C--------T--G----------------A-C-G-GA-A-------------A----T-----C--------------G-----CT--C----T------------G----A-----C-----G--A---A-C------G-AG-------A 4778
02_AG.GH.03.03GH181AG -------------------C--------T--G---------------T--C-G--A---------------A----T-----C--------------G-----C---C----T-------------------A---C-----G--A---A----------AT-------T 5454
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----------A-------C--------T--G----------------A-C-G--A-AT------------A----T-----C--------------G-----C---C----T-----------------A-----C-----G--A---A--G-----GCAG-------A 5095
02_AG.LR.x.POC44951 ----G-----------------------T--G------------------C-G--A---------------A----T-----C--------------G---------C----T---A-A------A----------C-----G--A---A----------TG-------- 5425
02_AG.NG.x.IBNG --------C----------C--------T--G----------------A-C-G--A---------------A----------CT-------------G-----C--------T---A-T-----------------C--------A---A--------G-A--------A 4955
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------------------------T--G----------T----CA-C-G--A---------------A----------T--------------G-----C---C----T-----------------A-----C-----G--A--------------AG-------A 4627
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------------A-----C------AGT--G-----------------ACTG--A---------T-----A----T-----C--G-----T-----G-----C---C----T--------------------------------A---A----------AG-------- 4627
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------------C-------C---------------A---G--------------------------A-C-----------------------------T-----T-----------A--------------T---A----------T-G------- 4656
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----G---CA---------C--------T---------------------CTC-GA-----------------G--T-----C--G------------------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G------T 4796
05_DF.BE.x.VI1310 -------------------------------------------G----------G-------------------------AGC--G------------------G-------T-----T-----------A-----C--------T---A---------GT--------T 4812
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------A-A-----C-----C------------------------TTG-GA--------A---------------AGTA-G------------------A-AC----------T-----------A--------C--G--A--------------T-G------- 5458
07_BC.CN.98.98CN009 -------------T--------------T--------------------ATTG-GA-------C-------A----A----GC--G--------G---------T-------T-----T------G----------------G--A---A------------------TT 4762
08_BC.CN.06.nx2 ---------A---T--------------T----C---------------ATT--GA--C----C-------A--T-A----GC--G------G-G-AT------A-------T-A---T----C-C----------C-AT--G--A---A-----------G------TT 5364
09_cpx.GH.96.96GH2911 -G---------A-A-----------------G------------------CTG--A--G--C--G--------------CAGC--G------------------A-AC----------T-----------A-----C-----G--A---A--A-----G-T-G------- 4632
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------------A--------------T--G-----------------ACTG--A--------T------A---------GC--G------------------A--C----T-----T------G----A-----------G--A---A----------AG------CT 4809
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------G-----A--------------A--G------------------CTG--A--G--C--A---------------AGC--G-----------------CA-------------T------A----A-----C-----G--A---A----------T-G------A 4794
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------T------C-----------------------------C-GGG---G-----G------A---------GC--G-------G---G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C--------A---A----------T-A-A----- 5435
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------A-A--------------A--G--------T---------CTG--A-----C--A----------------GC--G------------------AC-C----------T-----------------C-----G--A---A----------T-G------- 4835
14_BG.ES.05.X1870 ---------A---T--------------T--G-----T------------C-G-GA---------------A----T-----CTY--------R-----------A-C-C--T-----------------A-----A-----G-----AA--------GGA--------T 4897
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------AG--T--------------T---------------------C-G-GAG--------------A----T----------------G---G--------AC-A--T-----------------A-----C-----G-GA---A----------AG-------A 4826
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------A---------C-----------G------------------C-GG-A-----C--T------A----------T-----G-G---T-----C------C----T-----------------------C-----G------A--------A-A--------A 4793
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------T------C----A------------------------C--GG---G-----G------A---------GC--G--G--------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------A-T-A-A----- 4644
18_cpx.CU.99.CU76 ---------A---A--------------T--G------------------CTG-GA--G--C--A-----------T-----C--G--------------------------T-----------------A-----C-----G--T---A----------T-G------T 4735
19_cpx.CU.99.CU7 ---------A---------C--------T--G------------------C-G-GA---------------A----T-----C--------T-----G---------C----T-----T-----------------C-----G--A--------------AG-------A 4656
20_BG.CU.99.Cu103 ---------A---T-----------Y--T--G--T-------------A-C-G-GAGA-------------A----T-----C-----------CA-G--------------T---A-T-----------------C--------A---A--------G-A--------A 4896
21_A2D.KE.99.KER2003 -G-------AG--------C-----G--T--G-----------------AC-G--A--------T------A----------T--G--------C-----C------C----T------------------A----C-----G--A---A--------G-AC-------T 4635
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------A---A-----C--------T--G------------------C-G--A--------T-----------T-----C--G------------------A-------T-----------------------C-----G--A---A----------A--------- 4638
23_BG.CU.03.CB118 -------------T-----------C-------------------------------------------------------GC----------------------AA-----T-----T-----------A-------------GT---A----------T-G------T 4873
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------A---T--------------T--G----------------A-C-G-GA-A-------------A----T-----C----------G---G-------A-C----T--CA-A-----------------C--------A---C--------G-----T----- 4881
25_cpx.CM.02.1918LE -------------A--------A--------G-----------------ACTG--------C--G----------------GT--G-------G----------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T--------- 4638
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------------A--------------T--G-----T-----------ACT--GA--------------------T----GC--------------------C---C-A--T-----A-----------------C-----G--A---A--G-------G---A---TT 5435
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------------C-----------G------------------TTG--A--G--C--A----------------GC--G------------------A-AC----------T-----------A-----C-----G--A---A--------T-T-G------T 5421
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------------------------------------------G----------------------------C-----------------------------T--C--T-----------A-----------G--T---A---------GT--------A 4796
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------T------C-A------------------------------GG--AG-----G------A---------GC--G-----------G--C---A-AA----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------A-A-A----- 4834
31_BC.BR.04.04BR142 -------------T--------------T---------C----G-----ACTG-GAG------------------------GT--G-------G----------A--C----T-----T------G----A-----C-----G--A---A----------T-G------- 4902
32_06A1.EE.01.EE0369 -------------A-----C-----C------------------------TTG--A-------AA--C---A--------AGT--G------------------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T--------A 5065
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------AG-----------------T---------------------C-G-GAGAC------------A----T-----C--------------G--------AA----T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A 4731
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------AG--T-----AC-------T---------------------C-G-GA-AC------------A----T-----C----------G---G--------AC-A--T-----------------A-----C-----G-GA---A----------AG-------A 4632
35_AD.AF.07.169H ---------A------------------T--G------------------CT-C-A---------------A----T-----TG-G---------------------C----T---A-T-----------------C-----G--A---A--------G-A--------- 4630
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------------------------T--G-----T----------AAC-G-GA-A---C---------A----T-----C--------------G-----C---C----T-----------------------C-----G--A---A----------A--------- 4635
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----G--------------C--------T--G------------------CTG-GA-A------A------A----T-----C--------T-----G---------C----T-----------------------C-----G-CA---A---------GA--------A 4620
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------T------C----A-----------------------AC-GGG---C-----G------A----------C--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--T---A----------T-G-A----- 4853
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------------A-------------------------------G------C--A-----------------T-----------------------------T-----T------G----A-----------GC-T---A---------G---------A 4907
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------A--------------A------------A------------GA-A----------------A-------C--------------------C--------T---A-T-----------A--------------T---C----G----G---------T 4913
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------------------------------------------------------------------------A-C--------------G--------------------T-----------A--------------TA--A----------T-G------T 4968
43_02G.SA.03.J11223 ----------G--Y-----A-----C--T--G----------------R-C-G--A-A------------------T-----C--------------G-----C---C----T-----------------A-----C-----G--A---A----------A--------A 4955
44_BF.CL.00.CH80 -------------T------C------------C----------------C-GGG---G-----A------A---------GC--G-----------G--C---A-AC----T-----T------A----------C--------A---C-C------T-T-A------- 4872
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------A---------C--------T--G-----------------ACTG--A--------------------T-----C--------------G------T----CC-T-----------------------C-----G------A-T--------AG-------A 5416
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------------T------C----------------------------AC-GGG---G-----G-----------------C--G-----------G--C---A-A-----T-----------------------C-----G--A---A----------A-A------- 4868
47_BF.ES.08.P1942 ----G---------------------------------------------C-GGG--AG-----G------A---------GC--G-----------G------A-A-----T-----T-----------A-----------G--A---A----------T-G------- 4872
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------AG--------AC-------T-----------T---------C-G-GAGAT------------A----T-----C--------------G------T-AC--C-T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A 4635
49_cpx.GM.03.N26677 ----G--------G-----C--------T--------------------ATTG-GA-------------------------GC--G--------G-----C---A--C----T-----T------A----------C--------A---A----------T--------A 4852
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------CA---------A--------T---------------------C-G-GAGAC----A-------A----T-----C--------------G--------AC-C--T-----A-----------T-----C-----G-----AA----------A-------TA 4637
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------AG-----------------T---------------------C-GGGACT-------------A----T-----C--------------G--------AC-A--T------------G----------C-----G--A---A----------AG-------A 4744
53_01B.MY.11.11FIR164 --------CAG--------C--------T---------------------C-GGGA-AT----A-------A----T-----T--------------G-----C--AC-CC-T-----------------------C-----G--TA--A----------A-G-A----A 4767
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------------------------C-----------------C-----A-GGG-A--C-----------------------C--------------------C--------T-----T-----------A--------------T---A-T-------GTG-------T 4832
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------AG--------A--------T---------------------C-G-GA-C------A------A----T-----C--------T-G---G--------AC-C--T---A-------------------C-----G-GA---A----------AG-------A 4740
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------------T--------------T---------G----------ATTG-GA-------C-------A----A--C--C--G--------T-----------------T-----T------G----------C-----G--A---A------------------TT 4614
61_BC.CN.10.JL100010 -------------T--------------T---------G----------ATTG-GA-A-------------A----A-----C--G--------G---------T-------T-----T------G----------C-----G--A---A----------T-------TT 4851
O.BE.87.ANT70 ----G--------TGAA--------A--T--G--TAGT---------C-TT-T----AG----AA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A------C----T---AC-------A---CA--A--AG-C--G--A---A-CC-------G-G---ACTG 5484
O.CM.91.MVP5180 ----G--------GGAA--C-----A--T--G--TAGT---------CAAT-C---GAG----AA-----GA-T--T------AC-------AGGA-G--A------C----T--CACA------A----A--A--A--C--G------A-TC----G--G-G---GCTG 5459
O.CM.98.98CMA104 ----G--------GGAT--G--A--A--T-----TAGT---------CA-T-C----AG-----A-----GA-T---------AC------TAG-A-G--A-----------T--CAC-------A----G--A--A--C--G--A---ACC-----G--G-G---ACTG 4916
O.FR.92.VAU -------------GGA---G-----A--T------AGT---------CA-TGC-G--AG----TA-----GA-T---------AC-------A-G-----A------C--------AC-------A----G--A--A--T--G-GA---ACTC----G--G-G---GCTA 4996
O.GA.11.11Gab6352 ----G--------TGAA--------A--T--G--TAGT---------CA-T-C----AG----AA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A---A-A-----T---AC-------A----A--A--A--C--G--A---A-C-----G--G-G---ACTG 4641
O.SN.99.99SE_MP1299 ----G--------TGAA--------A--T--G--TAGT------------T-C----AG----AA-----GA-T---------AC-------AG-A-G--A---A-A-----T----C-------A----G--A--A--C--G--A---A-CC----G--G-G---ACTG 5483
O.US.10.LTNP ----G--------GGAC--G-----A--T--G--TAGT---------CAAT-T----A-----AA-----GA-T---------AC-------AGGA----A----A------T--CAC------------A--A--A--C--G-GA---A-CC----G--G-G---ACTG 5405
N.CM.02.DJO0131 ----------GTCT------C-A--A--T-----A-------------AACT-GGA-A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A-----T-----T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACC---ATT- 4936
N.CM.04.04CM_1015_04 --------CAGCCT------C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG-----G--T--T------A-G------A-G-----A-----T-----T-----T------A----T-----C-----GC-A--GG-C-----GAGACA---ATTT 4935
N.CM.06.U14842 --------CAGCCT------C-A--A--C-----A--------------ACT-GGA-A---C-AG--------T--T-----GA-G------A-G-----A-----T-----T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GA-ACC---ATTA 4937
N.CM.95.YBF30 --------CAGTCT------C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A-----TC----T-----T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACC---ATTA 5024
N.CM.97.YBF106 --------CAGCCT------C-A--A--TR----A--------------AC--GGA-A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A---TGT-----T---A-T------A---CT-----C-----GC-A--GG-C-----GAGACC---GTTA 5022
N.FR.11.N1_FR_2011 --------CA-CCT------C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG--------T--T------A-G-----TA-G-----A-----T-----T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACA---A-TA 4831
P.CM.06.U14788 -T--G--------AGAA--A--A--A--T----CAAGTG-G--G-----AC--GGT-A---C-C------GA----T--A---AC------TAGG-----------CC-C------C-A-----------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG---GG--ATTG 4901
P.FR.09.RBF168 -T--G--------AGAA--A--A--A--T----CAAGTG-G--G-----AC--GGT-A---C-C---C--GA----T--A---AC------TAGG-----------CC-C------C-A-----------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG---GG--ATTG 5465
CPZ.CD.06.BF1167 GT--G----A--CT------C-T--A--T--G-CAAG------------AC--GG------CT-G---G----------A---AC---T------A-T--A---AGTAGA--T---CCT------A----AAGG--C------C-A--TA-T--G---G-A-AGA-CCTA 5535
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------------T------C----A--T-----AG-A-----------AG---GAG-T--C--T--C--G------------AC------TAGG-----A--C--TC----T-----T------A---CAA----C--C--G--C--TA-C----A-A-GGC---CCT- 4972
CPZ.GA.88.GAB1 ----------G-C---------A--C--T-----------TC--------CT-GGATCT---GT------G--G--T--CTTCAC------TAG-T-G--C--CTCTC-A--T-----T--C---G----AA----C--C----GA--TA-------G--GC-T--AGCG 5494
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 GT--G--G---CCA-----------A--T-----AGGG-----------AC--GGA--------------GA-----------ACG--------G--T-----CACTA-G-------CA------A-T-CAGGA--AG-GC-GC-A--AA-C------G-A-GGA-ACTG 5074
CPZ.US.85.US_Marilyn --------CA--C------C--A--G--T-----A--A-----------AC--GGA-CT--C-AG------A----T-----GA-G------A-G-----------------T-----T------A---C------C--C-----A--TG-T-----GAGACC---A-TT 5490
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B.FR.83.HXB2 CCTAGGTGTGAATATCAAGCAGGACAT...AACAAGGTAGGATCTCTACAATACTTGGCACTAGCAGCATTAATAACA.........CCAAAAAAGATAAAG.........CCACCTTTGCCTAGTGTTACGAAACTGACAGAGGATAG.ATGGAACAAGCCCCAGAAGA 5578
Vif _P__R__C__E__Y__Q__A__G__H__.__N__K__V__G__S__L__Q__Y__L__A__L__A__A__L__I__T__.__.__.__P__K__K__I__K__.__.__.__P__P__L__P__S__V__T__K__L__T__E__D__R#__W__N__K__P__Q__K__
Vpr _M__E__Q__A__P__E__D
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------------------------...-----------------------T--------GAG-------G--GA-.........-----G---------.........--------A----------G----T-AG-------C--.-------------------- 4786
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---------------------------...-----------------------T---------AA------GG--G--.........------C---C----.........---------------A---GA---T-A-----------.-------------------- 4783
A1.ES.06.X2110 ----A----------------------...-----------------G-----T--------GAG-------G--GA-.........--C-G----------.........-------------------G----T-A-----------.-------------------- 4816
A1.IT.02.60000 ----A------------TA--------...---------------------------------AA-------G-----.........----C--G--G----.........-------------------G------------------.-------------------- 5583
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----T--------------------C...----------------------TTC-------GAA-------G-----.........----------C----.........-----C-------------G--T-T-A-----------.-----------------G-- 4946
A1.RU.11.11RU6950 ---------A-C----C---------C...--------------------------------GAA-------G----G.........----C--G-GA--G-.........--T----------------G------A-----------.-------------------- 5102
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----T----------T-T--------...-----------------------TC--------AA-------G--G--.........---GC--G--C---C.........-----------A-------G----T-AG-------C--.--------------G----- 4929
A1.SE.95.SE8538 -----T---------------------...-----------------------T--------GAA-------G-----.........---------------.........------C------------A----T-A--------C--.-------------------- 4777
A1.TZ.01.A341 -----C------------A--------...-----------------------T--A---T-GAA-------------.........----C-----C----.........-------------------G--T-T-AG-------C--.-------------------- 4780
A1.UA.01.01UADN139 ---------A-C----C---------C...------------C-------------------GAA-------G-----.........----T--G-GA--G-.........--------A----------G------A-----------.----------T--------- 4777
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----T------------A-------C...-----------------------T--A------AAG---C--G-----.........---CC--G-------.........-------------------G------A--------C--.-----G-------------- 4927
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------------TC----------...--T--------------------T--------GAA-------G-----.........-------G-CC----.........--------A----------A----T-A--------C--.-------------------- 5019
A2.CD.97.97CDKTB48 -----A---------------------...--T--------G-----G-----T------T-GAG-------G--G-T.........T---C--G--C----.........-------------------G----T-AGT---------.-------------------- 4918
A2.CM.01.01CM_1445MV ----A----------------------...-----------G-----G-----T------T-GAA-------G--G-T.........T---C--G--C----.........-------------------G----T-AGT---A-----.-------------------- 4777
A2.CY.94.94CY017_41 ---------------------------...-----------G-----G-----T------T-GAA----G--G--G-T.........T---C--G--C----.........-------------------G----T-AGT---------.-------------------- 4935
B.AR.04.04AR143170 -----------T---------------...--------------------G---------------------G-G-A-.........A------G--G----.........-----------------A-G---G--------------.-------G------------ 4779
B.AU.04.PS1038_Day174 --Y-TT-----------------G---...---------------------------------A--------------.........------RG--C----.........---------------R--R-------------------.-------------------- 4792
B.BR.06.06BR1119 -----------G--C---A--------...--------------------G------------AT----------C--.........----------G----.........--C-----A--------C-G----T-------------.-------------------- 4995
B.CA.07.502_1191_03 ---------------------------...---C----------------G-------------T--------C-G--.........A---------C----.........-------------------G------------------.-------------------- 5005
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---------------------------...---G-----------------------------A-------G------.........-------G-------.........-----------------C-A------------------.-------------------- 5047
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------------------C---...---------------T------------------T-------G-----.........----------G----.........-------------------G------------------.-------------------- 4950
B.CO.01.PCM001 ---------------------------...----------A---------G------------A----------C---.........---------------.........-----G-------------A------------------.--------------G----- 4783
B.CU.99.Cu19 -----T--------------------C...-G----------------------------A-----------GC----.........-------G--G----.........-------------------G------------------.-------------------- 5125
B.CY.09.CY266 ---------------------------...-G-C----------C-----G------------A-------G---C--.........T---G----------.........--------A----------A---G--------A-----.----------------GG-- 4795
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----T----------C----------...------------A--T-----------------A--------G-----.........-----G---------.........-------------------G---------------C--.--------------G----- 4816
B.DK.07.PMVL_011 -----T---------------------...--------------------G---------T------------C----.........-------G-------.........------C-------------A-----A-----A-----.-------------------- 4943
B.DO.05.05DO_160884 ---------------------------...-G------------------G---------------------G---AC.........----------C----.........-------------------GA-----------------.---------------C---- 4789
B.ES.10.DEMB10ES002 --------------C------------...-G---------G--------GC--------T--A--------------.........-------G-------.........-------------------G------------------.-----------A-------- 4940
B.FR.11.DEMB11FR001 -----T--------C------------...--------------------G----------------------AG---.........-----G---------.........--------A--C-------A------A-----------.-------GT----------- 4824
B.GE.03.03GEMZ004 --------------------------C...-G---------GA----------------------T-------A--G-.........A---------G----.........-------------------G------------------.--------------G----- 4774
B.HT.05.05HT_129389 ---------------------------...--------------A-----G-------------T-------------.........---------------.........--------------C--ACA------------------.-------------------- 4779
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------------------...--------------------G-----------------G----C----.........---------------.........------------------CG------------------.-------------------- 4786
B.JP.12.DEMB12JP001 -----T----------G----------...-GT-----------C---------------T--A--------------......CCAA------G--G----.........--------------------A--G--------------.-------------------- 4968
B.KR.12.12KYY10_10742 ----A----------------------...----C------G--------G------------A--------------.........---------------.........-------------------G------A-----------.-------------------- 5432
B.NL.00.671_00T36 ---------------------------...-----------G--------G----------------T----------.........---------------.........-------------------G------------------.--------------G----- 5143
B.PE.07.502_2649_wg8 -----A---------TC------G---...--T--------W--------G------------A--------G---A-.........T---------G----.........------------------G-A-----------------.---------C----G----- 5045
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----T-----C----C----------...-G------------R-----G---------------------------.........---------------.........--------A----------A------------------.----------------G--- 4786
B.RU.11.11RU21n -----T---------------------...--------------------G----------------------G----.........A--------------.........--------------------A-----------------.-----------------G-- 5149
B.TH.07.AA040a_WG11 -----T-----T---------------...--------------------G---------T-----------------.........-------G--G----.........--------------------------------------.-----------------G-- 4930
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------A-C----C------G---...-G------------------G------------A--------G---A-.........----G-C--------.........-------------------A------------------.-------------------- 4798
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---------------------------...--------------------G------------A--------G--CA-.........---------------.........------------------GT------A-----------.-------------------- 5579
B.UA.01.01UAKV167 -----T------------A-------C...-G-------------T----G---------T-----------G---A-.........-------G-CAG---.........-------------------G------------------.-------------------- 4804
B.US.11.ES39_42 ----TA---A-C--------------C...-----------G---------------------A--------G-----.........-------G--C---A.........--T----------------AA-----A-----A-----.-------------------- 5536
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------T---------------...-----------C--C-----G------------AT-----------A-.........-------G-------.........--------A----------G---G--------------.-----------------G-- 4780
B.YE.02.02YE507 ---------------------------...--------------------G---------T---------------AG.........---------------.........--------------------------------------.-------------------- 4795
C.AR.01.ARG4006 ---------------------------...--T------------T--------C-------GA-------GT---A-.........----------G----.........------C------------G----T-AGT---A-----.-------------------- 4762
C.BR.07.DEMC07BR003 -----------C---------------...------------------------C-------GA------------A-.........-------G--G----.........------C------------A---GT-AGT---------.-------------T------ 4910
C.BW.00.00BW07621 -----------C---------------...--T--------------------T--------GA-------G----A-.........----------G----.........------C------------G----T-AGT---------.-------------------- 4931
C.CN.09.09YNLX133sg -----------C---------------AAT--T-----------------------------GA-----C-G----A-.........--------------A.........------C--------A---A----T-AGT---------.---------C---------- 4765
C.CY.09.CY260 --------------------------C...--G--------------------TC-------GA-------G----A-.........----------C----.........------C------------G------AGT---------.-------------------- 4801
C.ES.07.X2118_2 -----------C---------------...--T-----------------------------GA-------G----A-.........----------G----.........------C----C-----C-G----T-AGT---------.---------C---------- 4994
C.ET.02.02ET_288 -----------C---------------...--T---------------------------T-GA-------GC---AG.........----------G----.........------C------------GT---T-AGT---------.-------------------- 4780
C.GE.03.03GEMZ033 -----------C---------------...--T-----------------------------GA-------G----A-.........------C---G----.........------C------------GA---T-AGTG--------.-------------------- 4759
C.IL.98.98IS002 -----------C--C------------...--T-----------------------------GA-------G----A-.........---------------.........------C------------GT---T-AG----A----A.------------------A- 4912
C.IN.09.T125_2139 -----------C--C-C----------...-CT-----------C-----------------GA-----C------G-.........------C--------.........------C--------A---A----T-AGT------C--.-------------------- 5554
C.KE.00.KER2010 ---------------------------...--T---------------------C-------GA-------G----A-.........-----C---------.........------C-----------CA----T-AGT---------.---------C---------- 4759
C.MM.99.mIDU101_3 -----------T---------------AAT--T---------------------C-------GA-----C-G----A-.........---------------.........------C--------A---A----T-AGT---------.---------C---------- 4932
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----------C---------------...--------------------------------GA-------G----AG.........---------------.........------C------------GC--GT-AGT--------A.-------------------- 5558
C.SN.90.90SE_364 ---------------------------...--T-----------------------------GA-------G----A-.........-----G---------.........------C------------G----T-AGT---A-----.-------------------- 4747
C.SO.89.89SM_145 -----------C---------------...--T-----------------------------GA-------G----A-.........---------------.........------C-------CA---G----T-AGT---------.---------T-------G-- 4799
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----------C-----------C---...--TC-------------G--------------GA--------G---A-.........---------------.........------C------------GA---T-AGT---------.---------C---------- 5552
C.US.11.17TB4_4G8 -----------C---------------...--T--------------C--------------GA-------G----A-.........----------G----.........------C----------G-GT---T-AGT--------A.-------------------- 4929
C.UY.01.TRA3011 -----------C--------G------...--TC----------------------------GA-C----------GG.........---------------.........------C------------A----T-AGT---------.-----------------G-- 4749
C.YE.02.02YE511 -----------T---------------...-CT-----------------------------GA-------G----A-.........--------------A.........------C------------G---GT-AGT---------.-------------------- 4753
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -----------C---------------...--T-----------------------------GA-------G----A-.........---------------.........------C------------A----T--GTG--------.---------C---------- 5541
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----------C----C----------...--------------G-----------------GA-------G----A-.........----------G----.........------C------------G----T-AGT---------.-------------------- 4927
D.CD.83.ELI -----------G---------------...--------------C-----G--T---------A-----------G--.........------C--------.........-------------------G---G--A-----A-----.----------------C--- 5124
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------G--C------------...--------------CT----G--T---------A------------AG.........------C---G---A.........-------------------G---GT-A-----A-----.----------------C--- 4953
D.CY.06.CY163 -----------G---------------...--------------CT----G--T---------A-----------G-G.........------C---G----.........-------------------G---GT-A-----A--C--.----------------C--- 4786
D.KE.11.DEMD11KE003 T--------A-T----C----------...---------------T-------TC--------A-------GC--G--.........---------------.........-----------C-------A---GT----------C--.-----------------G-- 4928
D.KR.04.04KBH8 -----------T---------------...--------------------G--T------T--A--------------.........-------G-------.........-------------------G---GT-A-----A-----.----------------G--- 5537
D.SN.90.SE365 -----------T---------------...---------------T----G--T---------A---------G-G--.........----G----------.........-----C-------------G---G--A-----A-----.-------------------- 5595
D.TD.99.MN011 -----------T---------------...--------------CT----G--T---------A------------AG.........----G-----G---A.........-------------------G---GT-A-----A-----.----------------C--- 4802
D.TZ.01.A280 -----------T---------------...---------------T----G--T---------AT-----------A-.........---------------.........-------------------A---G--A-----------.-----------------G-- 4779
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------A-T---------------...---------------T-------T------T--A--------G-----.........-------G------A.........--C----------------A---G--------A--C--.-----------------G-- 4933
D.YE.02.02YE516 -----------T---------------...--------------CT----G--T---------A-----------G-G.........---CG--G--G---A.........-----G-------------A---GT-A-----A-----.----------------C--- 4789
D.ZA.90.R1 ---------------------------AAC--------------CT----G--T---------AA----------G--.........T---------C----.........-------------------G---G--A-----A-----.-------------------- 4927
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------A-C---------------...--------------C--------T---------A--------C----C.........-----G--A-C----.........--G--------------CCA----T-AGT---A--C--.-------------------- 4681
F1.AR.02.ARE933 ---------A-C---------------...----G-T----------G-----T---------A-----------G--.........---C-G----C----.........--C--------------CCA-------GT---A--C--.-------------------- 4872
F1.BE.93.VI850 ---------A-C---------------...--T-----------C--------T---------A-----------G-T.........---G-G----C----.........-----GC----------CCA------AGT------C--.----------------G--- 4918
F1.BR.07.07BR844 ---------A-C---------------...-----------------------T---------A-----------G-T.........-----G----C----.........--G--------------CCA------AGT------C--.----------------GG-- 5359
F1.CY.08.CY222 ---------A-C---------------...--------------C--------T---------A-----------C-T.........-----G----C----.........--G------------A-C-A------AGT---A-----.----------------G--- 4771
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---------------------------...--------------G--------T---------A----C------G-T.........-----G----C----.........--G--------------C-G------AGT---A-----.----------------G--- 4916
F1.FI.93.FIN9363 -----------C---------------...--------------C--------T---------A--------G--T-T.........-----G---GC----.........--G--------------C-A------AGT---A--C--.----------------G--- 4907
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------A-C---------------...--------------C--------T---------A-----------G-T.........-----G----C----.........--G--------------C-A------AGT---A-----.----------------G--- 4780
F1.RO.96.BCI_R07 ---------A-C---------------...--------------C--------T---------A-----------G-T.........-----G----C----.........-----------------C-A------AGT---A-----.--------------G-G--- 5602
F1.RU.08.D88_845 ---------A-C---------------...--------------C--------T---------A--------G--G-T.........-----G----C----.........-------------------A------AGT---A-----.----------------G--- 5037
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------A-T--------G------...--------------C--------T---------A----------T--C.........-----G---------.........-----------------C-G------AGT---------.---------C---------- 4928
F2.CM.97.CM53657 ---------A-C---------------...--------------C--------T---------A-------------C.........-----G---------.........--G--------------C-G------AGT---------.---------C---------- 4771
G.BE.96.DRCBL -----T----------C------G---...--T------------T-------T------T--AA--T----G-GG--.........----C--G--G--G-.........-------------------G----T-A-----------.-------G------------ 5535
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------------------------...--T--------------------T--------GAA-------G-----.........----C--G--G----.........------------------CA----T-A-----A-----.----------T-------A- 4959
G.CN.08.GX_2084_08 ----AA---------------------...--T-----------C--------T------T-GAAG-TG--GG-----.........----C----------.........-------------------A----T-A-----A-----.-------------------- 4818
G.CU.99.Cu74 --------------------------C...--G--------------------T--------GAA-------G-----.........----C----------.........-------------------A----T-A-----A-----.-----------------G-- 5182
G.ES.09.X2634_2 ----------------C----------...-GT--------------------T--A-----GAA-------G-----.........----C--G-GC----.........-------------------G----T-A-----A-----.-----------------G-- 5061
G.GH.03.03GH175G --------------------------C...--T--------------------T------T-GAA-------G---AG.........---GC--G--A----.........-------------------G------A-----AA--C-.------------------A- 5618
G.KE.09.DEMG09KE001 ----A----------------------...--T--------------------T--------GAA-------G---G-.........A--CC----------.........-----CC----C------CG---GT-A-----A-----.----------T--------- 4953
G.NG.09.09NG_SC62 ---------------------------...--T------------T----------------GAA-------G--CA-.........----C--------G-.........--------A--C-------G----T-A-----A-----.---A---------------- 4770
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B.FR.83.HXB2 CCTAGGTGTGAATATCAAGCAGGACAT...AACAAGGTAGGATCTCTACAATACTTGGCACTAGCAGCATTAATAACA.........CCAAAAAAGATAAAG.........CCACCTTTGCCTAGTGTTACGAAACTGACAGAGGATAG.ATGGAACAAGCCCCAGAAGA 5578
Vif _P__R__C__E__Y__Q__A__G__H__.__N__K__V__G__S__L__Q__Y__L__A__L__A__A__L__I__T__.__.__.__P__K__K__I__K__.__.__.__P__P__L__P__S__V__T__K__L__T__E__D__R#__W__N__K__P__Q__K__
Vpr _M__E__Q__A__P__E__D
G.PT.x.PT3306 -------------T-------------...--T--------------------T--------GAA-------G--C--.........-AG-------C----.........-------------------G----T-A-----A-----.-----------------G-- 5518
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------------------...--TC-------------------T------T-GAA--T----G-----.........T------G--GT-G-.........-----------C---------G--T-AG----A-----.-------------------- 4975
H.BE.93.VI991 --C-TT-----C---------------...-GA------------T-------T--------GA-----------T--.........-------G--C----.........-------------------GA-----AGT---------.-------------------- 4967
H.BE.93.VI997 ---------------------------...---C----------------G--T--------GA--------G-TG--.........----------C----.........-------------------AA--G--AGT-------G-.-------------------- 4902
H.CF.90.056 ---------A-C----C----------...--AC--------A-----------------T--A--------G-GG--.........---------------.........-------------------GA--G--AGT---------.-------------------- 4925
H.GB.00.00GBAC4001 -----T------------A--------...---------------T-------T--------GA--------G-----.........----------C----.........-------------------GA--G--A-----------.-------------------- 5096
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------------------------...---------------T-G------C--------A----T-------A-.........-----G----G----.........------C-----------CA---G--AGT---------.-------------------- 4772
J.CM.04.04CMU11421 -----------C--C-C----------...--YC-------------------TC----T---A------------A-.........---M---R--G----.........------------------CA------AGT---------.---------C---------- 5084
J.SE.93.SE9280_7887 -----------C--C------------...-----------------------TC--------A------------G-.........-------G--G----.........------------------CA------AGT---------.-------------------- 4892
J.SE.94.SE9173_7022 -----------C--C------------...-----------------------TC-----T--A------------A-.........-------G--G----.........------------------CA------AGT---------.-------------------- 4893
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------------------...-C-C----------CT----G--T-----T---A-----------G-T.........----------C---A.........-----GG----------CCA------AGT---A-----.-------------------- 4770
K.CM.96.96CM_MP535 -------------G-------------...--------------CT-------T--------CA--------G--G-T.........----G--G-CC----.........------G------------A------AGT---------.-------------------- 4774
01_AE.AF.07.569M -A---------C----C-T--------...--------------C--------T---------AA----------G--.........----------C---A.........------C----------G-A----T-A-----A--C--.------------------A. 4783
01_AE.CN.10.CYM059 -A------------C-C-T-------C...---C----------C--------T--------GAA--------C----.........-------------G-.........------C-A----------AA---T-A-----A--C--.-------------------- 5038
01_AE.HK.04.HK001 TA--A-----------C-T--------...---------------------------------AGG-------C-GGG.........------GG--GC-G-.........--G---C----C-----A-A----T-A-----A-----.-----G-G------------ 4940
01_AE.JP.x.DR0492 -A--------------C-T--------...---C----------C--------T--------GAA--------C----.........-------G--C--G-.........------C------------A----T-A-----A-----.-------------------- 5590
01_AE.TH.04.BKM -G------------C-C-T--------...--------------C--------T--------GAA--------C----.........-------G-------.........------C------------A----T-A-----A-----.-------------------- 5530
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -A------------C-C-T--------...--------------C--------T--------GAA--------C----.........-------------G-.........------C------------A----T-A-----A-----.-------------------- 4999
01_AE.TH.90.CM240 -G--------------C-T--------...--------------C--------T--------GAA--------C----.........-------G-----G-.........------C----------A...G--A-A-----A-----.-------------------. 5148
01_AE.VN.98.98VNND15 -G------------C-C-T--------...--T-----------C--------T--------GAA--------C----.........-------G-----G-.........------C------------A----T-A-----A-----.-------------------- 4833
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------------------------...--T-----------G--------T--------GAA-------G--C--.........---GT-----C----.........-----------------C-G---GT-A-----A--C--.------AG------------ 4945
02_AG.ES.06.P1261 ---------------------------...--T-----------A--------T--------GAA-------G-G-A-.........----C--GA-A--G-.........-------------------A---GT-A-----A--C--.-------G------------ 5015
02_AG.FR.91.DJ263 ---------------------------...--GC----------A--------T------T--AA-------G-----.........--GGC-----C----.........-------------------A---GT-AG----A--C--.-------------------- 4926
02_AG.GH.03.03GH181AG -----T---------------------...--T-----------A--G-----T--------GAA---T---G----C.........----C--G--AG---.........-------------------A----T-A-----A--C--.-------------------- 5602
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---------------------------...--T-----------G--------T--------GAA-------G-----.........----T-----C----.........--------A----------AA--GT-AG----A--C--.------AG-C---------- 5243
02_AG.LR.x.POC44951 ----TC-------------A-------...--T-----------G--------T--------GAA-------G-----.........----C--G--C----.........--------A----------A---GT-AG----AA--C-.-------------------- 5573
02_AG.NG.x.IBNG ---------------------------...--T-----------G--------T--------GAAT--T---G--G--.........----C-----C----.........-------------------G---GT-AG----A--C--.------AG------------ 5103
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----A----------------------...--T-----------G--------T--------GAA-------G-----.........----C--G--G----.........-------------------A---GT-AG----A--C--.-------G------------ 4775
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----------C---------------...-----------------------T--------GAA-------G-----.........----C-----C----.........-----------------A-A---GT-AG----A--C--.-------------------- 4775
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----T----------G----------...--------------------G----------------------G----.........---------------.........--------------------------------------.-----------------G-- 4804
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------------------------...--T-----------CT--------C--------------------T-C.........----------C----.........-------------------A------AGTG--------.-------------------- 4944
05_DF.BE.x.VI1310 -----------G-T-------------...--------------CT----G--T---------A--------------.........----------C----.........-----------C-------G---G--A-----A--C--.-------------------- 4960
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------T---------------...-----------------------TC--------A----T-------A-.........---G-G----G---A.........------------------CAA--G--AGT---------.-------------------- 5606
07_BC.CN.98.98CN009 -----------C---------------AAT--T-----------------------------GA-------G----A-.........---------------.........------C--------A---A----T-AGT---------.---------T---------- 4913
08_BC.CN.06.nx2 -----------C--------------AGAT--T----------T-------A----------GA-----C-G----A-.........-------G-------.........------C--------A---A----T-AGT---------.---T-----C----C--T-- 5515
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------------------------...--T------------T-------TC--------A------------AC.........----G---A-C----.........-------------------A------AGT---------.-----------------G-- 4780
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------A-T---------------...--AC-----------T-------T---------A-T------------.........----------C---A.........-------------------G---G--A-----A-----.-----------------G-- 4957
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------------C----------...--------------------------------GAA-------G-----.........----C---AG-----.........-------------------A----T-A-----------.-------------------- 4942
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------A-C---------------...-----------------------T---------A----T------G-T.........-----G--A-C----.........--G--------------C-A---G--AGTG--A--C--.---------C---------- 5583
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------C---------------...--T--------------------TC-----T--A-----------CAC.........---------------.........--G--------------G-AA---T-AGT---------.-------------------- 4983
14_BG.ES.05.X1870 ----A-----------C----------...TCT--------------------T--------GAA----G--G-G---.........------C---C----.........--G--------Y-------A----T-A-----A-----.-----------------G-- 5045
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 TA---T-----T----C-T--------...--------------C--------T--------GAA--------C----.........--C----G-----GA.........------C-------G----A----T-------A-----.----G--------------- 4974
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------------------...---------------T-G------------T-GAA-------G--GGT.........GA--C--GA-C----.........-----CC------------G---G--A-----A-----.-------------------- 4941
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------A-C---------------...---------------------------------A-----------G-T.........----------C----.........--G--------------C-A------AGT---A--C--.----------------G--- 4792
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------------------...--T------------T-------TC-T--------------------T.........----------C----.........--------A----------G----T-AG----A-----.-------------------- 4883
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------------...--T--------------------T--------GAA-------G-----.........----C--G--GT-G-.........-------------------G----T-A-----------.------------------A- 4804
20_BG.CU.99.Cu103 -------------T---C---------...--T--------------------T--------GAA-------G-----.........----C----------.........-------------------G----T-A-----A-----.-----------------G-- 5044
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------------------...-----------------G-----T------T-GAA--T----G--G-T.........G----G-G--C----.........------C----------A-GA--G--A-----A-----.-------------------- 4783
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----T------------A--------...--T-----------C--------T------T-GAG-------G--G--.........--------------A.........-----CC------------G----T-A-----A-----.-------------------- 4786
23_BG.CU.03.CB118 -----T---------------------...--T--------------------T--------GAA-------G-----.........----C----------.........-------------------G----T-A-----A-----.-----------------G-- 5021
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------G----CT---------...--T--------------------T--------GAA-------G-G---.........----C----------.........-------------------G----T-A-----A-----.-----------------G-- 5029
25_cpx.CM.02.1918LE ----A------T---------------...--G--------------------T-----T--GAG-------G--G-C.........-----G---------.........-----C-------------G---GT-A-----A-----.-------G-A---------- 4786
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -A--A----------------------...--G--------G-----G-----T--------GAA-------G--G--.........A------GA-C----.........-------------------A------A-----------.-------------------- 5583
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------C----C----------...--TC-------------------TC--------A----GC-------C.........---------------.........---T---------------G---G--A-----------.-------------------- 5569
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------T------A--------...--------------------G------------A---------C--A-.........----------C----.........-------------------G------------------.-------------------- 4944
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------G---------------...--------------------G--------G--------G---------.........-------G-------.........-------------------G------------------.--------------G----- 4982
31_BC.BR.04.04BR142 -----------C---------------...--TC----------------G---C-------GA-----C-G----A-.........---------------.........------C------------G----T-AGT---A-----.--------G----------- 5050
32_06A1.EE.01.EE0369 -A------------------G------...--------------------G--TC--------AA---C-------A-.........-----G----G----.........------C-----------CAA-----AGT---------.-------G------------ 5213
33_01B.ID.07.JKT189_C -A---------G----C-T-------C...--------------C--------T--------GAA--------C----.........-A-----G-----GA.........------C------------A----T-A-----A-----.-------------------- 4879
34_01B.TH.99.OUR2478P -G--------------CGT--------...--------------C--------T--------GAA--------C----.........-------G-----G-.........------C------------A----T-A-----A-----.----------------C--- 4780
35_AD.AF.07.169H -----T---------------------...-----------------------T--A-----GAA-------------.........----C-----C--G-.........---------------A---G------AG----A--C--.-------------------- 4778
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------T----C----------...--T--------------------T-----G--GAA-------G-----.........----C-----G----.........-------------------A----T-A-----A--C--.-------------------- 4783
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----------------C----------...-GT--------------------T--------GAA-------G--C--.........----C--G--A--G-.........-------------------A---GT-A-----------.-------------------- 4768
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------A-C---------------...-----------------------T---------A-----------G-C.........---C-G----C----.........--G--------------C-AA-----AGT---A--C--.-------------------- 5001
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------CA-T---------------...--------------------G------------A-----------G--.........---------------.........---------------C---A------------------.-------------------- 5055
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----T---A-T---------------...---------AA---------G------------A------------A-.........---------------.........--------A------C---A----T-------AA---A.-----------------G-- 5061
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------------------------...---C----------------G------------A--------------.........----------Y----.........-------------------GA---T-A-----A-----.-------------------- 5116
43_02G.SA.03.J11223 ---------------------------...--T-----------A--G-----T--------GAA-------G---A-.........----C--G--A----.........-----C------------G-A--GT-A-----A--Y--.----------T--------- 5103
44_BF.CL.00.CH80 ---------A-C----C----------...-----------------C------C-----T--A--------G--G-T.........-----G----C----.........-----------------CCA----T-AGT---A-----.----------------G--- 5020
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------------A--------...-----------------------T---------AA-------G----T.........----C--G--C----.........------C------------AA---T-AG----------.-------------------- 5564
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------A-C---------------...-----------------------T--------GA--------G--G-T.........-----G----C----.........--G--------------C-A------AGT---A--C--.----------------G--- 5016
47_BF.ES.08.P1942 ---------A-C---------------...-----------------------T---------A-----------G-T.........A----G---GC----.........--G--------------CCA----T-AGT-RRA--C--.-------------------- 5020
48_01B.MY.07.07MYKT021 -G--------------C-A--------...--T--------------------T--------GAA--------C----.........-A-----G-------.........------C------------A---GT-A-----A-----.-------------------- 4783
49_cpx.GM.03.N26677 ----------TC--C-C---T------...-----------------------TC-----T--A----C-------A-.........A------GA------.........------C-A------AC--G---GT-A-----------.-------------------- 5000
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -A--------------CCT--------...--------------C--------T--A-----GAA-A------C----.........-------G-----G-.........-----CC-T--C-------A----T-A-----A-----.-------------------- 4785
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -A---A----------C-T--------...--------------C--------T--------GAA--------C----.........-------G-----G-.........------C----------C-A----T-------A-----.-------------------- 4892
53_01B.MY.11.11FIR164 AG------C-----C-C-T-------C...----G---------C--------T--------GA---------C----.........-A-----G-----G-.........------C------------A----T-A-----A-----.-------------------- 4915
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----T----CT---------------...-----A--------------G--T--------GAA--------C----.........---------------.........------C------------A------A-----A-----.-------------------- 4980
55_01B.CN.10.HNCS102056 -A---A----------C-T--------...--------------C--------T-----T--GAA--------C----.........-------------G-.........-----CC------------A---GT-A-----------.-------------------- 4888
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----------T---------------AAG--T-----------------C--T--------GA----GC-G----A-.........---------------.........------C--------A---A-C-GT-AGT---------.---------C---------- 4765
61_BC.CN.10.JL100010 -----------C---------------AAT--T--------------------T--------GA-----C-G----A-.........-------------G-.........------C------------A----T-AGTG-----C--.-------------------- 5002
O.BE.87.ANT70 A-C-A---------C-CTA--------...-GTC-------GA-A------CTGC-A--T---AG----G--G---A-.........G---G--GC-GG---.........--T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A-----.-----------A--T--GA- 5632
O.CM.91.MVP5180 A-C-A---------C-TG---------...-GTC-------GA-A-------T---A--CT-GAA----G--G-G-A-.........GT-----GA-AT---.........--T--CC-A--C-----CCA--G-T-A-----A-----.-------------TG---A- 5607
O.CM.98.98CMA104 A-C-A------C--C-CT-A-------...-GT--------GA-A--G---CTAC-A--TT--AG--T-G-TG---A-.........A------GA-AT---.........--T--C--A--C-----CCA---GT-A-----A-----.--------GA-A--T----- 5064
O.FR.92.VAU --CCA---------C-CT-A-------...-GTC-------GA-A-----GCT-C-A--CT--AG----G--G---A-.........G----G-GA-AT-G-.........--T---C-A--C-----CCA---GT-A-----------.--------G--A--T--G-- 5144
O.GA.11.11Gab6352 GTC-A--------TC-CT---------...-GTC-------GA-AT-----CTAC-A--T---AG--T-C--GA--A-.........G------GA-AT---.........--T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A----A.-----G-----A--TA-T-- 4789
O.SN.99.99SE_MP1299 A-C-----------C-CT---------...-GTC-------GA-A--G---CTAC-A--T---AG--TGG--G---A-.........GA-----GA-AT---.........--T--CC-A--C-----CCA---GT-A-----A-----.-----G--G--A--T--G-- 5631
O.US.10.LTNP A-C-A---------C-CT---------...-GTC-------GA-A--G---CTAC-A--T---AG----G--G-G-A-.........G------GA-GT--A.........--T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A--C--.--------G--A--T--G-- 5553
N.CM.02.DJO0131 ----------------CG-----G--C...--TC-------CA--T-G---C-TC-A-----CA----C-GGG-GGG-.........GT---G----G----.........-----C--A--------G--T--GT-A-----A-----.-----------A-------- 5084
N.CM.04.04CM_1015_04 ----------------CT-----G--C...---C------ATA-CT-------TC-A---T--A----T-GGG-GGG-.........AT---G----G----.........-----C--A--------GG-C--GT-A-----A-----.--------G--A-------- 5083
N.CM.06.U14842 ----------------C------G---...C-AC-------CA-CT-------TC-A-----CA----C-GGG-GGG-.........GT---G----G----.........-----C--A--------G--T--GT-A-----A-----.-------G---A-------- 5085
N.CM.95.YBF30 ----------------C------G--C...--AC-------CA-C--------TC-A------A----C-GGG-GGG-.........G----G----G----.........-----C--A--------G--T--G--A-----A-----.-------G---A-------- 5172
N.CM.97.YBF106 -----------M----CG-----G--C...--MC-------CA----------TC-A---M--A----C-RGG-GGG-.........GT---G----G--G-.........-----C--A--------G--T--GT-A-----A-----.-------G---G-------- 5170
N.FR.11.N1_FR_2011 ----A-----------C------G--C...--AC-------CA-CT-------TA-A------A----C-GGG-GGG-.........G----G----G----.........-----C--A--------G--T--G--A-----A-----.-------G---A-------- 4979
P.CM.06.U14788 AAY-MA--------CTC----------...-GTC-------C--CT-G--G--T--A--CT--AA--TGG--G--GGG.........AAGGT---R-GG---.........-----CC-C--------CCA--T-T-----C-A--C-T.-----G---C-------G-- 5049
P.FR.09.RBF168 AAC-A---------CTC----------...-GTC-------C--CT-G--G-TT--A--CT--AA--TGG--G--GGG.........AA-GT---A-GG---.........-----CC-C--------CCA--T-T-----C-A----T.-----G--R--------G-- 5613
CPZ.CD.06.BF1167 -AGCAT--CC-T-TC-CTA--------...TCT--------GAGC-----G-TTC-A--CT-TAA-AA-G-GC--GA-.........-AG--C---CAG---CCTCATAGA--T--A--A--CTCA--A--TGTC---G----------.-----------------GA- 5692
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----A--------TC-C--A---G--C...-G---------G---T---------G---T---AAGCAG--GG-T-A-.........A-C--G--A-AT-GA.........------C----CTCA--AG-A--GT-AG----A-----.-----------------G-- 5120
CPZ.GA.88.GAB1 ---C-T--------CA---A------C...-GGC----------CT----G-T------C---AA---T------T--.........GAG-G--G-CAT-GA.........--------A--------CG-C---T-A-----------.-----------A-----G-- 5642
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 A-GTTC--CC-T------A--------...-GAC-------GA--T-------TC-A--TT-TCT-AA-G--G-TGA-GCTCAATACAAG-C-GCA-AG--ACCTGGA...AG---------AGC---AGTT---T-A-----A--C--.-----------A-------- 5237
CPZ.US.85.US_Marilyn --C-AA--------C-CTA----G--C...--T--------C---T-G----T------TT--AAG--C---G--GG-.........-AG-GC--A-G--GA.........-----C--A--------G--T---T-------A-----.----------TG-------- 5638
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B.FR.83.HXB2 CCAAGGGCCACAGAGGGAGCCACACAATGAATGGACACTAGAGCTTTTAGAGGAGCTTAAGAATGAAGCTGTTAGACATTTTCCTAGGATTTGG...CTCCATGGCTTAGGGCAACATATCTATGAAACTTATGGGGATACTTGGGCAGGAGTGGAA...GCCATAATAA 5742
Vif T__K__G__H__R__G__S__H__T__M__N__G__H__*_
Vpr __Q__G__P__Q__R__E__P__H__N__E__W__T__L__E__L__L__E__E__L__K__N__E__A__V__R__H__F__P__R__I__W__.__L__H__G__L__G__Q__H__I__Y__E__T__Y__G__D__T__W__A__G__V__E__.__A__I__I__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------C------------T--------------T----A--G-----A---------C-G------------------------CCA---...--------A-----A---T--------A-T--C----------------A---G--T---...---------- 4950
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ----------------------T------------TGT-------G-----A---------C--------------------------CAA---...--A--G--G--------------------C--C----------------A------T---...--T---G--- 4947
A1.ES.06.X2110 ------------------------------------CT----A--G-----A---------C----------C-----C---------CCA---...--------A-----A--------T---A-T--C--------C-------A------T---...---------- 4980
A1.IT.02.60000 ---G-----G------------T------------TGT----A--G-----A--TA-----C----------C---------------CCA---...--T-----A-----A------------A-C--C----------------A---G--T---...--T------- 5747
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---G------------------T--------------T----A--A-----A--------------------------C--------ACCA---...--------A-----A---------G----C--C----------------A------T---...--T------- 5110
A1.RU.11.11RU6950 ---G-----G--------A---T------------TG-----A--GC----A--TA-----C----------C-----------A---CCG---...--------A-----A-----G------A-C--C-----------G----A---G--T---...--T------- 5266
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---------C--------A---T-T----------TGT----A--G-----A--T-----AC--------------------------CCA---...--T-----A-----A-----C--------C---C---------------A---G--T---...---------- 5093
A1.SE.95.SE8538 ---G--------------A---T------C-----T-T----CT-G-----A---------C--------------------------CCA---...--T-----A-----A--------------T--C----------------A------T---...--T----C-- 4941
A1.TZ.01.A341 ---G------------------T------------TGT----T--G--------T------C-------C--G--------------ACCA---...--T----AG-----A-----G------C-C--C----------------A------T---...--T---G-G- 4944
A1.UA.01.01UADN139 ---G-----G--------A----------------TGT----A--G-----A--A------C----------C-----------A---CCG---...--------A------------------A-C--C----------------A---G--T---...--T------- 4941
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---G-----C-C----------T--G-AC------TGT----T--G-----A--T------C--------------------------CCA---...--------A--------------------T--C----------------T------T---...--T------- 5091
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------------------T------------TG-----A--G-----A---------C------------------AC------CCG---...--T----CA-----A-----------CA-C--C--------C------A----G--T---...-TT------- 5183
A2.CD.97.97CDKTB48 ---G-------C----------------------GTGT----A--G-----------A---C-A-----A-----------C------CCG---...--A------C-G--A------------A-T--C------------A---AG-----T---...--T---G--- 5082
A2.CM.01.01CM_1445MV ---G--------------A---T------------TGT----AT-G-----------C---C-G-----------------C------CCG---...--A----A---G--A--------------T-TC-----------C----A------T---...--T------- 4941
A2.CY.94.94CY017_41 ----------------------T------------TGT----A--G-----------C---C-G-----------------C------CAC---...--A------C----A---T-C------A-T--C-----------C----A------T---...-TT--C---- 5099
B.AR.04.04AR143170 ---------------A--A--GT--C-------------------A--------A-------G---------C---------------G-G---...-------AA------------------A-C--C----------------AG-----T---...--T------- 4943
B.AU.04.PS1038_Day174 T---------------------T----------------------------A----------G-------------------------CCA---...--T---A-------A---T-C---------------------------A-----------...---------- 4956
B.BR.06.06BR1119 ---------------A------T------------------------------G--------G---------C---------------TCA---...--------------A---T------------------------------A----------...---------- 5159
B.CA.07.502_1191_03 ----------------------T-----C--------------------------------GCA------------------------CCA---...--T-----------A---T-------------C-----A---------------------...--T------- 5169
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------............----G-----------------------------------G-------------------------CCA---...--T----A------A---T----T--------------A---------AG----------...---------- 5199
B.CN.10.DEMB10CN002 ------------------A--------C--G--------------G--G-----A--C----G------------G------------CCA---...------A-------A---T-C-----------------A---------A-------A---...---------- 5114
B.CO.01.PCM001 T---------------------T-------------------------G-------------GA-T---------------------CTCA---...--A------C----A------------------------A--------------------...-T-T------ 4947
B.CU.99.Cu19 --------------------------T-----------------------------------G--------------------------CG---...--T-----------A---T-------------------------C---------------...---T------ 5289
B.CY.09.CY266 ----------............--TG---C---------------CC----A-----------------A----A-------------GCA---...------A--C--------T-------------------A---------A-----------...---------- 4947
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ----------------------T---------------------------------------G---------C--------C--------A---...--T---A-------A--------------G------------------A-----------...---------- 4980
B.DK.07.PMVL_011 ---------------A------T-------G-----------A--A------------------------------------------CCA---...------A-----------T-----------------------------A----------G...---T--C--- 5107
B.DO.05.05DO_160884 ------A----C----------T------T----G--------G----------------------------C-----C-----------G---...--T-----------A---T-------------------A----------A----------...--------T- 4953
B.ES.10.DEMB10ES002 ---G------------------T-------------------------------A--------C--------C---------------CC----...--------AC----A---T----------------------C------A--------CT-...---------- 5104
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------T--------------A------------------------GA-------------------------CA---...------A-----------T--------C-G------------------------------...--A------- 4988
B.GE.03.03GEMZ004 ------------------A-A-T--------------------A------------------GA------------------------CCA---...-----G--------A---T-C---------------------------------------...-------C-- 4938
B.HT.05.05HT_129389 T--------------A-----CT-----------G-------A--------------C----G---------------C---------G-G---...------------------------------------------------------------...--T------- 4943
B.JM.05.05JM_KJ108 ---G------------------T---------------------------------------GA--------G-----------C---G-G---...--T-----------------------------------A---------------------...---------- 4950
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------------------T----------------------------------------------A------------------CCG---...--T-----------A----T-----------A----------------------------...---------- 5132
B.KR.12.12KYY10_10742 ------T---------------TT---------------------C---A-------C----G-------------------------CCA---...--------------A---T-------------------------------------A---...---T-GC--- 5596
B.NL.00.671_00T36 ---------------A------T------C----------------C-------A-------G-------------------------GGA---...--------------A---------------------------------------------...---C------ 5307
B.PE.07.502_2649_wg8 ---C-------CA-----A---T-TG-GAC------------------------------------------A--------------ACCG---...--------------A---T-----------------------------A-----------...---------- 5209
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------A--G-CA---------T-----------G--T----A--C----------------G------------------C--------A---...------AA-------------------A-TCT------A---------A-----------...---W------ 4950
B.RU.11.11RU21n ------A---------------T-----C-G--------------------------------C--------------C---------GCA---...--T-----------A---T-C-----------------A---------------------...---T------ 5313
B.TH.07.AA040a_WG11 ---T------------------T-------G-------------------------------G---------------------------A---...--------G--G--A---T----------T--A---------------------------...---------- 5094
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------------A------T-------------------A--------A----------G-------------------------GCA---...------A-------A---T--G-------G------------------------------...---------- 4962
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----------C----------T------C--------------------------------GA--------C---------------CCA---...------A-------A---T-----------------------------------------...---------- 5743
B.UA.01.01UAKV167 -----------C----------T------C----G-------------G-----A-------G------------------------ACCA---...------A-------A---T-C---------------------------------------...---------- 4968
B.US.11.ES39_42 ------A---------------T-------G-----------------------A-------GA------------------------CCA---...------A--C----A---------------------------------A-------A---...---------- 5700
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----------------------T-----------G-------------G-----A-------G---GT-------------------ACCA---...------A-T-----A---T-----------------------------A-------A---...---T------ 4944
B.YE.02.02YE507 ----------------------T---------------------------------------G-------------------------C-A---...------A-----------T-------------------A-----C---------------...---T--G--- 4959
C.AR.01.ARG4006 ---G--A--G--------A---T-T-----------------A--C--------A--C--AC-G--------C-----C--------ACCA---...--T---A-------A---T-------------C-----A---------ATG---------...--T------- 4926
C.BR.07.DEMC07BR003 ---G--A-----------A---T-------------------A--C--------A--C---C-G--------------C--------ACCA---...--T---A-------A---T----------G--C---------------A-G--G------...--T------- 5074
C.BW.00.00BW07621 ---G-----G--------A---T----------------------CC-------A--C--AC-G--------C-----C--C-----ACCA---...------A----------G---------A-T--A-----A---------A-------A--G...--T------- 5095
C.CN.09.09YNLX133sg T--T-----G--------A---T-----------------------C----A--A--C---C-G--------C--------------ACCA---...--T-----------A-----------------A--------------------G-----G...---------- 4929
C.CY.09.CY260 ------------------A---T-----------G--T----A--------A--A------C-A--------C-----C--------AG-A---...------A-------A-----------------C-----A---------A-------T---...--TC------ 4965
C.ES.07.X2118_2 ---G--------------A---T--------------Y-----A--C-------A--C---C-G--G-----C-----C--------ACCA---...------AA-C----A--------A--------C-----A---------A-G-----T---...--TC-G---- 5158
C.ET.02.02ET_288 ---G-----G--------A---T---G---------------------------C--C---C-G--------C--------------ACCA---...------A-T-----A---T--------A-C--C---------------AGG-----A---...--TC------ 4944
C.GE.03.03GEMZ033 ---G-----G--------A---T--------------------A--C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...------A--A----A---T----T--------C---------------A-G-----T---...-TG------- 4923
C.IL.98.98IS002 ---G-----G--------A---T-----------G-------------------A--C---C-G--------C--------------ACCA---...------A-------A---T-------------C---------------ATG-----A---...--T------- 5076
C.IN.09.T125_2139 T--------G--------A---T-T-C-------G-----------C-------A--C--AC-G--------C--G--C--C-----ACCA---...--T-----------A---T-------------C---------------A-------T---...--TC------ 5718
C.KE.00.KER2010 ---G-----G--------A---T--------------------A--C-------A--A---C-A--------C-----C--------ACCA---...------A--A----A---T----------G--C---------------A-------C---...--T-----C- 4923
C.MM.99.mIDU101_3 T--G-----G--------A---------------------------C-------A--C---C-G--------C-----C---------CCA---...--T-----------A---T--G----------C---------------A-------T---...ATT------- 5096
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---G-----G--------A---T-----------------------C-------A--C---C-G--------C-----C---------CCA---...--T--CA-T-----A-----------------C--------C------A-G-----T---...---------- 5722
C.SN.90.90SE_364 ---G-----G--------A---T-------------------------------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...------A-------A-----------------C---------------A-G-----C---...--T------- 4911
C.SO.89.89SM_145 T--G-----G--------A---T--------------------A--C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...------AA------A-----------------C---------------A-------C---...--T-----T- 4963
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---G-----G--------A-----T---------G--------A--C-------A--C---C-G--------C-----C---------CCA---...--A----C------A-----A------A-C--C---------------A-T-----T--G...---------- 5716
C.US.11.17TB4_4G8 ---G--A--G--------A---T-------------------------------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...------AA------A--------T--------C---------------ATG-----A---...--T------- 5093
C.UY.01.TRA3011 ---G--A--G--------A---T-------------------A-----------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...--T---A-------A-----------------C-----A---------ATG---------...--T------- 4913
C.YE.02.02YE511 ---T-----G--------A---T-------------------------------A--C---C-G--------C-----C-----C--ACCA---...------A----G------T-------------C-----A-----A---A-G-----T---...--T---C--- 4917
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ---------G--------A---T-----------------------C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...--T-----------C---T-----------------------------A-------C---...A-TC------ 5705
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------------------A---T-------------T------------------A-C---C-G--------C-----C--------ACCA---...------A-T-----A---T-C-----------C-----------C---A-------T---...--T------- 5091
D.CD.83.ELI ---G------------------T-----------G--T------------------------G---------------------------A---...------A-------A--------T--------------------C----T------T---...--T------- 5288
D.CM.10.DEMD10CM009 ----------------------T----C------G--T-------------------C----G-A-G--------------C--------A---...--T-----------A--------T-----C--------------C---A-------T---...---T------ 5117
D.CY.06.CY163 ------------A---------T-------G------T-------C-----------C----G------------------C-------CA---...--T-----------A--------T--------------------C-----------T---...--TC------ 4950
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------------A------T----------------------C-----------------------------G--C--C------G-A---...--T------C----A---T-------------------------C---------------...--T------- 5092
D.KR.04.04KBH8 ---------G-----------CT-----------G--T-G-----------A----------G-------------------------CCA---...--T----A------A-------------C---------------C----T------T---...--TC--C--- 5701
D.SN.90.SE365 ---------------A---------------------T----A-----------------A-G------------------C-------CA---...------A-------A---T-------------------------C-----------T---...--T------- 5759
D.TD.99.MN011 ----------------------T-------------------A--------------C----G------------------C--------A---...--T-----------A--------T--------------------C-----------T---...--TC------ 4966
D.TZ.01.A280 ---------------------CT--------------T------------------------G----------C----C---------T-G---...------AA------A---TT------------------A-----A-----------T---...--T------- 4943
D.UG.11.DEMD11UG003 ---G------------------T-------G---G--T----------------------A-GA--------C-----C-----------A---...--T---A--C----A--------T--------------A-----C---A-------T---...--TC---C-- 5097
D.YE.02.02YE516 ----------------------T--------------T----A--------A-----C----G---G--------------C------GCA---...--T-----------A--------T--------------------C-----------T---...--T------- 4953
D.ZA.90.R1 ---G------------------T--------------T----A-----G-------------G---------------C-------TA-CA---...------TC------------------------------------C-----------T---...--T------- 5091
F1.AO.06.AO_06_ANG125 T-----------------A---T-T---------G--------A--------------------------------------------C-A---...------------------T-------CA-T--C--------C-------G------T---...--TT-G---- 4845
F1.AR.02.ARE933 ---G------------------T-----------G-------T---------------------------------------------CCA---...------A-T-----A-----C------A-C--C-----------C-----G-----T---...--TC--C--- 5036
F1.BE.93.VI850 ---G------------------T-----------G-------AA-------------------------------G------------CCA---...--T--C--------C------------A-C--C--------C-------AG-----T---...--T------- 5082
F1.BR.07.07BR844 ---G------------------T----------------------C------------------------------------------CCA---...--------A-----A---T----A---A-C--C----------------AG-----T---...--T--C---- 5523
F1.CY.08.CY222 ---G--------------A---T-----------G-----------C----A--------------------------C---------CCA---...--T-----------A------------A-C--C----------------AG-----T---...--T------- 4935
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---G-----------A------T---------------------------------------G-------------------------CCA---...--------------A------------A-C--C-----------C----AG-----T---...--T------- 5080
F1.FI.93.FIN9363 T--G------------------T-----------G-------A--------------------C------------------------CCA-TC...---------A----A---T--------A-C--C----------------AG-----T---...---------- 5071
F1.FR.96.96FR_MP411 ---G------------------T-----------------------------------------------A-----------------CCA---...--T-----A-----A---T--------A-C--C----------------A------T---...--T------- 4944
F1.RO.96.BCI_R07 T--G------------------T-------------------------------------------------C-A-------------CCA---...--------------A------------A-C--C----------------AG-----T--G...--T------- 5766
F1.RU.08.D88_845 ----------------------T-------------------------------R-----------G-----C--------------RCCC---...------A-------A--G-----------C--C----------------AG-----T---...--T--C---- 5201
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---G------------------T-------------------A------------------C-G------------------------GAA---...---------A-G--A--GT--------A-C--A--------C-------AG-----T---...--T------- 5092
F2.CM.97.CM53657 ---G---------------------------------------------------------C-------------------C------GAG---...--------------A--G--------CA-C--C----------------AG-----TC--...--T------- 4935
G.BE.96.DRCBL ---G-----------A--A--C------------G--T----A--G-----A--------AC--------------------------CCC---...--------T-----A--G-T-------A-C-------------------AG-----T---...---------- 5699
G.CM.10.DEMG10CM008 T--G--A-----A--A-----CT-------G---G--T----A--G-----A--------AC--------------------------CC----...--T--------G-----GT--------A-C--------A----------A------T---...-----T---- 5123
G.CN.08.GX_2084_08 ------------------A--CTT------G------T----A--G-----A-----C----CA--------------------C--ACCC---...--T--C--------A------------A-C-------------------A------T---...---------- 4982
G.CU.99.Cu74 ---G-----------A--A--C---------------T----AT-G--------------A---------------------------CCC---...--------------C--GT--G-----A-C-------------------A------T---...---------- 5346
G.ES.09.X2634_2 ---G--------------A--CT-------C---G--T----AG-A-----A--T-----A-GA------------------------CCC---...--------------A--GT--------A-C-------------------A------C---...---C------ 5225
G.GH.03.03GH175G ---------------A--A--CT-----------G--T-G--A--G-----A--------A---------------------------CCC---...--T-----------A--GT--------A-C-------------------A------T---...--T------- 5782
G.KE.09.DEMG09KE001 T--G-----G-----A--A--TT-------C------T----AT-G-----A------------------------------------CC----...--------------A--G---------A-C-----------------------G--T---...---------- 5117
G.NG.09.09NG_SC62 ---------------A--A--CT-------G----T-T---GA--G--------------AGTA--------------------C--ACCC---...--T-----------A------------A-C-------------------A------T---...--T----C-- 4934

96
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2014



A
lignm

ents
H

IV-1/SIV
cpz

C
om

plete
G

enom
es

HIV-1 Genomes

Vif end
B.FR.83.HXB2 CCAAGGGCCACAGAGGGAGCCACACAATGAATGGACACTAGAGCTTTTAGAGGAGCTTAAGAATGAAGCTGTTAGACATTTTCCTAGGATTTGG...CTCCATGGCTTAGGGCAACATATCTATGAAACTTATGGGGATACTTGGGCAGGAGTGGAA...GCCATAATAA 5742
Vif T__K__G__H__R__G__S__H__T__M__N__G__H__*_
Vpr __Q__G__P__Q__R__E__P__H__N__E__W__T__L__E__L__L__E__E__L__K__N__E__A__V__R__H__F__P__R__I__W__.__L__H__G__L__G__Q__H__I__Y__E__T__Y__G__D__T__W__A__G__V__E__.__A__I__I__
G.PT.x.PT3306 ---G--------A-----A---T--------------T----A--GC----A--C-----------------C--G------------CC----...--------------A--GT-------CAGC-------------------A------T---...---------- 5682
G.SE.93.SE6165_G6165 ---G-----------A--A--CT-----------G--T----A--G-----A--------A---------------------------C-----...--T-----------A--G---------A-C-------------------A------T---...---------- 5139
H.BE.93.VI991 ---G--------------------------------------A-----G-----A-----A-G------------G----A-------CCA---...--T----A------A--G---------A-T--C----------------AG-----T---...--T------- 5131
H.BE.93.VI997 ---G----------------------------A-----------------------------G---------C--G-----------AGAC---...------CAA-----A--G---------A-T--C-----A----------G------C--G...--TT------ 5066
H.CF.90.056 ---G---------------------------------------------------A----------G--------G-----------AG-A---...------CAA-----A--G---------A-C--C-----A----------T------T---...--TT------ 5089
H.GB.00.00GBAC4001 ---G------------------T----------------------G-----A----------G---------C--G---------C-TGCA---...-----CCAAC----A--GT--------A-T--C-----------C---AG------T---...--TT---C-- 5260
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------------A------T-------------------------G-----------A-GA------------------------CCA---...------AA------A--G---------A-C--------A----------A------T---...---------- 4936
J.CM.04.04CMU11421 ---G------------------Y-------------------------G-----R-----A-----------C--------Y--Y---MCA---...--T-----T-----A--R-----------M--W-----A-----A----A------TAG-...-Y-------- 5248
J.SE.93.SE9280_7887 ---C-----------A------T--C----------------------G-----------A-----------------C---------CCA---...--T---A-T-----A--GT--------AGC--------A-----A----A------C---...---------- 5056
J.SE.94.SE9173_7022 ---G--A--------A------T--C----------------------G-----------A-----------------C---------CCA---...--------T-----A--GT--G-----AGC--------A-----A----A------C---...---G------ 5057
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---G------------------T-------G------A-----A------------------GA-----------------C------CCA---...-------A---G--A--G---------A-C-A-----------------A------T---...--T------- 4934
K.CM.96.96CM_MP535 ---G------------------A--------------T-----A----G-------------GA------------------------CCA---...------AATC-G--A--G---------AC--------------------A----C-T---...--T------- 4938
01_AE.AF.07.569M ..GG-------G---A--A--CA--------------T----A--G--------------A-T-------------------------CCC---...--T-----------A--GT-C------A-C-----------C-------A---G--T---...--T------- 4945
01_AE.CN.10.CYM059 T--T--------------A--CT-----TT-------T----A--G--------------A----------------------------CC---...--------------A--GT-C------ACC-------------------A---G--T---...--T------- 5202
01_AE.HK.04.HK001 ---G-----------A--A--CT--------------T----A--A--------------A----------Y-------------R--CCC---...------A-------A--GT-C--------T-------------------A---G--T---...--T----C-- 5104
01_AE.JP.x.DR0492 T--G-------G---A--A--C---------------T----A--G--------------A---------------------------CCC---...----T---------A--G--C-----CA-C-------------------A---G--T---...--T------- 5754
01_AE.TH.04.BKM T--------------A--A--CT--------------T----A--G--------------A--C------------------------CC----...--T------C----A--G--C--------C-------------------A---G--T---...--T------- 5694
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 T--G--------------A--C--------G------T----A--G--------------A------------------------G--CCC---...-----------------GT-C------A-C-------------------AG--G--T---...--T------- 5163
01_AE.TH.90.CM240 ..-G-----------A--A--CT--------------T----A--G--------------A---------------------------CCC---...-----A--------A--GT-C------A-C-A-----------------A---G--T---...--T------- 5310
01_AE.VN.98.98VNND15 T--G---T-------A--A--CT--------------T----A--G--------T-----A---------------------------CCC---...--------------A--GT-C------A-C-A-----------------A---G--T---...--T------- 4997
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------------------TT------------------A--G-----A--------AC--------------------------CCA---...--------AC---AA-----------------A---------------CA---G--TC--...--T------- 5109
02_AG.ES.06.P1261 ---G------------------TT-------------T----A--G-----A--------AC--------------------------CAG---...--------A-----A------------A-C--A-----------A----A---G--T-T-...--T------- 5179
02_AG.FR.91.DJ263 ---G--------------A--GTT------------------A--G-----A--------AC----------G---------------CCG---...--------A-----A--------------C--A----------------A---G--TC--...--T------- 5090
02_AG.GH.03.03GH181AG ---G-----------------GTT------------------A--G-----A--------AC--------------------------CCC---...--------------A---T-------------A--------------------G--T---...--T------- 5766
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---G--A--------------GTT-----------TG-----A--A-----A--------AC----------------C---------CCG---...--------A-----A--GT-------------A----------------A---G--C---...--T------- 5407
02_AG.LR.x.POC44951 T--G-----------------GTT------------------A--G-----A--------AC-G------------------------CCG---...--------A-----AG--T--------A-C--A----------------A---G--T---...--T------- 5737
02_AG.NG.x.IBNG ---G-----------------GTC------------------A--G-----A--------AC----------------C---------CCG---...--------A-----A-----------------A----------------A---G--TA--...--T------- 5267
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---G--------------A--GTT------------------A--G-----A--A--G--AC----------C---------------CC----...--------A-----A-----------------A----------------A---G--T-G-...---------- 4939
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---G-----------------GTT----------G--T----A--G-----A--------A---------------------------CCA---...--T-----A-----A-----------------A----------------A---G--T-T-...T-T------- 4939
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------A---------------T-------G-------------------------------G---------------C---------G-G---...--T---A-------A---T-C-----------------A---------------------...---------- 4968
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---G-----G-----A--A---A-T-----------------------G-----------A--------------G-----------ACCC---...---------C----A--G---------A-C--------A-----C----A---G--T---...--T------- 5108
05_DF.BE.x.VI1310 ---------G--------A---T------------T------------------------AC--------------------------CCA---...------A----------GT--------A-C--C----------------AG-----T---...--T---G--- 5124
06_cpx.AU.96.BFP90 ---G-----------A------T-------------------A-----G--------G--A-G------------------------ACCA---...------AA-A-------GT----T---AGC-------------------A------T---...--TC--T--- 5770
07_BC.CN.98.98CN009 T--G-----G--------A---T-----------------------C----------C---C-G--------C-----C--------ACCA---...--T---A-------A-----------------A---------------------------...---------- 5077
08_BC.CN.06.nx2 T--G--C--C---T----A---------------------------C-------AG-C---C-G----T---C--G--C--------ACCA---...--T-----------A---T--G----------C---C-----------A---C---T-G-AA.--T---C--- 5681
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---G-----------A--A---A-------------------------G---------------------------------------CC----...--------------A--------------T--C----------------A------T---...--T------- 4944
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------------------T--------------T-------C--------------------------------C---------------...--T---AA-C----A-----------------------A-----C---A-------T---...--T------- 5121
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---G-----------A--A---T------------TGT-G--A--G-----A--A------C-------A--C-----C---------CCG---...--------A-----A------------A-C--C-----------A----T------T---...--T------- 5106
12_BF.AR.99.ARMA159 ---G------------------T----------------------------------------------------------C------CCA---...--------------A--G---------A-C--C----------------AG-----T--G...--T------- 5747
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---G--A--------A--A---A-------------------------G-----------AC------------A-------------CC----...--T-----A-----A--G---------A-C-----C-------------A------T---...--T----C-- 5147
14_BG.ES.05.X1870 ---G--------------A--CT--------------T----A--G-----A--------A---------------------------CCC---...--------------A--GT--------A-C-------------------A------T---...---M--C--- 5209
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 T--G-----------A--A--CT------G----C--T----A--G--------------A-----------A-A-...---T-----CCC---...--------------A--GTCC------ACC-A-----------------A---G--T---...--T---G--- 5135
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------------------T--------------T-------C-----A--T-------GA------------------------CCA--A...------A-------A---T----T----C---------------C---A-------T---...--T------- 5105
17_BF.AR.99.ARMA038 ---G------------------T-----------------------------------------------------------------CCA---...------A-------A------------A-C--C----------------AG-----T---...--T------- 4956
18_cpx.CU.99.CU76 ---G--------------A---A-------------------------G-----------A-----------------C------C-ACCC---...---------C----A--GT--------A-C-------------------A------T---...--T------- 5047
19_cpx.CU.99.CU7 ---G-----------A--A--CT-----------G--T----A--G-----A--C-----------------------C---------CCA---...--T-----A-----A---T--G-----AC---C----------------A------T---...--T------- 4968
20_BG.CU.99.Cu103 ---G-----------A--A--C---------------T----A--G--------------A---------------------------CCC---...--T-----------AGTG---------A-C-------------------A------T---...---C------ 5208
21_A2D.KE.99.KER2003 T--------------A--------TG-----------T------------------------G-------------------------CCA---...------A----G--A--------T----C---C-----------C-----C-----T---...--T--G---- 4947
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---G-----------A-TA--CT--------------T-G--AG-G--------------A------------------------G--CCC---...--------------AG-----------A-C--------A----------A---G--T---...--T------- 4950
23_BG.CU.03.CB118 ---G-----------AC-A------------------T----A--G--------------A---------------------------CCC---...--T-----------AGTG---------A-C-------------------A------T---...---------- 5185
24_BG.ES.08.X2456_2 ---G-----------A--A------------------T----A--G--------------A---------------------------CCC---...--------------AGCG---------A-C--------A----------A------T---...-----C---- 5193
25_cpx.CM.02.1918LE ---------------A--A---A-------------------------G--------------------C--C--------------ACCC---...--T--------------GT--------A-T-------------------A------T-TG...---------- 4950
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------A------T--------------T----A--G---------------C-G-----------------------ACCA---...--------------A-----------------------A--C-------G------T---...--T------- 5747
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---G-----------A--A---A--------------A----------G-----------A---------------------------CCC---...---------C----A--GT--G-----A-C-----------C-------AG-----T-T-...--T------- 5733
28_BF.BR.99.BREPM12609 T-----------------A---T-------------------------------A-------G---G-----------------------A---...--------------A-----------------------------------------A---...---T------ 5108
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------------------T---------------------------------------G-------------------------------...-----------G--A--------------------------C------------------...---------- 5146
31_BC.BR.04.04BR142 ---G--A--G--------A---A-------------------A-----------A--C---C-G--------C--G--C--------ACCA---...--T-----------A---T-------------C-----A---------A----G------...--T------- 5214
32_06A1.EE.01.EE0369 ---G-----------A--------------------G-----A-----G-------------G-----------A-------------CCA---...------A-------A--GT--------A-C--C----------------A------T--G...---------- 5377
33_01B.ID.07.JKT189_C T--G-----------A--A--C--------G------T----A-----------------A-------------A-------------CCC---...---------Y----A---Y-C------A-C--------R----------M---G--T---...--T------- 5043
34_01B.TH.99.OUR2478P T--G-----------A--A--C-----C---------T----A--G--------------A---------------------------CCC---...--------------A--GT-C--------C-A----------------CA---G--T---...--T------- 4944
35_AD.AF.07.169H ---G-----C-----A------T------------TGT-------GC----A--T------C--------------------------CCA---...--T--G--A-----A---T----T---A-C--C-----------------------T---...--T------- 4942
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---G-----------------GTT---C---------T----A--G-----A---------C--------------------------CCA---G..--------A-----A---T-------------A----------------A---G--T---...--T-----G- 4948
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---G-----------A--A--CT-----------G--T----A--G-----A-----------------------G-----C------CCA---...--T------C--------T-------------C---------------CA------T---...---------- 4932
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---G-----------------------------------------------A---------GC-------------------------CCA---...--T---A-------A------------A-C-------------------AG-----T---...--T----C-- 5165
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---C------------------T-----------------------C----A--A-------C-------------------------G-G---...--------------A---T----------------------------------------G...-------C-- 5219
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------------T-----------------------C----A--A-------G-------------------------CCA---...------AA------A---T------------T----------------A----------G...---------- 5225
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------------T-----------------------------------------------------------------CCA---...--T-----T--G--A----------------------------------A----------...-T-------- 5280
43_02G.SA.03.J11223 ---G-----------------GTY------------------A--G-----A--R-----AC----------------------C---CCG---...--------AY----A------------A-C--A----------------A---G------...--T------- 5267
44_BF.CL.00.CH80 ---------------A------T-------------------A-------------------G-------------------------CCA---...------A--C----A---T--------A-C--C----------------AG-----T---...--T------- 5184
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---G--A---------------T------------TGT----A--A-----A------------------------------------CC----...--------G-----A-----------------C-----------------------T---...--T---G--- 5728
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---G------------------T-------------------------------------------------------C---------CCA---...------A-------------------CA-C--C----------------A------T---...--T------- 5180
47_BF.ES.08.P1942 ---------------A------T-------------------------------------A-----------C---------------CCA---...--------------A-----------CA-C--C----------------AG-----T---...--T------- 5184
48_01B.MY.07.07MYKT021 T--G-----------A--A--C--------G------T----A-----------------A-----------C----------------CG---...--------------A---T-C-----CA-C-------------------A----------...--T------- 4947
49_cpx.GM.03.N26677 ---G-----G--------A---T--------------------A--C-------A--C--AC-G--------A-----C---------CCA---...------A-------A--GT--------A-C-----------C--A----A------T-T-...--T------- 5164
51_01B.SG.11.11SG_HM021 T--------------A--A--CT-T----C-------T----A--G--------------A---------------------------CCC---...-----------------GT-C--------C--------------C----A---G--T---...--T------- 4949
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 T-----A--------A-CA---T-----------G--T----A--G-----------C--A---------------------------CCC---...---T----------A--GT-C------ACC-A-----------------A---G--T---...--T------- 5056
53_01B.MY.11.11FIR164 T--------G-----A--A--CA-T------------T-------G--------------AC-------------------------ACAA---...--T------C----A---Y-C------A-C-------------------A---G--TC--...--T------- 5079
54_01B.MY.09.09MYSB023 T--G-----------A--A--T--------G------T-------G--------------A-----------C---------T-----CCC---...----T---------A--G--C--T---A-C---------------A---A---G--T---...--T------- 5144
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---T-----------A--A---T--------------T----A--G-----A--------A--------A-----G------------CCC---...--T-----------A--G--C--A---A-C-----------C-------A---G--T---...--T------- 5052
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---G-----G--------A------------------T----------------A------C-G--------C-----C--C------CCA---...--T-----A-----A---T--G-A--------C--------C------A-------T---...--T------- 4929
61_BC.CN.10.JL100010 T--G-----G--------A------------------T--------C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...--G--CA-------A---T--G-------C-AC---------------A-------C---...--T------- 5166
O.BE.87.ANT70 T--G--A---GCT-AA-----CTT----------G----------C-----A-----A--AGCA-----A--A--------C------CC----...--A--C-C---G--A---T-C--T-----G-----------C-------T------TATG...--A--T---- 5796
O.CM.91.MVP5180 T--G--A---GCT---------TT---------------------CC-G--A-----G--AG-A-----A--A--------C------CC----...T-A--A-C--GT-----GT-C--T-----G--------A--C-------A------TATG...--A--T---- 5771
O.CM.98.98CMA104 T--G--A---GCT--A------TT----------G----------CC----A--T--G--A-CA-----A--A---------------CC----...--AY-C-C---G--A---T-C--------G--------A--C------TT------TATG...--A--T-C-- 5228
O.FR.92.VAU T-----A---GCC---------GTT----C----G----------CC----A-----A---GCA-----A--A--------------A-AC---...--G--A-C---G--A---T-C--T-----G--------A--C-------A------AAT-...--A--T-C-- 5308
O.GA.11.11Gab6352 T--G--A----CT--A------TT----------G----------CC----A--A--A--AGCA-----A--A-----C--C-----ACC----...--A----C---G--A---T-C--------G-----------C--G----T------TATG...--A--T---- 4953
O.SN.99.99SE_MP1299 T--G--A---GCT--A------TT----------T----------CC----A--A--A--AGCA-----A--A--------C-----ACC----...--A--G-C---G--A---T-C--T-----C-----------C-------T------TATG...-----T---- 5795
O.US.10.LTNP ---G--A---GCC--A------TT----------G----------CC----A--A--A--A-CA-----A--A--------C-----ACA----...--A-----A--G--A---T-C--A-----G-A---------C------AG-------ATG...--A--T---- 5717
N.CM.02.DJO0131 -GC---------------A--CT-T-----------------AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A----C----...--A-----G-----------C------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G...--A--T--T- 5248
N.CM.04.04CM_1015_04 -GC---------------A--CT-T---------G-------AT-A-----A--CT-A--A-----------GC-C--------A---------...--A-----G-----------C--------C--------A--C--C----AG-----A--G...--A--T--C- 5247
N.CM.06.U14842 -GC---------------A---T-T---------R-------AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A----Y----...--A-----G-----------C------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G...--A--T--C- 5249
N.CM.95.YBF30 TGC---------------A--CT-T---------G-------AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A---------...--A-----G-----A-----C------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G...--A--T--C- 5336
N.CM.97.YBF106 -GC---------------A--CT-T---------G-C-----AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A---------...--A-----G-----A-----C------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G...--A--T--C- 5334
N.FR.11.N1_FR_2011 -AC---------------A--CT-------------------AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A---------...--A-----A-----A------------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G...--A--T--C- 5143
P.CM.06.U14788 ---------R-CA--A------TT------G----TG---C-AACC--------A--C---G-G-----A--A-----C--C------CC----...T-A--CTCA-----A--GT--------A-T--C--------C--C----AG-----AACT...--A--T--T- 5213
P.FR.09.RBF168 ---R-----G-CA--A------TT------G----TG---C-AACC--------A--C---GCG-----A--A----CC--C---YT-CAA-AC...T-A--CTCA-----A---T-C------A-T--C--------C--C----AG-----AACT...--A--T--T- 5777
CPZ.CD.06.BF1167 T-----C----CA--A--A--GTGG---C-----TT-T----TACA--G--A--AA-A--A-----G--AA-G-----------A--A-A-ACA...--A--AAA-A----CA-CTGGG-G-T-C-G-AC-----A---T-A----A------AC--...-TGC-T---- 5856
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---G--A---TCA--A-----CT-TG-GC-G---CTGT----CACA--G--A--AA----AC-A-----A--------C-----C--ACCC---...T-A----CAC----AG-------T--------A-----A--CT-C-----G-----AC--...--T------- 5284
CPZ.GA.88.GAB1 ------T----CA--A--A--TT--C-G------G--T-----ACC--G--A--AT-A--A--------A--A--------C-----ACCA---...T-G---CAA-----A---TTC--T-----C--------A-----A----T------A--G...-----C---- 5806
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 T--G--------------A---T-T---C------T-T----TG-G--------AT-A--AC-A-----A-----G--C-----A--ACCAGTA...--G--G--AG----AA-TTGGG-G-T-AC-GT------A---T-C----A-----CTC--...-AGT----C- 5401
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------GCC--A--A---T-------G---G--T----TG-C-----A--A--A--AG-A--G---T-GC-C-----------ACCC---...--A--A--------A--GT-C-----CAGT--------A--C-------AG-----A---...--A--T---- 5802
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Vpr premature end (HXB2 only) Tat exon 1 start Vpr end
frameshift insert in HXB2

B.FR.83.HXB2 GAATTCTGCAACAACTGCTGTTTATC..CATTTTCAGAATTGGGTGTCGACATAGCAGAATAGGCGTTACT............CGA...CAGAGGAGA......GCA...AGAA..ATGGAGCCAGTAGATCCTAGACTAGAGCCCTGGAAGCATCCAGGAAGTCAGCCT 5884
Vpr (frameshifted) _F__R__I__G__C__R__H__S__R__I__G__V__T__.__.__.__.__R__.__Q__R__R__.__.__A__.__R__##N__G__A__S__R__S__*_
Tat exon 1 _M__E__P__V__D__P__R__L__E__P__W__K__H__P__G__S__Q__P_
Vpr R__I__L__Q__Q__L__L__F__I_##_H__F__Q__N__W__V__S__T__*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---C-T--------T-A------G-T...CA---------------C-A----------------A---TR............---...GG---A---......-GC...--G-..-----T--G-----Y----AC--------------T------------------ 5091
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----T-------GT-AT-----G-T...CA---------------C-AC---------------C---TG.........CGAG--...GG---A---......-GC...--GG..--------G----------AC--------------------G------------ 5091
A1.ES.06.X2110 -----T--------T-A------G-T...CA---------------C-A----------------A---T-............-A-...GG---A---......-TC...--GG..-----T--G----------AC--------------T--------------A--- 5121
A1.IT.02.60000 -----T-----------------G-T...CA---------------C-A----------------A--TTG............-A-...AG---A---......-TC...--G-..-----T-------------AC--------------T-----G------------ 5888
A1.KE.11.DEMA111KE002 A---------------A--------T...CA---------------C-A----------------A--CT-............-C-...AG---A---......-GC...--G-..-----T-------------ACA-------------T--C--G------------ 5251
A1.RU.11.11RU6950 ---C-T----------A------G-T...CA---------------C-A---------G------A----G............-A-...AG---A---......-TC...--G-..-----T--C----------AC--------------T-----G------------ 5407
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----T----------A------G-T...CA---------------C-A----------------A---T-............---...GG---A---......-TC...--GG..-----C--G----------AT--G-----------C------------------ 5234
A1.SE.95.SE8538 ---C-T--------T-A------G-T...CA---------------C-AC---------------A---T-............---...GG---A---......-TC...--GG..--------G----------ACA-------------C------------------ 5082
A1.TZ.01.A341 ---C------------A------G-T...CA---------------C-A----------------A---T-............---...GG---A---......-GC...--G-..-----T--G----------AC--------------C--C--G------------ 5085
A1.UA.01.01UADN139 -----T----------A------G-T...CA---------------C-A----------------A--GTG............-A-...AGA--A---......-GC...--G-..-----T-------------ACA-------------T------------------ 5082
A1.UG.11.DEMA110UG009 A--CCT----G-----A------G-T...CA---------------C-A---C------------A---T-............---...GG---A---......--C...--GG..-----T--G----------AC--------------T-----G------------ 5232
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----T-A--------A------G-T...CA-----------------A----------------A---T-............-C-...GG---A---......-GC...--GG..--------G----------AC-----T--------C--C--G------------ 5324
A2.CD.97.97CDKTB48 -----T----------A------G-T...CA---------------C-A----------------A---T-............-C-...AGA--A---......-T-...--GG..--------------C----ACT-------------C-----G-----C------ 5223
A2.CM.01.01CM_1445MV --TA-T----------A------G--...CA------------A--C-A----------------A---T-............---...AGA--A---......-T-...--GG..-----A--------C----A---------------C------------------ 5082
A2.CY.94.94CY017_41 --TA------------A------G--...CA---------------C-A---------G------A---T-............---...AGA--A---......-T-...--GG..--------------C----A---------------C-----G------------ 5240
B.AR.04.04AR143170 -G--GT----------T---------...CA-----------------AT---------------A-----............---...--A--A--G......AT-...----..--------------------C--------------------------------- 5084
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------------------T...CA----------------------------------A---T-............-A-...-T-------......---...----..--------------------C--------------------------------- 5097
B.BR.06.06BR1119 ----A--------------------T...CA------------A--C-A---------G------A-----.....................C-----......---...--G-..--------------------------------------------------A--- 5294
B.CA.07.502_1191_03 ---CA--------------A-----T...CA-----------------A----------------A--CT-............-A-...---------......---AGA----..---------A----------C-----------------C--------------- 5313
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 C-----------G-A-----------...CA-----------------A----------------A-C---............---...-----A---......A--...----..------------------------------------------------------ 5340
B.CN.10.DEMB10CN002 ----CT-A------A----------T...CA--A---------A----A---------G------A---T-............---...---------......--C...--.G..------------------------------------------------------ 5254
B.CO.01.PCM001 ---CC--------------------T...CA---------C-----C----T-------------A-C...............-A-...-----AG--......---...----..-----------------------------------A------------------ 5085
B.CU.99.Cu19 ----G---------A-A-------CT...CA----------------------------------A-C-A-............-TG...---------......A--...--G-..------------------------------------------------------ 5430
B.CY.09.CY266 ----C--------------------T...CA-----------------A---C------------A---T-............-C-...-----A---......---...----..--------------------G--------------------------------- 5088
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----T-------------------T...CA---------------C-A----------------A-C---............---...---------......A--...----..--------------------------------------------G--------- 5121
B.DK.07.PMVL_011 --G----------------------T...CA-----------------A----------------A-CTTG............---...---------......-G-...----..-----------------------------------T------------------ 5248
B.DO.05.05DO_160884 ----C--------------------T...CA-----------------A----------------A--CT-............-C-...-G---A---......A--...----..-----T------------------------------------------------ 5094
B.ES.10.DEMB10ES002 ----G------------------G-T...CA------------A-----G---------------A----A..................--A------......A--...--G-..------------------------------------------------------ 5242
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------------T...CA-----------------AT--C------------A---A-............---...----CA---......A--...----..------------------------------------------------------ 5129
B.GE.03.03GEMZ004 ---C---------C---------G-T...CA-----------------A---C------------A---A-............-C-...--A------......---AGA----..-----A-----------------------------A--------------A--- 5082
B.HT.05.05HT_129389 -------------------------T...CA---------------C-A----------------A-C---CCTACT......---...-----A---......---...----..-----A-TG-----------------------------------G--------- 5090
B.JM.05.05JM_KJ108 ---C---------------A---G-T...CA---------C-------A----------------A---T-............-A-...-----A---......A--...----..-----C---------------T----------------C--------------- 5091
B.JP.12.DEMB12JP001 ----C--------------------T...CA--A----C---------A---------------AA-C---............---...---------......---...----..--------G-----------CT-------------------------------- 5273
B.KR.12.12KYY10_10742 ---C------------A--------T...CA------------A----A----------------AC--G-............---...-G-------......---...--G-..--------------------------------------C--------------- 5737
B.NL.00.671_00T36 -------------------------T...CA------------A----A----------------A-----............---...-GAG-----......-T-...--G-..--------------C--------------------------------------- 5448
B.PE.07.502_2649_wg8 --G----A--------AT--------...CA-----------------AC---------------A-----............---...--A------......--C...----..--------------------------------------C--------------C 5350
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---C---------------------T...CA-----------------AC---------------A-----............-C-...--A------......C--...----..--------------------C--------------A------------------ 5091
B.RU.11.11RU21n ---C---------------------T...CA-----------------A----------------A---T-............--G...-G---C---......---...---C..---------------------T-------------------------C------ 5454
B.TH.07.AA040a_WG11 -------------------------T...CA--A-------------------------------A-----............-C-...---------......---...----..---------------------T-------T------------------------ 5235
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------------------T...CA-----------------AT---------------A---T-............---...-----A---......---...----..------------------------------------------------------ 5103
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------------------------T...CA-----------------A----------------A---T-............---...---------......---...----..-----T-----------------------------------------C------ 5884
B.UA.01.01UAKV167 -------------------------T...CA------------A----A---------------AA---T-............---...---------......---...--G-..------------------------------------------------------ 5109
B.US.11.ES39_42 -----------------------G-T...CA------------A----A--------------------T-............-C-...-----AG--......---...--G-..--------C------------------------C-------------------- 5841
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----G-----------A--------T...CA------------A--C-A----------------A---TG............---...---------......---...--G-..-----T-------------ACT-------------T------------------ 5085
B.YE.02.02YE507 ----G--------------------T...CA-----------------A----------------A-----............-C-...-G-------......---...----..---------------------T-------------T--C--------------- 5100
C.AR.01.ARG4006 ----------------A------G--...CA---------------C--T------C--------A---TA............A--...---------......---...----..-------------------A---------------C------------------ 5067
C.BR.07.DEMC07BR003 ----------------A------G--...CA---------------C-AG------C--------A--TTA............A--...--A--A---......---...----..-----C---A------A--AC--------------C------------------ 5215
C.BW.00.00BW07621 -----T----------A--------T...CA------------A--C-AG--------------TA---TG............---...-----A---......A--...----..-------A-----------AC--------------C------------------ 5236
C.CN.09.09YNLX133sg ---C-------------T-----G-T...CA---------------CATG---------------A-CTTG............A--...---------......---...----..-------------------AC--------------T------------------ 5070
C.CY.09.CY260 ----A--------------------T...CA---------------C-AG---------------A-CTTG............---...-----A---......---...----..---------A---------AC--------------C------------------ 5106
C.ES.07.X2118_2 ----------------A------G-T...CA---------------C-AG--C------------A--TTA............-A-...--A--A---......---...----..---------A---------RC-----R--------C------------------ 5299
C.ET.02.02ET_288 C-T-C---------TCA---------...CA---------------C-AC---------------A-C--A............A--...-----A---......---...----..-------------------AC--------------T-----------C------ 5085
C.GE.03.03GEMZ033 --G-----------T-A-----C--T...CA---------------C-AG---------------A--TTG............---...-----A---......---...----..-------------------ACT-------------C------------------ 5064
C.IL.98.98IS002 --------------A-----------...CA---------C-----C-AT---------------A---TA............---...-----A---......---...----..-----A-------------AC--------------C------------------ 5217
C.IN.09.T125_2139 ----A---------T-A-------CT...CA------G--------C-AG---------------A---GG............A--...--A--A---......---...----..-------------------AC-----T--T-----C------------------ 5859
C.KE.00.KER2010 ----C-----------A--------T...CA---------------C-AC---------------A--CT-............---...--A--A---......---...----..-------T-----------A---------------T-----------C------ 5064
C.MM.99.mIDU101_3 ----A-----------A--------T...CA---A--G--------C-AG---------------A--GTG............A--...-----A---......---...----..-------------------AC--------------C------------------ 5237
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----------------T-----G-T...CA---------------C-AG---------------A---TA............---...-----A---......---...----..---------A---------A---------------T-----------C------ 5863
C.SN.90.90SE_364 ----------------A--------T...CA---------------C-AG--C------------A---TA............-A-...-----A---......---...----..-------------------AT--------------C------------------ 5052
C.SO.89.89SM_145 ----A-----------A-------CT...CA---------------C-A----------------A--TTG............---...-----A---......---...----..------------------GA---------------C---------T----A--- 5104
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----A-----------A--------T...CA---------------C-A----------------A--GTG............--G...-----A---......---...----..-------A-----------A---------------C-----------C------ 5857
C.US.11.17TB4_4G8 ----------------A---------...CA---------------C-A---------------AA---TA............--C...-----A---......---...----..---------A--------GAC--------------C------------------ 5234
C.UY.01.TRA3011 --------------T-A------G--...CA---------------C-AG------C--------A-CCTA............A--...-----A---......---...----..-------------------AC--------------C------------------ 5054
C.YE.02.02YE511 ----------G-----AT-----G-T...CA---------------C-AG--C------------AC--TA............---...--T--A---......---...----..---------A---------A-T-------------T------------------ 5058
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ----G-----------A-------CT...CA------G--------C-AG---------------A--TTG............-A-...-----A---......---...----..-----C-------------AC--------------C------------------ 5846
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----A-----------A--------T...CA---------------C-AT---------------A-CTTG............---...-----A---......A--...----..-----T-------------A---------------C------------------ 5232
D.CD.83.ELI ----A---------T-A--------T...CA-----------------A----------------A---T-............---...-----A---......---...----..-----T-------------AC--------------C------------------ 5429
D.CM.10.DEMD10CM009 ----C---------T-A-----C--T...CA-----------------A----------------A---T-............-C-...-----A---......---...----..-----T-------------AC--------------C-----------------A 5258
D.CY.06.CY163 ---CC---------A-A-----C--T...CA-----------------A----------------A---T-............-C-...-C---A---......---...----..-----T-------------AT--------------C-----------------A 5091
D.KE.11.DEMD11KE003 ----C-----------A---------...CA-----------------A----------------A--CT-............---...-----A---......AT-...----..-----T---A----------C--------------C------------------ 5233
D.KR.04.04KBH8 --G-------------AT-----G--...CA-----------------A----------------A---T-............--G...-----A---......---...----..-----T-------------AC--------------A------------------ 5842
D.SN.90.SE365 ----C-----------A--------T...CA-----------------A----------------A-----............-C-...-----A---......AT-...----..-----T-------------AC--------------C------------------ 5900
D.TD.99.MN011 ----C------------A----C--T...CA---------------------------------AA--CAG............A--...ACAGCA---......---...----..-----C-------------ACT-------------C-----------------A 5107
D.TZ.01.A280 ----C--A--------A--------T...CA-----------------A----------------A-----............-T-...-----A---......A--...----..-----T--------C----AC--------------T------------------ 5084
D.UG.11.DEMD11UG003 ---G---T-----G--A------G--...CA---------C-------A----------------A---A-............-CT...--A--A---......A--...----..-------TC----------AC-----C--------T--------------A--- 5238
D.YE.02.02YE516 ---CC-----------A---C-C--T...CA-----------------AG---------------A--T--............-C-...-----A---......---...----..-----T--------C----AC----------------------------G---G 5094
D.ZA.90.R1 ----------------A--------T...CA-----------------A---------------TA---T-............---...-----A---......---...----..-----T-------------AC--------------C------------------ 5232
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -G--A--A--------A---------...CA-------G-G-----C-A----------------A-----............-C-...AG---A---......-TG...----..-----AAT-A---------ACT----T--------C-----------C------ 4986
F1.AR.02.ARE933 -G--AT----------A---------...CA---------------C-AT--------G------A-----............---...-----A---......---...----..-------T-----------ACT----T--------C-----------C------ 5177
F1.BE.93.VI850 -G--AT----------A---------...CA---------------C--T---------------A--GT-............-C-...-----A---......-T-...----..--------------------CT----T--------T-----------C------ 5223
F1.BR.07.07BR844 -G--A-----------A---------...CA---------------C-AT---------------A-C-T-............---...-----A---......-T-...----..------AT-----------AC-----T--------C-----------C------ 5664
F1.CY.08.CY222 -G--A-----G-----A---------...CA---------------C-AG-------------------TG............---...-----A---......-T-...----..---------------------T----T--------T-----------C------ 5076
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---CG-----------AT------CT...CA---------------C-AG---------------A-----............---...-----A---......-T-...----..--------------------C-----T--------C-----------C------ 5221
F1.FI.93.FIN9363 A---AT----G-----A---------...CA---------------C-AT---------------A---T-............---...-----A---......-T-...----..-------T-----------ATT----T--------C-----------C------ 5212
F1.FR.96.96FR_MP411 -G--A-----------A---------...CA---------------C-A----------------A---T-............---...-----A---......-T-...----..-----A-T-----------ACT----T--------T--A--------C------ 5085
F1.RO.96.BCI_R07 -G--A-----------AT--------...CA---------------C-AG---------------A-----............---...---GCA---......-T-...----..-------------------ACT----T--------T-----------C------ 5907
F1.RU.08.D88_845 -G--AT----------AT--------...CA---------------C-AG---------------A-----............--G...-----A---......-T-...----..-------T-----------ACT----T--------C-----------C------ 5342
F2.CM.10.DEMF210CM007 -G--G--------------A------...CA---------------C-AT--C------------A---T-............---...--A--A---......AT-...----..-----AAT-----------AC-----T------C-------------------- 5233
F2.CM.97.CM53657 ---CA-----------A--A------...CA-----------------AT---------------A---T-............---...--A--A---......CT-...----..-----AATG----------A---------------T------------------ 5076
G.BE.96.DRCBL ----A--A--------A---------...CA---------------C-A----------------A---T-............-C-CAGAG---A---......-T-...--GG..-----T--G----------A---------------------G--G--------- 5843
G.CM.10.DEMG10CM008 ----A--A--------A------G--...CA-----------------A----------------A---TC............-C-...-G---A---......-T-...--GG..-----C--G----------AG-----------------C--G--G--------- 5264
G.CN.08.GX_2084_08 ----A--A------T-A--------T...CA---------------C-A----------------A---AC............-T-CGGAG---A---......-T-...--GG..-----T--G----------AT--------------T-----G--G---A----- 5126
G.CU.99.Cu74 ----A--A--------A---------...CA---------------C------------------A---G-............-T-...-G---A---......-T-...--GG..-----C--G----------AC--------------T--------G--------- 5487
G.ES.09.X2634_2 ----A--------G--AT--------...CA---------------C-A----------------A--CT-............A--...-G---A---......-T-...-TG-..-----C-------------AC--------------T--------G--------- 5366
G.GH.03.03GH175G ----G--A--------A---------...CA--A------C-----C-A----------------A---TC............-C-...-----A---......-T-...--GG..-----C--------C----AT--------------T--------G--------- 5923
G.KE.09.DEMG09KE001 ----A--A--------A---------...CA---------------C-A----------------A---T-............-C-...-----A---......-T-...--GG..-----C--G----------AC--G--------------C--G--G--------- 5258
G.NG.09.09NG_SC62 A---A--A------T-A---------...CA---------------C-A----------------A-----............-C-...-----A---......-TG...--GG..-----T--G----------AGA-------------T-----G--G--------- 5075
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Vpr premature end (HXB2 only) Tat exon 1 start Vpr end
frameshift insert in HXB2

B.FR.83.HXB2 GAATTCTGCAACAACTGCTGTTTATC..CATTTTCAGAATTGGGTGTCGACATAGCAGAATAGGCGTTACT............CGA...CAGAGGAGA......GCA...AGAA..ATGGAGCCAGTAGATCCTAGACTAGAGCCCTGGAAGCATCCAGGAAGTCAGCCT 5884
Vpr (frameshifted) _F__R__I__G__C__R__H__S__R__I__G__V__T__.__.__.__.__R__.__Q__R__R__.__.__A__.__R__##N__G__A__S__R__S__*_
Tat exon 1 _M__E__P__V__D__P__R__L__E__P__W__K__H__P__G__S__Q__P_
Vpr R__I__L__Q__Q__L__L__F__I_##_H__F__Q__N__W__V__S__T__*_
G.PT.x.PT3306 ----G--A-----G---T--------...CA--A------------C-A----------------A---T-............-C-...-G-------......-T-...--GG..-----T-------------AT--------------T--------G--------A 5823
G.SE.93.SE6165_G6165 ----A--A--------A---------...CA---------------C-A----------------A----A............-C-...-G---A--G......-T-...--GG..-----C--G----------AC--------------T-----G--G--------- 5280
H.BE.93.VI991 ---C----------T-A-----CGCT...CA-----------------A---C------------A-----............--G...-----A---......-T-...--G-..-----C-------------AC-A------------C-----------C------ 5272
H.BE.93.VI997 ---C------------A--------T...CA---------------C-AT---------------A---T-............---...-----A---......-T-...----..-----C-------------AC-A------------C----------A------- 5207
H.CF.90.056 ---CG-----------A--------T...CA---------------C-A---------------AA-----............---...-----A---......-T-...----..-----C-------------A---------------C------------------ 5230
H.GB.00.00GBAC4001 ------------------------CT...CA---------C-----C-A----------------A-----............--G...--A--A---......-T-...--G-..-----C-------------A---------------C--------------A--C 5401
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----AT-------------------T...CA---------C-----C-AC---------------A---TA............--C...-----A---......-GG...--G-..-----T-------------ACA-------------T--G-----G--C------ 5077
J.CM.04.04CMU11421 ----A-----------AT-------T...CA---------C-----C-A----------------A---TG............-C-...-----A---......-GG...--G-..-------------------ACA-------------C------------------ 5389
J.SE.93.SE9280_7887 ----A-----------AT-------T...CA---------C-----C-AT---------------A---TA............-C-...--A--A---......-GG...--G-..-------------------ACAG------------T------------------ 5197
J.SE.94.SE9173_7022 ----A-----------AT-------T...CA---------C-----C-AT---------------A---TA............-C-...-----A---......-GG...--G-..-------------------ACAG------------C------------------ 5198
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----AT-A--------A---------...CA-----------------AC---------------A-CTTA............---...-----A---......-G-...G---..-------------------ACA-------------T--G-----------A--- 5075
K.CM.96.96CM_MP535 ----AT----------A--------T...CA---------------C-AC---------------A---TA............-C-...-----A---......-GG...----..-----T-------------ACA-------------C--A--------------- 5079
01_AE.AF.07.569M ----GT----------A------G-T...CA-----------------A----------------A--GTG............-C-...GG---A---......-GC...--G-..-------TG----------AC--------------T-----G------------ 5086
01_AE.CN.10.CYM059 ----CT----------A---------...CA---------------C-A----------------A--TTG............-C-...GG---A---......-GC...--G-..--------G----------AC--------------T-----G------------ 5343
01_AE.HK.04.HK001 ---C-T----G-----A------G-T...CA-----------------A----------------A---TA............-C-...GG---A---......-GC...--G-..-------------------AC--------------T-----G------A----- 5245
01_AE.JP.x.DR0492 -----T----------A------G-T...CA--A--------------AG---------------A---TA............-C-...GG---A---......-GC...--G-..-------------------AC--------------T-----G------------ 5895
01_AE.TH.04.BKM -----T----------A------G-T...CA-----------------A----------------A---TA............---...GG---A---......-GC...--G-..-------TG----------AC--------------T-----G------------ 5835
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----T----------A------G-T...CA-----------------A----------------A---TA............-C-...GG---A---......-GC...--G-..-------TG----------AC--------------T-----G------------ 5304
01_AE.TH.90.CM240 ----GT----------A------G-T...CA-----------------A----------------A---TG............-C-...GG---A---......-GC...--G-..-----A-TG----------AC--------------T-----G------------ 5451
01_AE.VN.98.98VNND15 ---C-T----------A------G-T...CA-----------------A----------------A---TA............-C-...GG---A---......-GC...G-G-..---A----G----------AC--------------T-----G------------ 5138
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----T----------A------G-T...CA-----------------A----------------A---T-............-C-...GG---A---......-GC...--G-..--------------------C--------------T--C--G------------ 5250
02_AG.ES.06.P1261 -----T-------G---------G-T...CA-----------------A------T---------A---TC............-C-...GGA--A---......-GC...--G-..-------TG-----------C--------------C--C--G------------ 5320
02_AG.FR.91.DJ263 -----T----------A------G-T...CA-----------------A----------------A---T-............---...GG---A---......-GC...--G-..--------G-----------C--------------C--C--G------------ 5231
02_AG.GH.03.03GH181AG -----T----------A------G-T...CA-----------------AC---------------A---T-............---...GG---A---......-GC...--G-..-------TGA----------C--------------C--C--------------- 5907
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----T-A--------AT-----G--...CA-----------------A----------------A---T-............---...GG---A---......-GC...--G-..-------TG-----------C--------------C--C--G------------ 5548
02_AG.LR.x.POC44951 ---C-T----------A------G-T...CA-----------------A----------------A---T-............---...GG---A---......-GC...--G-..-----T--------------CA-------A-----T--C--G------------ 5878
02_AG.NG.x.IBNG -----T----------AT-----G-T...CA-----------------A----------------A---T-............-A-...GG---A---......-GC...--G-..-------TG-----------C--------------C--C--G------------ 5408
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----T-A------T-A------G-T...CAC----------------A----------------A---T-............-C-...GG---A---......-GC...--G-..-------TG----------A---------------C--C--------------- 5080
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----T----------A------G-T...CA---------------C-A---------------TA---T-............-C-...GG---A---......-GC...--G-..--------G-----------C--------------C-----G------------ 5080
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------------T...CA------G----------A----------------A---T-............-A-...-G-------......---...----..-----------------------------------------------C------ 5109
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----T----------A--------T...CA---------------C-A------T---------A-----............-CT...--A------..AGAG---...G-GG..------------------GAC--------------C-----G------------ 5253
05_DF.BE.x.VI1310 -G--AT-A-----G--A---------...CA---------------C--C--------G------A--CT-............---...-----A---......AT-...----..-----T-------------AC--------------T------------------ 5265
06_cpx.AU.96.BFP90 ---CA-------T---A------G--...CA---------C-----C-AC--------G------A---TA............-C-...-----A---......-GG...----..-------------------A-A-------------T--G----------G---- 5911
07_BC.CN.98.98CN009 ---C---------------------T...CA-----------------AG---------------A--TTG............A--...-----A---......A--...----..-------------------A-T-----T-T------------------------ 5218
08_BC.CN.06.nx2 ----A--C------T-A-----C--T...CA---------------C-AG-----------G---A--GTG............A--...-----A---......---...--C-..-------------------AC--------------C--C--------------- 5822
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----T--------T-A------G-T...CA---------------C-AT---------------A---T-............---GGGAG---A---......-GC...--GG..-------TG----------AC--------------C------------------ 5088
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----C--T------------------...CA-----------------CC------C--------A--GTG............---...-----A---......---...----..-----A------C------AC--------------C--C--------C------ 5262
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------------A------G-T...CA------G--------C-A----------------A---T-............-C-...GG---A---......-GC...--G-..-------------------ACA-------------T--G--------C------ 5247
12_BF.AR.99.ARMA159 -G--AT----------A---------...CA---------------C-AG---------------A---TG............---...-----A---......-T-...C---..-------T-----------ACT-------------C--C--------CA----- 5888
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----G--A--------A--------T...CA---------------C-A---------------T---GTG............---...--A--A---......-GT...----..-----T-------------A-A-------------C--G--------------- 5288
14_BG.ES.05.X1870 ----R--A-----GT-AT--------...CA---------------C-A----------------A-----............-C-...-----A---......-T-...--GG..-----T-------------AC--------T-----T--------G--------- 5350
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----T----C-----A------G-T...CA---T-------------AC-------------C-A---T-............-C-...GG---A---GCC...AGG...--G-..-----C--G-------T--AC--------------T-----G-------G---- 5279
16_A2D.KR.97.97KR004 --------------A----------T...CA------------A----A---------------TA---TG..................-CA--AG--......---...----..-----T-------------AC--------------C--------C--------- 5243
17_BF.AR.99.ARMA038 ----AT----------A---------...CA---------------C-AT---------------A---T-............---...-----A---......-TC...----..------AT-----------ACT----T--------C-----------C------ 5097
18_cpx.CU.99.CU76 ----A--------------------T...CA------G--------C-A---------------TA--GTG............---...--A--A---......-GG...----..-------------------ACA-------------C--G--------------- 5188
19_cpx.CU.99.CU7 ----A-----------A--A-----T...CA---------------C-A----------------A-----............-C-...-GA--A---......-T-...--GG..-----C--G----------AT--------------T-----G--G--------- 5109
20_BG.CU.99.Cu103 ----A--A--------A---------...CA---------------C-A----------------A---G-............-T-...-G---A---......-T-...--G-..-----C-------------AC--------------T-----G--G--------- 5349
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------T-A---------...CA-----------------AC--------------T----T-............---...---------......---...----..-----T-------------AC--------------C------------------ 5088
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----T--------T-A------G-T...CA-----------------A---C------------A---TA............---...GG---A---......-GC...----..-------TG-----------C--------------T-----G------------ 5091
23_BG.CU.03.CB118 ----A--A--------AT------C-...CA---------------C-A----------------A---G-............-C-...-G---A---......-G-...--G-..-----C--G----------AT-----C--------T-----G--G--------- 5326
24_BG.ES.08.X2456_2 ----A--A--------A---------...CA---------------C-A----------------A---G-............-C-...-G---A---......AG-...--GG..-----T--G----------AC--------------T-----G--G--------- 5334
25_cpx.CM.02.1918LE ----A--A--------A---------...CA-----------------A----------------A---T-............-C-...-----A---......-GG...----..-----C-------------ACA-------------T--------------A--- 5091
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----AT----------A------G-T...CA---------------CA-T---------------A--TTC............---...AGC--A---......-GC...--G-..--------G-----C-G--ACA----C--------C-----G------------ 5888
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----AT-A------T----------T...CA---------------C-AG--------------TA---TA............-C-...-----A---......-GG...----..-----C--------C----AC-----A--------T--G-----------A--- 5874
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------A-------A...CA------------A---------------------A---A-............---...---------......---...----..---------------------------------C-A--C-----G--------- 5249
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------------T...CA------------A---------------------A---A-............-C-...-----A---......---...----..--------------------------------------C-----G--------- 5287
31_BC.BR.04.04BR142 ----------------A------G--...CA---------------C-AG------C--------A---TA............A--...--A--A---......---...----..-----T-------------A---------------C------------------ 5355
32_06A1.EE.01.EE0369 ----A-----------A--------T...CA---------C------AAC---------------A---TA............-C-...--A--A---......-GG...----..-----A----------A--A-A----A--------T--G----------G---- 5518
33_01B.ID.07.JKT189_C -----T----------A------GYT...CA-----------------A----------------A----G............-C-...GG---A---......-GC...--G-..--------G----------AC--------------T-----G------------ 5184
34_01B.TH.99.OUR2478P -----T----------A------G-T...CA-----------------A----------------A--TTG............-C-...GG---A---......-GC...--G-..-------------------AC--------------T-----G------------ 5085
35_AD.AF.07.169H ----C-----G--------------T...CA---------C-----C----TC------------A-----............---...GG---A---......-TC...--GG..-----T--G-----C----AT-----T--------C--C--------------- 5083
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----CT----------A------G-T...CA---------------C-A----------------A---TA............---...GG---A---......-GC...--G-..-------TG----------ACA-------------T-----G-----C------ 5089
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 A---AT-A--G---T-A---------...CA---TCAG-A-T--GTG-C-ACATAGCAG-ATA-GCA-TACT...........-C-...-GC--A---......-TG...--G-..-----C-------------AT--------------------G--G--------- 5074
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -G-CAT----------C---------...CA---------------C-AT--------G------A--CA-............---...-----A---......-T-...----..-----AAT-----------A-T-------------C-----------C------ 5306
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---CA--------------------T...CA------------A----A---------------TA-----............---...---------......---...--G-..-----T------------------------------------------------ 5360
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----C--------------------T...CA------------A----AC---------------A---T-............--G...-T-------......T--...--G-..-----T------------------------------------------------ 5366
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----------------T-------T...CA---------------------------------TA---AC............AT-...-G-------......---...----..---------A---------AGT-----------G-------------------- 5421
43_02G.SA.03.J11223 ---Y-T-A-----R--A------G-Y...CA-----------------A----------------A---T-............---...GG---A---......-GC...--GC..-------TG-----------C--------T-----C--C--G------------ 5408
44_BF.CL.00.CH80 -G--AT----------A---------...CA---------------C-AT---------------A---T-............---...-----A---......-T-...----..-------T-A---------ACT----T--------T-----------C------ 5325
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----T----------A--------T...CA-----------------A----------------A---T-............-C-...GG---A---......-TC...--GG..-----C--G----------AC--------T-----C--C--G------------ 5869
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -G--AT-A--------A---------...CA---------------C-AG---------------A---T-............---...-----A---......-TG...----..-------TG----------ACT----T--------C-----------C------ 5321
47_BF.ES.08.P1942 -G--G--------T--A---------...CA---------------CAAT-------A-------A---T-............---...-----A---......A--...----..-----------------------------------------------C------ 5325
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----AT----------A------G-T...CA-----------------A----------------A---TA............-C-...GG---A---......-GC...--G-..--------C----------AC--------------------G------A----A 5088
49_cpx.GM.03.N26677 A---A-----------A--------T...CA---------C-----C-AC---------------A---TC............---...-----A---......-GG...--G-..--------------C----A-A-------------T------------------ 5305
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---C-T--------T-A--------T...CA--A--------------A----------------A-C-TA............-C-...GG---A---......-GC...--G-..--------------C----AT--------------T------------------ 5090
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----CT----------A------G-T...CA-----------------A---------G------A----G............-C-...GG---A---......-GC...--G-..-------------------AC--------------T-----G------------ 5197
53_01B.MY.11.11FIR164 ----AT----------A------RCT...CA-----------------A----------------A---TA............-C-...GG---A---......-GC...--G-..--------------------C--------------T-----G-------R---- 5220
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----AT----------A------G-T...CA---------------C-A----------------A---TA............-C-...GG---A---......-GC...--G-..--------G----------AC--------------------------------- 5285
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----T--------A-A--------T...CA-----------------AG---------------A--TTG............-C-...GG---A---......-GC...--G-..--------G----------AC--------------T-----G------A----- 5193
57_BC.CN.09.09YNLX19sg A---A-----------A--------T...CA------------A--C-AG---------------A--TTG............A--...-----A---......---...----..-------------------AC--------------C------------------ 5070
61_BC.CN.10.JL100010 ----A-----------A--------T...CA--A------------C-AT---------------A--GTG............A-G...-----A---......---...----..-------------------AC-----A--T-----C------------------ 5307
O.BE.87.ANT70 ----CT-A------T---------C-...CA--AT--------A--C-A------T--------AA---AC.........CCAA--...GGA--AG--......AG-...----..-----T------------GAGG-GCCC--T---C-C--C--T-----------C 5940
O.CM.91.MVP5180 ----CT-A--------A-------C-...CA--AT--------A--C-A------T--------AA--CTCCCATCTAACACAA--...GGA--AG--......AG-...----..-----T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T--G--CA----C 5924
O.CM.98.98CMA104 -G--CT-A------A-A--A---GC-...CA---T--------A--C-AG-----T--------AA---ACCCATCTAACACAA--...GGA--AG--......AG-...----..-----T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T--------A--C 5381
O.FR.92.VAU ----CT-A------A-AA-A----C-...CA--AT--------A--C-A------T--------AA---T-CCATCTAACGCAA--...AGA--AG--......AG-...---G..-----T--CA--------GA-A-GCCC--T---C-T--C--T-----C--A--C 5461
O.GA.11.11Gab6352 ----CT-A-----------A----C-...CA---T--------A--C-AG-----T--------AA---ACCCAACTAACCCAA--...GGA--AG--......AG-...----..-----T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T-----------C 5106
O.SN.99.99SE_MP1299 ----CT-A-----------A---GC-...CA---T--------A--C-A------T--G-----AA----CCCATCTAACACAA--...GGA--AG--......AG-...----..-----T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T-----------C 5948
O.US.10.LTNP ----CT-A------A---------C-...CA--AT--------A--C-A------T--------AA--GAC.........CCAA--...GGA--AG--......AG-...----..-----T------------GAGG-GCCC--T---C-C--C--T-----------C 5861
N.CM.02.DJO0131 -G--A--A------T-A---------...CA--AT--G-----C--C-AG--------------GA-----............-CT...-G-G-----............--G-..---------------------T-------------T-----------C--A--C 5386
N.CM.04.04CM_1015_04 -G--GY-A------T-A---------...CA--AT--G-----T--C-AG--C-----------GA-----............-CT...--A------............----..---------------------T-------------T--------------A--C 5385
N.CM.06.U14842 ----A--A------T-A---------...CA--AT--G-----C--C-AG--C-----------GA-----............-CT...--A------............--G-..---------------------T----------------C--------C--A--C 5387
N.CM.95.YBF30 -G--A--A------T-A---------...CA--AT--G-----C--C-AG--C-----------GA-C---............-CT...--A------............--G-..-----A---------------T-------------T-----------C--A--- 5474
N.CM.97.YBF106 -G--A--A------T-A---------...CA--AT--G-----C--C-AG--C-----------GA-----............-CC...--A------............--G-..---------------------T-------------T-----------C--A--C 5472
N.FR.11.N1_FR_2011 -G--A--A------T-A---------...CA---T--G-----C--C-AG--C-----------GA-----............-CT...--A------............--G-..------------T--------T-------------T--C--------C--A--- 5281
P.CM.06.U14788 -G--C--A------T-AA-Y------...CA--AT--------A--C-A------T--------TA-CTTGACACCC......TCT...-GA--AG--......AGG...---C..-----C------------GAT--GCCT--A---C-A--G-----G--------C 5360
P.FR.09.RBF168 -G--C--A-M----T-AA-T------...CA--AT--------A----AY-----T--------TA-ATTGCCACCC......TCT...-GA--AG--......AGG...---C..-----C-A----------GAC--GCCT--A---C----G-----G--------C 5924
CPZ.CD.06.BF1167 CTC-CT-A---A--GCC-------CT...CA--AT---TAC------GCC--------------G........................ATAG-ACC-......AGG...--G-..-----------------AGAT--T-----T---TTA--C---A-CTC-ACA--A 5988
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----T--------T-A------G--...CA------------C--C-AT---------------A-A-AC............-CT...-----A---......AGG...---G..-----A---A----G---GACT----A--A-----C--------G--CA-A--- 5425
CPZ.GA.88.GAB1 ----CT-A-----CT-----------...CA---T---C-------C-AG---------------A-CCTC............-C-...--A--A---......AG-...TCC-..-----T---A--------GAC--G-----------A--C-----C--------A 5947
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 A----------AGGGCCT-----TCT...CA--ATC--CA---T---GTT--C----------...............................................GATC..---A-T--TA--------CAGG---CC--A----T----------GC-GCA--- 5519
CPZ.US.85.US_Marilyn -G--CT-A--------TT--------...CA--AT--G-----C---AAT--------G-----GA--T-CTTGGCAAGGAGAACTCCT--AG-----............--G-..-----T-------------ACA----------------G--------C------ 5955
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Rev exon 1 start
B.FR.83.HXB2 AAAACTGCTTGTACCAATTGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTTTCATTGCCAAGTTTGTTTCATAACAAAAGCCTTAGGCATCTCCTATGGCAGGAAGAAGCGGAGACAG...CGACGAAGAGCTCATCAGAACAGTCAGACTCATCAAGCT.................... 6031
Tat exon 1 _K__T__A__C__T__N__C__Y__C__K__K__C__C__F__H__C__Q__V__C__F__I__T__K__A__L__G__I__S__Y__G__R__K__K__R__R__Q__.__R__R__R__A__H__Q__N__S__Q__T__H__Q__A__.__.__.__.__.__.__.
Rev exon 1 _M__A__G__R__S__G__D__S__.__D__E__E__L__I__R__T__V__R__L__I__K__L__.__.__.__.__.__.__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -C-----------A---A-----C--C-------------A------T-C-AG---C--TC-G-AC--G-G-------------------------------------...------G--C---C---AGG--A-A---A-T-----AM-.................... 5238
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -C----C------G------T--C----------------GG--------------C--TC---A-----G--------------------------------AG--C...------G--A------CA-G----A--GA-------AA-.................... 5238
A1.ES.06.X2110 GC---A-------AT--A-----C--C-----A-------A-----------C---C--TC-G-AC----G-------------------------------------...---------A---C-----G--A-A--GA-------A--.................... 5268
A1.IT.02.60000 -------------G---A--T--C----------------GG--------------C--TC-G-AC----G-----------------------------------GC...A-----G--A---C--------A-A--GA-------AA-.................... 6035
A1.KE.11.DEMA111KE002 -T----C------A---G--T-------------------A------T-C--C---C---T---AC----G-------------------------------------...------G--A---C-----G----A---A-------AG-.................... 5398
A1.RU.11.11RU6950 -------------G------T--C----------------GG---------C----C--TC---A-----G---------T--------------------------C...A----CG--A---C---C-G----A--GA-------AA-.................... 5554
A1.RW.11.DEMA111RW002 GC-----------G------T-----C-----A-------A--------C------C--TC---GC----G-------G------------------------AG-G-...------G--A---C-----G--A-A--GA-------AA-.................... 5381
A1.SE.95.SE8538 -C----C----C-----G--T-----C-----A-------A--------C--C---C--TC-G-AC----G--------------------------------A----...------G--A---C----GG--A-A--GA-------AA-.................... 5229
A1.TZ.01.A341 -T-----------A---A-----C----------------A---C-------C---C--TT-G-AC----G--------------------------------AG---...------G--A---C----GG--A-A--GAC------AA-.................... 5232
A1.UA.01.01UADN139 -------------G------T--C-------G--------GG---------A----C--TC-G-A-----G-----------------------------------CC...A----CG------C---C-G----A--GA-------AA-.................... 5229
A1.UG.11.DEMA110UG009 -C----C------G---G--T--C------G---------A-------AT------C--TCAGCAC----G----------------------------T--------...---------A-------AGG----A--GA-------AA-.................... 5379
A1.ZA.04.04ZASK162B1 TC----C------G------T--C------T-T-------GG--------------C--TC-G-AC----G-----------------------------------GA...--T---G--T---C--CA-G----A--GA-------AA-.................... 5471
A2.CD.97.97CDKTB48 -------------A--------------------------A----------AGG--C--TC---AC----G-----------------------------------CC...------G--C--G-----GG--A-AC-GA-------AA-.................... 5370
A2.CM.01.01CM_1445MV -G-----------A------T---------GTT-------GG-----------G--C--TT---AC----G-----------------------------------CC...---------C--TC---A-G----A--GAC------AA-.................... 5229
A2.CY.94.94CY017_41 -----------------A--T---------CGC-------A---------GT-G--C--T----AC----G---------------C--------------AC---CC...-------AGC--TC--CA-G--A-A--GAC------AA-.................... 5387
B.AR.04.04AR143170 --G----------A--CA-------------G------------------------C-------------G-------------------------------------...-------------C--GCG---------GC---------.................... 5231
B.AU.04.PS1038_Day174 --G----------------------------GA--------------------C-----Y-C--A---------------T---------------------------...-------------C---AG-----G------R-------.................... 5244
B.BR.06.06BR1119 -------------A---A--------C-------------------------------------------G-------------------------------------...-------------C---AGG-----C-G---------T-.................... 5441
B.CA.07.502_1191_03 --G----------AT-----------------A--C--------------------C-------A---G-G----------------------------A--------...---------T---C---A-G----A---T-G-------G.................... 5460
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -GG----------A----------------GGC--------------------------T-C--A-----G-------------------------------------...A--------T------CAG--------------------.................... 5487
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------------------------G---------C-------------------T-C--A-------------------------------------------...---------C---C---AG-----A-----------AAC.................... 5401
B.CO.01.PCM001 --G--------------------------------C-------------------------C--A-----G-------------------------------------...---------T------CAG-----A---T------G---.................... 5232
B.CU.99.Cu19 -GG---C------A----------------C----C-------------------------C--A-----G------A------------------------------...------------------G-----G-------------A.................... 5577
B.CY.09.CY266 -GG---C---------G--------------TA------------------C-A-----T-CG-G-------------------------------------------...---------A---C---AG--T--G--------------.................... 5235
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -GG--------------------------------C---------------A-G--------G-A-----G-------------------------------------...------G--T---C---AG-----------------ATC.................... 5268
B.DK.07.PMVL_011 --G-----G----A---A---------------------C----------------------G-A-----G-------------------------------------...---------C---C---AG-----G------------T-.................... 5395
B.DO.05.05DO_160884 -GG---S------M------------------R-------W---------------C---RY--A-------------------------------------------...------M-----G----AG---------Y--------T-.................... 5241
B.ES.10.DEMB10ES002 --------------T--------------------------------------G-------C-CA-----G-------------------------------------...-------------C---AG------------------T-.................... 5389
B.FR.11.DEMB11FR001 --G----------A---G--------C----G--------A---------GT-G----------------G---------T---------------------------...---A-----A---C---AG------C------------G.................... 5276
B.GE.03.03GEMZ004 --G-----------------------------------T---------------------TC--G-----G------T------------------------------...-------------C-A-AG-----G-A-----------A.................... 5229
B.HT.05.05HT_129389 -GG----------M------T--C-------R--------A---------------C---T---------G----------------------------A--------...---------R--TC---AR-------------------A.................... 5237
B.JM.05.05JM_KJ108 -GG---C----------A-------------GC-----------------------C-------------G-----------------------------------C-...------C------C-G-AGG----TC----------AT-.................... 5238
B.JP.12.DEMB12JP001 -------------A---------------------C-------------C------C----C--A-----G---------A--------------------------A...---------C---C---AGG-----------------T-.................... 5420
B.KR.12.12KYY10_10742 -GG--------------A-------------GA--------G-----T--------C---T---------G---------A-A-------------------------...-------------C----G---A-A---AC-------T-.................... 5884
B.NL.00.671_00T36 --G----------A-----------------------------------------------C--G-----G-------------------------------------...---------A---C----G------------------TA.................... 5595
B.PE.07.502_2649_wg8 --G----------A---G------------G---------A----------T-G--C---G---------G-------------------------------------...------GC-----C---AG-----A------------A-.................... 5497
B.PY.03.03PY_PSP0115 --G-------------C---------C--------------------------C--C------T------G-------------------------------------...-------------C---AGG----TC-------------.................... 5238
B.RU.11.11RU21n --------------------------------------TC----------------------G-A-----G-------------------------------------...---------T---C---A----A-------G--------.................... 5601
B.TH.07.AA040a_WG11 --G-----------A--------------------C--------------------------GCG-----G-----------T------------------A------...A------------C---AGG----G------------T-.................... 5382
B.TT.01.01TT_CRC50069 -GG----------A---C------------C----------------Y-----G--C-------------G-----------G----------------A--------...-------------C--GAG---------T--------T-.................... 5250
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------------------------A--------G-----------C--------G--------A------------A-----------------------...---------A---C-------------------------.................... 6031
B.UA.01.01UAKV167 -GG--------C-----A--------------------------------------------G-----G-G-------------------------------------...---------C---C---AG-----G--G---------TA.................... 5256
B.US.11.ES39_42 --G-----A--C--T----------------G-------C-------------G----------------G-----------T---------------A--------A...---------C---C--CAG--C--G---T--------T-.................... 5988
B.UY.02.02UY_TSU1290 --G--------------A----------------------------------C-----------------G------A------------------------------...-----------------AG------------------T-.................... 5232
B.YE.02.02YE507 --G---C--------GC---------C-----------------C--T-----G-----T-C--------G-------------------------------------...---------C---C---AGG-----------------T-.................... 5247
C.AR.01.ARG4006 ------C----C--T--A--------------A--CA---A------T--------C--TC-G-------G---------T---------------------------...--------C----C--CT-G-G--G--GA-------AAC.................... 5214
C.BR.07.DEMC07BR003 -----CC----C-AT--G--------C----GA---A---A------T---A-A--C--TC-G-------G---------T---------------------------...--------C----C--CA-G----G-AGA--------A-.................... 5362
C.BW.00.00BW07621 ------C------AT--G----T---C----GT---A---A------T-T------C--TCAG-------G---------T--A-----------------------A...------CAC----C--CAGG----A--GA-------AA-.................... 5383
C.CN.09.09YNLX133sg G----------C-AT--C--T-T-------CGC--C----AC-----T-T------C--TCAT-A-----G---------T--------------------------A...--------C----C---A-G----G--GA-------AA-.................... 5217
C.CY.09.CY260 -------------AT--G--T---------T-C--C----AC-----T-T--C------TCAG-------G---------T--A------------------------...-----C--C----C--GA------G-AGA--------A-.................... 5253
C.ES.07.X2118_2 -----------C-AT--C--T---------T-T---A---AC-----T-T------C--TCAG-------G------A--T---------------------------...--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-.................... 5446
C.ET.02.02ET_288 ------C----C--T-----T---------------A---A------T-C------C--TC-G-------G-------------------------------------...-----C--C----C--CA-G----G---GC-------A-.................... 5232
C.GE.03.03GEMZ033 --------------T--G----T---C-----A--C----A------T-C--C---C--TC-G-------G---------T---------------------------...--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-.................... 5211
C.IL.98.98IS002 -------------AT--G--T-T-------------A---A------T-T------C--TCAG-A---G-G---------T---------------------------...--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-.................... 5364
C.IN.09.T125_2139 G-C----------AT--C--T-T--------GC---A---AC-----T-T------C--TCAG-A-----G---------T---------------------------...--------C----C---A-G----G-AGA-------AA-.................... 6006
C.KE.00.KER2010 -----------C-AT-CG--T-----------A---A---A------T-T------C--TCAG-A-----G---------T------------------T-------A...------C------C--C--GT---G--GA--------A-.................... 5211
C.MM.99.mIDU101_3 G----------C-AT---------------CGC---A---AC-----T-T------C--TCAG-A-----G---------T---------------------------...--------C----C-----G----G--GA-------AA-.................... 5384
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --G----------AT--G--------------A---A---A------T-T------C--TCAG-------G---------T---------------------------...--------C----C--CA-G----A--GA-------AA-.................... 6010
C.SN.90.90SE_364 -------------AT--G--T---------CGC---A---A------T-T------C--TCAG-------G---------T---------------------------...--------CA---C--CA-G----G--GA-------AA-.................... 5199
C.SO.89.89SM_145 -------------AT-----T---------CTC---A---AC-----T-T------C--TCAG-------G---------T---------------------------...--------C----C-----G----G--GA-------AA-.................... 5251
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------------AT-CA--T-TC--C---CGC---A---A---C--TTT------C--TCAG-------G---------T------------------------A--...--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-.................... 6004
C.US.11.17TB4_4G8 --------------T--A--T-----------A---A---A------T-T------C--TCAG-------G---------T---------------------------...--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-.................... 5381
C.UY.01.TRA3011 -----------C-AT--C--T-T---------A--CA---A------T-T------C--TCAG-------G---------T---------------------------...--------C----C--C--G----G--GA-------AT-.................... 5201
C.YE.02.02YE511 -G---C-----C-AT--A--T--C------GCC--C----AC-----T-T------C--TCAG-A-----G---------T--------------------------A...-----C--C----C--CAG-----G-AGA-------AA-.................... 5205
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -------------AT--G--T---------CTC---A---AC--C--T-T------C--TCAG-------G---------T--------------------------A...-------AC----C--CA-G----G--GA-------AA-.................... 5993
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------------AT--G--------C----GA--C----A------TTT------C--TCAG-------G---------T---------------------------...--------C----C--CAGG----A--GA-------AA-.................... 5379
D.CD.83.ELI -GG---C------A---G--TC------------------A--------C------C---T---AC----G-------------------------------------...------G--C---C---AGG-G-----G---------T-.................... 5576
D.CM.10.DEMD10CM009 -GT----------A-TCA-------------G--------A---------GCGG--C------T------G----------------------------A-AG-----...-------A-C---C-A-AG---A-ACA----------T-.................... 5405
D.CY.06.CY163 -GT----------A-TCA--T----------G--------A----------TGC--C--------G----G----------------------------A-AG-----...---------C---C---AGG--A-A------------G-.................... 5238
D.KE.11.DEMD11KE003 -GG---C------A---G--T--------------C----A------T---CAA--C---G--T-G----G-------------------------------------...-------------C---AGG-G-----GT--------A-.................... 5380
D.KR.04.04KBH8 -GG----------A-------------------------C----------------C---T---AG----G-------------------------------------...---------C---C---AGG-GA----G---------T-.................... 5989
D.SN.90.SE365 --G---C------A---C--T-----------------T-A----------AA---C-----------G-G-------------------------------------...---------A---C---AGG--A--------------T-.................... 6047
D.TD.99.MN011 -GT---T------G-TCA--T----------TT-------AC--------GC----C-------------G----------------------------A-A---A-A...------G--CT--C---AG---A-A------------TG.................... 5254
D.TZ.01.A280 -GG---C------A------T-------------------A------T---AA---C--------G----G-------------------------------------...---------A---C----GG-GA----G---------A-.................... 5231
D.UG.11.DEMD11UG003 -GG---C------A---A--T-------------------A----------AA---C--------G----G-------------------------------------...------G--A---C---AGG-G-----G---------T-.................... 5385
D.YE.02.02YE516 -GT---C------G-CC---T-----------A--------C-----T--------C--------G----G----------------------------A-AG-----...---------T---C---A-G--A--------------T-.................... 5241
D.ZA.90.R1 --G---C------A---G--TC------------------A---------GC----C------T-C----G---------T---------------------------...-------A-C---C---C-G-GA----GA--------T-.................... 5379
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -C----C---------------T-------GTC---------------T-CCGC--C--T-C---G--G-G-------------------------------------...------C--T---C--C--G----A-AGTA------AA-.................... 5133
F1.AR.02.ARE933 -C----C-------------T---------CG---------------TT-CCGG--C--AGC-CGG--G-G-------------------------------------...----AC---A---C---CGG--C-----TA-------A-.................... 5324
F1.BE.93.VI850 -C----C----------A--T---------CGA------------------TGG--C--T-C---G--G-G-------------------------------------...----AC---A---C---A-G------AGTG------AA-.................... 5370
F1.BR.07.07BR844 -C----C----------A--T---------CGC--------------TT-CTGG--C--T-C---G--G-G-------------C-------------------G---...----AC---A---C-----G--A------A-------A-.................... 5811
F1.CY.08.CY222 -C----C---------GA--T---------------------------T-CTAC--C--TGC---G--G-G-------------------------------------...----AC---A---C-----G--------AC-------A-.................... 5223
F1.ES.11.DEMF110ES001 GC----C------G------T---------CGC--------------T---TGG--C--T--G--G--G-G----------------------------T--------CAA-----C---C---C---A-G--------AC------AA-.................... 5371
F1.FI.93.FIN9363 CC----C------A---A------------CG----------------T-CTGG--C--TGC---G--G-G-------------------------------------...----AC---A---C---A-G------A-TA-------A-.................... 5359
F1.FR.96.96FR_MP411 -C----C----------A--T---------------------------T-CTGC--C--TGC---G--G-G------------------------------------A...---------A---C-----G--------GC---A--AA-.................... 5232
F1.RO.96.BCI_R07 -C----C------A--GA--------------A---------------T-CCAC--C--T-C---G--G-G-----A-------------------------------...----AC---A---C---A-G-----CA-TA------AA-.................... 6054
F1.RU.08.D88_845 GC----C----------A---------------------------------CGG--C--T-C--TG--G-G-------------------------------------...-----CG--A--YC---A-G------A-TA------AA-.................... 5489
F2.CM.10.DEMF210CM007 G-G---C------AT-----T--C-----------------------T---CG---C--T-C--GC--G-G-------------------------------------...---------T---C---A-G----A--GTA-------A-.................... 5380
F2.CM.97.CM53657 G-G---C------AT--A--T--C---------------------------T-G--C--T-C--GG--G-G-------------------------------------...------------TC---A-G----G---TA------AA-.................... 5223
G.BE.96.DRCBL ------C-C----A-----------------GTGT-GCTGCATTG...--------C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C...------G--A---C---C-G----A--GA-------A--.................... 5987
G.CM.10.DEMG10CM008 ------C------A---G--T-----C---GCA-------GG-----T--------C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C...------G-CT--TC---CGG----A--GA-------AA-.................... 5411
G.CN.08.GX_2084_08 -------------A---A------------GT--------GG--C--T--GC----C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C...A-----GC-A---C-TCA-G--A-A--GA-------AA-.................... 5273
G.CU.99.Cu74 -------------A-----------------GA-------GG-----T---AG---C--TC--CAC----G--------------------------------AG--C...------G--A---C----GG----A--GA-------AA-.................... 5634
G.ES.09.X2634_2 -----------------A------------GT--------GG--------------C--TC-G-AC----G--------------------------------A---C...---------A---C------T-A-ACAGAC------AA-.................... 5513
G.GH.03.03GH175G -C----C-C----A---A--T-----C---GT--------GG-----T--------C--TT-G-AC----G--------------------------------AG--A...------G--A---C----GG----A--GA-------AA-.................... 6070
G.KE.09.DEMG09KE001 -G-----------A------------C---GT--------GG---------C-A--C--TC-G-AC----G------A--T----------------------AG--C...-----G------TC--CAGG----A--GA-------AA-.................... 5405
G.NG.09.09NG_SC62 -------------A---G------------GT--------AC--------------C--TC-G-AC----G--------------------------------AC--C...A--------A---C-TCAGG------A-A-------AA-.................... 5222
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Rev exon 1 start
B.FR.83.HXB2 AAAACTGCTTGTACCAATTGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTTTCATTGCCAAGTTTGTTTCATAACAAAAGCCTTAGGCATCTCCTATGGCAGGAAGAAGCGGAGACAG...CGACGAAGAGCTCATCAGAACAGTCAGACTCATCAAGCT.................... 6031
Tat exon 1 _K__T__A__C__T__N__C__Y__C__K__K__C__C__F__H__C__Q__V__C__F__I__T__K__A__L__G__I__S__Y__G__R__K__K__R__R__Q__.__R__R__R__A__H__Q__N__S__Q__T__H__Q__A__.__.__.__.__.__.__.
Rev exon 1 _M__A__G__R__S__G__D__S__.__D__E__E__L__I__R__T__V__R__L__I__K__L__.__.__.__.__.__.__
G.PT.x.PT3306 -----------------A----------------------GG-----T--------C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C...------G--A---C---C------A--GA-------AA-.................... 5970
G.SE.93.SE6165_G6165 ------C-C----A---A--T-T-------GT--------GG--------------C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C...------G--A---C-----G----A-AGGC-------A-.................... 5427
H.BE.93.VI991 -G-----------A------T--------------C----A----------T-A--C--TT---AG----G---------T-A------------------------A...------G-GA---C-A---G-TTG---GA------GA--.................... 5419
H.BE.93.VI997 ------C------A------T---------C----CA--------------T-G--C--TT---AG----G---------T-----------------------C-G-...------GC-A---CCGCA-GTGTG--AGA-------AA-.................... 5354
H.CF.90.056 C------------A------T--------------C----A----------A-G--C--TT---AG----G------A--T-----------------------C---...----AC---A---C-GCA-GTTTG--AGA-------AA-.................... 5377
H.GB.00.00GBAC4001 -------------A-GGC--T-----------T--C----A----------T-G--C--TT---AG--G-G---------T---------------------------...------G-GA---C-GCAGGTTTG--AGA-A------A-.................... 5548
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --G----------A-C-G--T-----C----G--------A--------C-T-G--C--TT---AG--G-G---------T---C-----------------------...------GC-----C-TCTGG----A------------A-.................... 5224
J.CM.04.04CMU11421 -G------------TC-A--T--------------------------------G--C--TT-G-AG--G-G---------T---A-----------------------...------GC-----C--CTGG----A-R-R--------A-.................... 5536
J.SE.93.SE9280_7887 --------------T-----T-------------------A------T-----G--C--TC--CAG--G-G---------T---------------------------...------TC-----C--CTGG----A------------A-.................... 5344
J.SE.94.SE9173_7022 --------------T-----T-------------------A------T-----G--C--TC--CAG--G-G---------T--------------------------A...------TC-----C--CTGG----A---A--------A-.................... 5345
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------C----A-C-G--T-------------------A------T---C-A--C--TT-GCAG--G-G---------T-G----------G-----A--------...---AC--C-A---C-T-CGC----A---A----A---A-.................... 5222
K.CM.96.96CM_MP535 -------------A-C-G------------CG--------A----------A-A--C--TT---AG--G-G---------T---A--------------A------CC...-------C-A---C-T-C------G---AC-------A-.................... 5226
01_AE.AF.07.569M -C----AA-----G------T--C--------A-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C...------G--A---C-----G----A--GA-------AA-.................... 5233
01_AE.CN.10.CYM059 -C----AAG----G------T--C--------A---GT--GG---------A-A--C--TC-G-A---G-G------------------------------------C...---------A---C------T---G--GAC------CA-.................... 5490
01_AE.HK.04.HK001 -C---C-----------G--T--C-------TA----C--GG---------T-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C...------G--A---C--G--G----G--GGC------AA-.................... 5392
01_AE.JP.x.DR0492 -C-----------G---G--T--C-------GA-------GG---------C-A--C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C...---------A---C-----G----A--GA-------CA-.................... 6042
01_AE.TH.04.BKM -C-----------G--CG--T--C-------TA-------GG---------C-A--C--TC---A-----G--------------------------------AG--C...------G--A---C-----G-CA-A--GAC------AA-.................... 5982
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -C------C----A---G-----C--------A-------GG-----T---A-A--C--TC-G-A---R-G-----------------------G--------AG--C...---------A---C-----G----A--GA--------A-.................... 5451
01_AE.TH.90.CM240 -C-----------G---G--T--C--------A-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C...------G--A---C-----G----A--GA-------AA-.................... 5598
01_AE.VN.98.98VNND15 -C----AA-----A--CG--T-----------A-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C...------G--A---C-----G----A--GA------GAA-.................... 5285
02_AG.CM.10.DE00210CM013 GC-----------G------T---------TG---C----GG-----T---C-A--C--TT-G-AC--G-G------------------------------------C...------G--A---C-------C---GAGA-------AA-.................... 5397
02_AG.ES.06.P1261 GC-----------G---G--T--C-------T---C--T-GG---------T-G--C--TC-G-AC--G-G-------------------------------G---GC...------G--C---C--C--G-C-----GA-------AA-.................... 5467
02_AG.FR.91.DJ263 -C-----------G---G--T--C-------TA--C----GG-----T---T-G--C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC...------G--A---C-----GTC-----GA-------AA-.................... 5378
02_AG.GH.03.03GH181AG -CC----------A---G--T--C--------A--C----GG---------T-G--C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC...------G--A---C-----G-C-----GA-------AA-.................... 6054
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -C-----------G---A--T--C-------T---C----GG---------T-A--C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC...------G--A---C-----G-C-----GA-------AA-.................... 5695
02_AG.LR.x.POC44951 -C------G----G---G--T--C------GC---C----GG-----T---T-G--C--TC-G-AC--G-G--------------------------------A--GC...------G-GT---C--G--GTCA----GA--G---GAA-.................... 6025
02_AG.NG.x.IBNG -C-----------G---G--T--C-------T---C----.G---------T-G--C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC...------G--A---C-----G-C-----GA-------AA-.................... 5554
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -C-----------G---G--T--C------TT---C----GG---------T-A--C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC...------G-GA---C-----G-C-----GA------GAA-.................... 5227
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -C-----------G---G--TC-C-------TA--C----GG---------T-A--C--TC-G-A---G-G--------------------------------A--GC...A----CG--A---C-----GTC------AC-----G-A-.................... 5227
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------------------------TC----------------------G-A-----G-------------------------------------...-------------C---AG---A-------G------T-.................... 5256
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -C-----A-----A---G--T-TC----------------GG--------------C--TC-G-A-----G--------------------------------A---T...------G--T---T---AGG---CA--GGC------AA-.................... 5400
05_DF.BE.x.VI1310 -GG----------A-C-G-------------T--------A----------AA---C--------G----G-----------------------------------C-...---------C---C---AGG-------G---------A-.................... 5412
06_cpx.AU.96.BFP90 --G--------------A----------------------A--------C---G--C--TC---AC--G-G---------T---------------------------...------CAG----C--CTGG----A---A--------A-.................... 6058
07_BC.CN.98.98CN009 --G--------------------------------C--------------------------G-A-----G-----------T------------------A------...--------C----C---A-G----G--GAC------AA-.................... 5365
08_BC.CN.06.nx2 G----------C--T-CCC-----------CGC---A---AC--G--T-T---A--C--TCAG-A-----G---------A---------------------------...--------C----C-----G----G--GA-------AA-.................... 5969
09_cpx.GH.96.96GH2911 GC-----------A---A--T--C-------GA-------A----------CAC--C---T-G-AC----G------------------------------------A...------GC----TC-TGCGG----A---G-A------A-.................... 5235
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------------AT--A---C--------GCA---A---A------T-T------C--TCAG------AG---------T---------------------------...--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-.................... 5409
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --G----------A-C-G--T-----------A--C----A----------CA------TC---AG----G---------T--A-----------------------A...------CC----TC---C-G----A---A--------A-.................... 5394
12_BF.AR.99.ARMA159 TC----C----------A--T---------CG---------------TT-CTGG--C---G---------G-------------------------------------...-------------C---AGG---C------A--------.................... 6035
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------C----------G--T--------------------------T--------C-----------G-G-------------------------------------...--------T---TC---C----------A--------A-.................... 5435
14_BG.ES.05.X1870 -----------------A------------CG--------GG-----T--------C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C...------G--C---C-----G--M-A--GA-------A--.................... 5497
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -C-----------A------T--C-------TA-------GG---------A-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C...------G--A---C-----G----A--GA-------AA-.................... 5426
16_A2D.KR.97.97KR004 -GG----------A---G--T----------G--------A------T-C---G--C---C---AC----G-----------------------------------CC...---------C---C----GG-G--AC-GGC-----GAA-.................... 5390
17_BF.AR.99.ARMA038 -C----C---------GA--T-T-------G----------------TT-CTGG--C--T-C--------G----------AA-------------------------...---------C---C---AGG--A--C-C---------T-.................... 5244
18_cpx.CU.99.CU76 -------------A------T----------GA-------A------T---C-A--C--TT---AG----G---------T---------------------------...-------C-A---C-T-CG-----A--CA--------A-.................... 5335
19_cpx.CU.99.CU7 -------------A--CA-----------------------------T---C-G--C--T-C--AG--G-G-------------------------------------...------G--C---C-----GTCA----GA-------AA-.................... 5256
20_BG.CU.99.Cu103 -------------A---G------------GT--------GG-----T--------C--TC-G-AC--G-G--------------------------------AG--C...------G--C---C--C-GGT--CA--GA-------AA-.................... 5496
21_A2D.KE.99.KER2003 -GG----------A---G--TC---------G--------A-------AT-AAG--C---T-G--G----G----------CG----------------A--------...------C--C---C---AGG-GA----G---------T-.................... 5235
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -C---G-------AT-----T-T-------GT--------GG--------------C--TC---A-----G--------------------------------AG--C...------G--A---C----GG----A--GA-------AA-.................... 5238
23_BG.CU.03.CB118 -------------A---G-------------T--------GG-----T--------C--TC-G-A---G-G------A-------------------------AG--C...------G--A---C----G-----A--GA-------AT-.................... 5473
24_BG.ES.08.X2456_2 -------------A---A----T-------GT--------GG-----T--------C--TT-G-AC----G--------------------------------AG--C...------G--T---C-----G----A--GA-------AA-.................... 5481
25_cpx.CM.02.1918LE GG----C------A-----------------G---C-----------T--------C--T----AG--G-G---------------------------------T--A...------G--A---C--CA-G---CA--GA-------AA-.................... 5238
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------C------A---A------------C---------AC--------GC----C--T-----C----G---------A-------------------------CC...------G-CA--TC--G--G--A----GA-------AA-.................... 6035
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------A-C-G--T----------G--------A----------CA---C--TT---AG----G---------T-T---------------A--A------...-------C-----C-T-CGG--A-A---A--------A-.................... 6021
28_BF.BR.99.BREPM12609 -GG----------A---A---------------------C----------------------G-A-----G-------------------------------------...---------C-------AG---A-----A-A------T-.................... 5396
29_BF.BR.01.BREPM16704 -G-----------A---A--------------------------------------C-------------G------------A------------------------...---------A-------AG-----------G------T-.................... 5434
31_BC.BR.04.04BR142 -----------C-AT-----T--C-------GA--CA---A------T-----G--C--TC-G-------G---------T---------------------------...--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-.................... 5502
32_06A1.EE.01.EE0369 --G---C-G------CCA--T-------------------A-------T-CA-G--C---T---AC--G-G---------T-A------------------------A...-------C-----C--CTGG----A---A--------A-.................... 5665
33_01B.ID.07.JKT189_C ---G--A------G---G--T--C-------TA-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C...------C--C---C-----G----G--GA-------AA-.................... 5331
34_01B.TH.99.OUR2478P -C-----------G---G--T--C--------T-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C...------G--A---C-----G----A--GAC------AA-.................... 5232
35_AD.AF.07.169H CC---GC------G------T--C-------TA---A-T-A------T--------C--TC-G-AC----G-------------------------------------...---------A---C---A-GGGA----GA-------AA-.................... 5230
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -G-----------A---C--T-T------------C----GG--------------C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC...------G------C-----GTC-----GAC-------A-.................... 5236
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------------A---C--------C--------C-----------T--------C--T-C--A---G-G------A------------------------------...-------C----GC-----G-C-----GA-A-----CA-.................... 5221
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -C----C------A---A------------CG---------------TT-CTGG--C--T-C---G--G-G---------A---C-------------------G---...---------A---C---A-G--A-----TA-------A-.................... 5453
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --G-----------T--A-----------------C-------------------------C--------G-------------------------------------...---------A---C---A----------TA-------A-.................... 5507
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --G-----------T--A-------------G------------------------C--------C----G-------------------------------------...---------T---C----GG-C------GC-------G-TCTCTATCAAGCAGTAAGTA 5533
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------C----------------------G------------------------C-------G-----G-----------------------------------C-...-------ACC---C--CAG-----G-------------G.................... 5568
43_02G.SA.03.J11223 -C-----------G---G--T--C-----------C----GG---------T-A--C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC...------G--A---C-----GYC-----GA-------AA-.................... 5555
44_BF.CL.00.CH80 -C----C---------GA------------CG---------------TT-CTGG--C--TG-G--G--G-G-------------------------------------...-----T---C---C---A-GTGA-----TA-------A-.................... 5472
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -C-----------A---A--TC-C--------A-------AC------T-CAG---C--TT-G-AC----G--------------------------------A---C...------G--A---C-T-C-G----A---A-------AA-.................... 6016
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -C----C----------A--T---------CG---------------T---TGG--C--TG----G--G-G---------A---------------------------...------G--C---C---A-G--------TA-------A-.................... 5468
47_BF.ES.08.P1942 -GG-----G--------A--T--------G-GA-----------------------C-------------G-------------------------------------...-------R-C---C---A-G-G---------------A-.................... 5472
48_01B.MY.07.07MYKT021 -C-----------G---G--T--C--------A-------GG-------G-C-A--C--TC---A-----G--------------------------------AG--C...------G--A--TC---CCG-C--G--GA-------AA-.................... 5235
49_cpx.GM.03.N26677 --G--------C---C-G--T-----------A-------A----------A-A--C--TC---AG--G-G------A--T-G------------------------A...-------C-----C--CTGG----A---A--------A-.................... 5452
51_01B.SG.11.11SG_HM021 GGG---C----C--TGC--------------G----A---------------C-----------A-------------------------------------------...---------A-------AG-----G--------------.................... 5237
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -C-----------G-TCG--T--C-------TA-------GG---------T-A--C--TC-G-A-----G-------------C------------------AG--C...------G--A---C-----G----A--GA-------AA-.................... 5344
53_01B.MY.11.11FIR164 -C-----------G---A--T--C--------A-------GG---------C-A--C--TC-G-A---G-G------------------------------------C...------G--A---C-----G----A--GA-------AA-.................... 5367
54_01B.MY.09.09MYSB023 -C-----------G---A--T--C-------GA-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------A---C...------G--C---C-----G----A--GA-------AA-.................... 5432
55_01B.CN.10.HNCS102056 -C-----------G---G--T--C--------A-------GG-----T---C-A--C--TC-G-A---G-G--------------------------------AG--C...------G--AA--C-----G-C-----GA-------AA-.................... 5340
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------------AT--C--T---------CGC---A---AC-----T-T------C--TCAG-A-----G---------T---------------------------...--------CA---C--C--G----G--GA-------AA-.................... 5217
61_BC.CN.10.JL100010 G----------C-AT--C----TC------CGC---A---A------T-T------C--TCAG-------G---------T---------------------------...-------------C-----G----G--GA-------AG-.................... 5454
O.BE.87.ANT70 C-G-TCC------AT-----------C----GA--C----A-------T-T---------G---G---G-GT--G--A-----------------------AG---GA.........CC----GC-GCA-G-CA--CAGA----A---A-.................... 6081
O.CM.91.MVP5180 C----CC------AT-----------C----GA--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--A------C----------------A---......A---C-GC----GC-GCA-G-TA--CAGA-A--A---A-.................... 6068
O.CM.98.98CMA104 C-G--CC------AT-----------C----GC--C----A-------T-T------C-TG-G-G---G-GT--G--A-----------------------AC---GA.........CC----AC-GCA-G-CA--C-GA-A--A---A-.................... 5522
O.FR.92.VAU C-G--CC------A-GC---------C---C-A--C----A-------T-TC---------C--AG--G-GT--G--G------C----------------A---......A---C-GC----GC-GCA-G-TA--CAGA-A--A---A-.................... 5605
O.GA.11.11Gab6352 C----CC------AT-C---------C-----A--C----A-------T-T----------C--GC--G-GT--G--G-----------------------AC-C-GA...----C-GC--T-GG-GCA-G-C---C-GA-A--A-----.................... 5253
O.SN.99.99SE_MP1299 C-G--CC------AT--G--------C---GCA--C----AC------T-T--------TGC--GC--G-GT--G--A-----------------------AC-G......A---C-GCC---GC-GC-CG-CA--CAGA-A------A-.................... 6092
O.US.10.LTNP C-G--CC------AT-C------C--C-----A--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------AC---GA.........CCG---AC-GCA-G-CA--CAGA----A---A-.................... 6002
N.CM.02.DJO0131 --G--A-----C-ATGGA------------T-T--C----A---C--TATGTG---C----C--AG----G---------A--A--------------------T--A...---------A---C-A---G----A---A--------A-.................... 5533
N.CM.04.04CM_1015_04 -----A-----C-AT--G--------------T--C----A------TGTG-----C----C--AG----G------------A--------------------T--A...-------A-A---C-A-C-G----A--GA-T------A-.................... 5532
N.CM.06.U14842 --G--A-----C-AT--G-------------GA----------WC--TAT------C----C--AG----G------------A--------------------T-GA...--------GA---C-----G----A---A------G-A-.................... 5534
N.CM.95.YBF30 -----A-----C-AT----------------GA-------A---C---TT-TA---C----C--AG----G------------A--------------------T--A...---------A---C-----G----A---G--------A-.................... 5621
N.CM.97.YBF106 --G--A-----C-AT--G--------------A--C----A---C--TATGTG---C----C--AG----G------------A--------------------T--A...---------C---C-A-A-G----A-AGA--------A-.................... 5619
N.FR.11.N1_FR_2011 -----A-----C-AT----------------GA-------A------TGTGTG---C-----G-AG----G---------A------K----------------T--A...-------------C-A---G----A---A------G-A-.................... 5428
P.CM.06.U14788 TC--GCC-A----A---------C--C---GCC--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------AC--AGA...-CTGCG------G--A-C----A-----A--------A-.................... 5507
P.FR.09.RBF168 TC--GCC-A----A---------C--C---GCC--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--G-----------------------AC--AGA...-CTGCG------G--A-C----A-----A--------A-.................... 6071
CPZ.CD.06.BF1167 -GC--GC-C--C-ATTC-------------GTA--C--T-A---C------C----C--T-CC-AG--G--TC-C--------A-------------GAA-A............G---A-C--TC-GCA-G--A-A-A-A-A-----AA-.................... 6126
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -G---A-AA--C-AT--G----T---C-----------T-A------TAT-C----C--T-C--AG----G------------------------------AG-G......A------A-C--GC-TC--G--A----GA-A--A-G-A-.................... 5569
CPZ.GA.88.GAB1 -G---A-T-----AT-----------C---GCT-----T-A---C--TAT-TA---C----C--A-----G------A-----------------------A-CCACAAGA-----C-CG----C-GCAGG----A-A-A-A------A-.................... 6097
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 G-G--AC-------A-----T--C-----------C-------------CGC----C--T-CG-A------A-----A-------------------GAA-A.........G----C-A-T--GC-GGAG---A-A------------A-.................... 5660
CPZ.US.85.US_Marilyn --G--------C-AT--------C--------------------C--TGTG--------T-CG-AG--G-G------A--T---------------------G-G-GACGCA------C-A--GC-A---G----GC-GA-A------A-.................... 6105
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B.FR.83.HXB2 ..........TCTCTATCAAAGCA.GTA...AGT..................AGTACATGTA..ACG...............CAACCTATACCAATA...............GTAGCAATA............GTAGCATTA...GTAGTAGCAATAATAATAGCAATAG 6122
Tat exon 1 __.__.__.__S__L__S__K__Q
Vpu _T__.__.__.__.__.__Q__P__I__P__I__.__.__.__.__.__V__A__I__.__.__.__.__V__A__L__.__V__V__A__I__I__I__A__I__
Rev exon 1 .__.__.__.__L__Y__Q__S__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ..........C--G--C-------.---...---ATAAGTATTT........----T-----..-T-...............ACT---T-GGA---C...............TGGT-----............----G-C-G...-----T--GC----C---------- 5339
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ..........C-------------.---...---ATTTAG......TAATT.----T-----..-T-...............TC----T--GA---T...............TAT------............-C--GGC--...A-------GC----C---------- 5340
A1.ES.06.X2110 ..........C--A--C-------.---...---ATTAGTAGTT...........-------..-T-...............TCT---T-GTAT--C...............TGG------............----G-C-G...-----G---C----CC--------- 5366
A1.IT.02.60000 ..........C--A--C----C--.---...---ACTC..............-A--G-----..-T-...............AGC---C-G-A---C...............TGT------............A-----C-G...-------T-GGT--C---------- 6130
A1.KE.11.DEMA111KE002 ..........C--G--C-------.---...---ATTAATAAGT........--C-T-----..-T-...............ACT---C--GA---T...............AGT------............----G-C-G...-----G--------TC--------- 5499
A1.RU.11.11RU6950 ..........C--A----------.---...---ACTA..............-A--A-----..-T-...............AC----T--GA---C...............TAT------............-C-------...-------TGT-T--C---------- 5649
A1.RW.11.DEMA111RW002 ..........C--G--C-------.---...---AGTAGTTATT........----T-----..-T-...............--G-T-T-GGT-G-C...............TGG------............A---G-C-G...A--------C----TT-G------A 5482
A1.SE.95.SE8538 ..........C--A--C-------.---...---ATTAGTAGTG........----T-----..-T-...............TCTG--T--GA---CTCTGCTTTAGAAATCTGGT-----............----G-C-G...-----G---C----CC--------- 5345
A1.TZ.01.A341 ..........C--G--CG------.---...---ATCAGATGT...............AA-G..GT-...............TCG---T-G-AC--C...............TGC------............----G-C--...A-------GC----CC------C-- 5326
A1.UA.01.01UADN139 ..........A--A----------.---...---ACTA..............-A--A-----..-T-...............AC----T--GA---C...............TATA-----............---------...-------TGTCTG-CT--------T 5324
A1.UG.11.DEMA110UG009 ..........C--A--C-------.---...---AGTAGTAACT........-A--T-----..-T-...............-GT---T--GA---C...............TGG------............----G-C-G...A--------C----CC--------- 5480
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ..........C--A--CA------.---...---ATTA..............----G-----..-T-...............AC----T-GGA---C...............TGT------............-C--G-C-G...--------GC----C---------- 5566
A2.CD.97.97CDKTB48 ..........C--G--C-------.---...---AGTAGTAATC........-A--T-G---..-T-...............TC----T--G-----...............C-GT-----............----G-C-G...---------TC---TT--------- 5471
A2.CM.01.01CM_1445MV ..........C--G-----G----.---...---AGTAATAAGT........-A--T-----..-T-...............-TG---T--G-----...............T-GT-----............----G-C-G...A--------T-C--CT--------- 5330
A2.CY.94.94CY017_41 ..........C--A--C-------.---...---AGTAGTAATT........-A--T-----..-T-...............TT----T--GT----...............T-G------............----G-C-G...A-------TT----CT--------- 5488
B.AR.04.04AR143170 ..........--------------.--G...---..................---------G..-T-...............------T---AG---...............-C-------............---------...A------T-GC-------------- 5322
B.AU.04.PS1038_Day174 ..........---T----------.--R...---..................----A-----..-T-...............---T-CT--AMT---...............T--------............----G----...---------GG----C--------- 5335
B.BR.06.06BR1119 ..........--------------.---...---..................---------G..-T-...............-TGG--T---A----...............AC-------............---------...-------T-GG-------------- 5532
B.CA.07.502_1191_03 ..........C-------------.---...---..................----T-----..-T-...............------T--G-C---...............T--------............-C-------...---------GC----C--------- 5551
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ..........--------------.---...---..................---G------..-T-...............AC----T--TAT---...............TGGT-----............---------...---------GC-------------- 5578
B.CN.10.DEMB10CN002 ..........C-----C-------.--G...---..................----------..-T-...............TTTT--T---A----...............---------............---------...---------GC----C--------- 5492
B.CO.01.PCM001 ..........C---------CT--.---...---..................-C-G-C----..-T-...............--CG--T---A----...............TC-------............-----T---...------A--GC-------------- 5323
B.CU.99.Cu19 ..........GA------------.--G...---..................----------..-T-...............--TT--T---AG---...............T--------............---------...---A-----GC-------------- 5668
B.CY.09.CY266 ..........------C-------.---...---..................---C------..-T-...............AC---CT--GT----...............T--T-----............A--------...-------T-GC-------------- 5326
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ..........------C-------.---........................----T-----..-T-...............------T--GA----...............AC-------............-----T---...------------------------- 5356
B.DK.07.PMVL_011 ..........--------------.---...---..................----------..-T-...............---T--C--TAC---...............T--------............---------...---------GC----C--------- 5486
B.DO.05.05DO_160884 ..........--------------.---...---..................-A--------..-T-...............--CT--W---A-G--...............A--------............---------...---------GC-------------A 5332
B.ES.10.DEMB10ES002 ..........--------------.---...---AGA...............---G------..-T-...............AC-A--T--GTC---...............TGTT-----............-C-------...-------T-GC-------------A 5483
B.FR.11.DEMB11FR001 ..........--------------.---...---..................----------..-T-...............---T--T--A-----...............T--------............---------...--------------TT--------- 5367
B.GE.03.03GEMZ004 ..........AA------------.---...---..................---------G..-T-...............-TTG-CT--AAT---...............T--------............----G-C--...A--------GC----C--------- 5320
B.HT.05.05HT_129389 ..........G-------------.--G...---..................----Y----R..-T-...............---T-YT--YAWR--...............T--------............---------...---------GY----M-R------A 5328
B.JM.05.05JM_KJ108 ..........---A-----G----.---...---..................----------..-T-...............---T--T--GAG---...............A--------............---------...------------------------- 5329
B.JP.12.DEMB12JP001 ..........C-----C-------.---...---..................---------G..-T-...............------T---A----...............T--------............---------...-----G---GC----C--------- 5511
B.KR.12.12KYY10_10742 ..........--------------.---...---..................-A--T----G..-T-...............---T-CT-TGAC---...............-GG-T----............A--------...-------T-GC-------------- 5975
B.NL.00.671_00T36 ..........---T----------.---...---..................-A--T-----..-T-...............---T--T--A-----...............---------............---------...---------GC-------------- 5686
B.PE.07.502_2649_wg8 ..........--------------.---...---..................----------..-T-...............A-TA--T--GG----...............---------............---------...A--------GGG---T--------A 5588
B.PY.03.03PY_PSP0115 ..........---G----------.---...---..................-A--Y---C-..-T-...............---T--C--GTC---...............T-CT-----............---------...-------T-GC-------------- 5329
B.RU.11.11RU21n ..........------C-------.---...---..................----------..-T-...............-----CT--GT----...............-C-A-----............--------T...-------T-GGG------------- 5692
B.TH.07.AA040a_WG11 ..........------C-------.---...---..................----A-----..-T-...............---A--T--A-C--T...............T--------............-----C---...---------G--------------- 5473
B.TT.01.01TT_CRC50069 ..........------C-------.---...---..................----------..-T-...............---T-CT--SW----...............-C-------............AC-------...---A---YRGY----------M--- 5341
B.TW.94.TWCYS_LM49 ..........GA------------.---...---..................----------..-T-...............--G---T---AT---...............T--------............---------...---------GC-------------- 6122
B.UA.01.01UAKV167 ..........C-----C-------.---...---..................----------..-T-...............---T-CT---AG-C-...............-C-------GTAGCATTGATAA-------G...A------T-GC-G------------ 5359
B.US.11.ES39_42 ..........-----------A--.---...---..................----T-----..-T-CAATCTTTACAAACAGC-G--T---A----...............-C-------............---------...---------GC-------------A 6094
B.UY.02.02UY_TSU1290 ..........C-------------.---...---..................-A--T-----..-T-...............---T------A----...............-C-------............---------...-------T-GG-------------A 5323
B.YE.02.02YE507 ..........C-----------T-.---...---..................----------..-T-...............------C---ACT--...............-C-------............A--------...---------GC-------------- 5338
C.AR.01.ARG4006 ..........CT-A-----G----.---...---ATTCCAT...........--C-G----T...............................GT--GAMWTAGATTATAGAT---G----............-G------G...A--------C----C---------A 5313
C.BR.07.DEMC07BR003 ..........CT-A----------.---...---ATTCAAT...........----G-----..-T-...............-T-A-CT-----GACAGAGTAGACTATAGAT---G----............-G------G...A--------C----C---------A 5475
C.BW.00.00BW07621 ..........C--A----------.---...---ACTAAAT...........----G-----..-T-...............AT-GAGT--AT-GCTGCAGTAGATTATAGAA---G-G--............-C----C-T...A--A-----C----C---------- 5496
C.CN.09.09YNLX133sg ..........CT-A----------.---...---.....................-TC----..-T-...............TT-GA-............ATAGATTATAGAT---G-G--............-G------G...A--------C----T---------A 5308
C.CY.09.CY260 ..........CT-A----------.---...---ACTAAAT...........----G-----..-T-...............ACTGG-T--AT-GA-AAAGTAGATTATAAAA-----G--............--------T...A--A-----T--G-C---------- 5366
C.ES.07.X2118_2 ..........C--A----------.---...---.....................-T-----..-T-...............TT-GAGT--TTGGY-GAAGTAGATTATAGAT---G-G--............-G-------...---------TC---CC--A-----A 5549
C.ET.02.02ET_288 ..........C--A----------.---...---ATCAAAT...........-A--G-----..-T-...............TTTAG-T-TA--GA-AGAGTAGATGCTAGA----G----............-G-------...A--------C-G--CC--------A 5345
C.GE.03.03GEMZ033 ..........C--A----------.---...---ACTATAT...........G---TG----..-T-...............TT-GACT-.TT-GC-AAAGTAGATTATAGAT---G----............-G------G...A--------C----CT--------A 5323
C.IL.98.98IS002 ..........C--G----------.---...---ACCACAT...........----G-----..-T-......GTAGACTTA-T-GACT---T-GA-AAAGTAGATTATAGAT-----G--............A-------G...A------T-GC---C---A------ 5486
C.IN.09.T125_2139 ..........C--A----------.---...---.....................-TC----..-T-...............GT-GAG............TTAAACTATAAGT-----G--............-G---T--G...A--------C----CC--------- 6097
C.KE.00.KER2010 ..........CT-A----------.---...---.....................-T-----..-T-...............TT-GA-T---T-GC-AGAGTAGATTATAGAT---G-G--............-G-------...A--------C----C---------A 5314
C.MM.99.mIDU101_3 ..........C--A----------.---...---.....................-TT----..-T-...............TT-GAG............ATAGATTATAGAT---G-G--............-G------G...A--------C----C---------A 5475
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ..........C-----C-------.---...---.....................-T-----..-T-...............TT-GACT--GT-GC-AGAGTAGATTATAGAA---G-G--............-G-------...A--------C----C---------- 6113
C.SN.90.90SE_364 ..........C--A----------.---...---ACCAAAT...........----G-----..-T-...............GT-GA-T---T-GC-AAAGTAGATTATAGAT---G-G--............-G------G...A--------C----C---------A 5312
C.SO.89.89SM_145 ..........C--A----------.--G...---.....................-TC----..-T-...............TT-AA-T--TT-GC-GGAGTAGATTATAGAA--------............-G------T...AGT------C----C---------- 5354
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ..........C--A----------.---...---ACCACATAATAACACAT.----T-----..-T-...............TTGGA-T---T-GC-AGAGTAGATTATAGAA---G-G--............-C---C--G...T--A-----C----C---------- 6127
C.US.11.17TB4_4G8 ..........CT-A--C-------.---...---ATCAAAT...........G---A-----..-T-...............-TTGA-T--G--GC-AGAGTAGATTATAGA----G----............-C------T...A--A-----C----C---------- 5494
C.UY.01.TRA3011 ..........C--A----------.---...---ATTCAAT...........----G-----..-T-...............TT--AAT-CAT-GA-AAGATAGACTATAGAT-----G--............-GG------...A--------TC---C----T----A 5314
C.YE.02.02YE511 ..........CT-G----------.---...---ACAAGT............----G-----..-T-...............TT-GA-T---T-GC-AAAGTAGATTATAGAA---G----............-C------T...---------C----C---------A 5317
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ..........C--A----------.---...---.....................-T-----..-T-...............TT-GG-T--AT-GC-AGAGTAGATTATAGAT---G-G--............-G------G...C----C---C----C---------A 6096
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ..........C--A----------.---...---ACTTAAT...........----G-----..-T-...............AT-AG-T--AT-GA-AGAGTAGATTATAGAT---G-G--............-G------G...A--A-----T-G--T---------- 5492
D.CD.83.ELI ..........C--A--C-------.---...---..................----------..-T-...............------T--GGG---...............A--------............-C-------...---------------C--------- 5667
D.CM.10.DEMD10CM009 ..........C--G--C--G-T--.---...---..................----------..-T-...............------T--GTG---...............A-TT-----............---------...------A-GC--------------- 5496
D.CY.06.CY163 ..........C--G--C--G----.---...---..................----------..-T-...............---T--T--GAG---...............T--------............-C-------...---------C-----C--------- 5329
D.KE.11.DEMD11KE003 ..........C--A--C-------.---...---..................----------..-T-...............---T--T---AG---...............-C-------............-----C---...--------GC-----C--------- 5471
D.KR.04.04KBH8 ..........C-------------.---...---..................-AC-T----G..-T-...............------G--GTG..................A--------............-K-------...------A-GC--------------A 6077
D.SN.90.SE365 ..........---G--C----A--.---...---..................-A--T-----..-T-...............--GT--T--GA----...............T--------............-C----A-T...--------GC-----C----C---- 6138
D.TD.99.MN011 ..........G--G--CA-G----.--G...---..................---------G..-T-...............------T--GTG---...............T--------............---------...----C---GC--------------A 5345
D.TZ.01.A280 ..........C--A--C-------.---...---..................----------..-T-...............AC----T--GAG---...............AC-------............-C-------...---A----TTC----C--------- 5322
D.UG.11.DEMD11UG003 ..........C--G--C-------.--G...---..................-A--T-----..-T-...............A-C-T-T--GTG..................A---G----............---------...---------------T--------- 5473
D.YE.02.02YE516 ..........C--G--C----A--.---...---..................----T-----..-T-...............---A-CT--GAG---...............T--T-----............---------...---A----GGC-------------A 5332
D.ZA.90.R1 ..........C--A--C--G----.---...---..................---T------..-T-...............------T--GTG---...............T--------............---------...---------T-----T--------- 5470
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ..........---G--C--G----.---...---..................----T-----..-T-...............TCTTA-T-G.....................T--A-----............A---T---G...---------C--------------- 5218
F1.AR.02.ARE933 ..........CT-G--C-------.---...---ATTGTTAAGT........----T-----..-T-...............TC-TACT-GTT-GC-...............A---GC---............AC-------...A--------C--------------- 5425
F1.BE.93.VI850 ..........------C-------.---...---AGTGTTAAAT........----T-----..-T-...............TC-TA-T-GTT-GC-...............A---GG---............-C-------...A--------C----------C---- 5471
F1.BR.07.07BR844 ..........CT-G----------.---...---ACTGTTAAAT........----T-----..-T-...............-CTGA-T--TT-GC-...............---AGC---............-C-------...A--------T-C------------A 5912
F1.CY.08.CY222 ..........C--G----------.---...---ATTGTTT...........----------..-T-...............AC-AA-T-GTT-GC-...............A----G---............-C-------...A--T-----C-----G--------- 5321
F1.ES.11.DEMF110ES001 ..........CT-G--C-------.---...---ATTGTTAAGC........--C-A-----..-T-.....................T-GTAT---...............A--AGC---............--------G...A--T-----C---------TG---- 5466
F1.FI.93.FIN9363 ..........C--G--C-------.---...---ATTGTTAAGT........---GT-----..-T-...............TC-GA-T-GTT-GC-...............A--A-G---............--------T...A-------CC---------T----- 5460
F1.FR.96.96FR_MP411 ..........C--A--C--G----.---...---ATTAT.............----T-----..-T-...............TCCAA-C-GTATG--...............T--T-----............--------T...A--A-----T--------------- 5328
F1.RO.96.BCI_R07 ..........C--G--C-------.---...---ATTGTTAAGT........----T-----..-T-...............TC--A-G--TT-GC-...............A----G---............---------...A--------C--------------A 6155
F1.RU.08.D88_845 ..........C--G--C--G----.---...---ATTGTTAAAT........--C-T-----..-T-...............AC-GAA---AT----...............A---G----............--------G...A-------GC-----G--------- 5590
F2.CM.10.DEMF210CM007 ..........C--G--C-------.--G...---...................A-T-----G..-T-...............TC--T-TCTAT----...............----T----............-C------T...A------T-C--------------A 5470
F2.CM.97.CM53657 ..........C--G--C-------.---...---..................--C-T-----..-T-...............TC-T--T-G-T--C-...............A--------............-------AT...A-----------C-----------A 5314
G.BE.96.DRCBL ..........C--G--C-------.---...---AGAAATAAAT........----G-----..-T-...............-----AC--GA----...............TCT------............----GC---...A--------TCC---GC---C---- 6088
G.CM.10.DEMG10CM008 ..........C--G--C--G----.---...---AATAATAATT........----TT---G..-T-...............--GG-AT--GTC---...............-CT------............----G----...A--------T-TT--GC---C---A 5512
G.CN.08.GX_2084_08 ..........C--G--C-------.---...---ACT...............-A-------G..-T-...............--G--AT--GA----...............-CT------............----G-C--...A--------T-T---GC---C---- 5367
G.CU.99.Cu74 ..........C--G--C-------.---...---ACTGACAATT........---CT-----..-T-...............A-GT-AT--GA----...............TCT------............----G----...A--A-----GGC---GC---C---- 5735
G.ES.09.X2634_2 ..........C--G--C--G----.---...---AGTAATAATT........----T-----..-T-...............-----AT--GA----...............-CT--G---............----G-C--...A--------GGCT--GG---C---A 5614
G.GH.03.03GH175G ..........C--G--C-------.---...---AGTAATAATT........-T--T-----..-T-...............---T-CT--GA----...............TCT------............----GGC--...A---------GC---GC---C---A 6171
G.KE.09.DEMG09KE001 ..........C--G--C--G----.---...---ATTAG.......TAATTA---TT-G---..-T-...............-----AT--GA----...............-CTT-----............----G-C--...A-------TT-CT--GC---C-C-A 5507
G.NG.09.09NG_SC62 ..........C--G--C-------.---...---AGCTATAATTAGTAT.........----..-T-...............---T-AT--GA----...............-C-------............----G-C--...A--------T-C---GC---C---A 5322
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Vpu start (ACG in HXB2)

B.FR.83.HXB2 ..........TCTCTATCAAAGCA.GTA...AGT..................AGTACATGTA..ACG...............CAACCTATACCAATA...............GTAGCAATA............GTAGCATTA...GTAGTAGCAATAATAATAGCAATAG 6122
Tat exon 1 __.__.__.__S__L__S__K__Q
Vpu _T__.__.__.__.__.__Q__P__I__P__I__.__.__.__.__.__V__A__I__.__.__.__.__V__A__L__.__V__V__A__I__I__I__A__I__
Rev exon 1 .__.__.__.__L__Y__Q__S__
G.PT.x.PT3306 ..........C--G--C-------.---...---AGTAATAATT........----T-----..-T-...............-T---CT---A----...............T-T------............-C--G-C-G...A--C-----GGC---GC---T---A 6071
G.SE.93.SE6165_G6165 ..........C--G--C-------.--G...---AGAAAAAATT........----T-----..-T-...............--GT-AT--GT----...............T--------............----G----...A--------T-C---GC---C---- 5528
H.BE.93.VI991 ..........CT-A--C-------.---...---AACATAA.........................................ATGAA----TT-GG-...............A---G----............-G----C-G...--------TT-T--C-----C---- 5504
H.BE.93.VI997 ..........CA-A--C-------.---...---ATCCTGC.........................................ATGTA----AT-GG-...............A---G----............-G---CC--...A--------T-T--C-----C---- 5439
H.CF.90.056 ..........---A----------.---...---ATTATCATAA......................................ATGTA----TT-GG-...............T---G----............-G---GC--...------A--T-T--C-----CG--A 5465
H.GB.00.00GBAC4001 ..........C--A--C-------.---...---ACCATAA.........................................ATGTAC---TT-GG-...............A---G----............-G---GC--...A--------GGT--CT--TGT---A 5633
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ..........C--A--C--GG---.---...---AAAACCAATT........GT--T-----..-T-...............------T--GAT---...............-C-------............----G----...A--------G-T--C------G--A 5325
J.CM.04.04CMU11421 ..........CY-G--Y-GG----.---...---AAATCAATT.........---CTC----..-T-...............A-CT--T---A----...............-C-T-----............------Y--...---------T-TT-CC-T---G--R 5636
J.SE.93.SE9280_7887 ..........CT-A--C-------.---...---AAATCAAGT.........--C-T-----..-T-...............AT----T-G-A----...............-C-------............--------T...A----------TT-CC-T------- 5444
J.SE.94.SE9173_7022 ..........CT-A--C--G----.---...---AACTTAATT.........--C-T-----..-T-...............GT-T--T---A----...............---------............---------...A--------T-TT-CC-T------T 5445
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ..........C--A--C-------.---...---AGTACCAAGT........-T--------..-T-...............GT----T--A--..................----G----............A--------...----C---GC-----C--------A 5320
K.CM.96.96CM_MP535 ..........C-----CG------.--G...---AGTGCTAAGT........----------..-T-...............GTGT-CT--G--..................A-TT-----............---------...---------C-----T--------A 5324
01_AE.AF.07.569M ..........C--A--C-------.---...---AAAA..............-A--T-----..-T-...............AC----T-GGA---T...............AGT------............----G---G...A-------GC----CTC-------- 5328
01_AE.CN.10.CYM059 ..........C--A--C-------.---...---AATA..............----------..-T-...............AC----T-GGA---T...............AGT------............----G-C-G...A------TGC----CT--------- 5585
01_AE.HK.04.HK001 ..........C--G--C-------.---...---ATTTGTAAAATA......----A-----..-T-...............AC----C-T-A---T...............AGT------............----G-C-G...A-------GC----CT--------- 5495
01_AE.JP.x.DR0492 ..........A--A--C--G----.---...---ATT...............----TC----..-T-...............TC----T-GGA---T...............AGT------............----G-C-G...A-------GC----CT--------- 6136
01_AE.TH.04.BKM ..........C--G--C------G.---...---AATA..............----T-----..-T-ACACCTTTG......AC----T-GGA---T...............AGT------............----G-C-G...A-------GC----CT--------- 6086
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ..........CT-A--C--G----.---...---AATA..............--C-T-----..-T-...............AC----T-GGA---T...............TGG------............----G-C-G...A-------GC-G--CT--------- 5546
01_AE.TH.90.CM240 ..........C--A--C-------.---...---AATA..............----T-----..-T-...............AC----T-GGA---T...............AGT------............----G-C-G...A-------GC----CT--------- 5693
01_AE.VN.98.98VNND15 ..........C--A--CG-G----.---...---AATA..............----T-----..-T-...............AC----T-GGA---T...............TGT------............----G-C-G...A-------GC----CT--------- 5380
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ..........C--G--C-------.--G...---AGTAATAATT........---TT----G..-T-...............------T--GAG---...............TCT------............----G-C--...---------T-C---GC---C---- 5498
02_AG.ES.06.P1261 ..........C--G--C-------.--GCAGTAGTAG.........TAATA.----T----G..-T-...............------T--G-----...............-CT------............----GTC--...---------T-T---GC---C---- 5569
02_AG.FR.91.DJ263 ..........C--G--C-------.--G...---AGTAATAATT........----AG---G..-T-...............---T--T--GA----...............ACT------............----G-C--...---------T-C---GC---C---- 5479
02_AG.GH.03.03GH181AG ..........C--G--C-------.--G...---AATAATAATTAGTAT.........---G..-T-...............---T--T--G-----...............-CT------............----G-C--...---------T-C---GC---C---- 6154
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ..........C--G--C-------.---...---AGTATAATT.........----T----G..-T-...............------T--GA----...............-CT------............----G-C--...---------T-C---GC---C---- 5795
02_AG.LR.x.POC44951 ..........C--G--C-------.--G...---AGTAATAATT........----T----G..-T-...............------T--GA----...............-CT------............----G-C--...---------T-C---GC---CG--- 6126
02_AG.NG.x.IBNG ..........C--G--C-------.--G...---AGTAATAATT........--C-T----G..-T-...............------T--A-----...............ACT------............----G-C--...---------T-C---GC---C---- 5655
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ..........C--G--C-------.---...---AGTAAGAATTAAATT...----T----G..-T-...............------T--G--G--...............-CT------............----G-C--...---------T-C---T----C---- 5333
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ..........C--G--C-------.--G...---AGGAATAATT........----T----G..-T-...............------T---A-G--...............-CT------............----G-C--...---------T-C---GC-AAC---- 5328
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..........------C-------.---...---..................----------..-T-...............---T-CT--G-----...............-C-------............---------...-------T-GG-------------- 5347
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ..........CT-A--C-------.---...---ATTA..............----T-----..-T-...............TT-TTCTGGGA---C...............TGG------............----G-C-G...--------GC----T----T----- 5495
05_DF.BE.x.VI1310 ..........C--G--C--G----.---...---AGTGATAAGT........---CT-----..-T-...............TC-GA-C-G-T--C-...............A-----G--............---------...A--------C--------------- 5513
06_cpx.AU.96.BFP90 ..........C--G----------.---...---AATAATAATTAGCTA......--TG---..-T-...............--GG-AT--GAG---...............-CT------............----G-C--...---------T-CT--GC---C---- 6161
07_BC.CN.98.98CN009 ..........CT-A----------.---...---..................----------..-T-...............---A--T--A-C...............ATTT--------............-----C---...--------GGC-------------- 5456
08_BC.CN.06.nx2 ..........-T-AA---------.---...---.....................-TC----..-TA.................................TTAGATTAAGAAT-----G--............-G-----GTG..AA-------C----C---------- 6055
09_cpx.GH.96.96GH2911 ..........C--A--C-------.--G...---ATAATTAAAT........-AGCTC----..-T-...............---T--T-G-A----...............-C-AGC---............----G-A--...A--------T-C---GC---C---A 5336
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ..........CT-A----------.---...---GCTAAAT...........----A-----..-T-...............TT-AG-T---T-GC-AGAGTATATTATAAAT--CG-G--............-G-------...A--------C----C---------- 5522
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ..........CA-A--C--G----.---...---ATAATTAATTAGTTC.........----..-T-...............AT-T--T---A----...............-C-AGC---............A--------...---------T-C--T----T-G--- 5494
12_BF.AR.99.ARMA159 ..........--------------.---...---..................---G------..-T-...............---T--T--GT--C-...............T--------............---------...---------GC----T--------- 6126
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ..........CT-A--C----A--.--G...---ATAATTAAATAGTAT.........----..-T-...............A-TG--T--------...............A--AGC---............---------...A--------T-T--TT-----G--- 5535
14_BG.ES.05.X1870 ..........C--G--C-------.---...---AATAATAATT........----T-G---..-T-...............---T-AT--GA----...............-CT------............----G-C--...A--------GGC---GC---C---R 5598
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ..........C--GC-C-------.---...---AATA..............----T-----..-T-...............TC----T--GA---T...............AGT------............----G-C-G...A-------------CT--------- 5521
16_A2D.KR.97.97KR004 ..........C--A--C--G----.---...---AGTAGTTCTT........-A--G-----..-T-...............A-TT--T---A----...............T-GT-----............----GTC-G...A--------T-C--CT-----G--- 5491
17_BF.AR.99.ARMA038 ..........------C-------.---...---..................----------..-T-...............---G--T--GA----...............T----C---............---------...----------C-------------- 5335
18_cpx.CU.99.CU76 ..........CT-A--C--G----.---...---A....................G-T---G..-T-...............KGGK--T-TGA----...............----GT---............A--------...A-------TT-T--T------G--T 5424
19_cpx.CU.99.CU7 ..........C--G--C-------.---...---..................----T----G..-T-...............--GG--T---A----...............-CT------............----G-C--...A--------T-C---GC---C---- 5347
20_BG.CU.99.Cu103 ..........C--G--C-------.--G...---AGTGA.......CAATTA---RT-----..-T-...............---T--C--GA-G--...............-CT------............----G----...A--------GGC---GC---C---A 5598
21_A2D.KE.99.KER2003 ..........C--G--C-------.--G...---..................-----G----..-T-...............---G--T---AG---...............A--------............-C-------...----------C-------------- 5326
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..........C--A--C-------.---...---ATTAA.............----T-----..-T-...............-----CT-GGA---C...............TGTA-T---............----G-C--...A-------GC----CT--------- 5334
23_BG.CU.03.CB118 ..........C--G--C-------.---...---ATTAACAATT........----T-G---..-T-...............--CT-AC--GA----...............-CT---G--............----G----...A--------GGC---GC---C---A 5574
24_BG.ES.08.X2456_2 ..........C--G--C-------.---...---AGTGACAATT........----T----G..-T-...............---T-GC--GA----...............-CT------............----G----...A--------TGC---GC---C---A 5582
25_cpx.CM.02.1918LE ..........C--G--C-------.---...---AGTAATAAGC........----T-----..-T-...............---T-CT--GA----...............T-T------............----GGC--...A--------T-C---G-----G--A 5339
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ..........C-----C-------.---...---AGTAT...................----..-T-...............ACC--CT---A---C...............TAT------............----G-C--...A--------C----CC--------- 6125
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ..........C--A--CA-G----.---...---ATAATTAAATAGTAC.........----..-T-...............AT-T--T--AA--C-...............A--AGC---............-C-------...A--------T-TC-T----T-G--- 6121
28_BF.BR.99.BREPM12609 ..........--------------.---...---..................-T--------..-T-...............---G-CT--AT----...............-C-------............---------...-------T-GC-------------- 5487
29_BF.BR.01.BREPM16704 ..........--------------.---...---..................-C-C------..-T-...............--GT--T---A----...............A--------............---------...-------T-GC-------------- 5525
31_BC.BR.04.04BR142 ..........CT-A----------.---...---ATTCTT............----G-----..-T-...............TTTA-CT-----GA-AGAATAGATTATAGA----G----............-G---C--G...T--A-----T----C---------A 5614
32_06A1.EE.01.EE0369 ..........C--GA---------.---...---AACAATAGTT........-T-GTG----..-T-...............--GG-AT--GA----...............TCT------............----G-C--...A--A----TTC-T--GC---C---- 5766
33_01B.ID.07.JKT189_C ..........C--GY----G----.---...---ATTA..............G---T-----..-T-...............TC----T-GGA---T...............AGT------............-C--G-C-G...A--A----GC----CT--------- 5426
34_01B.TH.99.OUR2478P ..........C--A--C--G----.---...---AATA..............----T-----..-T-...............TC----T-GGA---T...............AGT------............----GGC--...A-------GC----CT--------- 5327
35_AD.AF.07.169H ..........C--A--C-------.---...---AGTATCAATT........----T-----..-T-...............ACTT--T-GTAT--C...............TGG------............A---G-C-G...--------GC----CC--------- 5331
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ..........C--G----------.---...---AGTAGTAGTAATT.....----T----G..-T-...............---T--T---A----...............-CT------............-C--G-C--...---------T-C---GC---C---- 5340
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ..........---G--C-------.--G...---AGTAATAACT........----T----G..-T-...............------T--GA----...............TATT-----............----G----...---------T-C---GC---C---- 5322
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ..........C--G--C-------.---...---ATTGTTAAGT........---TT-----..-T-...............TC-AACT-GTT-G--...............T---GC---............---------...A--------C--------------- 5554
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ..........C--G--C--G----.---...---ACTGTTAAAT........----T-----..-T-...............TC-GA-T-G-T-GC-...............A---GC---............AC-------...A--------C--------------- 5608
40_BF.BR.05.05BRRJ055 GCTTCAAGTT--------------.---...---..................----------..-T-...............---T-CT---A----...............-C-------............----G----...-------T-GCT------------- 5634
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ..........---T----------.---...---..................-----C----..-T-...............---T--T--GTG---...............T--------............---------...--T----Y-GC-------------- 5659
43_02G.SA.03.J11223 ..........C--G----------.---...---AGTTATAATT........----T-----..-T-...............---Y-CT--GA----...............-CY------............----G-C--...A--------T-CY--GC---C---- 5656
44_BF.CL.00.CH80 ..........C--G--C-------.---...---ATTGTTAAGT........---TTTG---..-T-...............AC-GA-T-GTT-GC-...............A--AGC---............-C-------...A--------GC--------T----- 5573
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ..........C--A--C-------.---...---ATAATTAAGT........----T-----..-T-...............A-TTA-T--AT-..................----G----............-C---T---...A--------GCTC--C--------A 6114
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ..........CT-G--C-------.---...---AT................T---T-----..-T-...............TC-GA-T-GTT-GC-...............A--AGCT--............-C-------...A--------C--------------- 5561
47_BF.ES.08.P1942 ..........--------------.--G...---..................--C-T-----..-T-...............---T--T--GAG---...............T--------............------C--...---------GC----T--------- 5563
48_01B.MY.07.07MYKT021 ..........C--A--C--G----.--G...---AATA..............--C-T-----..-T-...............AC----T-G-A-G-T...............AGT------............----G-C-G...--------GC----CT--------- 5330
49_cpx.GM.03.N26677 ..........CT-G--CA------.---...---AAAACC......A.....-T-GT-----..-T-...............---T--T---A----...............-C-------............---------...A--------T-TT-CT---TG---A 5550
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ..........--------------.---...---..................-A--------..-T-...............TCCT--T--GAC---...............---------............--------G...---------GC----C--------A 5328
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ..........C--G--C--G----.---...---ACTA..............----T-----..-T-...............------T--GA---T...............AGT------............-C--G-C-G...--------GC----CT--------- 5439
53_01B.MY.11.11FIR164 ..........C--A--C-------.---...---ACTA..............-A--T-----..-T-...............AC----T-G-A---T...............AGT-----T............----G-C-G...--------GC----CT--------- 5462
54_01B.MY.09.09MYSB023 ..........C--A--C--G----.---...---ACTA..............----T-----..-T-...............AC----T---A---T...............AGT-----T............-C--GGC-G...A-------GC----CT--------- 5527
55_01B.CN.10.HNCS102056 ..........C--G--C--G----.--G...---AATA..............-A--T-----..-T-...............AC----T--GA---T...............AGT------............-C--G-C-G...A-------GC-G--CT--------- 5435
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ..........CT-A----------.---...---.....................-AT----..-T-.....................T--AAT---......AATTATAGAT---G-G--............-G-------...---------C----C---------- 5308
61_BC.CN.10.JL100010 ..........CT-A----------.---...---.....................-TC----..-T-.....................T--GATT--......GAATCAGCAT-----G--............-G------G...--------GC-G--C----T----- 5545
O.BE.87.ANT70 ..........C--G--C-------.---...---AACGCT.....................-..-T-...............--T-A--GGGACC-G...............C--------............A--ATTA-T...AGT-CTTTGC-GT-T---AATG--A 6169
O.CM.91.MVP5180 ..........C--G--C--G----.---...---AACGCT.....................G..-T-...............--T-AAGAGAACC-G...............C----CT--............A----T---...AGT-CTTTGTGTC-T---AATG--C 6156
O.CM.98.98CMA104 ..........C--G--C--G----.---...---AACGCT.....................-..-T-...............--TTA--GGGACC-G...............T-----T--............A--ATTG-T...AGT-CTTTGC-TC-T---AATG--C 5610
O.FR.92.VAU ..........C--G--C--G----.---...---AACGCT.....................G..-T-...............--T-A-CAGGGCC-G...............C---T-T--............A---TCA-T...A-T-CTTTGC-TC-T---AATG--C 5693
O.GA.11.11Gab6352 ..........-T-G--C--G----.---...---AACGCT.....................-..-T-...............--G-A--AGGACC-G...............A--AT-G--............A--ATT-CT...AGT-CTTTGC--T-TC--AATG--C 5341
O.SN.99.99SE_MP1299 ..........AT-G--C--G----.---...---AACGCT.....................-..-T-...............--T-A--GGGACC-G...............C-----T--............A--A-TACT...AGT-CTTTGC-GC-T-C-AATG--- 6180
O.US.10.LTNP ..........C--G--C-------.---...---AACGCT.....................-..-T-...............----A--AGGACC-G.....................C--............A--ATTG-T...AGT-CTTTGC-GC-T---AATG--A 6084
N.CM.02.DJO0131 ..........C--A--C--G----.---...---AAAAGCT.........................................GT-TA---G-TGGAG...............TGG-G-T-C............-C---G--G...-G---G-----T---------G--A 5618
N.CM.04.04CM_1015_04 ..........C--A--C--G----.---...---AAAAACT.........................................GT-TA---G-TGTC-...............T-G-G-T-C............TC---GC-C...-GG--G-----T---------G-CA 5617
N.CM.06.U14842 ..........C--A--C--G----.---...---AAAGGCT.........................................GT-TA---G-T-T-T...............T-G-G-T-C............A----GC--...-GG--------T---------G--- 5619
N.CM.95.YBF30 ..........CT-A--C--G----.---...---AAAACCT.........................................GT-TA---G-TGTC-...............T-G-G-T-C............A----G---...-G--C----G-T-GC------G--A 5706
N.CM.97.YBF106 ..........C--A--C--G----.---...---AAAACT..........................................GT-TA---G-TGTGG...............T-G-G-T-C............A----G---...-G---G-----T---------GC-A 5703
N.FR.11.N1_FR_2011 ..........AT-A--C--G----.---...---AAAGCT..........................................GT-TA---G-TGT--...............T-G-GGT-C............A-----G--...-G-------T-T---------G--- 5512
P.CM.06.U14788 ..........C--G--------T-.---...---AGAAATAATA........--YTGTGT--..-T-...............--T----GGGATGAG...............-C--T-T--............A--AT-GCT...-GG--GTT-T--C-TTGCTGT---- 5608
P.FR.09.RBF168 ..........C--G--------T-.---...---AGAAATAATA........---TGCAT--..-T-...............--T----G-GATGAG...............-C--T-T--............A--AT-GCT...-GG---TT-C----TTGCATT---- 6172
CPZ.CD.06.BF1167 ..........C--G--CG-G----.---...---ATTA..........................-T-CTGTGG.........---TT-T---AGTGG...............T-GCA-TATTTAGGCTGG...-G--GGGCT...A----TATCTGG--------GC--C 6226
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..........C-----CG------.---...---AAAAGGCT......................CAC...............ATG-AGC--GA---T...............--GCT----............A--TT---C...A---CTTT---GC-TG----T---T 5658
CPZ.GA.88.GAB1 ..........---A--C-------.---...---AT............................-T-ACTCTGTTAGTCGGCTT-GT-C-CAT-T--...............----GCT--............A-T----GG...AACA-TTGT---TGGGG-TAC--TA 6195
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ..........C--G--CG-C----.---...---ACTCATGATAAA.........-GTA---..GTA...............GG-AACT--GA-CAG...............AAT-T-G--GGTGTCTTAGTTA-CATCA--...--TT---T-GG-GG-GG----T--A 5772
CPZ.US.85.US_Marilyn ..........C-----CGC-----.---...---GCCCTT...............TTG--CT..-T-...............-TTAA-TGGTTTGA-...............A---GTT--............A--------...-G-A---A-GGT--TT---T-G-GA 6199
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B.FR.83.HXB2 TTGTGTGGTCCATAGTAATCATAGAATATAGGAAAATATTAAGA............CAAAGAAAAATAGACAGGTTAATTGATAGACTAATAGAAAGAGCAGAAGACAGTGGCA..ATGAGAGTGAAGGAGAAATATCAGCAC...TTGTGGAGATGGGGG......... 6266
Vpu V__V__W__S__I__V__I__I__E__Y__R__K__I__L__R__.__.__.__.__Q__R__K__I__D__R__L__I__D__R__L__I__E__R__A__E__D__S__G__##N__E__S__E__G__E__I__S__A__.__L__V__E__M__G__.__.__.__
Env _M__R__V__K__E__K__Y__Q__H__.__L__W__R__W__G__.__.__._
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------A-T------GGT----------A----T-GC---AG............--------------------------G---A---G-----------------------..-------C-----G--T-C-GAT-A--...---CACT-C-TA............ 5480
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -A------A-T------GGA----------A--G-T-GC---AG............-------G------------------G---A---G-----------------------..----------T--G--TGC-GAG-A-T...-ATCCACAC---............ 5481
A1.ES.06.X2110 -A------A-T------GG------G-G-----G-G-GC---AG............------------------C-------A---A---G-----------------------..-------C-----G--T-C-GAG-A--...-CTCAAGAC-TA............ 5507
A1.IT.02.60000 --------A-T------GGT-------------G-T-GC-----............-----G------A-------------G---A---G-----------------------..----A--C--G--G--TGC-GAG-A-T...-ATCAA-AC-T-............ 6271
A1.KE.11.DEMA111KE002 C-------ATT---T--GGT------AT--A----T-GC---AC............-----G--------T---A-------A---A---G-----------------------..----------T--G--C-G-GAG-A-T...-GTCAA-AC-TA............ 5640
A1.RU.11.11RU6950 --------A-T------GGT-------------G-T-GC---A-............-----G--------------------G---A---G-----------------------..----A--C--G--G--TGA-GAG-A-T...-ATCAACAC-TA............ 5790
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------A-T------GG-T---------A----T-G----A-............-----G--------------GC----G---A---G-----------------------..----A-----T--G--T-C-GAG-A-T...-ATG--CA-CT-............ 5623
A1.SE.95.SE8538 --------A-T------GG------G-G--A--G-C-GCA--AG............-----G--------------------G---A---G-----------------------..-------------G--T-C-GAG-A--...-CTCA-CAC-TA............ 5486
A1.TZ.01.A341 --------A-T------GGT----------AA---T-GC---A-............--------------------------G---A---G-----------------------..----------T-----T-C-GAG-A-T...-GTCA-CAC-TA............ 5467
A1.UA.01.01UADN139 --------A-TGC----GGT---------------T-GCG--A-............--------------------------A---A---G-----------------------..----A--C--G--G--TGC-GAG-A-T...-ATCAACAC-TA............ 5465
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------A-T------GGT----------AA-G-T-GAG--AG............-----G--------------------G---A---A--------AG-------------..----------G--G--T-C-GAG-A-T...-G-CA-G-C-TA............ 5621
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -A------A-T------GGT---------------T-G-----G............--------------T---------A-G---A---C-----------------------..----------T-----C-C-GAG-A-T...-ATCCAC-C---............ 5707
A2.CD.97.97CDKTB48 --------A-TG-----T-T-----------A--G--TAAG-AG............-----G---------T-----C----G---A---GT----------------------..-C--------T--G--C-C-GAG-A-T...-GTCAA-A----............ 5612
A2.CM.01.01CM_1445MV ----A---A-T------T-----C------AAG--C-TAAG-AG............-----G---------T-------CA-A---A---GT----------------------..----A-----T--G--C-C-GAG-A-T...-GTCAACAC-T-............ 5471
A2.CY.94.94CY017_41 ----A---A-T------T------------A------TAAG-AG............-----G---------T-------CA-A---A---GT--G-------------------..----------T--G--C-C-GAG-A--...-ATCA-CAC-T-............ 5629
B.AR.04.04AR143170 --------A-------GC-T-----G----A-------------............----------------A-------------A---G-----------------------..----------C--G--TCAGGA--A-T...-ATCA-C-C---............ 5463
B.AU.04.PS1038_Day174 --------A--------GS-------------------------............------------------------------A---GW--------------T-----A-..-------Y-----G--TCARGA--A-T...-ATCA-CAC---............ 5476
B.BR.06.06BR1119 ----------------GC-T-----------A-G-T--------............--------------T---------------A---G-----------------------..-------C--------TCAGGA--A-T...-GTCA-CAC-T-T--......... 5676
B.CA.07.502_1191_03 --------A--------GG-------------------------............------------A-T--A---C--------A--GC-----------------------..-------------G--TCAGGAG-A-T...-ATCA-CAC-C-T--AGAGGGGGC 5704
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------A------C-C--------------------------............-----G------------A--C--------A---GG----------------------..----A--------G--CCA-GA--A-T...-ATCA-CAC-T-............ 5719
B.CN.10.DEMB10CN002 --------A-T-----GTAT---C------------------A-............--------G-----T---------------A-----------A---------------..-------C-----T--TCAGGA--AGT...-ATCA-CCC---............ 5633
B.CO.01.PCM001 --------A--------GG-T-----AT------GG--------............--------------------------A---A--GC------------------C----..-------C-----G--TCAGGA--A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5464
B.CU.99.Cu19 --------A--------G--------------------C-----............------------------A-----A-----A---------------------------..----A-----------TCAGGA--A-T...-ATCA-CAC-T-............ 5809
B.CY.09.CY266 ----------T------T-A-----------A-G--------A-............----AG--------T---------------A---G-----------------------..----------G--G--TCATGA--A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5467
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --A-A---A--------C-T-----------A-G----------............--------------------------G--GA---GT----------------------..----A-----------CCA-GA--AGT...-ATCA-CAC-T-T--......... 5500
B.DK.07.PMVL_011 --------A--------TA-------------------C-----............-----G--------------G---------A---G-----------------------..----C-----------TCAGGA--A-T...-GTCAA-AC-T-............ 5627
B.DO.05.05DO_160884 ----A-----T------T-------------------------G............--------------T------C--------A---G-----------------------..-------C--T--G--TGAGGAGC---...-G-CA-CAC-T-............ 5473
B.ES.10.DEMB10ES002 --------A-T-----GT-A------------------------............-------G----------A-----------A---G---------------T-------..-------------G--TCAGGA--A-T...-ATCAA-AC-T-T--......... 5627
B.FR.11.DEMB11FR001 --------A-T------T--------------------------............--------------T--T-----------GA---G-----------------------..----A-------A---CCAGG............AA-CAC-TA............ 5499
B.GE.03.03GEMZ004 ----A---A-T-----GTA-------------------G-----............--------------T--A------------A---G-----------------------..----A--C-----G--TCAGGA--A-T...-GTCA-TTC---............ 5461
B.HT.05.05HT_129389 --------W--------T---------------R----AAR---............----A--G------T--A------------A---G---Y--------G--------A-..-------------G--TCAGGA--A-T...-ATCA-CAC---............ 5469
B.JM.05.05JM_KJ108 --------A-A------TA-------------------------............------------------------------A---G-------A---------------..----------G--G--TCA-GA--A-T...-GTCA-C-C-T-............ 5470
B.JP.12.DEMB12JP001 --------A-T------GG-----------------------A-............-----G------------------A-----A---GT----------------------..----A--------G--CCAGGA--A-T...-GTCA-CAC-TA............ 5652
B.KR.12.12KYY10_10742 ----------T------C------------------------A-............-----G------------------------A---G---------------T-------..-------------G--TCAGGA--A-T...-GTCA-CAC---............ 6116
B.NL.00.671_00T36 --------A-T-----GT--------------------------............-----G--------T---------------A---G-----------------------..----A--------G--TCAGGA--A-T...-ATCA-CTC-T-............ 5827
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------------GC-T------------------------............-----G------------------------A---G---C-------------------..-------C-----G--TCAGGA--A-T...-ATCA-CAC---............ 5729
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------------T--------------G---C-----............-------G----------A--G--AC----A--T------------------------..----A-----T--G--TCAGGAG-A-T.........TAC-T-............ 5464
B.RU.11.11RU21n -----------C--------G-----------------------............-------------------------C----A---------------------------..----------T-----TCAGG............AA-CAC-TA............ 5824
B.TH.07.AA040a_WG11 --------A--------T-AT-----------------------............--G-----------A--AC-----------A---G--G--------------------..----------T--G--TCAGGAG-A-T...-ATCC-CAT-TA............ 5614
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----A---A--------GC-------------------------............----------------RAA-----------A---G-----------------------..-------------G--TCA-GAG-A-T...-G-CA-G-C-TT............ 5482
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------A--------C--T-----------------------............------------------------------A---G-----------------------..----------G--G--CCAGGAT-A-T...-GTCA-CAC-T-............ 6263
B.UA.01.01UAKV167 ----A---A--T----GT-A------------------------............--------G---------------------A---------------------------..-------------G--TCAGGA--A-T...-GTC-ACAC-T-............ 5500
B.US.11.ES39_42 --------A-------GT-TG----------A-----------G............-----G------------A--C------A-A---G---T-------------------..---G---------G--TCAGGA--AGT...-GTCA-CAC-TA............ 6235
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------A-------CC--------------------------............------------------------------A--GC-----------------------..-------C-----G--TCAGGA--A-T...-ATCA-CTC-TA............ 5464
B.YE.02.02YE507 --------A--------GG-T------------G----------............--------------T---------------A---GT----------------------..----------T-A---CCAGGAG-A-T...-G-CA-CAC-TA............ 5479
C.AR.01.ARG4006 --------A------CTTAT---------------T-GG-----............----A--G-------T----------A---A-T-GG----------------------..-------C-----G--T-C-GAG-A-T...-G-AAACA----............ 5454
C.BR.07.DEMC07BR003 --------A-T----CTTAT---------------T-GG-----............-------G-------C----------A---A-T-GG----------------------..----------T--G--C-C-GAG-A-T...-G-AAACAC---............ 5616
C.BW.00.00BW07621 --------A------C-TAT-----G---------T-G----A-............----AG------------C-----A-G---A-T--------G----------------..----------T--G--TCATGAG-A-T...-GTCAACA----............ 5637
C.CN.09.09YNLX133sg --------A------C-TAT---------------T-GG---A-............---------------T--------A-A---A-T-GG--------------T-------..----------G-----C-CTGAG-A-T...-GTCAACA----............ 5449
C.CY.09.CY260 --------ATA------TATT----G---------T-GG-----............--------------------------A---A-T-G------G----------------..----------T--G--TCATGAG-A-T...-GTCAA------............ 5507
C.ES.07.X2118_2 ----A---AT----RC-TAT-G-------------T-G------............-----G--------TT----------A---A-T-GG----------------------..----A-----G--G--T-CYGAG-A-T...-G-C-ACA----............ 5690
C.ET.02.02ET_288 --------A------C-TAT-----------A---T-G------............---C-G--------Y-----------A---A-T-GG----------------------..----------G--G--T-C-GAG-A-T...-GTCAACA----............ 5486
C.GE.03.03GEMZ033 -A-C----A------C-TAT-----------A---T-G------............--G-A--G-T-----T----------A---A-T-AG---T------------------..---G---------G--T-CTGAG-A-T...-GTCAAC-C---............ 5464
C.IL.98.98IS002 --------A--------TAT-----------A---T-G------............-----------------A--------A---A-T-GG----------------------..-------------G--TGC-GAG-A--...-GTC-ACC----............ 5627
C.IN.09.T125_2139 --------AT-------TAT---------------T-GG---A-............---------------T-----G--A-A---A---GG----------------------..----------T-----T-CTGAG-A-T...-ATCAACA----............ 6238
C.KE.00.KER2010 --------A-T------TAT---------------T-G------............-----G---------T----------A---A-T-GG----------------------..----------G--G--T-C-GAG-A-T...-G-CAACA----............ 5455
C.MM.99.mIDU101_3 --------A--------TAT---------------T--G---A-............---------------T----------A---A-T-GG----------------------..----------G--G--C-CGGAG-A-T...-ATCAACA----............ 5616
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------AT-C---C-TAT----------AA-GGTGG----A-............----AG---------T--------A-A---A-T-GG----------------------..----------G--G--T-C-GAG-A-T...-ATCAACA----............ 6254
C.SN.90.90SE_364 --------AT-----C-TAT---------------T-G------............----AG---T----TT-----G--A-G---A-T-GG----------------------..----------C--G--TG-TGAG-A-T...-GTCAACC----............ 5453
C.SO.89.89SM_145 --------A--------TAT---------------T-G------............---------------T-----G--A-A---A-T-GG----------------------..----------G--G--T-CTGAG-A-T...-G-CAACA----............ 5495
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------A--------TAT----------A----T-G---C-G............----A--GG------T--------A-A---A-T-GG----------------------..----A-----T-----T--TGAG-A-G...-G-AAACAT---............ 6268
C.US.11.17TB4_4G8 --------A--------TAT---------------T-G------............---------------CA-------A-A---A-T-GG---C------------------..----------G--G--C-C-GAT-A-T...-G-CAACA----............ 5635
C.UY.01.TRA3011 -A------AG------TTAT-----------A---T-GG-----............-------G-------T-----G----G---A-T-GG----------------------..-------------G--T-C-GAG-A-T...-G-AAACA----............ 5455
C.YE.02.02YE511 --------A-T----C-TAT---------------T-GG---T-............---------------T-----G--A-A---A-T-GG----------------------..----------C--G--T-CTGAG-A-T...-ATCAACA----............ 5458
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --------A--------TAT-----------A---T-GG-----............--G--G---------T--------A-A---A-T-AG----------------------..----------G--G--T-CTGA--A-T...-ATCAACA----............ 6237
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------A------C-TATC--------------T-GC-----............----AG---------T----G-----A---G-T-GG----------------------..----------G--G--T--TGAG-A--...-ATCCACA----............ 5633
D.CD.83.ELI --------A--------T-------------A-GG---AA--AG............-----G-G-------T-T---C--------A---C-----------------------..-------C--G--G--T-G-GAGAA-T...-GTCAA-AC---............ 5808
D.CM.10.DEMD10CM009 --------A--------TAT------------------CAG---............----AG---------T----------C---A---G--------A--------------..-------C--G--G--T-A-GAG-A-T...-ATCAACAC-T-............ 5637
D.CY.06.CY163 --------A--------TAT------------------AA---G............-----G---------T--C-------C---A--GG-----------------------..----------G--G--T-A-GAG-A--...-ATCAC-AC-TA............ 5470
D.KE.11.DEMD11KE003 -G------A-T------T-------G-G---A-G-C--AG----............-----.---------T--------------A---G---------------T-------..-------C-----G--TGA-GAG-A-T...-ATCA-CAT-T-............ 5611
D.KR.04.04KBH8 --------A-------TT-------G-GCT-T-G-T--AG--AG............--------G---------------A-----A---G---------------T-------..----------G--G--TGA-GAG-A-T...-ATCAACAC-TA............ 6218
D.SN.90.SE365 --------A--------T--------GT------G---AG---G............-----G---------T----------C---A---A---------------T-------..-------C--G-----TGA-AAG-A-T...-ATCA-CAC-T-............ 6279
D.TD.99.MN011 --------A--------TA------------A------AAG--G............---------------TATC-----------A---------------------------..----------T-----T-A-GAG-A-T...-ATCAACAC-TA............ 5486
D.TZ.01.A280 -G------A-T------TA------G-------G----AA--AG............----AG---------T--------------A---G---------------T-------..----------T-----C-C-GAG-A-T...-ATCAACAC-T-............ 5463
D.UG.11.DEMD11UG003 --------G-T------T-T-----G-GG--A-G-T--AA---G............--G-------------A-A-----A-----A--GC---------------T-------..----------G--G--T-G-GA--A-T...-ATC--CAC-T-............ 5614
D.YE.02.02YE516 --------A--------TA------------A------AGG--G............---------------CA-C-----------A---G-----------------------..----------G--G--TGA-GAG-A-T...-ATCAACAC-TA............ 5473
D.ZA.90.R1 --------A-T------T---------------G----AG--AG............---------------TAT------------A---G-----------------------..-------C--G--G--TGG-GAG-A-T...-GTCAA-AC-T-............ 5611
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------A-T----C-TAT---------------G-GG---AG............--G---------A-T--TA--TA---A---A--T--------TT---G----------..-------------G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5359
F1.AR.02.ARE933 --------A-T----C-TAT----------AA---C-GG----G............-----G-G----A-T------TA-A-A---A---G---------------T-------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5566
F1.BE.93.VI850 --------A-T------TAT----------A----C-GG----G............------------A-T-AA---TA-A-A---A---G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5612
F1.BR.07.07BR844 --------A-T----C-TAT---------------G-GG-----............------------A-T------TA---A---A----T----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 6053
F1.CY.08.CY222 --------A-T----C-TAT----------A----G-GA----G............------------A-T------TA-A-A-A-A---G------------------C----..----------G--T--CGC-GAG-A--...-G-CA-CAC-T-............ 5462
F1.ES.11.DEMF110ES001 --------A-T------TAT---------------C-GG----G............------------A-T------TA---A---A-----------T---------------..----------G-----TGCGGAG-A-T...-G-CA-CCC---............ 5607
F1.FI.93.FIN9363 --------A--------T-T----------A---GC--G----G............------------A-T-----GTA-ATA---A---G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5601
F1.FR.96.96FR_MP411 --------A-T------T-T----------A----T-G-----G............------------A-T------TA---A---A---G-----------------------..----------G--T--TGC-GAG-A--...-G-CA-CAC-T-............ 5469
F1.RO.96.BCI_R07 --------A-T----C-TAT---------------T-GG----G............------------A-T-----GTA---A---A---G-----------------------..-C--A-----G--T--TGC-GA--A--...-G-CA-CAC---............ 6296
F1.RU.08.D88_845 --------A--------T-T------------------------............------------A-T------TA---A---A---G-----------------------..----------T--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC---............ 5731
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------A-T-----G--T----------A----C-G-----G............----A--G----A-T-A----TA---A---A---GG--G-------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5611
F2.CM.97.CM53657 --------A-T-----GTAT----------A----C-G-----G............----A--G----A-T-A----TA-A-A---A---G-----------------------..----------G-----TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5455
G.BE.96.DRCBL --------A-T------T-T-----------A------AG--A-............--G-A--G------A-A----C-------GA---G---------------------A-..-------------G--T-C-GAG-A-T...-G-CAACAC-TA............ 6229
G.CM.10.DEMG10CM008 C-------A-T------T-T---C--------G-----AG--A-............--G-AC--------T-A----C--------A---G-------AT------------A-..-------------G--T-C-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5653
G.CN.08.GX_2084_08 --------A-A------TAT-----------A------AG----............--G-A--G------T-A-A--C--------A---GG--------------T-----A-..----------G--G--T-C-GAG-A-T...-G-CAACAC-T-............ 5508
G.CU.99.Cu74 --------A-------TT-----C-------AG-----AG--A-............--G-A---------T---A--C----A---A---G---------------------A-..----------G--G--T-C-GAG-A-T...-GTCA-CAC-T-............ 5876
G.ES.09.X2634_2 --------A-------TT-T---CT-----A-G-----AG--A-............--GCAG-G----C-A---A--C--------A--GG---------------------A-..----A--------G--C-C-GA--AGT...-G-CAA-AC-TA............ 5755
G.GH.03.03GH175G --------AG-------T-T-------------G----AG--A-............--G-A---G-----A-AA------------A---G---------------------A-..-------------G--T-C-GAC-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 6312
G.KE.09.DEMG09KE001 --------A--------T-T---C--------G-----AG--A-............--G-----------T------TA-------A---G---------------------A-..-------C--------TGA-GAG-A-T...-G-CAAC-C-T-............ 5648
G.NG.09.09NG_SC62 --------A-A------T-T------------------AG--A-............--G-A--G------T--T---C--A-----A---G---------------------A-..----A--------G--T-C-GA--A-T...-G-CCACCC-T-............ 5463
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B.FR.83.HXB2 TTGTGTGGTCCATAGTAATCATAGAATATAGGAAAATATTAAGA............CAAAGAAAAATAGACAGGTTAATTGATAGACTAATAGAAAGAGCAGAAGACAGTGGCA..ATGAGAGTGAAGGAGAAATATCAGCAC...TTGTGGAGATGGGGG......... 6266
Vpu V__V__W__S__I__V__I__I__E__Y__R__K__I__L__R__.__.__.__.__Q__R__K__I__D__R__L__I__D__R__L__I__E__R__A__E__D__S__G__##N__E__S__E__G__E__I__S__A__.__L__V__E__M__G__.__.__.__
Env _M__R__V__K__E__K__Y__Q__H__.__L__W__R__W__G__.__.__._
G.PT.x.PT3306 --------A-------CT-T---C------A-G-----AG--A-............--G-A---G-----A-AAA--C-------GA---G---------------------A-..----A--------G--T-C-GAT-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 6212
G.SE.93.SE6165_G6165 --------A--------T-T------------G-----AG--A-............--G-A--G-----GA-A----C--------A---G---------------------A-..----------C--G--T-C-GAG-A-T...-G--AACAC-T-............ 5669
H.BE.93.VI991 --------A------C-TAT---------------C-G.---AG............--G--G--------------------A---A---G-----------------------..-C--------T-----C-C-GAG-A-T...-ATCCA--C-T-............ 5644
H.BE.93.VI997 -A------A--------TAT--------------GT-GG---AG............----AG------------------C-G---A-C------G------------------..-C--------T-.........AG-A-T...-ATCCACA----............ 5571
H.CF.90.056 --------A--------TAT----------AA---T-GG----G............----AG------------C-------A---A--GG-----------------------..-C--------T-----C-C-GAG-A-T...-ATCCA--C-TA............ 5606
H.GB.00.00GBAC4001 -A------A-T------TATT--------------C-GG--CAG............----A--G-------------C----A---A---G-----------------------..-C--------T-----C-C-GAG-A--...-ATCCACAC-T-............ 5774
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------A--------T-T--------------GG-G-----G............-----G--------T--------CA-----A---G---------------------T-..-C--A-----T-----C-C-GAT-A-T...-G-AAA-AC-T-............ 5466
J.CM.04.04CMU11421 ---C----RYTG---C-TAT-----------R---C-GG----G............-----G-G------T-A----R--------A---G---R----A---G--------A-..----C-----T-----C-C-GAG-AGT...-G-CAA-AC-T-............ 5777
J.SE.93.SE9280_7887 G-A-----A-T-----GTAT----------A----C-G------............-----G--------T-A-------------A---G---------------------T-..-C--------T-----C-C-GA--A-T...-G-CA--CC-T-............ 5585
J.SE.94.SE9173_7022 G-------A-T-----GTAT----------A----C-G------............-----G--------T-A-------A-----A---G------G--------------T-..-C--------T-----C-C-GAC-AGT...-G-CT---C-T-............ 5586
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------A------CCTATC----------A---G-GG-----............----A--G----A--T-----T--------A---G-----------------------..-------C--G-----T-C-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5461
K.CM.96.96CM_MP535 ----A---A--------TAT---------------T-GG---A-............----A--G----A--T-------A------A---G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA--C--T-............ 5465
01_AE.AF.07.569M -A------A-T------GCT------GC--A----T--C----G............---------------------G--A-G---A---G---------------------A-..-------------G--C-C-GAG-A-T...GG-CCA-AC-T-............ 5469
01_AE.CN.10.CYM059 -A------A-T------GCT------AT--A-----------AG............----AG---------------G--A-G---A---G---------------------A-..-------C--G--G--T-C-A-T-A-T...-G-CCA-AC-T-............ 5726
01_AE.HK.04.HK001 -A------A-T------GGTT-----GT----------C----G............--------------T---------A-G-A-A---G--------A------------A-..----------------C-C-GAT-A-T...-G-CCA-AC-T-............ 5636
01_AE.JP.x.DR0492 -A------A-T------GCT----------A-------C---AG............------------------------A-A---A---G--------A------T-----A-..----------------C-C-GAT-ATT...-G-CCA-AC-T-............ 6277
01_AE.TH.04.BKM -A------A-T------GCT-------TA---------C----G............-------G-G--------------A-G---A---G---------------------A-..----------------C-C-GAT-A-T...-G-CAA-AC-T-............ 6227
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -A--A---A--------GGT-------T--A-------C----G............G--------------------G--A-A---A---G---------------------A-..----------------C-C-GAT-A-T...-G-CCA-AC-T-............ 5687
01_AE.TH.90.CM240 -A-----AA-T------GCT------GT--A-------C----G............---------------------G--A-G---A---G---------------------A-..----------------C-C-GAT-A-T...-G-CCA-AC-T-............ 5834
01_AE.VN.98.98VNND15 -A------A-T------GGT-------T--------------AG............---------------------G--A-G---A---G---------------------A-..----------------C-C-GAT-A-T...-G-CCA-AC-T-............ 5521
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------A--------TA-------------------AAG-A-............--G-AG---------------C--------A---G---------------T-------..----A-----T--G--TGA-GA--A-T...-ATCCACTC-TA............ 5639
02_AG.ES.06.P1261 --------A--------TAT------------------AGG-A-............--G-AG----------A----C--A-----A---G---------------T-------..----------T--G--T-C-GA--A-T...-ATCCACTC-CA............ 5710
02_AG.FR.91.DJ263 --------G--------T----T---------------AGG-A-............--G-AG----------A----C--------A---G---------------T-------..----------T--G--TGC-GAG-A-T...-ATCCACTC-TA............ 5620
02_AG.GH.03.03GH181AG --------AG-------C-T------------------AGG-A-............--G-AG---------CA----C-A------A---G---------------T-------..----------T--G--C-C-GA--A--...--TACACCC--T............ 6295
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ----A---A-T------TAT------------GC----AGG-A-............--G-AG---------------C--------A---G---------------T-------..----------T-----T-C-GAG-A--...-GTCTACTC-TA............ 5936
02_AG.LR.x.POC44951 -G------A--------G-T-----------A------AG--A-............--G-AG------C-T------C--------A---G---------------T-------..----------T--G--T-C-GA--A-T...-ATCCACTC-TA............ 6267
02_AG.NG.x.IBNG --------AG-------TAT------------------AGG-A-............--G-AG---------------C--------A---G---------------T-------..----------T--G--T-C-GA--A-T...-ATCCACTC-TA............ 5796
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------A--------T-T------------------AG--A-............---G------------A----C-------GA---G---------------T-------..----------T--G--T-CTGA--AGT...-GTCCACCC-TC............ 5474
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------A-----A--TA-G----G-----A------AAG-A-............--G-AG---------------C--------A---G---C-----------T-----T-..----------T--G--T-C-GA--AGT...-ATCCACTC-TA............ 5469
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----G-----------T--------------------------............------------------------------A---G-----------------------..----------------TCAGGA--............CAC-TA............ 5479
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -A------A-TT-----T-T----------A----T-GAG---G............-----G-G---------C--GTACA-----A---G-----------------------..----------T--G--TGC-GAG-A-T...-ATCCACAC-T-............ 5636
05_DF.BE.x.VI1310 --------ATT------TAT----------A----T-GG----G............------------A-T------TA-A-A---A---G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CC-CAC-T-............ 5654
06_cpx.AU.96.BFP90 --------A-T------T-T---C--------G-----AG--A-............--G-A---------A-A----C--------A---G---------------------A-..-------------G--T-C-GAC-AGT...-G-CAACAC-TA............ 6302
07_BC.CN.98.98CN009 --------A--------C--------------------------............--G-A--G----------------------A---G-----------------------..----------C--G--TCA-GA--A-T...-ATC--CAT-TA............ 5597
08_BC.CN.06.nx2 --------A--------TAT-------------G-T-GG---A-............-----G---------T--------A-A---A-T-GG----------------------..----------GCCG--C-CGGAG-A-T...-ATCAACA----............ 6196
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---C----A--------T-T------GT------G---AG--A-............----AG-G------T---------------A---G---T-------------------..----------------T-C-GAG-A-T...-G-CAA-AC-T-............ 5477
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------AT--G----TAT---C-----------T--G--GA-............-CT-CG---------T-------CA-A---A-T-GG---------------C-----C..----C-----C--G--T-C-GAG-A-T...-GTC-ACA----............ 5663
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------A-T------GGGC----------A--GT--C-----............------------------------------A---G---G--------G----------..----------------C-C-GAG-AGT...-G-CAC-AC-T-............ 5635
12_BF.AR.99.ARMA159 ---C-------------T-A------------------------............-----G------------------------A---G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAT-T-............ 6267
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------A------C-TAT-----------A--GC-GG--CAT............--G-AG--------A-A----T-G------A---GG--G-----------------A-..-------C--G--G--T-C-GAT-ACT...-G-CAA-AC-T-............ 5676
14_BG.ES.05.X1870 C---R---A-------KT-T---C------A-G-----AG--A-............--G-AG------C-AG--A--C--------A---GG--------------------A-..----A--C-----G--C-C-GAG-A--...-G-CA-TCC-TA............ 5739
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -A------A-T------GCT------AT------T-----G-AG............---------------------G--A-G---A---G--------A------------A-..----------------C-C-GAT-A-T...-G-CCA-AC-T-............ 5662
16_A2D.KR.97.97KR004 ----A---A-T------T------------A------TAAG-AG............----AC---------T--------A-G---A---GT--------------T-------..----------G--G--T-C-GAG-A-T...-ATCAACAC-TA............ 5632
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------T-----GC-----------------T--------............--------------------------A---A---G---------------T-------..----------G--G--TGC-GAG-A-A...-CTCA-CAC-TA............ 5476
18_cpx.CU.99.CU76 G-------A--------TAT-----------A--G--T----A-............----AG--------TG-----T----G---A---G---C------------------T..----------G--G--C-C-GAG-A-T...-ATCCA--C-TA............ 5565
19_cpx.CU.99.CU7 --------A-------GTAT-----------A------AG--A-............G-G-----------A-A----C--------A---G-----------------------..----------T--G--C-CGGAG-AGT...-ATCCACCC-TA............ 5488
20_BG.CU.99.Cu103 --------G-------TT-----CT-----A-G----TAG--A-............--G-A---------T---A--C----A---A---G---------------------A-..-------------G--T-C-GAC-A-T...-G-CA-T-C-T-............ 5739
21_A2D.KE.99.KER2003 ----A---A--------T-T-----------A-G----AA----............-----G-G-------T-T------------A---G-----------------------..----------G-----T-G-GAG-A-T...-GTCAA-AC-T-............ 5467
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----A---A-T------GCT------AT--A----G--AG---G............----AG--------T------C----A---A-C-G---------------------A-..----------G--G--C-C-GAT-ACT...-G-CAA-AC-T-............ 5475
23_BG.CU.03.CB118 --------G-------TT-T--TCT-----A-C-----AG--A-............--G-A---------T---A--C----A---A---G---------------------A-..-------------G--T-C-GA--A-T...-G-CA-C-C-T-............ 5715
24_BG.ES.08.X2456_2 --------A-------TTGG---C------A-G-----AG--A-............--G-----------T---A--C----A---A---G---------------------A-..-------C--G--G--T-C-AAT-A-T...-G-CAACTC-T-............ 5723
25_cpx.CM.02.1918LE --------A-T------TATC-----AT----------AG--A-............--G-A---G-----TCA----C----A---A---GGAC---G----------------..----A-----G--G--T-C-GA--A-T...-ATCCACTC-TA............ 5480
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------T-----GT-AG---------A---G---C---AG............-----G--G------------C--------A---G---C-------------------..----------T--G--C-CGGA--A--...-GTCA-CAC-T-............ 6266
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------A--------TAT-----------A--GT-G------............----A--G------T------C----G---A---G-----------------------..----A-----T--G--T-C-GAG-A-T...-G-CAAG-C-T-............ 6262
28_BF.BR.99.BREPM12609 -A------A-------GT-T------------------------............-----G------------------------A---G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-AA-CAC-T-............ 5628
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------A-------GT-T-----------A------------............-------GG---------A-----A-----A---G-----------------------..-------C--------CCATGA--ACT...-AT---CAC-C-............ 5666
31_BC.BR.04.04BR142 --------A-------TTAT---------------T-GG-----............-------G-------T-----G--A-A---A-T-GG----------------------..-------------G--C-C-GAG-A-T...-G-AAACA----............ 5755
32_06A1.EE.01.EE0369 --------A-T------T-A---C--------G-----AG--A-............--G-----------A-AA---C--------A---G---------------------A-..----------G--G--C-C-GAT-A-T...-G--CACAC-TA............ 5907
33_01B.ID.07.JKT189_C -A------A-T------GG------G-G-CA-------C--CAG............-----G---------------G--A-G---A---G---------------------A-..----------------C-C-GAG-A-T...-GC-CA-AT-T-............ 5567
34_01B.TH.99.OUR2478P -A------ATT------GCT------------------C-----............G-------------T------G--A-G---A--CA---------------------A-..----------------C-C-GAT-A-T...-G-CTA-AC-T-............ 5468
35_AD.AF.07.169H --------A-T------GG-------AT-----G-G-GC-G--G............-----G--------T------G--A-G---A---GT------A-------T-------..----------T--G--C-C-GAC-A-T...-G-CAA-AC-T-............ 5472
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 G--G----A--------C-T----------AA------A----G............----A----------------C----A---A---A----------A----T-----A-..-------C--G--GA-C-C-GAG-A-T...-GTCTACAC-T-............ 5481
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------A-T------C-T----------A-------AG--A-............--G---------------------A-----A---G-----------------------..----------T--G--T-C-GAG-A-T...-ATCCACCC-TA............ 5463
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------A-T------TAT-----------------TG----G............-------G----A-T------TA---A---A---G---------------T-------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5695
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------A-T----C-TATC--------------T-TG-----............-------G----A-T------TA---A---A---G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5749
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------A-T-----GC--C-------C------T------A-............--G-----------------------G---A--GC-----------------------..-------------G--TCAGGA--A-T...-GTCAACCC-TA............ 5775
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----A------------C------------------------A-............--------------T----------C----A---GC----------------------..----------C--G--TCATGA--A-T...-ATCA-CAC-K-............ 5800
43_02G.SA.03.J11223 --------A-A------T-T------------------AG----............--G-A--R------T--A---C--R-----A---G---------------------A-..----------------T-C-GAG-A-T...-G-CAATAC-T-............ 5797
44_BF.CL.00.CH80 --------AT-------TAT---------------C-GG----G............------------A-T------TA---A---A---G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5714
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------A--------TAT-----------A---G-GAA--A-............---GA--G----A--T-----TA-A-----A---G-----------------------..----------G-----C-C-GAG-A-T...-G-CA-CAC-T-............ 6255
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------A-T----C-TATT---------AA---C-GG----G............------------A-T--A---TA-A-G---A---G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-CA-CAC---............ 5702
47_BF.ES.08.P1942 ----------T------C--------------------------............G--------G--T-T-AA--------C---A---G-----------------------..-------C--G-----TCA-GA--A-T...-ATCA-CA----............ 5704
48_01B.MY.07.07MYKT021 -A------A--------GGT-------T----------C----G............------------------------A-A---A---G-------A-------------A-..----------------C-C-GGG-A-T...-G-CTA-AC---............ 5471
49_cpx.GM.03.N26677 ----A---A--------TAT----C-------C-GC-GG----G............--------------A---------------A---G---G-------------------..----------T-----C--GGAT-AT....---CAA-AT---............ 5690
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -A--------A------T-------------A---T------A-............----AG--------T---------------A--GC------G----------------..-------------G--TCAGGA--A-T...-G-CA-CAC-T-............ 5469
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -A------A-T------GCT-------T--A-------C----G............-------G-------------G--A-A---A---G---------------------A-..----------------C-C-GAT-A-T...-G-CCACAC-T-............ 5580
53_01B.MY.11.11FIR164 -A------A-T------G-TT-----------------C----G............--------------------GG--A-----A-------------------------A-..----------------C-C-GAT-A-T...-G-CCA-AC-T-............ 5603
54_01B.MY.09.09MYSB023 -A------A--------C------------------------A-............------------------C-----------A---G---G-----------------A-..-------------G--C-C-GAT-ACT...-G-CCA--C-T-............ 5668
55_01B.CN.10.HNCS102056 -A------A-T------GCT----------A-------CA--A-............G-------------A-A----C----G---A---G---------------------A-..----A-----G--T--C-C-GAT-AGT...-G-CTC-AC-T-............ 5576
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------A--------TAT---A-----------T-GG-----............---------------T-T------A-A-A-A-T-GG----------------------..----------G--G--C--TGAG-A-T...-GTCAACA----............ 5449
61_BC.CN.10.JL100010 --------A-T------TA----------------T-GG---A-............-----G------------------A-A---A-T-GG----------------------..----------G--G--T-CTGA--A-T...-ATCCACA----............ 5686
O.BE.87.ANT70 --T-A---GGGT-TA-TC-T-G-A-----TTAG--CA-AAGGA-CAAGACAGAAAGG-G---G-----CTTGA-AGGT-AAGA---A---G-----TTAGG--T--T----A-T..----A--CA-T------GAGGA-CA-GAAG--A----CC-T-TAC......... 6328
O.CM.91.MVP5180 --A-A----TGT-TAACC-T-G-ATT---TTAGTGCA-AG--A-CAAGATAGAAGGG-GCAGG-----CTTGAAAG-T-AAGG---A---AG----TCAGG--T-------A-T..----A---A-T-A----GA-CA-CAGGAAG-CA-----C-TATAC......... 6315
O.CM.98.98CMA104 --T-A---AG-T-TA-TC-T-G-A-----TTAG--CA-AAG-A-CAAGACAGAAGGG-----G-----CTTGAAAGGT-AAGA-A-A---G-----TTAAG--T-------A-T..----A--CA-T-A----GA-GA-CA-GAGG--A----TC-TATAC......... 5769
O.FR.92.VAU --C-A---ATGT-TAATC-T-G--C----TTAG--CA-AAG-A-CAAGATAGAACAGC----G-----CTTGAAAG---AAGA---A---G----GTT-AG--T-----C-ATT..----A--CA-T--G---GAGGA-CAGGAAG--AG---TC---T-C......... 5852
O.GA.11.11Gab6352 -AA-A---A--T-T---C-T-A-C---G-TTAG-TCATAAG-A-CAAGACAGAAGGG-----G-----CTTGAAAGGG-AAGA-------G---G-TTAAG--T-------A-T..----A--CA-T------GAGGA-CAGGAAG--A----TC---T-C......... 5500
O.SN.99.99SE_MP1299 --C-A---A-AT-TA-TC-T-G-C-----TTA---CA-AAG-A-CAAGATAAAAGGG-----G-----CTTGAAAGGT-AAGA---A---G-C---TT-AG--T-------A-T..----A-----T---AC-GAGGA-CAGGAAG--AG---TC-T-T-C......... 6339
O.US.10.LTNP ----A---ATGTAT--TC-T-G-A-----TTAG--CA-AAG---CAAGACAGAAGAG-----G-----CTTGAAAGG--AAGG-A-A---GG----TTAGG--C--T----A-T..----A--CA-T-----GGA-GA-CAGGAGG-CA----TC-T-T-C......... 6243
N.CM.02.DJO0131 -AA-C---GTTT--C--TAT-A--------A----C--AA-TTG............--GGA---------ACAAA---GAC-A---A---G---T---A-------T-------..G-----A---T--G--TGC-GATTGGT...-G-CCATTC-TCT-T......... 5762
N.CM.04.04CM_1015_04 -AA-C---GTAT--C--TAT-A--------A-G-----AA-CTG............--GGA---------ACAAA---AAC-G---G---G---C-----------T-------..----------T--G--TGC-GAGTGGT...-G-CCATTC-TCT-T......... 5761
N.CM.06.U14842 -GA-C---GTAT--C--TAT-A--------A-------AA-TTG............--GGA-G-----A-ACAA----GAC-G---A---G-AGT-----------T----A--..----------T-AG--GGC-GAGTGGG...-G-CTACTC--CT-T......... 5763
N.CM.95.YBF30 -A--C---G-AT--C--TAT-G--------A-------AA-TTG............--GGA-------A-ACACA---GAC-G---A---G--------A------T-------..----A-----T--G--TGC-GAGTGGT...-G-AT-G-GAT-AA-AGTGGT... 5856
N.CM.97.YBF106 -AA-C---GTAT-GC--TAT-A--------A-------AA-TTG............--GGA---------ACAAA---GAC-G-A-A---G---T---A----G-----G----..-G--------T--G--TGC-GAGTGGT...-G-CCATTC-TCT-T......... 5847
N.FR.11.N1_FR_2011 -AA-T---GTAT--T--TAT-G--------A-------AA-GTG............---GA-------AGGCACA---GAC-G---A---G---T--G--------T-------..----------T--G--TGA-GAGTT-T...-G--CACTC-TCTAC......... 5656
P.CM.06.U14788 -A-YT---GGG-AG--CC-YC--TT-GTGCTA---GA-AG-GA-............AGRGAT--GT-T-TRCAAAGGC-A-CA--GTGG-G----G-GCA------TGAG--GT..----A---A-T-A----GA-GA--A--AGC--AG---AC-T-............ 5752
P.FR.09.RBF168 -A--T---GGG-AG--CC-GC--TTTGTGCTA---GAGAG-GA-............AGGGAT--GT-T-TACAAAGGC-A-TA--GTGG-G------GCA------TG-G--GT..-------CA-T-A----GA-GA--A--AGC--AG---AC-T-............ 6316
CPZ.CD.06.BF1167 -A--TATTAGG-A--C-TATT-GT-TATA-AAC--G-GCA-GA-............G--GAT-G------GCAAGC---AAT-GATAG-TACC-G---AG--GTAGT-C--AT-..G--GA-TA----A---TGA-AAT-GC-...--A-TA-TTG-A............ 6367
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---CT---ATAGC--CTTAT-A---G----AA--GT--CA-CA-............GT---GCG------A--AC-TCAG--C---A-T-G-AGT--------G----------..----A-----T--G--TGA-AT-TT-TTGG-G-A---AC-CAT-C......AGG 5808
CPZ.GA.88.GAB1 --AAA---GGA......TAT-G-AGG----AA-G-CATAGGCTT............G-G-C-G----T--G--AC-T-ACCTA-T-T-G-G---------------T-----A-..----A---A-T------GA-GA--AGAGAC-G-AAC--C-TA............ 6333
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -A-CT---ATT---A---AAGA-AG-A-C---G---G-CAGCAT............--G--GCTG-----G--A---...............-T---GAGGCT-AGT-T--AT-..G--GA-T-----A---TGA-GA-TTC-...AGTG-CTT-ATT............ 5898
CPZ.US.85.US_Marilyn -AA-C---GGAC----TGCT-G-TTG-GG--AC-----AA--T-AAAGAAAATACT---CA-G-G--TC-A-ATC-TT-A--A---A-C-G-AT-----A------T-----A-..----A-----T------GA-GA--AGACTC-G-CTA--T-ATT-T......... 6358
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B.FR.83.HXB2 ...TGGAGATGGGGCACCATG...CTCCTTGGGATG...TTGATGATC...TGTAGTGCT......ACAGAA...AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGA 6415
Vpu .__V__E__M__G__H__H__.__A__P__W__D__.__V__D__D__.__L__*_
Env _.__W__R__W__G__T__M__.__L__L__G__M__.__L__M__I__.__C__S__A__.__.__T__E__.__K__L__W__V__T__V__Y__Y__G__V__P__V__W__K__E__A__T__T__T__L__F__C__A__S__D__A__K__A__Y__D__T__E
A1.AU.03.PS1044_Day0 ...-T--A------A--T---...A--T-G--A---...A-AT-A---...---------......G-----...C--AG------T--T-----C--------------A-----A--T---GAG-----CT-------------------G-----------C----- 5629
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ...----AG-----G-T-G--...---T-CT--T--...--A--A--T...----A----......------...--------------G-----C--------G-----------A--C---GTG-----C-------------------------------------- 5630
A1.ES.06.X2110 ...-T--C------G--T---...A--T-G--AT--...A-A--AT-A...---------......G----T...--C--------T--T--------------------------A--T---GA------CT-------------------G-----------C----- 5656
A1.IT.02.60000 ...-----G-----G--T---...A--T--T-----...A-A--A--G...----AG---......------...--T--A--------G--A--C-------------------GA--T---GAG-----C-------------------------------------- 6420
A1.KE.11.DEMA111KE002 ...-T--C------G--T---...A--T-G--T---...A-A--AT--...----A----......G-----...--C--------T--T-----C--------------------A--T---GAG-----CT-------------------------C-----G----- 5789
A1.RU.11.11RU6950 ...-----------A--TTG-...---T--T-----...A-A--A--G...----AG---......G-----...C-T-----------G--A--C-----A-------------GA--T---GAG-----C----------------------------------A--- 5939
A1.RW.11.DEMA111RW002 ...-----------A--T---...A--T-G--A---...A-A--A---...---------......------...--C--------T--T-----C---------------------A-C---GAG-----CT---------------------------------A--- 5772
A1.SE.95.SE8538 ...-T---------A--T---...A--T-G--A---...A-A--A---...------A--......G----C...-----------T--T-----C--------------------A--T---GAG-----C-----C-------------------------------- 5635
A1.TZ.01.A341 ...-T---------A-TT---...A--T-G------...A-A--A---...------A--......G----C...--C--------T--T-------------------------GA--C---GAA-----CT-----------------------------AG------ 5616
A1.UA.01.01UADN139 ...---G-G-----A--T---...T-----T-----...A-A--A--G...----AG---......------...--C--------------A--C-------------------GA--T---GAG----------------------------------------A--- 5614
A1.UG.11.DEMA110UG009 ...-TA-C------A--T---...A--T-G------...A-A--A---...----A----......G-TC--...--C--------T--T-----C--------------------A--C---GAG-----C--G--------G--------------------A----- 5770
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ...----T------A-TT---...A--T-G------...A-A--A--T...G----G.........T----C...--CC----------G-----------A--------------A--T---GAT------------------------------------AG--A--- 5853
A2.CD.97.97CDKTB48 ...---GA------A-T-T--...G-TT--------...A-A-----G...----AG---......G--......G-T--------------A--C-----A-------------GA--T---GAT-----C-----------------C-------------C------ 5758
A2.CM.01.01CM_1445MV ...-----------A-T-T--...A-TT--------...C-A--A--T...----AG---......---......--T--------------A--C-----A--------A----GA--T---GAG-----C--------------------A-------------G--- 5617
A2.CY.94.94CY017_41 ...------G------T-T--...A-TT-G------...--A--A--G...----AA---......---......G-T--------------A--C-----A--------------A--T---GAT----TC-------------------------------------- 5775
B.AR.04.04AR143170 ...----A--------T----...------------...---------...---------......GA----...--T--------------------------------------A-----------------T------R--------------------AGC----- 5612
B.AU.04.PS1038_Day174 ...------G--------T--...-----AT----A...--R-----T...---------......G----T...C----------------------------------------R-----------------------------------------------Y----- 5625
B.BR.06.06BR1119 ...----A-------------...------------...---------...---------......G--A-G...C----A--------------------A--------------A-------A---------G----------------------------------- 5825
B.CA.07.502_1191_03 ATC-------------T----...------------...--A------...---------......G----GGATC-GGG---------------------A--------------A--G----AA--------G--C-----C-------------G------------ 5859
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ...-------------TG---...------------...---------TGTA--------......G----T...C----------------A-----------------------A--------T-----C-------------------------------------- 5871
B.CN.10.DEMB10CN002 ...----T---------G---...--------A---...--A------...---------......-A----...--------------------------A--G-----------A-------T----C---------------------------------CC--T-- 5782
B.CO.01.PCM001 ...----A---------G---...------------...--A-----A...---------......------...C----------------------------------A-----A-------A---TGT------------C-------------------G------ 5613
B.CU.99.Cu19 ...-------------T----...--------A---...---------...---------......-----C...C----------------------------------------A----------------------------------------------------- 5958
B.CY.09.CY266 ...-------------TG---...--------A---...---------...-----G---......------...G-T--------------------------------------A-------AA---------------------A-----------------C---- 5616
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ...----C--------T----...------------...--A------...--------A......G---G-...--TC-------------------------G-----------A---------------------------------------------A-G--G-- 5649
B.DK.07.PMVL_011 ...----A--------TG---...-----------A...---------...--------A......------...-----------------------------------A-----A-------A-------T------------------------------------- 5776
B.DO.05.05DO_160884 ...------AT-------T--...------------...---------...------.........G-----...C-G-----------------------A-----A--------A-----------T-----------------------------------C----- 5619
B.ES.10.DEMB10ES002 ...----T----------T--...-----------A...---------...------A--......G----G...--C--------------TC----------------------A-----G-G-------T-------------------------------C----- 5776
B.FR.11.DEMB11FR001 ...-------------T-T--...-----------A...---------...---------......G-----...C-------------------------A--------------A-------A--------------------------------------------- 5648
B.GE.03.03GEMZ004 ...----A-G------T-T--...--------A---...--------A...---------...............C--C-------------------------------------A--------T---------------------------------C--C-C----- 5604
B.HT.05.05HT_129389 ...----C----------T--...------------...--A------...---------......G--A-G......A-------------------------------------A-----------------------------------------------A----- 5615
B.JM.05.05JM_KJ108 ...----A--------T----...------------...---------...---------......-----C...--C--------------T-----------------------A--------------------------------------G------A-A----- 5619
B.JP.12.DEMB12JP001 ...----A--------T----...------------...--A-----A...---------GTAGAA-A---C...--T--------T-----------------------------A---------------T-------------------------------C----- 5807
B.KR.12.12KYY10_10742 ...-------------T----...------------...-G-------...---------GCA...----G-...GG--------------------------------------GA-------T------C--------------------------------A----- 6268
B.NL.00.671_00T36 ...-------------T----...----------C-...---------...---------......------...--T--------------------------------------A-----------------C-----------------------------A----- 5976
B.PE.07.502_2649_wg8 ...------RA-----T-T--...-----------A...--A-----T...A---A----......G----G...C--GG----------A-------------------------A-----------T-----C--------C-------------------------- 5878
B.PY.03.03PY_PSP0115 ...----A--------TG---...-----------A...--A------...---------......----GY...--TC------------------------------------GA-----------------------C----------------G-----TG-A--- 5613
B.RU.11.11RU21n ...---------------TG-...------------...--------A...---------......--TC--...--T--A-----------------------------------A--------T------------------------------------AG--AG-- 5973
B.TH.07.AA040a_WG11 ...------------------...------------...-G-------...---------......G-----...--C--------------------------------A-----A----------------------------------------------------- 5763
B.TT.01.01TT_CRC50069 ...------------------...------------...---------...---------......G-----...--------------------C--------------------A------------------------------------C--------A-AGA--- 5631
B.TW.94.TWCYS_LM49 ...-----------T------...------------...--A------...A--------......G-----...--T--------------------------------------A-----T---------T-----------------------A------------- 6412
B.UA.01.01UAKV167 ...----T----------T--...--------A--A...---------...----A----......-----C...-----A-----------------------------------A-------AA-----------------------------G------C-C----- 5649
B.US.11.ES39_42 ...------------------...------------...---------...----A----......GT-A--...C--C-------------A-----------------------A-------A---------------------------------------C----- 6384
B.UY.02.02UY_TSU1290 ...------------------...------------...--A------...------.........G-----...C-------------------------A--------A-----A-----------------------------G---------------ATA-A--- 5610
B.YE.02.02YE507 ...----A-------GT-T--...------------...--A------...----AG---......---C-G...--TA-------T---A-------------------------A--C----A----------------------------------------GA--- 5628
C.AR.01.ARG4006 ...----T--------T-T-A...GG-T--T-C---...--M-----T...----A--TG......-GG-GG...--C--A-----------A-----------------------A-------AA--T---T------------------------G------------ 5603
C.BR.07.DEMC07BR003 ...----T------A-T-T-A...GG-T--T-----...--C---C--...----A--TG......-TG-GG...--C--------------A-----------------------A--T----AA--T--------------C-----C-----G--------C----- 5765
C.BW.00.00BW07621 ...----T-----T--T-T-A...GG-T--T-----...C-A---G-T...----A--TA......-T--GG...--C-------------------------------------GA-------AG--T-----------------------------------C-G--- 5786
C.CN.09.09YNLX133sg ...----T--------T-T-A...GG-T--T-----...--A-----T...----A--GG......GG----...--CCG------------------------------------A-------AA--T--------------G--------------------G-G--- 5598
C.CY.09.CY260 ...----T------A-T-T-A...GG-T--T-----...C-C------...----A--GG......GGG--C...-----------------------------------------A-------AGG-T---T----------------G----G---------G-G--- 5656
C.ES.07.X2118_2 ...----TG-------T-T-A...GG-T--T-----...--A-----T...-A-----TA......TT--GG...--C-------------------------------------GA--T----AA--T-----G--C--C-----------------------G-G--- 5839
C.ET.02.02ET_288 ...----T------ACT-T-A...GG-T--T-----...--C-----T...----A--TG......GTG-GG...--T-----------------------------A--------A--C----G-C-T----------------------------------------- 5635
C.GE.03.03GEMZ033 ...----T------A-T-T-A...GG-T--T-----...C-A---G-T...-----C.........CAG---...--C--A--------------C--------------A----GA-------AA--T----------------------------G------A-A--- 5610
C.IL.98.98IS002 ...-----------A-T-T-A...GG-T--T-----...---C----T...----A--TA......-TG-G-...--C--------------T-----------------------A-------AA--T-----------------------------------G-G--- 5776
C.IN.09.T125_2139 ...----T--------T-T-A...GG-T--T-----...--A-----T...----A--TG......GG--G-...--C--------------------------------------A-------AG--T--------C--------------C------C----G----- 6387
C.KE.00.KER2010 ...----T--------T-T-A...GG-TC-T-----...--A----CT...-------TG......GA--GG...--C-----------------C--------------------A-------AAG-TC-------C--------------------------G-A--- 5604
C.MM.99.mIDU101_3 ...----T-------GT-T-A...GG-T--T-----...--A----G-...----A--TG......GG--G-...--C-------------------------------------GA-------AA--T--------C---------A----------------G----- 5765
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ...----T----A---T-T--...GC-T--T-----...--A---......GT-----TG......-GG-G-...--C--------T-----------------------------A-------AA--T--------C--------------------------C-AG-- 6400
C.SN.90.90SE_364 ...----T--------T-T-A...GG-T--T-----...C-AT----T...-A--A--TG......GGG-GG...--C--------------A-----------------------A-------AA--T-----------------------------------G-A--- 5602
C.SO.89.89SM_145 ...----T--------T-T-A...GG-T--T-----...--A-----T...-------GG......GG--GG...--C-----------------------------G-------GA-------AA--T-----G---------------T-------------G-G--- 5644
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ...----T------A-T-T-A...GG-T--T-----...--AT-A--T...A---A--TA......-TG-GG...--C-------------------------------------GA-------AA--T---T----C--------------------------G-G--- 6417
C.US.11.17TB4_4G8 ...----T------A-T-T-A...GG-T--T-----...--A-----T...----A--TG......-AG-GG...--C--------------------------------------A-------A-C-TT----------------------------------GG---- 5784
C.UY.01.TRA3011 ...----T--------T-T--...GG-T--T--C--...--A---GGT...-A--A--TA......-GG-GG...--C--------------A---------------------C-A-------AAG-T--------------------C-------------------- 5604
C.YE.02.02YE511 ...----T--------T-T-A...GG-T--T----A...--A-----T...----A--GG......GG--GG...--C--------------T-----------------------A-------AA--T-----------------------------------G-GC-- 5607
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ...----TG-------T-T-A...GG-T--T-----...---------...----A-.........GT--G-...-GCC-------------T-----------------------A--T----AA--T--------C--------------------T-----C----- 6383
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ...----T--------T-T-A...GG-T--T-----...G-A----GT...-------TA......-GG-G-...--T--------------------------------------A-------AA--T--------C--------------------------G-A--- 5782
D.CD.83.ELI ...----A--------T----...-----------A...-------C-...---------......G----C...--TC-------------T-----------G-----A---------------------------------------------T-------A----- 5957
D.CM.10.DEMD10CM009 ...----C--------T----...--------AT--TTGC------C-...-A------A......G----T...--T--------------A-----------G-----A-----A-------AA---------------------------------AC-A-AG---- 5789
D.CY.06.CY163 ...----A-------------...--------A---TTGC------CA...-A------A......G----T...--G--------------G-----------G-----------A-------AAG------------------------------T-AC-A-AG---- 5622
D.KE.11.DEMD11KE003 ...---G-------T-T----...-----------A...--A----CA...-A-----T-......G-----...C-G--------T-----G-----------------------A-----------T---------------------------T-----A-AGA--- 5760
D.KR.04.04KBH8 ...----A-------------...--------A---...-G------T...---------......G---G-...--C--------------T-----------------------A-----------------------------G--------CT--CT-A-AG---- 6367
D.SN.90.SE365 ...----T-------------...--------A---...-------C-...-------T-......G-----...-----------------T--------------G--------A---------------------------------------T-------A----- 6428
D.TD.99.MN011 ...----C----------C--...---------C--TTG-------C-...-A------A......G----G...G-T-C------------A--C--------G-----------A-------AAG-----------------------------T--AT-A-A----- 5638
D.TZ.01.A280 ...-------------T----...--------A---...-G-----CA...-A-----T-......G-----...C-G------------A-T-----------------T----GA-------A-------------------------------T---T---C----- 5612
D.UG.11.DEMD11UG003 ...---G-----------T--...-----------A...---G---CA...-A-----TG......G-----...C----------------T----------------------GA-----------T--------C------------------T-------A----- 5763
D.YE.02.02YE516 ...----A---------GC--...--------A---TTGC------C-...-A------A......G----T...--G--------------G-----------------A-----A-------AAG-----------------------------T--GT-A-A----- 5625
D.ZA.90.R1 ...----A------T-TG---...--------A---...---------...---------......G-----...--T--------------T-----------G-----A-----------------T----------------------------G----A-A-A--- 5760
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ...G---AG------TTTT-A...T----G-----A...--A--A---...----A----......------...--C------------A-T--C--------------------A-----------T----------------------------G------A-G--- 5508
F1.AR.02.ARE933 ...G---A-------C-TT-A...T----A-----A...-----A---...----A----......------...--C----T---T----------------------------GA-----------T---T----C------------------T-------A-G--- 5715
F1.BE.93.VI850 ...G---A-------CTTT-A...T----G-----A...--A--A---...----A----......G----C...--C--------------------------------------A-----------T--------C--------------------------A-G--- 5761
F1.BR.07.07BR844 ...G---AG------CTTT-A...T----G-----A...--A--A--T...----A----......-A---G...--C--------------------------------------A-----------T---T----C--------------------------C-A--- 6202
F1.CY.08.CY222 ...G----G------CTTT-A...T----G-----A...--A--A---...---------......G----C...--C--A-----------------------------------A-----------T----------------------------G------A-A--- 5611
F1.ES.11.DEMF110ES001 ...G---AG------CTTT-A...T----G-----A...--A--A--T...----AG---.........---...--T------------A-------------------------------------T--------C--------------------------AGA--- 5753
F1.FI.93.FIN9363 ...G-A-A-------CTTT-A...T----G------...--A--A---...----AA---......G-G--T...G-C------------A-------------------------A-------A-------T----C------------------T-------A-A--- 5750
F1.FR.96.96FR_MP411 ...G---A------TCTTT-A...T-T--G-----A...--A--A---...---------......G----C...--C--------T-----------------------------A--------T--T--GT------------------------G------A-G--- 5618
F1.RO.96.BCI_R07 ...G---A-------CTTT-A...T----G-----A...--A--A---...---------......-----T...-----------T-----T-----------------------------G-----T--------------C-------------G------A-A--- 6445
F1.RU.08.D88_845 ...G---A-------CTTT--...T----G------...--A--A---...----A----......---A-C...--C-------------------------------------GA--------A--T--------------------------G---------GA--- 5880
F2.CM.10.DEMF210CM007 ...G---A-------CTTT-A...T----G--A--A...--A--A---...----A----......G----T...--C-----------------------A--------T-----A-----------TGT------C-----------A--------------A-A--- 5760
F2.CM.97.CM53657 ...G---A-------CTTT-A...T----G-----A...--A--A---...----A----......G----T...--C-----------------------A--------------A-----------T-----------------------------------A-G--- 5604
G.BE.96.DRCBL ...----AC-----G-TTT--...A--------T--...G----A--T...--------A.........---...--------------------------A------------G-A--T----ATG--C----------------T------------C--AG---T-- 6375
G.CM.10.DEMG10CM008 ...----CG-----G--TT--...A--T----AT--...G-A--A--T...--------C......T-----...--C--------------T-----------G---------G-A--GA--GAT--------------------T---------------AG---T-- 5802
G.CN.08.GX_2084_08 ...----T----T-G-ATT--...A--------T--...G----A--A...------A-C......T----G...--T-----------------------------A------G-A------GAT---C----------------T-------G-------AG---T-- 5657
G.CU.99.Cu74 ...----A------G--TT--...A--A-----T--...GC---A--T...--------C......T--ART...--C------------A-----------------------G-A--C---GATG--C----------------T---------------AG---T-- 6025
G.ES.09.X2634_2 ...----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T--A-C...--C------------------------------------G----T---GAT--------------------T-------G---C---AG---T-- 5904
G.GH.03.03GH175G ...----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T----C...---------------------------------------G-A--T---GAT-----------C--------T---------T-----AG-T-T-- 6461
G.KE.09.DEMG09KE001 ...---GA-G----GCTTT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T--ATT...--C-------C----------------------------G-A--T---GAT-----C--------------T---------------AG---T-- 5797
G.NG.09.09NG_SC62 ...----C----T-G--TT--...A--------T--...G-A--A--T...----A-.........G----T...--C-----------------------------A------G-A--T---GAG---C----G--C--------T-----------C---AG---C-- 5609
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B.FR.83.HXB2 ...TGGAGATGGGGCACCATG...CTCCTTGGGATG...TTGATGATC...TGTAGTGCT......ACAGAA...AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGA 6415
Vpu .__V__E__M__G__H__H__.__A__P__W__D__.__V__D__D__.__L__*_
Env _.__W__R__W__G__T__M__.__L__L__G__M__.__L__M__I__.__C__S__A__.__.__T__E__.__K__L__W__V__T__V__Y__Y__G__V__P__V__W__K__E__A__T__T__T__L__F__C__A__S__D__A__K__A__Y__D__T__E
G.PT.x.PT3306 ...-----------A--TT--...A--------T--...G----AT-T...--------C......T--A-T...--C-----------------------A------------G----T---GAT--TGT-T----C--------T---------------AG---T-- 6361
G.SE.93.SE6165_G6165 ...----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T--A-T...--T--------T---------------------------G-A--T---GAT--------------------C---------T-----AG-G-T-- 5818
H.BE.93.VI991 ...---------------T-A...A--T-G--T---...---C-----...-------T-......GT--G-...--C--------------A-----------G-----------A-------AG--T--------C--------------------------C----- 5793
H.BE.93.VI997 ...------G------T-T-A...--TT-G--T---...---C----T...-A-------......G---G-...--C--------T-----A-----------G-----------A-------AA-----------C-----------------G--------GC---- 5720
H.CF.90.056 ...---------------T-A...A--T-G--T---...---C-----...---------......G--C--...--C--------T-----A-----------------------A--G----AA-----------C-----------------G--------G----- 5755
H.GB.00.00GBAC4001 ...-T---CG------T-T-A...A--T-G--T---...---C----G...------A--......GG----...--C--------------A-----------G-----------A-------AA--T--------C-----------------G------AGC----- 5923
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ...----A-------CT----...A--T----A---...--A-----T...----A--G-......G-----...-----------------A-----------------------A--T----AG------T-------------T---------T-----AG---T-- 5615
J.CM.04.04CMU11421 ...----A-------CT----...A--T----A---...--------T...----AA---......G----C...---A----------------C--------------------A--G----AG------T-------------T---------T-----AG---T-- 5926
J.SE.93.SE9280_7887 ...------G-----CT----...A--T----A---...--A-----T...----AG--A......-A----...G-C--------------------------------------A--T----AG------T-------C-----T---------------AG---T-- 5734
J.SE.94.SE9173_7022 ...------------CT----...A--T----A---...--A-----T...---------......-G----...--C--------------------------------A----GA--T----AG------T-------C-----T---------------AG---T-- 5735
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...G---A-C------T-T-A...T--T-G-----A...--A--A---...-----C---......G--A-C...--C--------------------------------------A--------A-----------C--------------------------A----- 5610
K.CM.96.96CM_MP535 ...G---AC-------T-T-A...T--T-G--A--A...-----A---...-----CAA-......G----C...-----------------------------------------A--------AC----------C--------------------------G-AG-- 5614
01_AE.AF.07.569M ...----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T----C...--C--------T-----------------T----------GA--T---GAT-----C--------------------C------C----G----- 5618
01_AE.CN.10.CYM059 ...-----G-----G-TTT--...A--A-----T--...G----A-C-...--------C......T--A-C...--C--------T-----T-----------T----------GA--T---GAT-----C--------------------C------C--C-G----- 5875
01_AE.HK.04.HK001 ...-----------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T----C...--C--------T-----T-----------C-----------A--T---GAT-----C--------------------C------C----G----- 5785
01_AE.JP.x.DR0492 ...----A------G--TT-A...A--------T--...G-A--A--T...--------C......T----C...--C--------T-----T-----------T--G-------GA--T---GAT-----C--------------------C------C----G----- 6426
01_AE.TH.04.BKM ...----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T--A-C...--C--------T-----TC----------T----------GA--T---GAT-----C--------------G-----C--G---C----A----- 6376
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ...----AG-----G--TT--...A--T-----T--...G----A--T...--------C......G----T...--C--------T-----T-----------T----------GA--T---GAT-----C---------------A----C------C----G----- 5836
01_AE.TH.90.CM240 ...----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T----C...--C--------T-----T-----------G----------GA--T---GAT-----C--------------------C--G---C----G----- 5983
01_AE.VN.98.98VNND15 ...----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T----C...-----------T-----T-----------T----------GA--T---GAG-----C--------------------C------C---TGC---- 5670
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ...-------T---T-TG--A...A--T--T----A...A-A--A--T...----A----.........---...--T-----------G-----C--------------------A--T----AG-----C-------------------------------------- 5785
02_AG.ES.06.P1261 ...----A------G-TG--A...A-AT-------A...A---CA--T...----AA---.........---...--T--------T--G--T--C-------------------GA--T----AG-----C--------------------------------C----- 5856
02_AG.FR.91.DJ263 ...----A------T--G--C...A-AT--T----A...A----A--T...----A----.........---...--G-----------G-----C-------------------GAA-C---GAG-----C---------------------------------G---- 5766
02_AG.GH.03.03GH181AG ...----A------T-TG--A...A-AT--T----A...A-------T...----AG---.........---...G-T-----------G-----C-------------------GA--C---GAG-----C------------------------A------------- 6441
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ...-----------T-TG--A...A-AT--T----A...A-A-----T...----A----.........---...--T-----------G--T--C-----------G-------GA--C----AA-----C-------------------------------------- 6082
02_AG.LR.x.POC44951 ...-------T---T--G......A-AT--T----A...A-A--A--T...----A----.........A-C...--TA----------G-----C-------------------GA--C---GAG--A--C-----------C---A--------A------------- 6410
02_AG.NG.x.IBNG ...-----------T--G-AT...A-AT--T----A...A----A--T...----A----.........---...C-------------G-----C---------------------ACG---GAG-----C-------------------------------------- 5942
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ...-----------T-TG--AATG--G---T----A...-----A--T...----A----.........---...--T-----------G-----C---------------C---GA--T---GAG-----C--------------------C-----------G----- 5623
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ...-----G-----T...--A...A-AT--T----A...A----A--T...----A----......GA-A-T...--T-----------G-----C--C---------------CGA--C---GAT-----C-----C-------------------------------- 5615
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...---------------T--...T-----------...C--------...---------......------...--T--A-----------T-----------------------A---------------------------------------------AG--AG-- 5628
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...---GA------A--TT--...A--------T--...G----A---...--------C......T--A-C...--C--------------T----------------------GA--C---GAG-----C-----------------A--------------G-A--- 5785
05_DF.BE.x.VI1310 ...G---AG------CTTT-A...T----G-----A...--A--A---...---------......-----C...-----T-----------------------------A----GA-------AA--T--C--G----------------------G------C-A--- 5803
06_cpx.AU.96.BFP90 ...----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T-TA-G...--CA-------T-----------------G----C----G-A--T---GAT----T---------------T---------------AG-C-T-- 6451
07_BC.CN.98.98CN009 ...------------------...------------...---------...---------......GT--G-...--C--------------------------------A-----A--G------------T------------------------------------- 5746
08_BC.CN.06.nx2 ...----T-------GT-T-A...GG-T-AT-----...--A-----T...----A--TGG.....-AC-G-...--C--------------------------------------A------TAA--T--------C-----G--------------------G----- 6346
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...------------CT----...A-T-----A---...--------T...----A----......G-----...--C--------------------------------------A--G---GAG-----CT--------------------C-G-----CTC--A--- 5626
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...----T------A-T-T-A...GG-T--T-----...--A-----T...----A---A......-GG--G...--G--------------A-----------------------A---A-------T-----------------------------C--CA-AG---- 5812
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...------------CT----...A--T----A---...---------...----A----......-----C...--C-------------------------------------GA--T---GAT---C----------------TA--------------AG---T-- 5784
12_BF.AR.99.ARMA159 ...G---AC------TT-T-A...T----G--A--A...-----A---...----A----......------...--T--------------------------------------A-----------T--------C------------------T-------A-GG-- 6416
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...----A------A--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T--A-T...--C--------------T-----------T----------GA--T---GAG-----C-----------------------G------TC------ 5825
14_BG.ES.05.X1870 ...-----------GG-TT--...A--------T--...G----A--T...A--G----C......T--A-T...G-C--------------------------G-----------A-----------------T--C-------------------------------- 5888
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ...----A------G---T--...A--------T--...G----A--T...---------......G-----...--C--------------------------------A-----A--C---T---------------------------------------------- 5811
16_A2D.KR.97.97KR004 ...----A------A-T-T--...A-TT-G------...C-A-----T...A---AA---......------...G-TC-------------A--C-----A-------------GA--T---GAG--T--C-------------------------------------- 5781
17_BF.AR.99.ARMA038 ...----A-------------...-----------A...--A------...----A-A-A......G---G-...-CT--------------------------------------A-----------T-T------C-------------------G------G----- 5625
18_cpx.CU.99.CU76 ...----A------A-----A...A----G--T---...---C----G...---------......-----T...C-C--------------A-----------G-----------A--T---GTA--------------------T---------T-----AG---T-- 5714
19_cpx.CU.99.CU7 ...----AT-----G--TT--...A--------T--...G----A--G...--------C......TTT--C...--C--------------T-----------T----------GA--T---GAA-----C-------------------------------------- 5637
20_BG.CU.99.Cu103 ...----C------G--TT--...A--A-----T--...GG---A--T...--------C......T--A-T...--T--------T---------------------------G-A--C----AT---C----------------T---------------AG---T-- 5888
21_A2D.KE.99.KER2003 ...----A--------TT---...--------A--A...-------C-...---------......G---GC...--TC-------------T-----------G-----A-------------A---T---------------------------------TCA----- 5616
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...-----------A--TT--...A--------T--...G-A--A--T...--------C.........C--...--T--------------T-----------C----------GA--G---GAG-----C--G--C--------------C------------C---- 5621
23_BG.CU.03.CB118 ...----C------G--TT--...A--A-----T--...GG---A--T...--------C......T----T...--C------------------------------------G-A--T---TAT---C----------------G---------------AG---T-- 5864
24_BG.ES.08.X2456_2 ...----C------G--TT--...A--A-----T--...GG---A--T...--------C......T----T...--C--A---------A-----------------------G-A--T---GATG--C-C--------------T---------T-----AG---T-- 5872
25_cpx.CM.02.1918LE ...-----------G-TTT--...A-G------T--...G----A--T...--------C......T----C...--------------------------A--------------A--T----AG--------G-----------T---------------A-A--T-- 5629
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...-T--A------G-----A...A--------G-T...A-A---T-T...----A----......G----C...-----A----------------------------------GA--T---GAA-----C-----C-----------------G-------------- 6415
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ...------------CT----...A--T-G--A---...A-A-----T...-------T-......CA--G-...--C--------------A------------T---------GA------GAT-----C---------------------------C----G----- 6411
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...G---C-------CT-T--...T--T-G--A--A...--A--A--T...----A----......---A-C...C---CA-----------------------------------A--------------------------------------C---GT-A-A----- 5777
29_BF.BR.01.BREPM16704 .........-------TG---...------------...--A------...---------......-----G...C----------------A--C--------G-----------A------T-------C---------------------------GT---C----- 5809
31_BC.BR.04.04BR142 ...----T------A-T-T-A...GG-T--T-----...--CC----T...-A--A--TA......-GG-G-...--C---------C----A----------------------GA--T----AA--T-----------------------------------G----- 5904
32_06A1.EE.01.EE0369 ...----A------A--TT--...A--------T--...G----A--T...----A---C......T--A-G...G-CC-------------T-----------G----C----G-A--T---GAT--T-T-T-------------T------------C--AG---T-- 6056
33_01B.ID.07.JKT189_C ...----A------A---T--...A--------T--...G----A--T...--------C......T--A-C...--C--------T-----T-----------T----------G---T---GAG-----C--------------------C------C----G-G--- 5716
34_01B.TH.99.OUR2478P ...----A------A--TT--...A-------AT--...G----A--T...--------C......T----C...--C--------T-----T-----------T----------GA--T---GAT-----C--------------------C------C----G----- 5617
35_AD.AF.07.169H ...-----------A--T---...A--T-G------...A-A--A--T...---------......GT----...--T--------T--T--------------------------A------GAG-----CT-------------------------------G----- 5621
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ...----A------G--TT--...A--A-----T--...G----A--T...--------C......T----C...TTG--------T-----T-----------T----------GA--T----AT-----CT-------------------C----------------- 5630
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ...----AT-----G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------A......-ACA-C...CTC--------------T--C--------T-----------A--T---GAT-----C----------------------C--------T-C---- 5612
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...GA--AG--CA--TTGT-A...T----G--A--A...--A--A--T...----A----.........---...--G--------------------------------------A-----------------------------------------------G----- 5841
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...G----G------CTTT-A...T--T-G-----A...--A--A---...---------......G----C...--T--------------------------------------A--------T--T--------C--------------------------A-GG-- 5898
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...-------------T----...------------...---------...----A---C......--GA-C...--T-G------------------------------------A-----------------------------------------------C----- 5924
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ...----A--------T----...-----------A...---------...A--------......------...-----------------T-----------------------A-------S-------T-------------------------------C----- 5949
43_02G.SA.03.J11223 ...----C-AT-T-G-SYT--...A--------T--...GK---A--T...--------C......T--A-T...--C-----------------------------A------G-A--T---RAY---C----------------TA--------------AG---T-- 5946
44_BF.CL.00.CH80 ...G---AG------CTTT-A...T----G--A--A...-----A---...----A----......------...-----------------------------------------A----------------------------------------------------- 5863
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ...G------------T-T-A...T--T-G-----A...---C-A---...---------......G----T...--C-----------------C--------------------A--C--CCAG-----C-----------------------------------T-- 6404
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ...G---A-------CTTT-A...T----G--A--A...--A-CA---...------A--.........---...---C----------G-------------------------GA-----------T--------C--------------------------C-A--- 5848
47_BF.ES.08.P1942 ...----A-G------T-T--...-----------A...--A------...----A----GAAAAGT-T---...--G--------------------------------------A--------------------------------------G-------------- 5859
48_01B.MY.07.07MYKT021 ...----A------G--TT--...A--------T--...G--G-A--T...--------C......T----T...--C--------T-----T-----------T----------GA--T---GAA---G-C--------------------C------C-A-TGGA--- 5620
49_cpx.GM.03.N26677 ...------G----TCT-T--...A-TT-A--A---...C-A-----T...-------G-......G---G-...--C--------------------------------------A-------AG------T-------------T---------------AGC-AG-- 5839
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ...------G------T-T--...T----G-----A...--------T...----A-.........G-----...--------------------------A--------------A--------T-----------------C----------G--------------- 5615
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ...----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C......T-----...--C--------T-----T-----------T-----------A--T---GAT-----C--------------------C------C----G----- 5729
53_01B.MY.11.11FIR164 ...----A------A--TT--...A--------T--...G----M--T...--------C......T----C...-----------T-----T-----------T--G-------GA--T---GAT-----C--------------------Y------C----G----- 5752
54_01B.MY.09.09MYSB023 ...----C------G-TTT--...A-GA-----T--...G-A--A--T...--------C......T--A-C...--T--------T-----G-----------C----------GA--T---GAG-----C--C-----------------C-----GC----G----- 5817
55_01B.CN.10.HNCS102056 ...----T------G--TT--...A--AC----T--...G----A--G...------A-C......T----C...--C--------T-----T-----------T----------GA--T---GAG-----------------T--------C------C---TG----- 5725
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ...----T----A---T-T-A...GG-T--T-----...--A----GT...----A--TG......GG--G-...--C--------------G----------------------GA-------AA--T-----------------------G-----------G----- 5598
61_BC.CN.10.JL100010 ...----T------A-T-T-A...GG-T-CT-----...--A-----T...G---A--GG......GG-A--...GGC--------------A-----------------A----GA--T----AA--T--------C--------------------------G----- 5835
O.BE.87.ANT70 ..................T-A...GC-A-G-CTT--...A-A-CCCCA...---TTGAGC......CTTAG-...C-GC-A-AT-CA---------GC------G-----A---G-A--T-----AC-AGTA-----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T-- 6462
O.CM.91.MVP5180 ..................--A...GC-A-G-CTT--...C-A--CCCA...---TTGAG-......TATAGTAAAC------AT-C------T----C------------A---G-A--G---G-AC-AGTA-----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T-- 6452
O.CM.98.98CMA104 ..................--A...G--A-G--TT--...A-A-CCCCA...---TTGAGC......T-TAGC...C-G--T-AT-CA---------GC---A--G-----A---G-AA-T----A-C-AGTAT----C-----T-----------CCT-ACAAGCC-T-- 5903
O.FR.92.VAU ..................T--...A-TT-G-CTT--...A-A--CCCA...---TTGAGC......TGTA-C...C--C-A-AT-C-----------C------------A---G-A--T----AAC-A--AT-G--C-----T-----------CTTGACAAGC--T-- 5986
O.GA.11.11Gab6352 ..................--A...G--A-G--TT-T...A-A-CCCCA...---TTGAGC......T-TA-CCAAC-GC---AT-CA---------GC---A--G-----A---G-A--T----G-C-AGTAT----------T-----------CCT-ACAAG-C-T-- 5637
O.SN.99.99SE_MP1299 ..................--A...G-TA-G-CTT--...A-A-CCCCA...---TTGAGC......TATA-C...C-GCAC-AT-CA---------GC------------A---G-A--G------C-AGTAT----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T-- 6473
O.US.10.LTNP ..................--A...G--A-G-TTT--...A-A--CCCA...---TTGA-C......T-TA--...C--C---AT-CA---A-----GC------G-----A---G-A--T---G-AC-AGTAT----------T-----------CCT-ACAAGCCAG-- 6377
N.CM.02.DJO0131 ........................---A-GATA-GT...---.........ACA-T--GG......T-TA--...----AT----CA-----G--C-----A-----A--A----GA--T-T-GAA--AGT---T--C--C--C--------------CC--AG------ 5887
N.CM.04.04CM_1015_04 ........................-----GATA-GC...-C-.........ATA-T--GG......T-T---...C--CAT-----A-----G--C--------G--A--A----GA--CA--GAG--AGT---T--C-----T--------------CC--AG------ 5886
N.CM.06.U14842 ........................T----ACTA-GC...---.........ACA-T--GG......TTT---...CC-AAA-----A-----G--C-----A-----A--A----GA--C---GAG--AGT---C--C--C--T--------------CC--AG------ 5888
N.CM.95.YBF30 ...---TT-CTCTT-TAT......--T--A-TA-GC...-----C-AG...GTA-T--GG......T-T---...C--CAT-----A-----G--C-----------A--A----GA------GAG--A-----T--C-----T--------------CC--AG------ 6002
N.CM.97.YBF106 ........................-----GATA-GC...---.........ACA-T--GG......T-T--C...CC-CAT-----A-----G--C-----A-----A--A----GA--C---GAG--AGT---T--C--C--T--------------CC--AG------ 5972
N.FR.11.N1_FR_2011 ........................-----GAYA-GC...-----C-AG...GTA-T--GG......T-T---...C---AT-----A-----G--C-----------A--A-----A--C---GAG--A-T---T--C--C--T---K----------CC--AG------ 5787
P.CM.06.U14788 ...GAA-TC--CTTGG-TT--...A--A-GTACT-T...AATGCT--T...A-CTA-A--......-GT-G-...-C-CGT-AT--T--T--A-----------T--A--T----GA--T--T-AA-TT--CT----C------G-------ATCGCT-AC-AGC-RW-- 5901
P.FR.09.RBF168 ...G-A-TT--CTTGG-TT--...G-AA-ATACT-T...AATGCT--T...A-CT-----......-GT-G-...-T-CAC-AT--T--T--A-----------T--A--T----GAA-T--TGAAGTT--CT-G---------G-------ATCGCT-AC-AGC-A--- 6465
CPZ.CD.06.BF1167 ...----TCCT-ACA-TT--T...T--TG-T-T-A-...C-AGGA.....................-TT-G-...-C--AT-ACAC------------------G--A--A-----A--G-----AC-A--AT-G--C-----T--CTCA--A--G-T-GCAAGC---C- 6504
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 TCCATC--CATCAAGTTA--C...--GA----ATG-...A-CGCATC-...---TT--G-......GA----...--T-G---------T--T-----------C--A--A----G---G----AA-----C--T--C-----C--C--------GAGT---AG------ 5960
CPZ.GA.88.GAB1 ...-CC-T-ATTACA-T---A...ACAA-CATTT--...C-A-CCCCA...---TTGA-C......T-T......G-G--A-----A-----A--------A--------T---C-T--T--TGA-C-GGTA--C--------C-----C-----G---C--AG------ 6479
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ..................T--...AC---GATA-CC...ACA--CC-A...G-G-T--GA......TTTAGT...-C--AC-AT-CT-------T------A--------T-----A--T--T--AC-AC-A--G--------T--T-----AG-T-TTGC-AG----C- 6032
CPZ.US.85.US_Marilyn ........................--T--CTC--GC...-----A---CCAG-ATTGT--...............-GC--A----CT-----A-----------------A----GA--T-T-GAG--A--CT----C-----C--T-----A--G-----CA-GCAG-- 6486
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B.FR.83.HXB2 GGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG...GTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTG 6582
Env __V__H__N__V__W__A__T__H__A__C__V__P__T__D__P__N__P__Q__E__V__V__L__.__V__N__V__T__E__N__F__N__M__W__K__N__D__M__V__E__Q__M__H__E__D__I__I__S__L__W__D__Q__S__L__K__P__C__
A1.AU.03.PS1044_Day0 A--G--------C-----T-----------------T---------------------A--AAT---...RA-------------G-G------------------A----------G--------G--A------------C-------C-----T------------- 5796
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 A--G--C-----C-----T-----------------------------------C---A--CCT--A...-CT------------G-G------------------A----------G--A------ACA--C---------C-------C------------------- 5797
A1.ES.06.X2110 A--G--------------T---------------------------------------A--CC----...---------------G-G------------------A----------G---------ACA------------C-------C-----T------------- 5823
A1.IT.02.60000 A-----------C-----T--------------------------TG-----------A--A-G---...-AC------------G-A------------------A-------------A-----AACA------------C-------C------------------- 6587
A1.KE.11.DEMA111KE002 AAAG-----------------------T------------------------------A---AT---...-A-------------G-C------------------A----------G---------ACA-----------CC-----------G-------A------- 5956
A1.RU.11.11RU6950 A-----C-----C-----T--------------------------TG-----------A--A-G---...-A-------------------G--------------A-------------A-----AACA------------C-C-----C-----T------------- 6106
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---G--------C-----T--------------------------------------G---TAT--A...-A-------------G-G--C---------------A----------G--A------ACA------------C-------C------T------------ 5939
A1.SE.95.SE8538 A--G--------C-----T--G------------------------------------T--CAT---...-C------------GG-A------------------AG---------G---------ACA------------C-------C----------TA------- 5802
A1.TZ.01.A341 AAAG--------C-----T---------------------------------------A--CCT---...-AC------------G-G------------------A----------T-----------A--------------------C------------------- 5783
A1.UA.01.01UADN139 A-----------C-----T--------------------------T------------A--CCT---...-A---------------------T------------A-------------A-----AACA------------C-C-----C-----------A------- 5781
A1.UG.11.DEMA110UG009 -AAG--------C-----T---------------------------------------A--CAT---...-A------A------G-A------------------A-T--------G---------ACA-----T------C-------C------------------- 5937
A1.ZA.04.04ZASK162B1 A-----------C-----T--------------------------A------------A-GAAT---...-A------A--------G-------------------G------------A------ACA--------------------C----------CA------- 6020
A2.CD.97.97CDKTB48 AAAG--------C------------------------------------------------AACC--...-C------A------G--------------------A----------G----------CA------------C--------------------------- 5925
A2.CM.01.01CM_1445MV A-----------C--------------------------T----------------------ACC--...AA------A---------------------------A----------G--A--------A----------A-C------------------T-------- 5784
A2.CY.94.94CY017_41 A--G--------A---------------------------------------------A--AACC--...-A------A--------------T------------A----------G--------A--A-----------C---------------------------- 5942
B.AR.04.04AR143170 ---G------------------------------------A----TGC---G---------------...-A------A-----G---------------------A-------------------C--A---------------------------------------- 5779
B.AU.04.PS1038_Day174 --C---C--------------------T-----G---------------------------RC---A...CC-------------T--------------------A-T-----------------A--A---G--------C--------------T------------ 5792
B.BR.06.06BR1119 ---------------------------------------------TG-------------------A...AA-------------------------------------------AG----------------G-------------------G---T------------ 5992
B.CA.07.502_1191_03 --C---------------------C----------------------G----------------A--...-A-------------G-A-------------------------C-----------------------G--A----------------T------------ 6026
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------------------------------------------------------------------...-G----------------------------------A-------G-----------------------T-----------------T------------- 6038
B.CN.10.DEMB10CN002 --C------------------------------G--------T--T-----------G----AT---...-A------A------G--------------------A--------------------------------------------G------------------ 5949
B.CO.01.PCM001 -----------C-----------G-------------------------------------------...-A-----------------------------------G---------C-----------A--------T------------G------------------ 5780
B.CU.99.Cu19 -------------------------------------------------------------------...-G----------------------------------A--------------------------------------------------------------- 6125
B.CY.09.CY266 --C---------------------G-----------------------T-------------A---A...T-G-----------------------------------------------A-----G-----------------------------------A------- 5783
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ----------------------------------------------------------A---C----...-A--------------G------TG-A-----------------------------G-----------T------------------------------- 5816
B.DK.07.PMVL_011 ------------------------------------------------T------------------...AA---------------------TG-----------A----------C--A-----G------------------------------------------- 5943
B.DO.05.05DO_160884 -AAG--------C---------------------------------------------A--A-----...AA----------------------------------A----------------------A---------------------------------------- 5786
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------------------------------------------T-G-------------C-----...-A------------------------------G---A--------C----A--------T---------------------G------------------ 5943
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------------------------------------------G------------...-G-------------G--------------------A-------------A-----------------------------C-------------T----- 5815
B.GE.03.03GEMZ004 A----------------------------------------------GG---------------A--...-G-------------T-------T------------A-T-----------A------------------------------------------------- 5771
B.HT.05.05HT_129389 ------------C--------T------------------------------------A---A----...AA----------------------------------A-------G--------------------------CC--------G------------------ 5782
B.JM.05.05JM_KJ108 ------------C---------------------------------------A-T-------A----...-A------------------------------------------------A-----------------T------------------------------- 5786
B.JP.12.DEMB12JP001 --C---------A------------------------------------------------CGG--A...-A---------------C-----T--A---G-----A----------------------A---G----------------A------T----A------- 5974
B.KR.12.12KYY10_10742 -A-G----------------------------------T--------------T--------AC---...CC---------------C-----------------CA--------------------------------------------------------------- 6435
B.NL.00.671_00T36 ---------------------------------------------T------------C-------A...-A---------------------T------------A-------------------------C------------------G----------A------- 6143
B.PE.07.502_2649_wg8 -------------------------------------------------------------T-----...-A------------------------A---------A-------------------G--------------C---------------------------- 6045
B.PY.03.03PY_PSP0115 --C-------A----------R------------------------------------A--AA----...-A----------------------------------T--------------------------------------------------T------------ 5780
B.RU.11.11RU21n A-C---------------T---T----------------G-------G----------A--CC----...AAG------------------------G--------A----------C---------------------------------------------------- 6140
B.TH.07.AA040a_WG11 -------------------------------------------------------------------...-G---------------C---G----------C---AG---------------------A---------------------------------------- 5930
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------C------------------------------------------------AA----...-A----------------------GC----------A--------------------------------------------------------------- 5798
B.TW.94.TWCYS_LM49 ------------C--------------------------------T---------------AC----...-G----------------------------------A------C---C--------A-----------T------------G------------------ 6579
B.UA.01.01UAKV167 ---------------------------------------------T------------A-----A--...-A---------------------T------------A----------T---------------------------------G-----T----------C- 5816
B.US.11.ES39_42 ---------------------------T-----------------T-----------GA-G-AG--A...-----------------C------------------A---------------------------------A---G------------------------- 6551
B.UY.02.02UY_TSU1290 --C---------------T--------------------------TG---------------A----...-A-------------G-A---G--------------A----------------------A--C-----T------------------------------- 5777
B.YE.02.02YE507 A-----------------------------------------T---------------A--AA----...-A------A---------------------------A--------------------------G----T------------------------------- 5795
C.AR.01.ARG4006 A--G--------C-----T-----------------------------T---------T-G--T---...AA------A---------------------G----------------T---------C------------------------------------------ 5770
C.BR.07.DEMC07BR003 A--G--------C--------------------G--------------T-----T---A-GA-T---...-A------A--------------T--------------T-----G--T--------GC-------------------------G---------------- 5932
C.BW.00.00BW07621 A--G--------C-----T---------------------------------------C-G--T---...-A------A---------------------------T-------G--C--------------------------------------------A------- 5953
C.CN.09.09YNLX133sg A-----------C-----T--------A-----G--------------------G---A-G-CT---...-A------A-----------------------------------G--T---------------G------------------------------------ 5765
C.CY.09.CY260 A-----------C-----T---------------------------------------T-G--T---...-A------A--------------T--------------------G--T---------------------------------G------------------ 5823
C.ES.07.X2118_2 A--G--------C-----T---------------------------G-----------C-G--C---...-A------A-----------------------------T-----G--T---------------------------------------------------- 6006
C.ET.02.02ET_288 A--G--C-----C-----T---T-----------------------------------T-G--TA--...-A---------------------T--------------------G------------C-----------------------G------------------ 5802
C.GE.03.03GEMZ033 A--G--C-----C-----T-----C-----------------------T-----G---C----T---...-A------A-----------------------------T-----G--T--A--------------------C---------G----------------C- 5777
C.IL.98.98IS002 A--G--------C-----T---------------------------------------T-G--T---...-A------A--------------T--------------T-----G--T---------------------------------------------------- 5943
C.IN.09.T125_2139 A--G--------C-----T-----------------------------A---------A----T---...-G------A-----------------------------------G--T---------------G------------------------------------ 6554
C.KE.00.KER2010 A--G--------C-----T----------------------------G----------A----T---...-A------------------------------------T-----G--T--A------------------------------------------------- 5771
C.MM.99.mIDU101_3 A--G--------C-----T---------------------------------------A-G-AT---...-A------A---------------------G-C-----T-----G--T---------------G--G--------------------------------- 5932
C.MW.09.703010256_CH256.w96 A--G--------C-----T---------------------------------------A--AA----...-A------A--------------T--------------T-----G--T---------------------------------------------------- 6567
C.SN.90.90SE_364 A--G--------C-----T---------------------------------------A-G--T---...-A------A------T-------------------------------T---------------------------------------------------- 5769
C.SO.89.89SM_145 A--G--------C-----G----------------------------G----------A-GC-T---...-G------A-----------------------------T-----G--T--------------------------------------T------------- 5811
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 A--G--------C-----T-----------------------------------G---A-GAGG--A...-A------A-----------------------------------G--T---------------------------------------------------- 6584
C.US.11.17TB4_4G8 A-CG--------C-----T---------------------------------------T-G-CT---...-A------A----------------------------G------G--T---------C------------------------------------------ 5951
C.UY.01.TRA3011 A--G--------C-----T---------------------------------------A-G-CT---...-A------A---------------------G-----A-------G--T---------------------------------------------------- 5771
C.YE.02.02YE511 A--G--------C-----T---------------------------------------A----T---...-A------A-------G---------------------T-----G--T--------G-----------A------------------T------------ 5774
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ---G--------C-----T-----------------------------------T---A--AAT---...-GG--C--A--------C------------------C-------G--T-----------A---------------------------------------- 6550
C.ZM.11.DEMC11ZM006 A--G--------C-----T---------------------------------------A--TGG--A...-A------A-----------------------------------G--T------A--------------------------G------------------ 5949
D.CD.83.ELI --C-------A-C--------------------------G------------------A---C-C--...-A---------------C------------------A-------G-----------------------------------------------A------- 6124
D.CM.10.DEMD10CM009 --C-------A-C-----T--------------------G-------GT--C------A--A-----...-A------C------CC---------------------------G-----------------------------------------------A------- 5956
D.CY.06.CY163 --C-------A-C-----T--------------------G--------T--C------A--------GGG-A------C--------C---G----------------------G------------------------------------G----------A------- 5792
D.KE.11.DEMD11KE003 A-C-------A-C-----T-----------------A------------------------C----A...-A------T---------------------------A-------G-----------------------------------C-----------A------- 5927
D.KR.04.04KBH8 --C-------A-C--------------T-----------G--T----G------G--G------C--...-C------C-----G--C--A-CATGT---------A-------G--C--------------------------------G-----------A------- 6534
D.SN.90.SE365 -AA------CA-C-----T--------------------G------------------A---A-C--...-C------C--------C------------------A-------G--G-----------A--------------------------------A------- 6595
D.TD.99.MN011 --C-------A-C-----TT-------------------G-------GT--C------A---AGC--...-A------C--------C------------------A-------G--G--------------------------------------------A------- 5805
D.TZ.01.A280 --C-------A-C-----T-----------C-----A---------------------A-G-ATC--...--------TT-------C------------------A-------G--------------------------C--------GG----------A------- 5779
D.UG.11.DEMD11UG003 ---G--------C--------------A--------A---------------------A--CATC-A...-A------C--------C------------------A----------G--------------------------------------T-----A------- 5930
D.YE.02.02YE516 --C-------A-C-----TT-------------------G--------T--C------A---AGC--...AA------C--------C--------------------------G--G------------------------C-------------------A------- 5792
D.ZA.90.R1 --C-------A-C-----T--------------------G----------------------G-C--...-A---------------C-----T-------G-------------A-C--------------------------------------------A------- 5927
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---G--------C-----T---------------------------G-------G---A--TGGC-A...AA------AC-----------G-T------------A-------G-----A------A-A---------------------G------------------ 5675
F1.AR.02.ARE933 ------------C-----T-----------------------T---G-T----G---------CC-N...-A------A------------G-T------------A-------------A------ACA---------------------------------------- 5882
F1.BE.93.VI850 --C------C---------------------------------------------------T-TC--...AA------A------------G-T------------A-------------A------ACA---------------------------------------- 5928
F1.BR.07.07BR844 --C---------C-----T--------T--------------T-----T--------------TC--...AA------A------------G-T------------A-------------A------ACA--------------------A------------------- 6369
F1.CY.08.CY222 ---G--C-----C-----------------C-----------------------G---A--CATC-A...-A----A-A------G-------T------------A----------G--A--------A--------T------------------------------- 5778
F1.ES.11.DEMF110ES001 ------------C-----T-----------------------T-----T----G-------C-TC-A...--------A---------------------------A-------------A--------A--------------------------------A------- 5920
F1.FI.93.FIN9363 A-----------C-----T-----------------------------T-------------CTC-A......--------------------T------G-------------------A------A-A--------------------------T------------- 5914
F1.FR.96.96FR_MP411 A--G--------C-----------------C-----------------------G---A--TGGC--...AA------A------------G-T------------A-------------A--------A---------------------------------------- 5785
F1.RO.96.BCI_R07 ------------C-----T-----------------------------T-----G---A---AT---...--------A--------------T------------A-------------A--------A------------C--------G------------------ 6612
F1.RU.08.D88_845 --C---C-----C-----T------------------------------------------T-TC--...-A------A------G-----G-T--------C---AG---------------------A---------------------------T------------ 6047
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---G-------CC-----T---T-------------T---------------------T----TC--...-A------A--------------------------------------T------A----A-------C-------------------------------- 5927
F2.CM.97.CM53657 -A----------C-----T---T-------------T---------------------T----TC--...-G------A---------------------------A----------C-----------A---------------------------------------- 5771
G.BE.96.DRCBL AAGT------A-C--------------T--------------T----G----------A--AATA--...AG------A---------------------------A--------------------------------------------G------------------ 6542
G.CM.10.DEMG10CM008 AAG---------------T---------------------------G----------GC--T-TC--...-A------A--------------TGCA---------A------------------------------C-------------G------------------ 5969
G.CN.08.GX_2084_08 AAA---------C---------------------------------------------A--AAGA--...-AC-----A------CC-------------------A--------------------------------------------G-G---------------- 5824
G.CU.99.Cu74 AAGC--------C-----T--------A-----------------------------GA--CCTC--...-A------A--------G------------------A-------------------------------T------------G----T------------- 6192
G.ES.09.X2634_2 AAGC--------C-----T---------------------------------------A-CCCTC--...--------AT-----G-A------------------A--------------------------------------------G------------------ 6071
G.GH.03.03GH175G AAA---------C-----------------------------------T---------A----TA--...AA------A--T---T--------------------A----------------------A------------C--------G------------------ 6628
G.KE.09.DEMG09KE001 AAA-------A-C-----T-----------------------T--------T-----GT--CCCC-A...AC------A---------------------------A-T------------------------------------------G------------------ 5964
G.NG.09.09NG_SC62 AAA---------C--------------------------------------------GA---GTC--...-A------A------T--------------------A--------------------------------------------G------------------ 5776
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B.FR.83.HXB2 GGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG...GTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTG 6582
Env __V__H__N__V__W__A__T__H__A__C__V__P__T__D__P__N__P__Q__E__V__V__L__.__V__N__V__T__E__N__F__N__M__W__K__N__D__M__V__E__Q__M__H__E__D__I__I__S__L__W__D__Q__S__L__K__P__C__
G.PT.x.PT3306 AAGC------A-C-----T-----------------------T----GT--------GA---AGC--...AA------AGT-----------G-------------A--------------------------------------------G-GG--------------- 6528
G.SE.93.SE6165_G6165 AAGC--------C-----T---------------------------------------A--A-TA--...-A------A------T--------------------A-------G-----A------------------------------G------------------ 5985
H.BE.93.VI991 AAGG--------A-----T---------------------------------------A-G--C---...-A------A-------CC-----T------GT-------------------------ACA-----------------------G---T------------ 5960
H.BE.93.VI997 AAAG--------C-----T----------------------------G---------GA-G--CC--...-C------A-----G--C-----T------G-C-----T--------G--------GACA--C------------------------T------------ 5887
H.CF.90.056 AAAG--------C-----T--------A-----------------------------GA-G--CA--...-AG-----A-----G-GC-----T------G-----A-------G--G---------ACA--C------------------------T-G--A------- 5922
H.GB.00.00GBAC4001 AAA---------A-----T-----------------------T----G---------GA-G--CC--...-A------A-----G--------T------G-----A----------C-----------A--------T--------------G---T------------ 6090
J.CD.97.J_97DC_KTB147 AAA---------C-----T--------T-----------------A------AG---GA--ACTA--...-A------A--------------T--A--------------------------------T------------G--------G-----T----A------- 5782
J.CM.04.04CMU11421 AAGT--------C-----T--------T--------------T--A-----------GA-GA-TA-A...-C------A--------------------------------------T-----------A------------G--------G----TT------------ 6093
J.SE.93.SE9280_7887 AAA---------C-----T--------T--------------T--A-G---------GA-GAATC--...CC------A--------C-----------------------------C--------G--A------------G--------G-----T------------ 5901
J.SE.94.SE9173_7022 AAA---------C-----T--------T--------------T--A-----------GA-GAGTC--...CC------A--------------------------------------C--------G--A------------G--------G-----T------------ 5902
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------C-----T--------------------G-----------------------T---...-A------A---------------------------A----------G---------ACA---------------------G----------A------- 5777
K.CM.96.96CM_MP535 ------------C-----T--C-----------------G----------------------AGA--...-A------A--------C------------------A----------G---------ACA---------------------G----------A--T---- 5781
01_AE.AF.07.569M A--G--C-----C----------------------------------G----------A--TACC--...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----------------------T------------- 5785
01_AE.CN.10.CYM059 A--G--C-----C-----T---------------------------------------A--C-CC--...-A------A---------------------------A----------G--------A------G----------------------T------------- 6042
01_AE.HK.04.HK001 A--G--C-----C--------G------------------------------------A--AA-C--...-G-G----A---------------------R-----A-A----C---G--------G------G------------------------------------ 5952
01_AE.JP.x.DR0492 A--G--C---A-C---------------------------------------------A--CACC--...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----------------------T---C--------- 6593
01_AE.TH.04.BKM A--G--C-----C---------------------------------------------A--TACA--...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----A-----------------TA----A------- 6543
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 A--G------A-----------------------------------------------A----CA--...-A------A-----------------T---------A-T--------G---------------G-----------------G----T------------- 6003
01_AE.TH.90.CM240 A--G--C-----C---------------------------------------------A--CACC--...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----------------------T------------- 6150
01_AE.VN.98.98VNND15 A--G--C-----C---------------------------------------------A--CCCC--...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----------------------T------------- 5837
02_AG.CM.10.DE00210CM013 A-----------A-----T--------------------------T------------A---AT---...AA------A--------C-----------------------------G--A--------A--------T---C-------C------------------- 5952
02_AG.ES.06.P1261 A-C---------C-----T-----------------------T---------------A--CCT---...AA------A------G-A-----------------------------------------A--------T---C-------C------T------------ 6023
02_AG.FR.91.DJ263 A-----------C-----T--------------------------T------------A--CAT---...AA------A--------G------------------A----------------------A--------T---C-------C------------------- 5933
02_AG.GH.03.03GH181AG A-----------C--------------------------------T--------G---A-GCAT---...-A------A------C-G------------------A-A--------T----------CA--------T---C-------------------A------- 6608
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 A-----------C-----T-----------------------T--T------------A--CAT---...-A------A--------G------------------A----------------------A--------T-A-C-------C-----T------------- 6249
02_AG.LR.x.POC44951 A-CT--------C-----T--------------------------T---------------C-T---...-A------A---------------------------A----------T-----------A--------T---C-------C------------------- 6577
02_AG.NG.x.IBNG A-----------C-----T--------------------------T------------A--CAT---...-A------A--------G------------------A----------------------A--------T---C-------C------------------- 6109
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 A-----------C-----T--------------------------T-G----------A-GCAT---...-A------A--------C------------------A-------------A-------TA--------T--CC-------------T------------- 5790
02_AG.US.06.502_2696_FL01 A-C---------------T--------------------------T------------A--CAT---...-A------A------G-G------------------A----------G---------ATA--------T---C-------C--G--------A------- 5782
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------T----------------G-------G----------A--CC----...AA-------------------------G--------A--------------------------------------------------------------- 5795
04_cpx.CY.94.94CY032_3 A---------A-C-----T-------------------------------------------CTC--...A-------A-----G--C------------------------------------------------------------A--G--G-------A------- 5952
05_DF.BE.x.VI1310 ------------C-----T--------T-----------------------------------TC--...-G------A--------------T--------------------------A------ACA--------T------------------T------------ 5970
06_cpx.AU.96.BFP90 TAAG--------C-----A--------T------------------------------A--TCTC--...AA------A--------------T------------A----------C---------------------------------G----T------------- 6618
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------T---------------------------------------A-GT-T---...-A------A-----------------------------A------A-T-----------A---G------------------------------------ 5913
08_BC.CN.06.nx2 A--G--------C-----T---------------------------------------A----TA--...AA------A-----------------------T-----T-----GA-T--A------------G------------------------------------ 6513
09_cpx.GH.96.96GH2911 AAA---------------T--------------G-----G------------------A---GTC--...-A------A---------------------------A----------G---------A-A--C---------C--------------T------------ 5793
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --C-------A-C-----T-----------C-----T----------------G----A----T---...-A------A--------------T-------------G------G--T------------------------------------G-------A------A 5979
11_cpx.CM.95.95CM_1816 AAA---------C-----T--------------------------------------GA--CATC--...-A------A---------------------G-----A-------------A------------------------------G----------A------A 5951
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------C-----T--C--------------------T--A--T--------------TC--...-A------A------------G-T------------A-------------A------ACA---------------------------------------- 6583
13_cpx.CM.96.96CM_1849 AAA------C--C-----T---------------------------------------A--AAT--A...-GC--------------C------------G----CA-T--------G---------ACA--------T---A--------------------------- 5992
14_BG.ES.05.X1870 A------------------------------------------------------------AAC---...-----------------C------------G-----A----------C--------G-----------------------------------A------- 6055
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --C--------G------T--------------------G-------G-----------A-A-----...-G---------------C------------G-------T-----------------G--A------------C--------------------------- 5978
16_A2D.KR.97.97KR004 A-C-------------------------------------------------------A--AACC--...-A------A----------------------------G---------------------A------------C--------------------------- 5948
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------------------------------T-----T---------A-GCCGC--...-A------A------------G-T--------C---A-------------A------ACA---G------------------------------------ 5792
18_cpx.CU.99.CU76 AAGC--------C-----T---------------------------G-----------A--ACTC--...-G------A--------------T------------A----------------------A--C------------------G----------A------- 5881
19_cpx.CU.99.CU7 ---G--------C-----T----------------------------G----------A--AAT---...-A-------------G-G------------------A-------------A-------CA------------C-------C------------------- 5804
20_BG.CU.99.Cu103 -AGC--------C-----T--------A--------T--------------------GA--CCTC--...-A------A---------------------------A-----------------A-------C-----T------------G----T------------- 6055
21_A2D.KE.99.KER2003 -AAG------A-C--------------------------G------------------A-G-A-C--...-G---------------C------------------A-------G-----------------------------------------------A------- 5783
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY A--G--------C-----T--------------------------T-G----------A---AG---...-CC-----A---------------------------A-A--------G--------G-----------T------------------------------- 5788
23_BG.CU.03.CB118 -AGC--------C-----T--------A--------T--------------------GA--CCTC--...RA------A---------------------------C-------------------------C-----T------------G----T------------- 6031
24_BG.ES.08.X2456_2 -AGC--------C-----T--------------G-----------------------GA--TCTC--...CA------A---------------------------A----------G--------------C-----T------------G----T-----A------- 6039
25_cpx.CM.02.1918LE A-CC------A-C---------------------------------------------A---ATA-A...-A------A-----------------------------T------------------------------------------G----------A------- 5796
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 A--G--------C-----T--T-----------------------------------GA-GAACC--...ACT-----A------T--------------------A----------G----------CA-----------C---------------T------------ 6582
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS A-CG--------C-----T--------------------------------------GA--C-T---...-AC-----A----------------------G----A------C-------------------------------------G----T------------- 6578
28_BF.BR.99.BREPM12609 --C-------A----------------------------------T-T------G------------...AA------C---------------------------A-------------A------------------------------G-G---A------------ 5944
29_BF.BR.01.BREPM16704 --C---------------------------------------------------G---T--------...-A------------------------------------------------A------------------------------G------------------ 5976
31_BC.BR.04.04BR142 A--G--------C-----T-----------------------T-----T---------A----T---...CA------A---------------------G-------------G--T---------C------------------------------------------ 6071
32_06A1.EE.01.EE0369 AAGG--------C-----T--------T------------------------------A--CAT---...AA------A-T-------------------------C------------------------------AA------------G------------------ 6223
33_01B.ID.07.JKT189_C A--G--C-----C---------------------------------------------A-GTACA--...-A------A---------------------------A-A----C---T--------G------G----------------------T---C--------- 5883
34_01B.TH.99.OUR2478P A--G--C-----C---------T-----------------------------------A--CACC-A...-A------A--------------------------CA----------G--------G------G-G--------------------T------------- 5784
35_AD.AF.07.169H A--G--------C-----T----------------------------------G----A--CAT---...CA-------------G-G-----------------CA-A--------G-----------A------------C-------C------------------- 5788
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 A--G--------C-----T--------------------------T------------A---AT---...--C-----A-----G---------------------A----------G--------G-----------T------------------------------- 5797
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 A--G--------C-----T---TTGC-TG..---------------.-------GA--A--AATG--...-GT---------A--G--------------------A-------------------GATA------------C------GA-C--AGT------------ 5776
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------------------------------T-----T--------G---T-TC--...AA------A------G-A---G-T------------A-------------A------ACA-----------------------------------C---- 6008
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------C-----T----------------------------G------C----A-T-TC--...-A------A--------------T------------A----------G--A--------C---------------------------------------- 6065
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------------------------------------T---------------------...-G----------------------------------A--------------------------------------------------------------- 6091
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------A----------------------------------T---------------------...------------------------------------A-------------A------------------------------------------------- 6116
43_02G.SA.03.J11223 AAA---------Y---------------------------------------------A-GACTC--...-A------A------CC---C---------------A----------------------T---------------------G----T------------- 6113
44_BF.CL.00.CH80 ------------------------------------------T-----T---------A---ATC--...CC------A--------------T------------A-------------A------ACA---G--G-------------------------A------- 6030
45_cpx.FR.04.04FR_AUK AAAG--------C-----T---------------------------------------A---AT---...--C-----A-------GG------------------A----------G---------ACA------------C-------C------T------------ 6571
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --C---------C-----T-----------------------T-----T---------A----TA--...-G------A--------C---G-T------------CC------------A------ACA------------C--------------T------------ 6015
47_BF.ES.08.P1942 --C-------------------------------------------------------A-GT-----...AA---------------------------------CA----------T-----------A--------T------------------------------- 6026
48_01B.MY.07.07MYKT021 A--G--C-----C---------------------------------------------A--CACC--...-A------A---------------------------AG---------G--------G--A---G----------------------TT------------ 5787
49_cpx.GM.03.N26677 A-CC--------C-----T--------T-----------------AC------G-------AA-C--...-A------A--------------TG-A-----------T--------G--------------------T---G--------G-----T------------ 6006
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------------------------------------------------------T--CCCC-A...-A------A---------------------------T------C------------G------G----------------------T------------- 5782
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 A-CG--C-----C---------------------------------------------A--CACC--...-A------A--------C------------------A-A----C---G--------G------G----------------------T------------- 5896
53_01B.MY.11.11FIR164 A-----C---A-C---------------------------------------------A--CACC--...-A------A------------R-T------------A-A----C---G--A-----A------G-----GA---------------T--T---------- 5919
54_01B.MY.09.09MYSB023 AA-G--C---A-C---------------------------------------------A--C-CC--...-A------A---------------------------A-A----C---C--------G------G----------------------T------------- 5984
55_01B.CN.10.HNCS102056 AA-G--C-----------------------------------T--------G------A--TATC--...-A------A--------------G...---------A----------T---------------G----------------G-----T------------- 5889
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----------A-C-----T----------------------------------G----A--TGG---...AA---G--A-----------------------------------G--T--------G------G--G--------------------------------- 5765
61_BC.CN.10.JL100010 A--G--------C-----T---------------------------------------A--A-T---...-A------A-----------------------------------GA-T--------G------G----T------------------------------- 6002
O.BE.87.ANT70 AAAG------A-------AT----A--------T--T----------CT---T-T---TATCC----...CAC-----------TG-C-----T--A---------T-------------A-----G--A--C--T--T-----------C--G--T--T--A--T---- 6629
O.CM.91.MVP5180 ACAG------A-------AT----A-----C--T--T-----T-----T-----T---T-TCC-C-A...-GC-----------T--C---G-T--A---------T-------G--C--A--------A--C--C--T-----G-----A--G--TT-------T---- 6619
O.CM.98.98CMA104 -CA-------A-------AG----A--------T--------------T-----T---TATCC----...CAC-----------T-GA---G-T--A---G-----T-------G-----------A-----C--T-CTGA---------G--G--TT----A--T---- 6070
O.FR.92.VAU ACAG------A-------A-----A--------T-------------GT---A-T---TAT-AGC-A...AA------------T--A--C--T--A---G-----T-T--------C--A-----G--A--C--T--AGA---G-----C--G--TT----A--T---- 6153
O.GA.11.11Gab6352 -AAG--C----AA-----AG----AT-------T--------T--T-CT--------GTACCC---A...AA------------T--A---G-T--A---------T-T-----------A-----------C--T--TGA---------A-----TT----A--T---A 5804
O.SN.99.99SE_MP1299 -CAG------A-------AT----A--------T------------TCT---T-T---TATCCT--A...ACC--G--------T-----C--T--A---------T-------------A-----G--A--C--T--T-----------A--G---T----A--T---- 6640
O.US.10.LTNP ACAG--------------AG----A--A-----T--T----------GT---A-T---TATAC----...CAC-----------T--A---G-T--A---------T-------------A-----G--A-----T--T--C--------A--G--T--T--A--T---- 6544
N.CM.02.DJO0131 --CT--C--CA-C-----------A--A-----C-----T--T-----T------------CC-C-A...-AC--------T---CC------T------G-----A-A----C------AG----A-----C--T--T-----------A--G---T-------C---- 6054
N.CM.04.04CM_1015_04 --CT--C--CA-C-----------A--A-----T-----T--T-----T-----------GCC---A...A-C--------T---C-----G-T------------A------C------A-----A-----C--T--------------A--G---T-------C---- 6053
N.CM.06.U14842 --CC-----CA-C-----------A--A-----C-----T--T-----T-----------GCC---A...A-------A--T---C-------T------------A-AG---C---C--A-----A-----C--T--------------A------T-------C---- 6055
N.CM.95.YBF30 --CT--C--CA-C-----------A--A-----T--T--T--T-----T-----------GC----A...CCC-----A--T-----A-----T------G-----A-A----C---C--A-----A--------T------C-G-----A--G---T-------C---- 6169
N.CM.97.YBF106 --CT--C--CA-C-----------A--A-----C-----T--T-----T-----------GC----A...ACC--------T---T-------T------G-----A-A----C------A-----A-----C--T--------------A--G---T-------C---- 6139
N.FR.11.N1_FR_2011 --CC--C--CA-C-----------A--A-----C--T--T-----T--------------GC-C--A...CCC-----A--T---G-------T------G----CA-T----C------A-----A-----C--T--------------A--G---T-------C---- 5954
P.CM.06.U14788 -CAG------A----------C--G--------G-----------T-GA---AT---G--CAGGA-A...-AT-----A-----GTC------T--T---G-C---T-T-----GAC---A-----G--A--C--C--T--C-----------G-----T--A--T---- 6068
P.FR.09.RBF168 -CAG------A----------C--G--------G-----C-----T-CA---AT---GA-CCCGA-A......-----A-----GTC------T--T---------T-T-----GAC---A-----G--A--C--C--T--C-----------G-----T--A--T---- 6629
CPZ.CD.06.BF1167 ACC-------A--------------AAT-----G--TCTT--T--TC-G---T-T---A--CCTA-T......--CA-T--TACTG-A-----T---GAA-CT---T-T---------G-----A-AA-A---T-----TC-C-G-TTC-A--G--TT-G--A--T---- 6668
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A-CT-----CA-C--------C--A--T--------T--T--T----CT--T-----G---C-C--A...CCT-----C--T---G-G------------G-----T----------T--A-----G--A--C-----A---C-C-----A-----T--T--A------- 6127
CPZ.GA.88.GAB1 --CT------A-------------G--A--------T-----T----GT--T--G------T-TC-T...CC------A-T----TCA------------------A-T-----G--C--A--------A--C--T------C-C--------G--T--C-----T---- 6646
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --C---C--CA-C-----A------AAT-----T---CT---T--TC-T--TT-T-----GCCT--A...CC------AT-CAT-G-A---G-T----CT-CT---T-T---------G-----A-AACA---T-G---TCAC-T-TTC-G-----TT-T--A------- 6199
CPZ.US.85.US_Marilyn --CC--C--CA-------------G--A-----C--T--T--------T------------CAT---...CC---------T-----G---G--------G-----A-T----C------A-----G--A-----T--T--CC-------C--G---T----A--T---A 6653
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B.FR.83.HXB2 TAAAATTAACCCCACTCTGTGTTAGTTTAAAGTGCACTGATTTGAAGAATGATACTAATACCAAT...............................................................AGTAGTAGCGGG......AGAATGATAATGGAGAAAGGAGAG 6683
Env V__K__L__T__P__L__C__V__S__L__K__C__T__D__L__K__N__D__T__N__T__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__S__S__G__.__.__R__M__I__M__E__K__G__E_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----G--------T----------C------C--T-GCC--GA-GTC-TCTT--A--GC---CT-...AATAATAGCACCCATAGT.....................AATAAA...............-CCCT--ATAAT......-AC-CC--TGAAAT-----A---A 5921
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ----G---G----T--------A-C----G----T-A----GCC--C-GAACA-AC-TC-AT-TA.......................................................................................-CTGAA--AG--TTTA-A 5880
A1.ES.06.X2110 ----G--------T--T-------C------C--TGGCC--AATG-C-CCCTC------RA--C-GCCCCC...........................................................................GTC-AT-AC-CCAT--G--A---A 5918
A1.IT.02.60000 ----G--------T-----C----C------C--TCAA--ACCC--TGTCAC--AC-GC-ATG-C...ACTAGTTATAACAAC........................AGCAAT...............GTC-C-CAGTAT......-AC-AC-GC-AT-GC--G-A---A 6709
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------T--T----------CC---C-T--TGAGA-G-AT-TA--GA-C-T--C--A-C-G...AATGAAACC...................................................----A--A-CA-......--TGAA--C-GT-GAG-------A 6066
A1.RU.11.11RU6950 --C-G--------T-----C----C----C-T--TG---GA-CC--C-GCAC--GCTC--A---CAGTACTAGCTATAACAAC.............................................---------AAC......--C-GCGAT-GCTG-GTT-A--TA 6225
A1.RW.11.DEMA111RW002 --C-G--------T-----C----C------T--T---A--AAC-TC-CC-TG-ACGG--A-....................................................................................-C--AAGGG-CA----T--A--GA 6025
A1.SE.95.SE8538 -------------T-----C--C-C----G----T-A-----AT--TT--A--GTC-CC-AT-G-..................................................................---CATA-T......TAT-ATG-C-CCA-C-TGCA---A 5900
A1.TZ.01.A341 --C-G--------T----------C------T--T-G-A--GCC-G-GTCA--G-C-C-TTT--C....................................................................................-GT-CGGA---C-GG-A--GA 5869
A1.UA.01.01UADN139 ----GC-------T-----C----C------T--T---A-ACCC-C-CCCCCA---TTA-ATTG-...ACTGCATCC...................................................-ACT-C-CTATC......TCT-AC-GC-GCTT-T-T-A---A 5891
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---GG-----T--T----------C-----GC--T--CA--GCT--A-GC-GC-GC-C-GGG--C.....................................................................---A-C......--C-C-G-GGAA-G-G-G-----A 6032
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----G--------T----------C------T--T---A-CAGC--CTTCAC--GG----G---C...CTCACTGATGATACTGAT..........................................-AC-ACCC-AAT......-AT-CT--T-ATAT-G--AAT--A 6139
A2.CD.97.97CDKTB48 -------------T-----C--C-C------T--T-GCA--GCC--C-CCAC--AC-CC-AT................................................................................................AGC-CT-A---A 5999
A2.CM.01.01CM_1445MV -----C-------T-----C--C-C-C----T--T-GC--AG-T--AG--A-C.........................................................................................................ACC-CGAA---A 5849
A2.CY.94.94CY017_41 -------------G-----C--C-T------T--T-GCA--GCC--T-CCAGC--CC---G----..................................................................--C--TA-C......-CCCA--GCCCCATT--T-A---A 6040
B.AR.04.04AR143170 ----------T-------------C------T------A--GCT--T--CA---G--CC-ATGC-...ACTGTT.................................................................................-CT--T--G-A---A 5865
B.AU.04.PS1038_Day174 --CR------T-----M-------C----R-C------A--GCC--T-T-AGY-G----G-T-C-..........................................ATGACC...............-A--C--RTATT......--TGG-GA---A--T--------A 5899
B.BR.06.06BR1119 ----------------------C-C---G--T---T-CT--A-C--T-G-AC-TG-GGC-AT-G-.....................................................................-CT-AT......G-TTG-CA-GATAT--GG-A---A 6087
B.CA.07.502_1191_03 ------------------------C------T------A--GCA--TGT-AG-GAG-C---TT--GCC............................................................TCCTC--A-AAT......--T-AT-AT-AT-G-TGG-A---A 6130
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------------------------C-C----T---------GACTT---AA---A-----AT-G-...AGTAGTAATACCAATAGT...............ACTAGTAATGCC...............-A-----CTA-T......GAGGCACC------A--------A 6169
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------A-------------C------T----------G----CC-A---A--G---T-C-...AATAATAATAAT................................................-CC-A--ATA-T......GTTGCC-ATC------T------- 6062
B.CO.01.PCM001 -C--------------A-----C-C------T-----GA--GCT--T-CCAC--G--G-GGG-GA........................................................................-T-......-TGCCC-C----A--CC--A---A 5872
B.CU.99.Cu19 ------------------------C------T--------------C-G-AC-G---G--T--C-....................................AGTAATAATATC...............------G-TA-T......T-GGGA-AG--------------A 6238
B.CY.09.CY266 ----G-------------------C------T---------G------C-A---A--CC-AT---...GCTACTAAT...................................................-CC-A--ATA-C......-CCTG--AG---A--G-------A 5893
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------G----------------C------T--------C-G-GG---C-------G----TC-...GGGAATGCTACTACT..................ACCACTGCTGCTACT............-CC-C---GA-T......T-GGAT--G-----T-G------A 5947
B.DK.07.PMVL_011 ------------------------C----G-T----T-----GC-CT---ACCT-A--GTG----...ACCACT...........................ACTAATGCTACCAAC............-CC-A--ATCCT......GCTCCC-C--------C------A 6065
B.DO.05.05DO_160884 -------------------C----C------T------A--GCC-CT----G-.............................................................................................-CTG--GA-T---G-GG------A 5863
B.ES.10.DEMB10ES002 -------G----------------C------T------A-AG-A-GCTGCAC--A--G---TTC-...TCTAATAATACTGCT....................TCTAATAATACTTTAACGTGCAAT.GA--C--TA---......G-GCA-GGCTG--C-----AG--A 6083
B.FR.11.DEMB11FR001 -----C----------------C-CC-----T-------GG-----C----C---C----T--C-.............................................................................................AGT-GTAAT-G- 5892
B.GE.03.03GEMZ004 ------------------------C----G-A------A--G-T-CC--GA-C-G--C-GG----...AGTAGTGATTTTGCC.............................................-A--AC--T-CT......GTC-AT-GT-A-AT-G-TAC---A 5887
B.HT.05.05HT_129389 ----------T-------------C------C--T---A-GCCTGTT--CTGC-----GGAGG-G...AATGGTACCTGTCCTGAGT...........ATTCGAAGACTAAGCCT.............-A--TG-CAA-A......GA-C-A-ATGAAACT-T--A---A 5919
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------------------G-C------T------A--G-T--T-CCAC-GA-GT--GGCGG...AATGATACC........................AATAGCACTGTT...............G-C-C--AT-AT......G-TT-A-G---AA-AC-G-----A 5908
B.JP.12.DEMB12JP001 -G----------------------C------C---------GCTGGA---AC----G-AG-TGGG...AATACTACT...................................................----CC-A-A-T......--T-AA---GAA--A--------A 6084
B.KR.12.12KYY10_10742 -----A----T------------GT-C----T--T-G----GCA------AG-----G-------..................................................................-A---TAC-......GAG-AAG----------------A 6533
B.NL.00.671_00T36 -G----------------------C------T---------GCC--T-T-AC--G-TCC-AT---....................................ATTACTGGTTCC...............-A--A--ATA-T......-ATT--GA-CA-AT-GC-A----A 6256
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------T-------------C------T---T----CA-A-GCGTCA-C.................................................................................-A-A-T......-TGGGAGGG-C-----------GA 6128
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----------------T-------C------T--T-------ATTG----A----C--A--T-M-...............................................................-A---Y-C----......GA---A--G-----C-WG-----A 5881
B.RU.11.11RU21n ---GG-------------------T------T------A--G-TGCT-G-ACC-A-----GT-GC..........................................................................................--A--AGGGTC---A 6220
B.TH.07.AA040a_WG11 ------------------------AGC----T---------C--GT-GGGA--G---C--AGGCC........................................................................TCT......--T-A---G-A---AGG------- 6022
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----C------------------C------T---------ACTTT--GGA---A--C-G-T---........................................................................ATC......-CTGACGGG--A-----------A 5890
B.TW.94.TWCYS_LM49 --G---------------------C-----------A----ACT-CC-TGTCA-AG---GAT-GC........................................................................AAT......-CCC-T-C---------------A 6671
B.UA.01.01UAKV167 -----A--G-------------C-C-C----T------A------G---GA--GTC-C--AT-CC...AATGGTACCATTACC..................AGTAATAGTACCAAT............-A-G---CTA-T......T-GGAATAC------GG------A 5947
B.US.11.ES39_42 -G----------------------C------T------A-------TTTGAC-G-C----AA-G-...TCCAATAAAAATTCGAAT...............GCCAATAACAGT...............TCGGAGT--AAT......GTC-CTGATGATAGTTGTATG--A 6682
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------------------------T------T------A--A-TTGCC--A---A-GT---T--C...AATAATAGT...............AATATTAATACCAATAGTAGTGGTCAGATGAGAGAAT-CCC--AAAAT......-AG-CTGC-GATAGTGGG-TTC-- 5923
B.YE.02.02YE507 ----G-----------A-------C------T----G-----G---TGG-AC--G--CC-AT-G-...AGTATGAAT........................AGTATTAATACCAAG............-A--A---TA-T......GAGGGA--GC-----GG--A-A-A 5920
C.AR.01.ARG4006 ----G--G----------------CC-----T-----G---GCT--C-GAAC--T--GCRGA-C-............................................................ATT--C-A-GATACC......-TTC-TGATGACAT---G-----A 5874
C.BR.07.DEMC07BR003 ----G--G----------------C-C----C-----GA--GCT-CC-G-ACCC-ACTCTGTGT-ACTCCAAACTGCACGAATGATATCCGTACT..................ACTGCT.........-AC----CTAA-......-AC-AC-GT-GTATT-GTAA---A 6069
C.BW.00.00BW07621 ----G--G--------------C-C------C--T-T-A--G-T-CT----C---C---GTT-C-................................................................................................--T-CT--C 6027
C.CN.09.09YNLX133sg ----G--G--------------C-C----G-A--TGGAA--G-C-CTTTAAGA.................................................................................GATAA-......-CTTGC-ATGG-ACC-TGACG--A 5848
C.CY.09.CY260 ----G--G--------------C-CC-----T--T-G-----AT---GG-ACCCAC----AT-CA...ACCAGCAATAGTACT.............................................-C-GCCCC-ACT......-CT-CTG-C-GCA-T-CG-T---A 5939
C.ES.07.X2118_2 -------G--------------C-C----S----T-AAA--A-T-CA-------A--C-.........................................................................................................AC---A 6071
C.ET.02.02ET_288 ----G--G----------------C----C-C--T-G-TC-AATGTT-CCAG--A-TC--ATGT-...ACCAGTAATCCTAAT........................GTTACC...............------TCTACT......GATGCC-GT-AA-TT-TT---C-A 5924
C.GE.03.03GEMZ033 ----G--G--------------C-C------T-----CA--GCT--A-T-A---G--CC-ATGC-...AAAATT........................................................................-AT-GT-CCTCC-TAGGG-A---A 5872
C.IL.98.98IS002 ----G--G--------T-----C-C------C----A----GCT--T-T-ACC.............................................................................................CTC-ATGAT-CCAT---TAAG--A 6020
C.IN.09.T125_2139 ----G--G--------------C-C----G-A--TGGAA--G-T-GTGT-AGC-A-GT--GTGT-...AGCAATACTACCCAG..........................................GGGGA-GCA-AT-TT......-CCCAC-ATGA--GTGC-AAT--A 6673
C.KE.00.KER2010 ----G--G--------------C-C------T--T-GCA--G-T-CC-G-A--G---CC-G----...AGCACTAATGGGACA.............................................G-C-A-GATACC......TACGA--ATGACAT--CGA----A 5887
C.MM.99.mIDU101_3 ----G--G--------------C-C----G-A--T-AAA--G-T--A-T--T--AC-G---TGG-...AGAAATGTTAGCAGTAGT.......................................AGTG------AT--T......-CCTAC--TGG-A-CT-CACT--- 6054
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -G--G--G--------T-----C-C------C--T-G-C--AAT-TT-CG-T--A-GG-----TG...GGAAATGGTACCAGG.............................................G-A-A-GATA-T......-CG--TGGG-AAAT-GG--AT--A 6683
C.SN.90.90SE_364 ----G--G--------------C-C------C--T-GGA--G-T-CC-CCAGC-A----G---CC.................................................................................--T-ATGAT-ACCCT--T-----A 5858
C.SO.89.89SM_145 ----G--G--------------C-C------T--T--A--AGCT--T-T-A---T--CC-GTGT-..................................................................G-C-AT-TT......-CC-GT-ATGACA-T--G-A---A 5909
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----G--G--------------C-C-----GA--TGAGA--GCT-CCT-CA--GA--CC-A-....................................................................................TAC-A--AT--CACAG-T--G--A 6670
C.US.11.17TB4_4G8 ----G-------------------C----G-C--T-ACT-CAAT-TC-CCAG--A--G---T---...ACCCACAAT...................................................G---CC-ATATC......CAC-AT-GT-CCACAG-G-----T 6061
C.UY.01.TRA3011 ----G--G----------------CG-----C----G----GCT--C-G-AC--GA-C--AA--C........................................................................AAC......CAC-CTGAT-ACAT---G------ 5863
C.YE.02.02YE511 ----G--G--------------C-C------C----A-A--AAT-TT-CCA---A-GT-------..................................................................GA-GTTACC......TTC-ATGAT-CCAT--GG--G--A 5872
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ----G--G--------------C-C-----CC--T--AA--GCT--A-------A-GC---TGT-........................................................................-AT......G---ATTCT-CTACAGGG-----A 6642
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----G--G--------------C-C-----GC--T--CA----T-CT-CCA-C-G--CC-TT-T-............................................................ACT-TC-AC-AT-CC......-ATG-T-CT-ACAGT-CC-AT--A 6053
D.CD.83.ELI ----------------------C-C------C--T-G----GAATT--GGA-C-A-GGC--T-TG...GGGAAC........................................................................-ATG-C-CT-CA---G-GAA--GA 6219
D.CM.10.DEMD10CM009 ----------------------C-C------C--------AACTC-CCTGA---GC-CCCAGTCG...GTTAACACC.................................................................................ACCG-CAC---C 6042
D.CY.06.CY163 ----------------------C-C----G-C----T----G-TG---CCA-C-A---G--T-CA.................................................................................GTGGAC-AC-GCAGC-T------C 5881
D.KE.11.DEMD11KE003 ----G-----------------C-C------C--------A-G----G--A---GC-CG-A--G-...AATAGCACAAAC................................................----CA--TATA......-A-GATGA--GTA--G--AT--GA 6040
D.KR.04.04KBH8 ----------------------C-C------C--T------A-CCG----A-G----TC-A---C..........................................................................................-ACAGC-CT--C--A 6614
D.SN.90.SE365 ----------------------C-C------C----GG---A-TTCT-G---CG-C-C--GT--C...ACCATT......................................................----ACGT-ACT......G--CC---G----G---------A 6702
D.TD.99.MN011 -------------G----------C---G--C---------G-C-GC--CA--GT--CAGTG-G-.......................................................................................-AC-GCAGCTT------- 5888
D.TZ.01.A280 ----------------------C-C----C-C---T----CGC---C-CGAC--AC-G-GGG---...GGGACT......................................................-AC-CG-CT-AT......CCTCGCC-T--T--A--------- 5886
D.UG.11.DEMD11UG003 ----------------------C-C------C--------G-G-G--CCAA--G-C-C--ATGCC............................................................AAT-A-GCC-CTATT......GCCCAT-ATG-CACTG-GAA-ATA 6034
D.YE.02.02YE516 -------------G--------C-C-----GC--T------A-T-------T---AGTAGA---C.......................................................................................-AC-GCACA-G--A---- 5875
D.ZA.90.R1 -------------G--------C-C------C---------GCC-TCTT-A-CT-C-CCT--TTC...AGCAGC......................................................TCCG-G---ACC......-CC-CTGAG-A-CCA-C-CT---- 6034
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----G--G----------------C-----CC--TGACA--ACC-G----TCC-A-TCC--T---........................................................................-TC......-CCC---AGGAA---CC----ACA 5767
F1.AR.02.ARE933 -G--G--------------C-N--C-----NT--T------GCC-TC-GGA-C...........................................................................-CG-CA-A-AAC......-CCC--GCGGAT---CC---G-CA 5971
F1.BE.93.VI850 ----G-----------------G-C------C--T---A--GCC-CC---A-C-G-................................................................................................CAGGAAA--CC---G-CA 6002
F1.BR.07.07BR844 -G--G-------------------C------T--T---A---AC--T---AC-GA-T-C-AT---...AGCACTAAA...................................................-AC-A--AT-AC......TCCC---A-GAA--TGT---G-CA 6479
F1.CY.08.CY222 -------------------C----CC-----C--T----C-AAA--CTCCACG............................................................GAACAA.........--CTCCCAAA-C......TCCC--GAGGAA---TC---G-CA 5873
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----G-------------------C----T-C--TGTGA---AC--TGCCACC-A-GCC----G-.............................................GGC...............TT--AC-ATA-C......-CCC-A-A-GAA---TC---G-CA 6024
F1.FI.93.FIN9363 ----GC------------------C------T--T---A--GCC-CT-CCACC-A-G-C--TCTC.............................................TCT...............GACCAA---A-T......-CCC---AGGAA--ACC---G-CA 6018
F1.FR.96.96FR_MP411 ----G-----T-------------C----C-C--T-G----G-C--T-TCAC--G----G---C-.............................................ACC...............-C--A-GA-ACC......--C-CCCCGGAA---TC---G-CA 5889
F1.RO.96.BCI_R07 ----G-------------------C-C----T--T---A--GCC--TGGCAC-CTGTC-G-T--C...CAAAGCAGCCCCATT..................TCCCCCGCCCCC...............-CCCCA-A--AC......-CCC---AGGAA--C-C---G-CA 6740
F1.RU.08.D88_845 ----G-----------T-------C------C--T---A--GCT-CT-TCCCC-A-GGC-AT---..........................................AACTCC...............-CACAA-AT-AC......--CC-----GAA--TC-G--G-CA 6154
F2.CM.10.DEMF210CM007 -G--GC------------------C-----GC--T------GCT--TG--ACA-G-GC-GTT--C..................................................................--C-CA-AA......GCTCCTCCC--A--AGCTCCTCCC 6025
F2.CM.97.CM53657 --C-GA----------------A-CC-----T--T------G-TCCTGT-A-C-TC-C--ATGGG...AACAGC......................................................-CCCTGGATAAC......-TC-CCC-GGAA--AC----G--A 5878
G.BE.96.DRCBL ----GC-------T----------C------C--T-----GA-A--C---A---G--C-CGG---.......................................................................................--C-CT---G-GTACAGA 6625
G.CM.10.DEMG10CM008 ----GC-------T--T---A---C----C-C--T-A-A--GGT--TTTAA-CTA--C-GATGCC.............................................AAT...............G-GGAA-AAATA......-ATGCC-ATGCCAGTGGGATG--A 6073
G.CN.08.GX_2084_08 ----GC-------T----------CC-----C--T----C-G-C-CCTG--C--A-GCC---C-C...GGTACTAATGTC..................................................................-CCTGT-AT-AT-CC-CCTCC--T 5925
G.CU.99.Cu74 ----GC-------T----------C------C--TGT-A--G-A-GTTGCACC-AC-GC--TGGG.....................................................................--AAAT......T-CTCTG-GGAAA-AGGT-A---A 6287
G.ES.09.X2634_2 ----GC-------T----------C---G--C--T---A--G-A-CC-CCAG--GC-C--GT-CA...AACAAC......................................................-A--A-GTAAAC......-TC-CT-GTGA--GC---AAC--A 6178
G.GH.03.03GH175G ----GC-------T----------C-C----C--T-----CA-TGTCT--TC--A-TG---T-GA...AAGCATCCCAATGGCACT...........................GTGGAT.........TAC-A----ACT......GTGGAT-AC-GTAGCTGT-A-ATA 6753
G.KE.09.DEMG09KE001 ----GC-------T------A---C------C--T---A--G-T-CC-GCACAGGA-T-GAA---AAT............................................................-CAGAGTC-ACC......-AT-GC-C-G-----GCCAA---A 6068
G.NG.09.09NG_SC62 ----G--------T----------CC-----C--TGT-ACC--A--CTG-AC-GA-GCC--TT--...ATTGGGAACTAC................................................-C--AG-C-AAC......TAT-CATGTGAA--A--G-ACA-A 5889
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V1 loop start
B.FR.83.HXB2 TAAAATTAACCCCACTCTGTGTTAGTTTAAAGTGCACTGATTTGAAGAATGATACTAATACCAAT...............................................................AGTAGTAGCGGG......AGAATGATAATGGAGAAAGGAGAG 6683
Env V__K__L__T__P__L__C__V__S__L__K__C__T__D__L__K__N__D__T__N__T__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__S__S__G__.__.__R__M__I__M__E__K__G__E_
G.PT.x.PT3306 -----C-------T----------C------C--T---A--GCAT-TGCAA--GTA-CC-G----...AGTACTAGTACAGGC.............................................-AC--C-CT-T-......--CCCTG-GG-T-GC--TAA---A 6644
G.SE.93.SE6165_G6165 ----GC-------T----------CC-----C--T------G-A-CC--CA-AGGC--C-AA-GA...AATAATAGCACTGATAATAGCACT....................................GAA-CC-A-AAT......--C-CTG-GGATA-CCC------A 6110
H.BE.93.VI991 ----G-------------------C-C--G-C--T-G-AG-G-A--TGCAACA-A-GTA--A--A...AGTAAT......................................................-AC----CA-AT......-TC-AT---GGA----T-CAG--A 6067
H.BE.93.VI997 ------------------------C-C--G-C--T-G-A--A-A-CT-GAA--GA--C--A--G-...AGCAGC......................................................-C-GTC-AT-CC......-CT-GC-GTCCTTCAGC-AAT--A 5994
H.CF.90.056 ------------------------C-C----C--T---A--G-C-GA--CA----CTC--A--GC........................................................................ACT......--C-GT--GGA--CAGG---G--A 6014
H.GB.00.00GBAC4001 ----G-------------------C-C--G-A--TGG---AG-AGGA---A-G----GC-AT-G-..................................................................-A---TA-T......GCC-GCC--GAA-G-G--CAGA-A 6188
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----A-------T----------CC-----T--T-----GGCA-CA-TCA-C-A--G---TG--...AACAGTAATACC................................................-C----CCTA-T......CCT-CT--C-CTA-TCCTCTT-G- 5895
J.CM.04.04CMU11421 ----GA-G-----T--------C-C------T--T-G-C-CAAC-TC-G-ACC-A--G---A--C...AGCAGGACCACCCCCGCT.....................AGTCCA...............-CC---GAT-CC......G-T-G-G---ACATC-GT-A-ATT 6218
J.SE.93.SE9280_7887 ----GA-------T--A-----C-C------T--T-G-A-CA-C-CT-G-A-C-G------A-C-...AGTAAC........................................................................--T-GTG---GTAGTCCT-ATATC 5996
J.SE.94.SE9173_7022 ----GA-------T--------C-C------T--T-GC--CG-C--T-G-A-C-A--G---AG--...AGTAATAGTAGT..................................................................GC--GC-AC-ATAGTCCT-A-ATC 6003
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----G--------T--------C-C-C---CT--T--CA--G-A-CT---A-CCG--CC-ATGCA...AATAAGAACGAT................................................-CC-A--T-AAT......GC--CTG-G-CATCA-CT-AC--- 5890
K.CM.96.96CM_MP535 --G-G--------T--------C-C------T--T-------AC--AGGAACC-A--GC------..................................................................-A-GCAACT......--C-CTG-GG-AAGCCC--C---A 5879
01_AE.AF.07.569M ----------T--T----------C------T--T-GCA--GCT--CTTAACC-AC-T--A---C...ACGATCACTGACAAA.............................................-TAG-A-ATCTA......-C---AGG--ATATA-C--AT--C 5901
01_AE.CN.10.CYM059 -G--G--G--T--T--T--C----C------T--T--CA--GCTG--TT-A-CCAA-CCGGA-CC...............................................................-AATAC-A-AAT......--C--AGG--ATATA-C--AT--A 6143
01_AE.HK.04.HK001 ----G-----T--T----------C------C--T--CC-GGCT--TTGGA-AT------A--CA...ACCCAGAATATA................................................-A---CTYG-TC......-C---AGG--ATAT--C--AT--A 6065
01_AE.JP.x.DR0492 ----G-----T--T-----C----C------T--T--CA--GCT--TTTGACCCA---C-TA-CC...AATGATGGCAATAACATA.......................................ACC-A-GCCTCTAAC......-TG--AGG--ATATA-C--AT--A 6715
01_AE.TH.04.BKM ----G-----T--T-----C----C------T--T--CA--AA-GTTCGG-CG-TC---GT--CA...TCAAGCTCT.....................................................................--C--AGG--ATATA-C--AT--A 6641
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ----G-----T--T----------C------T--T--CAC-GCT--CTGGACC-AG-C---G--C...ATAAGCGCG...................................................GAAGA--A-A--......-T---AGG--ATTTA-C--AT--A 6113
01_AE.TH.90.CM240 ----G-----T--T-----C----C------T--T--CA--GCT--TTTGACC-A-GGC-GT-GC...AAAACC......................................................-A-GTCTCTAAC......-T---AGG--ATATA-C--AT--A 6257
01_AE.VN.98.98VNND15 ----G-----T--T-----C----C------T--T--CAG-GCT-C-TTGCCC-A--G--ATGC-...AATTTGACC...................................................-A--TC-ATAAC......-C---AGG--ATATA-C--AT--A 5947
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --C-G--------T----------C------T--T-G---CA-T-TCTT-AGA-GC-GC-GT-TC...AATAACAGTACCAGCAGTACC............CCTACCACTACCATT............--C-ACTA-ACCAGAGATG-GCAAGA-GAAAT----A----A 6095
02_AG.ES.06.P1261 ----G--------T-----C----C----T-T--TTA---C-AT--CT-CACC-GC-GC-AT--C...ACAGACACA.....................................................................GCCTCT--C-AA--C-GGCCG--A 6121
02_AG.FR.91.DJ263 ----G--------T----------C----G-T--TCA-A--G-C--C-GCAGC-A--GC-G--CC...TCTAACAGCAGCAATAGC.....................AGCACCCCT............-TC-AC--GACC......-T-GAT-GTGACAT-C---AG--A 6061
02_AG.GH.03.03GH181AG ----G--------T----------C-C----T--TCAA--C--T--TGTCAGCTA--G--AT-CC...TCTCGCGAA...................................................GTC-AC-CAACT......-T-TCTGA-GAAAT------G--A 6718
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ----G--------T--------C-C----G-T--TCAGACC--C--CGGGAGC-GC--C.......................................................................................-T--CTGACGAAAT-CG---G--A 6332
02_AG.LR.x.POC44951 -------------T-----C----C---GG-T--TCA-A-CA-C--CTC-AGC................................................................................................C-T-ATGACAC-C---AG--A 6651
02_AG.NG.x.IBNG ----G--------T-----C----C----G-T--TCA-A----C--C--CAGCTAC-GC-A--G-.....................................................................---AAC......CT--CT-GTGACAT---T--G--A 6204
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----G--------T----------C----G----TCA-A-C-AT--CT--ACC-GA--C-A--G-....................................................................................-A---T-AT--AGTGCA---A 5876
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----G--------T----------C------T--T--CTC-G-C--TGGAAC--G---C----CC........................................................................AAC......-T-TCT-C-GACAT-C-------A 5874
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----G-------------------C------T-----------------G--GGT--C--GT-CC........................................................................AAT......-CT-GT-GC--AA-A-TGATG--A 5887
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C---GC-----T-T----------C---T-CA--T-T-A--GCA-CT-C-AC--A--G-------....................................................................................GGC-CTG--ATT----A--GA 6038
05_DF.BE.x.VI1310 ----G-------------------C-C----C--T--------C---GCCA--T-C-C-G-----..........................................TCCACC...............-CC-ACTC-ACT......-CCC---A-GAA----C---G-CA 6077
06_cpx.AU.96.BFP90 ----GC-------T-----C----C-----CA--T---A--GCT-CATTA-G--AC--A--ATTA...GGTAACAATAGTACTAAT.....................AGTACATTAGGT.........-AC-A---TACT......-T-G-AGATGATATC-GCAAG--A 6749
07_BC.CN.98.98CN009 ----G--G--------------C-C----G----T-AAA--G-T-GC-G-A---G----GGT-CC..................................................................T-C-AT-A-......-CCTGCCGTGA-AGC-TGAAG--A 6011
08_BC.CN.06.nx2 ----G--G--------------C-C----G-A--T-GAA--GCA--TGT-AGC-T---GGGT-CC...TACAAG........................................................................-TCGAC-ATGA-ACCTCCA-T-G- 6608
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----G--------T-----C--C-CG---G-T---CA-AGAG-C--C--CAGC-AACCC-A--CC.................................................................................-CG-GTGACGG-AGTG---T-AGA 5882
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------------------C-C------C----A--GCA-T--TGCCAC--A-G-C--TGT-.............................................................................................-GTG-CCCCAGA 6056
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----G--------T----------C---G--C--T---A--G-A-----GA-CTG--C--ATGTA...GAGAAGAATAATACTACT............TTAGGGAATAGCAAC...............T-C-C----AAT......--C-CTG-GGA--GCC---C---A 6085
12_BF.AR.99.ARMA159 -G--G-------------------C------T--T-G-A--GCT--TGCCAC-G-C----ATGCC...ACTGCCAATGGC................................................-C-CAA-A-AAC......-CCC--GAGGAA---CC---G-CA 6696
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---GT--------T-----C----CC-----T--T-A-A-CA-C-CT-G-----GC-GC-T----........................................................................A-C......--C-CC---CA--G--G--A---A 6084
14_BG.ES.05.X1870 -----C------------------C------A-----------T--TGGGAC--A--C--AT---...ACTGATGTTAATAAGACT.....................AATACT...............-A--A-GATATA......-T-GGAGGG-------G------A 6180
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------------------------T-------------G--------------T-....................................................................................-AT-G--C---A--AGG------A 6064
16_A2D.KR.97.97KR004 -------------T--------C-C------T--T-GCAGGG-C--A---ACC-TC-G--G--CC...CAGAGCCCC.................................................................................--T-GCAATA-C 6034
17_BF.AR.99.ARMA038 -G----------------------C------T--T-A----G-C--TGTCAC-G-C-CC-AT-G-...............................................................-C-CAA-A-A-C......-CCC---AGGAA---GC---G-CA 5893
18_cpx.CU.99.CU76 ----GC-------T----------C------C--T---A--G-A-MTTR-AG-GGA--C-A--C-...TRTGCTAGCA....................................................................-T-G-AGC-TAA-CT-C--A---A 5980
19_cpx.CU.99.CU7 ----G--------T-----C----C----G-T---....................................................................................................................................C-C 5842
20_BG.CU.99.Cu103 ----GC-------T----------C------C--T---A----A.......................................................................................TCAGTAAAT......--C-CTG-C-C-TCT-GT-A---C 6132
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------------C-C------C----A----CAAGT--GGA-C-GCG-AGGG-G-........................................................................ACC......CA--AC--T-ACC---C--TG--T 5875
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----G-----T--T-----C----C---------TGAA---GCT-G-TTCA---T--CC-AT-G-.................................................................................TCTG-TGA-GAATTA---ACG--A 5877
23_BG.CU.03.CB118 ----GC-------T----------C-C----C--T---A-GG-AG-CTG---G--C-GA-ATTGC...............................................................-C--C--CTAAT......G-C-CTG---ACA-CTCT-C---T 6132
24_BG.ES.08.X2456_2 ----GC-------T----------C-----GC--T---A--G-A--C-G-ACC-GA----ATC--...GTAAACAGTGCCGGAGAT..........................................G-M-C-GTAA-A......-TTGAC-GC-AT-T--C--AT--T 6158
25_cpx.CM.02.1918LE --C-GC-------T--T-------C------C--T-G-A--A-A--C-TCA---GC-CAGGA---.............................................ACA...............-CA-AC-A-AAT......--C-CTG---ATA-C-G--A---A 5900
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----G--------T--------C-C------C--T-----CA-C-C--C-A---GA-C--G--GA.................................................................................-ACCAT-CTGACATA--CA-G--A 6671
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---GG---------T-T-------C-C----C--T------G-A--T-CAACA-GG-T-CATG-C..................................................................----C-AAT......-CC-GT--CCACAC--C--AG--A 6676
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------------C------T------A--AATGT--C--T--------TG---....................................GCTACTAATACC...............-C-G---ATA-T......--TG--GA-GC-AT-G-G-----A 6057
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------------C-----------T-A--C----TGC-AC--A-TTG-ATG--...GCTAGCACCCAA.....................GCTCCTACTACC...............-AG----ATA-T......--TTG-----AT---G-G------ 6101
31_BC.BR.04.04BR142 ----G--G----------------CA---C-C--T-G----GCT--C-GAACA.............................................................................................CAC-ATGGT-CCATAGTG-----A 6148
32_06A1.EE.01.EE0369 ----GC-------T----------C----C-C--T-AGA--GCA-CCTT-A-G-A-GCA----T-...AATGGTACTAGTGAG.............................................G-A-CC-AGAAT......-TC-CTG-G-ATA-C----A---A 6339
33_01B.ID.07.JKT189_C ----G--------T----------C------T--TG-CT--GCT--TTTGACC-AA-GC-AT--C...ACAGTCAATGTCTCT.............................................---GAA-TA-CA......-ATT-AGG--ATATA-C--AG--A 5999
34_01B.TH.99.OUR2478P ----G-----T--T-----C----C------T--T--CA--GCTGCTTTGACC-A-GTA--T-TA........................................................................ACC......-ATGGCCC--ATATA-C--A---A 5876
35_AD.AF.07.169H ----G--------T--T--C----C-----CT--T--CA-CGCC--TGTYA-C--A----ATG-C...AGCAACACA...................................................-A--A-GA-A-C......-A---TGAGGACAT-GT------A 5898
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----G--------T-----C--A-C-C--G----TCAGA-C--T--CGGCAGC-AC--CCA---C.................................................................................GTGTCT-AGGACAT-C-G--G--A 5886
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 A---G--------CTCTCTGCG-CAC--TT-AATAGTA-CCA-A-G-TCAACCC-C--G-----C...............................................................G-G--C-AGA-C......TT-GATGG-GGA---G--AT---A 5877
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -G--G-------------------C-C----T--T-G----GCC-GTGCCCC--AA-CC--TG--.................................................................................--C-CCC-GGAA--------G-CA 6097
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----G-------------------C------T--T------GC-GT--GA-CC------GG--C-..................................................................CA--A-A-C......-CCT---AGGAA--TCC-----CA 6163
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -G--G-----------T-------CG---C-T--TG---CC--C--TGGCAC-CAA--C-G--CC...CAGGGGGGAGAT................................................CAA-AC---ACT......GTTC---AGGAA---CC-----CA 6204
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -G--G-------------------CC-----T--T---A--NNNNNNNNNNNN................................................NNNNNNNNNNNN...............NNNNNNNNNNNN......NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN--A 6217
43_02G.SA.03.J11223 ---TGC-------T----------CC----CC--T---A--GCC-CTTG-A---AG-CC-ATGT-....................................................................................-AATGTGAA--TGTG---A-C 6199
44_BF.CL.00.CH80 -G--G-------------------C----G-A--T---A--GCC-CTGCCACC-A-C-CT-TG--.............................................GCC...............-C-GCCGC-A-C......-CCC---A-GAA---CC---G-CC 6134
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --C-G--------T--------C-C------T--T-A---CA-C-CA--CAGA-ACGGC-GT................................................................................................-CTGTT-A---- 6645
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----G-------------------C-C--G----T-A--C-GCC--A-CCA--.........................................................GAT...............-C-CAA-AA--C......-TCC---GGGAA---C----G-CA 6107
47_BF.ES.08.P1942 ----------A-----T-------CC-----T----A-A--ACTGTC-CCAC--A-GC--G--TGAAT..........................................................................................A-T-GT-----A 6106
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----G--------T-----C----C------T--T-G---AAAA-TA-CAAT--G-GGA-ATGGC...AACATA......................................................GAC-CA-CA--C......-A---AGG--ATAT--C--AT--A 5894
49_cpx.GM.03.N26677 -------------T----------C------C--T---A--G-T--A-CCA---ACTCC--AGCC...AATAACACCAATGAC........................ACCACA...............CCC-C----CCA......-C-GCC-CT-GCTCTCCTAT---- 6128
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----GC----T--T-----C----C------T--T--CAC-GCT--ATTC--G--A----G--CA..........................................ACCTAT...............--C-A-GT-TCT......G-C--AGG--ATATA-C--AT--A 5889
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----GC----T--T----------C------T--T--CA--GCT-CTGTC-C-GACC-C-AT--A...AATAAAACT...................................................-T--CCTCTAAA......-C---AGG--ATCTA-C--AT--A 6006
53_01B.MY.11.11FIR164 ----G--------T----------C-----CT--T--CA--GC---TCTAACC-A--TA-A--CA...ACCATGAAT...................................................-AC-CA-CT-CT......--C--AGG--ATATA-C--AT--A 6029
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----G-----T--T-----C----C---GC-T--TG--TCGGCC--TGTCAC-GGC--G-A--TA...ACCACT......................................................GAC-CA-C-AAA......GTC--AGG--ATATA-C--AT--A 6091
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----G-----T--T-----C----C---------T--CA--GCT---TTCA-C-A--CA--TGGAGGACCT...........................................................................GAC-CACC--ATATA-C--AT--A 5984
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---GGA-G----AT--------C-CC---G-A--T-AAA--G-T-CCT-CTG--AA---GAT-CC...ACCAATATC...................................................T-C-A-CA-ATC......-ACGGT-GG-CCCTCG-T-AGA-T 5875
61_BC.CN.10.JL100010 ----G--G--------------C-C------C--T--A---G--------AGC......................................................................................................-GCA--GGTCAG--A 6070
O.BE.87.ANT70 -TC--A-G--TTTC--G-----ACAAA-GG----T--AA-CA-AGCTGGAACA......................................................................................................-CAA-TG--AACCTT 6697
O.CM.91.MVP5180 AG---A-G--TTTCT-A-----ACAAA-G--C--TGTA---C--C-A-CAA---AA-CAGG-....................................................................................CT-T-A-ATGA-ACA-T-AAT--- 6705
O.CM.98.98CMA104 -G---A-G--TTTCA-G-----ACAAA-GG-A--T-A---CA-A--T-CAACA-AC-CC-A--CA.................................................................................-C--CACAC-ACCCATC-CC---C 6159
O.FR.92.VAU -TC--A-G--TTTCT-G-----ACAAA-G--T--T--A---A-C--A---AG--T--C-----CA...AACAGT......................................................CCC...............TT--ACTC--ACA-T-C-AAG--- 6251
O.GA.11.11Gab6352 C-C--C-GT-TTTC--G-----AC-AA-G--T--T--A--CCCA--T---A----C-GC-AA-GC...............................................................-A--TA............-C-GA--ACGAT-GTG--ACCCCT 5899
O.SN.99.99SE_MP1299 -TC--A-G--TTTC--G-----ACAAA-G--T--T--AA-C-ATGTAC-A-GG-A-T----A--C...AATAGC......................................................TCC-TA-ATAAT......GAT-CC-GC-GTCCAG-GAACCTT 6747
O.US.10.LTNP -TC--A-G--TTTCA-G-----ACAAA-G--T--T--A--CCAT--T-CAACA..................................................................................................................--C 6600
N.CM.02.DJO0131 -T------------T-A-----A-C-A-G--T--T-GCA--AGC--TGGAA--CGG-CA--AG--..........................................GAGAAAGAAAAACCAGGAAAT..................G-G-CAGACC-A--AGC-A--C-C 6164
N.CM.04.04CM_1015_04 -TM-----------T-A-----A-C-A-GC-T--TWACA--AGC--TGGGKT--A-GRG--AGT-..................................................................GAC-AT---......GA-T-AGAT--A-GAT-CAA-C-A 6151
N.CM.06.U14842 -T------------T-A-----A-CCA-GCTT--T--CA--AGC--TGGAA--GTG-CAGAGGG-...AGTGGAACTAACAGTAGCAGTGAAAATGTGGCAAGGAATAGTGAGACAGGGACAACAAAT..................--CC-AGACC-A--A--CA--C-A 6204
N.CM.95.YBF30 -T------------T-A-----A-C-A-GCTT--T-AC---AGCT-TGGG--GGAA-GG-A----.............................................ACAAATATGACAACAAGA..................GA-CCAGAC--A-GAT-CAA-C-A 6276
N.CM.97.YBF106 -T------------T-A-----A-C-A-GCTT--T-ACA--AGC--TGGGA---G-GCAGGG---AGT............................................................-C--CC-ATA--......-C-GA-GATC-A--AG-CA--C-A 6243
N.FR.11.N1_FR_2011 -T------------T-A-----A-C-A-G--T--T--A---AGCG-TGGG---GGG-CA-AT-GC...............................................................-CA-TA-ATAAC......-C--GT-----AC-AGTTAA-C-A 6055
P.CM.06.U14788 -------G--AGTT--A-------C-A-GR-T--T-GC--C-GC-GC-CG-T-GACTG---T---...AACTCCTCCAGG..................GTTAATAACAGCACC...............GAC--C-C-AAC......-CC-GC-A--CCA-TCC-TT---A 6196
P.FR.09.RBF168 -------G--AATC--A-----C-C-A-G--T--T-G---A-GCC-C-GG--GG---GCTGT---....................................AATAACAGTAGC...............TCCTC-GTGAAT......-KC-CCGCCGACA-TCC-TT---T 6742
CPZ.CD.06.BF1167 ----G--G--A--CT-T-----A-AAA-G--C----G---A--C-CA-GAA---G--CA--AGGA...AATAATGCAACAAAAAATAATACAAGT...CTAGAAGATAAAATA.................................-A--GC-ATC-TACA-GTCT---A 6799
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----------A--CT-A-----G-CCC-T-CT--T-A-A--CCC-CT---AC-T-CTGC--T--C.................................................................................TCT-CTGACGATCGCTTG-----C 6216
CPZ.GA.88.GAB1 ----G--G-----TT-A-----A-CC--GC------G-A-GGCT--CTT-AGCCAGGCA-AA--C..................................................................CTA-CAAAC......CAG-CATCTTCTCC-CCTCTC--A 6744
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----------A--CT-T---A-A--AA-G-CA--TG-AA--G-A-CAG-A-CA--A-CA--A-CACCACCAAC...AACGTCAACTAGCACAACA...GAACCACCAACATCAAAGACCACAGTGAAT..................-CGTCAGAG--A--AG-TTATA-- 6345
CPZ.US.85.US_Marilyn ----G---------T-G-------C-A-G-CT--TCT-A-CCCCG-T-G-A---G--G-G-TGTAAAT..........................................................................................ACT-CT-ATATA 6733
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B.FR.83.HXB2 ATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGCACAAGCATAAGAGGTAAGGTGCAG...AAAGAATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAATGAT............................................................ACTAC 6790
Env _I__K__N__C__S__F__N__I__S__T__S__I__R__G__K__V__Q__.__K__E__Y__A__F__F__Y__K__L__D__I__I__P__I__D__N__D__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__T
A1.AU.03.PS1044_Day0 G-G-GG----------A---CG-G-C----GTAC------A----AAA---...---AT----T--C---------G-------G--G-------T-G----A--......................................................AGT...GA--G 6031
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 G----------------------G-C-----TTC------A----AAA---...---ATGC-----C---------G-AC----G--G---A---T-GA-G-A--AGTAGTGAA...................................................-GATA 5996
A1.ES.06.X2110 G---G-----------A------G-C----GAAC----G-A----CAAA--...----TG-T-T--C-C---------------G--G--T----TA-----.........................................................AGT...-G--G 6025
A1.IT.02.60000 --G--------------------A-C----GAAC------A----ACAA-A...--G-T----T--C--------------------G------C--G--G-A--AGTAGTAATAGT................................................-G-GA 6828
A1.KE.11.DEMA111KE002 C-------T--T----A------A-C----GAGC----G-A----AAA---...--G-T----T--C---------G----------G-GAA---TA--G-A-G-AATAGTAGTGAC................................................-A-GG 6185
A1.RU.11.11RU6950 --G-G---------------CG-G-C----GAGC------A---AAA-A-A...----T----T--C---------G----------G--T---CT-G--G-A--......................................................GAT...-G-GA 6335
A1.RW.11.DEMA111RW002 --G-C------T---------GCA-C----GAAT----G-A---AAAC---...---ATG---T--C----------G---------G---A---TA--G-A---AAG.........AATAATAGTAGTAAG.....................AATAATAGT...-G-T- 6159
A1.SE.95.SE8538 --G------------------G-A-C----GAAC----G-A----AGA---...----T-AC-T--C-----------------G--G-------T-GGGGGA--GATACTAAT...................................................-G--- 6016
A1.TZ.01.A341 --G--------T-----------G-C----GAAC----G-A---AAAA--A...C---TT---T--C---------G---A------GA-AAG--TA---G-AG-AAC...................................................AAT...-A--G 5982
A1.UA.01.01UADN139 --G-G---------------C--G-CA---GAAC------A---A-A-A-A...----T-C--T--C--------------------G--T---CT-G--G-A--......................................................GAT...-G-GG 6001
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------T--T-----------G-C----GAAC----G-A--G-AAAAG-...-G-ATG------C-----------------C--CA--A---TA--G-AAC-......................................................AAT...-A--G 6142
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------T------------G-G-CT---GAA-------A----AG---A...----C-------C-------------A---G--G---A---T------.........................................................AAT...-G--G 6246
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------------A------GCC----GAAC---A--A---AACA---...----TC---T--C-G------G--------G--G---T-C-TA---GAAG-AAGAATAGTAGT................................................TA--G 6118
A2.CM.01.01CM_1445MV --G-------------A-TTA--GCC----GAAC---A--A----ACA---...G---TC---T--C-G--------G---------G---A---TA---G-ACGGAC.........AATGTTACGCAGCAA.....................AACAATGAT...--GCA 5983
A2.CY.94.94CY017_41 ----------------A-----CT-C-----TAC------A----ACA--A...----TT---T--C-G-------G-------G--G---A-C-T---G-AAG-GAA.........AATAAGAATACATCA........................GGTAGT...-A--- 6171
B.AR.04.04AR143170 -----------------------A-C----G-----G--AAAC-----AG-...-GG---------------A----G------G--G--------A--------............................................................-AC-- 5972
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------T-------------C--------------A----TAT---...-------T----C--------------------GC-------A--GR----............................................................-A--- 6006
B.BR.06.06BR1119 ----------------------G--C----G-----G--AA--------GA...-------T---T--C---A---GG---------G-----------G--.........................................................GGT...-A-T- 6194
B.CA.07.502_1191_03 --G-----T----------------C----GC---G-----------T-G-...------C-G---C-----C---GC---------G--------A-GG----GGATAATAACAATACC.............................................-A-G- 6252
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------------TG--G--GA----G-------CAAG---A-A---...------------C-----------------G--G----------AG-----AACAAGACAACTAATGGTAGCTATAAT.....................AATACAAAG...TA--G 6312
B.CN.10.DEMB10CN002 G-----------------------TC-...-AA-C-G--AA------AG--...----G-C-G---C-----------------G--GA--A----A-----A--GCTAATACAAGT................................................TA-G- 6178
B.CO.01.PCM001 ---------------------G---C----------G--A-------A......C-----AC----C---------G-------G--GA------------GA--............................................................GA--G 5976
B.CU.99.Cu19 -----------------------T-C----GAG-------A--G------A...G-----------C-----------------G--G--------------A-AGAT.........AGTAGTAGTAATAAT...........................ATC...-GC-R 6366
B.CY.09.CY266 C--------------------TA--C------------C-A---AAAA---...-----T------C-----------------T--G---A-------G----GAAT.........................................................-A--G 6003
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --------T---A------------C----GAG---CA--A----AA----...---A--------C---------G----------G-----------------AATGCCAGTTATGGT.............................................-A--- 6069
B.DK.07.PMVL_011 T------------------------C----GAA-------A------A---...--G----C----C-----------TC----G--G--------A-AG-----AATAATGAGAATAATAGTACCAATGGGGAT...GATAATAGTAGCAGCAAGAAAACT...-A--- 6226
B.DO.05.05DO_160884 -----------T-------------C----GATGG-G-CA---G-AGA---...------------C-G--------C------G----------GA--G---C-GATAATAATGAT................................................-A--- 5982
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------------------GC--C--A-G-A---G---A----------...---AC------TC-----A---CG------G----G-A-------GG----............................................................-A--- 6190
B.FR.11.DEMB11FR001 --G-CC-------------------C-------T------AC---TG----...----T-------C-------------A---C--G--AA-------G-----AAT.........................................................-A--- 6002
B.GE.03.03GEMZ004 G--------------------G-T-C------T-----G-A----A-----...------------C-C-------C-G--------G----------A------............................................................-A--G 5994
B.HT.05.05HT_129389 ----G-------------G-----GC-C---TA-CT-A--A----------...---A-C------C----C----C-------T--G--------A-G--G--G............................................................-A--A 6026
B.JM.05.05JM_KJ108 -----G------A-------C----C--------C--AT-AG------......----G-A-----A-----G---C-------G--G---A-GC--G-G-GA--............................................................-A--A 6012
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------------------G---C-----CG---GACAA-----C--G-...--G---AGC---C---------G-------G--G-----------G-----AAT.........AATAGTGATAGTAGT...........................ACT...-G-G- 6212
B.KR.12.12KYY10_10742 --G------------------G---C-----A----GA-AA-------A--...G---C-CG---TA-----G-----------G--G-C-A-------G--A--GAT.........ACTAATACT.......................................-TG-T 6652
B.NL.00.671_00T36 ----GT-------------------C-----C-----A-AA----AGA---...-G-----T----C-G--GAG-------------G-----------------............................................................-G-TA 6363
B.PE.07.502_2649_wg8 --G---------------------GC-...-AGTC--A--A-............--G-G-CG----A-----G-----G-----G--G--AA----A--GG-AG-AGTGATAATGAT................................................-G-G- 6235
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------------------C-----CA-------A---A------...------------C-----------------G--G---------GGG-A---AAT...................................................AGT...-A--- 5994
B.RU.11.11RU21n --G-----------------C----C---------G-A-AAGGGA---A-A...------------C-C--------T--G---G--G---A----------A--GAT.........................................................----G 6330
B.TH.07.AA040a_WG11 --G------------------G---C-----------A--A----A-A......-----C------C-----------TA----G------A-C----GG-AA--............................................................-AG-- 6126
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------------------G---C----G---------AC---A-A--A...---------T--C-----------------G--G---A-------G--A--AATAATAATACTAAT.............................................-G--G 6012
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---------------------G---C-------C-----AA----------...-------------C--------G-------T--G---A--C----G-AA--............................................................-G--- 6778
B.UA.01.01UAKV167 --G-----T------------G---C----------G--AA-G-AA--A--...G----T------C----------G----------AGT-----A-G------............................................................-A--- 6054
B.US.11.ES39_42 --G--------------------T-A-----A----G--A----------A...------------C--C--------G-----T----G--------GG--.........................................................GAT...-A--- 6789
B.UY.02.02UY_TSU1290 --G-----------------G---...----A----G-GAA---AAG-A-A...------------C----------T------G--G-G-A-------------AAGGATAATGGT................................................-G--- 6039
B.YE.02.02YE507 --G-----T--------T---G---C---TGT--------A---A---AC-...------C-----C---------G-------G--G---------GA--CAG-............................................................-A--- 6027
C.AR.01.ARG4006 --------T--T-----------G-C----GAAC------A----CAAA--...--G-T-C-----C---------G-------R--G-----C-TA-------GAAT...................................................GAT...-G--G 5987
C.BR.07.DEMC07BR003 --G-TG-GT--T-----------G-C----GAAG------A----AAAG--...--G-T-A-----C--------------------G-----C-TA---T-AG-TCG......GGTAATAATAATAGCTCTGATGAT...............AATAACAGT...T--GG 6212
C.BW.00.00BW07621 TAT-----T--------------A-C----GAAC------A----AGAA--...------------C---------G---G------G---A-C-T-GGG-GA--AAT......GCCAAT.............................................T-C-G 6143
C.CN.09.09YNLX133sg --G-----T------------GC--C----GTAG---A--A----AA----...-C--TG-C---CC---------G----------G-------TA--G-GA-GAAC.........TCTAGTGAGAAG..............................AAC...T---G 5973
C.CY.09.CY260 --------T--------------A-C----GAAC------A-----AAA--...------------C---------GG---------G--GA-C-T-GA-GC.........................................................AAT...-G--G 6046
C.ES.07.X2118_2 --G-G---T------------GCA-C----GAAG------A----AAA---...-G--T------CAC-------------------G-----C-TA--G-CA-ATCT.........CAGGGGAATAAC..............................GAA...T-CCA 6196
C.ET.02.02ET_288 --G-----T--------------A-C----GAAG------A----AACA--...----C-------C----C---CG----------G-----C-TAC-------AAC......AGC................................................T--GA 6037
C.GE.03.03GEMZ033 --G-G---T------------G-G-C----GAAT------A-----AAA--...---C-------GC--------------------------C-T-----G-GGAAT.........AGCAATGCTAACCAGGGG..................AATGACACT...T--GG 6009
C.IL.98.98IS002 G-------T--------------A-C----GAA-------A----AAAA--...--T---------C---------G----------G-----C-TA--GGG--AAAT......GAC................................................-ACT- 6133
C.IN.09.T125_2139 --------T-----------G--AGC----GAAT------A-----A----...----TG-----GC---------G----------G---A-C-TA--G--AG-AGT.........AACTCTAGTAGTAGTAATAAC...............TCTAGTAAG...TA--G 6813
C.KE.00.KER2010 --G-----T-------------CA-C----GAA-------A----CA----...----T----T--C--------------------G--T--C-T--G----G-AAT...................................................AAT...-G--G 6000
C.MM.99.mIDU101_3 --------T-------------CA-C----GTTT---A--A--G-AA----...TC--TG------C---------G----------G-----C-TA--G-GA-GAAATCTAGTGAAAAC.............................................T---G 6176
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --G-C---T------------GCA-C----GAA----A--A----AAAA--...CT----------C-----------------G--G--A--C-T--GG-A.........................................................AAC...T-C-G 6790
C.SN.90.90SE_364 --------T--------------A-C----GAAC------A----AGAAG-...--T---------C---------G----------G-----C-TAG-GGGAG-AAAAACAGTTCCAAT.............................................T-C-G 5980
C.SO.89.89SM_145 --------T------------GCA-C----GAAT----T-A----AAA---...----TG------C---------G----------G-----C-TA--G-G-G-GAA......AACAAC.............................................T---G 6025
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 G---TG--T--------------A-C----GAA-------A----AGAAGA...-------C----C-C--C----G-G--------G-----C-T--C--C.........................................................AAC...-G-G- 6777
C.US.11.17TB4_4G8 --G-----T--T---------GCA-C----GAA-----C-A----AAAAG-...--G---C-----C--------------------G-----C-TA-A--C.........................................................AAT...T---G 6168
C.UY.01.TRA3011 -----G--T--TA----------G-C----GTAC------A----AAAG--...--G-T-C-----C--------------------G-G---C-T---GG-A-C......................................................ACT...T-A-G 5973
C.YE.02.02YE511 --------T--------------A-C----GAA-----G-A----AGAA--...C-G-----C---C---------GG---------G-G---C-T---GGAA-AGAA......GAGAAC.............................................C-C-G 5988
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --------T--------------A-C----GAAC------A----AAA---...-G--TGC-----C---------G----------G-----C-TA----CAG-CCT.........CGGGAAAAGGGTGGC...........................AGC...T---G 6770
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------GG--------------G-C----GAAT------A----AGTA--...C-----C-----C---------G-GA--------C---GC-T-GAGGGA--......................................................GAC...-G--- 6163
D.CD.83.ELI --G------------------G-A-C----GTAC---A--A----AA----...C---T-------C---------G----------G----------C------AGTAGTACCAAT................................................-G--- 6338
D.CM.10.DEMD10CM009 --G-G------------------A-C-----TGT--CA--A----AA----...---A--------C-C---------A-G---C-GG--GA-----G---G.........................................................AAT...-G--- 6149
D.CY.06.CY163 C-G------------------G-A-C-----TAT-----AA----AA-A--...C---T-C----CC---------G------CG--G--AA--------G-C-GAAT.........AATAGGGCTAAT...........................CAGAGT...-A-GG 6009
D.KE.11.DEMD11KE003 --G-----------------C--A-C----GAG-------A--G-AAAA--...---TTC------C----------G------G-GG---A-------GG-AG-AATAGTACTGAT................................................-A--- 6159
D.KR.04.04KBH8 --G------------------G-A-CT---GTGG----G-A----AA-A--...C-----------C---------G----------G-------G------.........................................................GAT...-A--- 6721
D.SN.90.SE365 --GC-------T-----------A-C----GAA------AA---AAGA---...--T-T----T--C-----------------T--G---------GC---AG-AAT.........AAGAATAGCACC..............................AAT...TA--- 6827
D.TD.99.MN011 --G--------------------A-C----GTAG----G-A----AA-A--...C-----------C---------G----------G--GA---G-G-G--A--GAG...................................................ACA...-G-GG 6001
D.TZ.01.A280 --G--------------------A-C----GAA-------A----AGAA--...C---T-C-A---C-----------------G-GG-------------AA-G......................................................AAT...-A--A 5996
D.UG.11.DEMD11UG003 --G-C---T-----------GG-A-C----GAA----AT-A----AA-A--...----T-C-----C-------C---------G--G--AA-------G--A--......................................................GAT...----G 6144
D.YE.02.02YE516 --G------------------G-A-C----GTAG----G-A----CAAA--...C----------G--G------------------G--G----G------..................................................................-G 5976
D.ZA.90.R1 G-GC-----------------G-AGCT---GTAG------A----AGAA--...G---C--C---GC---------G--C-------G----------CC-G---AATAAAAATGGTAAT.............................................-AG-- 6156
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---C-------TA----------G-C----GAAG------A----AA-A--...-GT-T--C----C---------G----------G---A---CA---G-.........................................................ACA...-AG-A 5874
F1.AR.02.ARE933 ---C-------T---------G-G-C----GAAG------A----AA--T-...----T-C-C---A---------G----------G-------CAG-GGCAG-AATGACAAT...................................................-G--G 6087
F1.BE.93.VI850 --GC-------T-----------G-C----GAAG------A----AA--T-...---TT--C---GC---------GG---------G---------GC---A-CAAT.........................................................-GC-G 6112
F1.BR.07.07BR844 --------T--T--------A--A-C----GAAG------A----ACTAGA...G---C-GCG---C----------T-C-------G-----C-CA-C--GAG-GAGAATAGTAGC................................................TA--G 6598
F1.CY.08.CY222 ---C-------T-----------G-C----GAAG------AC---AA--TA...----T-C-----C---------G----------G-------CA---G-AG-GATAACGAG...................................................-GC-G 5989
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---C-------T-----------A-C----GAAG------A----CAT---...----T--T----C--------------------G--T----TA----C...............................................................-GA-G 6128
F1.FI.93.FIN9363 ---C-------T-----------G-C----GAAG--GA--A----AA----...----T-C----GC---------G----------GA------CAGC---A--AAT......AGC................................................-GGGA 6131
F1.FR.96.96FR_MP411 ---C-------T-----------G-C----GAAG---A--AC---AA--T-...-G--T-A-----C-C--------------------------CA----CAGCAGT.........................................................-G--G 5999
F1.RO.96.BCI_R07 ---C-------------------A-C----GAAG--G---AC---AA--TA...-G--C-C-G---C--------------------G-----C-CAGC---AC-AAT.........GGGCCACTCAACAAT...........................ACT...-G-GG 6868
F1.RU.08.D88_845 ---C--------A----------GTC----GAAG---A--A----ACAA--...C--ATGCG-A--C---------GC---------GA--T---CA-C--AC-AAGT.........AAARACAATAGA..............................ACT...-R--A 6279
F2.CM.10.DEMF210CM007 --G--------T-----T---GCA-C----GAGG---A--A---AAA-A--...-----------GC---------G-------G--G-----C-CA--GCCA--GCC......AAT................................................-G--- 6138
F2.CM.97.CM53657 -----------T-------------C----GAG----AC-A--TTAA-A-A...-------C----A---------GG------G--G-------CA-----.........................................................AGT...----G 5985
G.BE.96.DRCBL --G-C------------------G-C----GAAC-G----A----AA-A--...GC------C--GC----C----G-AC----G--G-------TA--G-GATGAAT.........AATGAAAATAATGGT........................ACAAAT...-G--- 6756
G.CM.10.DEMG10CM008 --G--------T-----------G-C----GAA-------A----AA-G--...-C-A--------C----C----G-------G--G-------TA--GG-.........................................................AAT...-A--G 6180
G.CN.08.GX_2084_08 -ACTTC------A---------CA-C----GAA-----G-A--GACA-A--...------------C----C------------G-GG-------T------A--ACAAATAATAATAGT.............................................--A-G 6047
G.CU.99.Cu74 -----------------------A-C----GAG----AG-A---AAA-A-A...C----------GC----C----G----------G-G-----TA--G--A--AGA.........GATAATAGTACAGTTAGT..................AATAGTAGC...C-AGA 6424
G.ES.09.X2634_2 C----------------------A-C----GAA---CA--A----AA-A-A...-----------GC----C----G-------G-GT-------T--G-G-A--GCA.........AATAGTAGTAGT..............................AAT...TA--G 6303
G.GH.03.03GH175G -----------------------A-CT---GAAC------AC--AAGTA--...-----G--C--GC-C--C----GG-C----G--G-------T---GG-A--GATAATAGTACT................................................TA--G 6872
G.KE.09.DEMG09KE001 --G-C--------------C---A-C----GAA-------A---ACA-A--...--T-----C--GC----C----GGGA----G---C--A---TAGGG----GGGTAATAGCACTAAC.............................................-G--- 6190
G.NG.09.09NG_SC62 ---GT-------A----------A-C----GAA-------A--GAAGAA--...------C----GC---------G-------G-G--------T------A-C......................................................AAT...-G--G 5999
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B.FR.83.HXB2 ATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGCACAAGCATAAGAGGTAAGGTGCAG...AAAGAATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAATGAT............................................................ACTAC 6790
Env _I__K__N__C__S__F__N__I__S__T__S__I__R__G__K__V__Q__.__K__E__Y__A__F__F__Y__K__L__D__I__I__P__I__D__N__D__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__T
G.PT.x.PT3306 C----------------------A-C----GAAT-G----A----CA-A--...C-------C--GC----C------------G--GA--A---TAG-G---G-......................................................AGT...-A--A 6754
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------------G-A-C----GAA-------A----AAAA--...--------C--G-----C----G-------G--G-------TA-----...............................................................G-A-- 6214
H.BE.93.VI991 CA--G----------------G-A-CT---GC--------A----AAC---...--G-T-C-----C-C-------G-GC---C---G---AG--T---G-A-G-GAAAGAAATAAAAGT.............................................GA--A 6189
H.BE.93.VI997 T---C---T------------G-A-CT--TGTA-------A----CA----...-G--T-C-----C-C-------G-------G--G-G-----T---G-GAC-AGT.........AATAATAATAATAGT...........................AAT...-G--- 6122
H.CF.90.056 C---C---T------------G-A-CT---GTAC------A----CA----...----T-C-----C-C-------G-------G--G-------T-----C.........................................................AAT...-G--- 6121
H.GB.00.00GBAC4001 T---C----------------G-A-CT---GCA-----G-A--G-AA-A--...----T-C-G---C-C-------G-A-----G--G-------TA--G----AGAT.........TATAATGGGACTAAT.....................GGGACTAAC...-GG-- 6322
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --G--------------------A-C----GAA---G---A--G-AG-A--...--------C--GC----C-------AA---G--G--T----T------.........................................................AGT...-A--G 6002
J.CM.04.04CMU11421 --G--------T-----T--G--G-C---GGAA-------A---AACAAG-...-G----------C----C----G--AA------G-------TAG-GGCAGA......................................................CCT...-A-GA 6328
J.SE.93.SE9280_7887 --G-C------------------A-CT---GAA------AA---AAG-A--...C----G--C--GC----C----G--AA---G--G-------T----G-.........................................................AAC...-A--A 6103
J.SE.94.SE9173_7022 --G------------------G-A-CT---GAA------AA---AAG-A--...C-------C--GC----C----G--AA---G--G-------TA---G-.........................................................GAC...-A--A 6110
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------T--------------A-C----GAAC---A--A----AAAA--...-G--TG-C----C----C-----G---------G-G-A----A-GC-ATC-GAAATTAATCAATCT.............................................GAAT- 6012
K.CM.96.96CM_MP535 --------T--------------A-C----GAA----A--A----AA-A-A...--G----C----C----C----G-------G--C-G---C-TA--GGC--GGGTAATAACAGT................................................-G--- 5998
01_AE.AF.07.569M -----G-----T-----T--C--G-C----GAAC------A----AA-A--...--G-CT------C----------G---------G--T----T--A--G.........................................................AAT...--A-G 6008
01_AE.CN.10.CYM059 G-G--------TA----TT-C--G-C----GAG-G-----AC---CA----...--G-TCC-----C--------GCG---------GA--GC----GA--A.........................................................AAT...-G--G 6250
01_AE.HK.04.HK001 G---G---T--T-----T-----G-C----GAAC---C--A----CA----...--G-TC------C----------G---------G--GA---T...............................................................AAT...-A--G 6166
01_AE.JP.x.DR0492 G---G------T-----T--G--G-C----GTAC------A----AA-A--...-CG-TCC-----C----------G---------G---A---TA-AGG-A--AAG.........AATAGAAATAGT..............................AAT...-T--G 6840
01_AE.TH.04.BKM T---G------T-----T-----A-C----GAAC------A----AAA---...--G-TCC-----C----------G---------G----T--T--A---A-CAATAGTAGTAACAAT.............................................-G--G 6763
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 G----------T-----TG--G-G-C----GA-T---A--A----ACA---...-----TC-----C----------G---------G--AA-----GA-G-AG-AATAAT......................................................-G--G 6226
01_AE.TH.90.CM240 G---G------TA----T-----G-C----GAAC---C--A----AA----...--G-TCC-----C-C--------G---------G---A---T--AG--A-GAAGACT......................................................-G--G 6370
01_AE.VN.98.98VNND15 G---C------TA----T-----G-C----GAAC---A--A----CA----...--G-TCC-----C----------G---------G-------TC-----AG-AATAATAGT...................................................-G--G 6063
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --GCG------T---------GCG-C-----TGC------A-----AAA--...-G---G-T----C---------G-AC-------G---A----A--G-AAC-AAG.........AGTAACAATAGGTGC........................AGTACC...-A--G 6226
02_AG.ES.06.P1261 -C----------------G----A-C----GTAC------A----AAAG--...---ATGGC----C-----------TC----G--G---A---TA----GAC-......................................................GAT...-A--G 6231
02_AG.FR.91.DJ263 -----------------------G-C----GAAC------A----AAA---...----TG-C----C---------G-------G--G---A---TA--G-AAG-......................................................GGC...-A--G 6171
02_AG.GH.03.03GH181AG -----------------------G-C----GTAT------A----ACA---...---ATG-C----C-----------------G--G---A---G-GA---.........................................................GAT...-G--G 6825
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---------------------G-G-C---TGAAT------A--C-AAAA--...--C-TG-T----C-C-------G-------G---A--A---TA--G-AA--AAC.........AGTGCTCAATATGAC........................AGTACC...-AGT- 6463
02_AG.LR.x.POC44951 ----G----------------G-G-C----GAAT------A----AAA---...----TG------C---------GG------G--G---AG--CA-----AG-AAAGGTAGTAAAAAT.............................................GA--G 6773
02_AG.NG.x.IBNG -----------------------A-C----GAAG------A----AAAA--...--GATGC-----C---------G-------G--G---A---TA--G-AA--......................................................AAT...GG--G 6314
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --G--------------------G-C----GTAT---A--A---AAAAA--...--GATGGCG---C-----------A--------G-------T-----A.........................................................AAT...G---- 5983
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------------------G-G-C----GAAC------A----AAA---...----CG------C-G---------------G--G---A---TA--G-A.........................................................AAT...-A--G 5981
03_AB.RU.97.KAL153_2 --G-----------------C----C----GA-C-G----A---A---A-A...------------C-C---------------G--G---A-------------................................................................. 5989
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------------G----A-C----GAA-----G-A----AA-A--...-----------GC----C----G-A--------G-G-----TA--GC-AGAGTGCCAATTAATGGTAGTAATAGG........................AATAATAGT...--AGA 6178
05_DF.BE.x.VI1310 G--C-------T-----------G-CT---GAAG---AT-AC--AAA--T-...----T-C-----C-C-------G----------G-------CAG--GC---GACAGTAGC...................................................-A--G 6193
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------------------A-C----GAA-------A----ACAA--...-----------GC----C----G--C-------G-------T-GGG-----AGTAAT......................................................-A--G 6862
07_BC.CN.98.98CN009 --G-----T------------GCA-C----GTAG------A----AA----...-C--TG------C---------G----------G-----T-TAC---GA-GAACTCTAGTGGGAAC.............................................T---G 6133
08_BC.CN.06.nx2 --------T------------GCA-C----TTAT--GA--A----AAAG--...GC--TG------C---------G----------G-----C-TA--G-----AAG.........AACTCTAGTAAC..............................TCT...-G-GA 6733
09_cpx.GH.96.96GH2911 --GC-------------------A-C----GAAT------A---ACAC---...----T----T--C---------G-TC-------G--T----CA--GCA.........................................................AGT...-A--A 5989
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --G-C-----------------CA-C----GAAG---A--A----AA-A--...C-----------C-----------------G-GG---A-----G-G--.........................................................AGT...-A--- 6163
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --G-----T--------------A-C----GAA-------A----CA-A--...C----------GC----C------------G--G-----C-CA--G--A--......................................................GAT...-A--- 6195
12_BF.AR.99.ARMA159 ---C-------T-----------G-C----GAA-------A---ACA--T-...----T-C-----C---------G----------G-G-----C-G----.........................................................GGC...-G-GA 6803
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------------AT-----G-C----G-AG--G-C-A--G-AGA---...----T---CT--C----C----G-G--------GA------T--GGGAA--AGT.........AATAGTGGTAATAGT...........................AGT...-G--G 6212
14_BG.ES.05.X1870 ------------------------------GC-C------A---AA-AA--...------------C---------GC----------C--A---G--C------................................................................. 6282
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------T-----------A-C-------------AC------A......-----C------C-------C-GC------G--GA-G-----------..................................................................-- 6162
16_A2D.KR.97.97KR004 -CC-TG-----------TG-G-CT-C----GAAC------A----AAA---...----TCC-A---C-A------G-----------G---A-C-TA---G-AG-GAC.........AGTAATGATACA..............................CTG...-A--G 6159
17_BF.AR.99.ARMA038 ---C-------T-----------G-C----GAAG----G-A----CA--TA...----T-C-----C---------G----------G-------CA--GG-AG-AAT......GGCAGT.............................................GGAGG 6009
18_cpx.CU.99.CU76 --G---------------TT---A-C----GAAG------AW---CA-A--...C----------GC----C---WWW--A------G--T------TGGGGATRGTAATAGTAAT.................................................TA--G 6098
19_cpx.CU.99.CU7 --G--------------------G-C----GAAC------AC---AAA--A...C--AT----T--C----C-----G---------G-------T-G-G--.................................................................... 5941
20_BG.CU.99.Cu103 -----C-T----------T----A-C----GAG----AG-A--GAAA-A--...C----G--C--GC----C----G-------G--G-G-----TA--G--A-GAAT.........AGTAATAATAGTAAT...........................AAC...TA--G 6260
21_A2D.KE.99.KER2003 --G--------------------A-C----GTGG------A----AG-A--...C---T-------C--------------------G--------A-C------GATAATACC...................................................----G 5991
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY G-G-C------T-----T-----G-C----GAAC------A---AAGAAG-...G---T----T--C-C-------GG---------G--GG---TA--GGAA--AAT.............................................................. 5982
23_BG.CU.03.CB118 -----------------------A-C----GAG-----G-A---AAGTA--...--------C--GC----C-----------------G-----T---G--A-GAAT.........AATGGTAGTAATAAA...........................AAC...TA--G 6260
24_BG.ES.08.X2456_2 --G-CWW------------M---G-C---RGA-T--CAG-A---ACARA--...--------CK-GC----C---------------R-G--W--TAG-G--A--AGTAATAATAATACC.............................................WA--G 6280
25_cpx.CM.02.1918LE -----------T---------G-A-C----GAAT------A----AA-A-A...--G-----C--GC----C---------------G-----C-T---G--.........................................................GAT...-A--G 6007
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --G-G------------------G-C----GTAC------A----CAAG--...----T-C----TC---------G-T-A------G---T---GA--GG-A--GATAGTAAGAATAGT.............................................-G-GG 6793
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS C-------T--T---------G-A-CT---GCA----A--A----AA----...---TT-C-A---C-----G-G-GC------G--G-------GA----A.........................................................AGT...-G--A 6783
28_BF.BR.99.BREPM12609 --G------------------G---C----------G---A----A-----...------------C-----------------G--G---------C-------............................................................-A-G- 6164
29_BF.BR.01.BREPM16704 --G------------------G-T-C--------G--A--A----A--A-A...-----------GC-----C---C----------G--T---C--GGG-A-GG......................................................GAT...-A--- 6211
31_BC.BR.04.04BR142 --------T--TA----------G-C----GAAC------A-----GAAG-...--G-T-C-----C---------G----------G-----C-T--A-G---G......................................................AGT...TA-GA 6258
32_06A1.EE.01.EE0369 --G-C----------------G-A-C----GAA---GA--A----AAAA--...-C------C--GC----C------------G----------T--GGG-A-AAATAATAATGGTAAT.............................................-G--G 6461
33_01B.ID.07.JKT189_C G---G------T-----T-----A-C----GAAC-G----A----AA-G--...--G-CC------C----------G---------G---AGC-T-GA---AG-......................................................AAT...-G--G 6109
34_01B.TH.99.OUR2478P ----G------T-----T-----G-C----GAA-------A----AA----...--G-TC------C-----------------C--G---A---TA--GG-.........................................................AGT...GG-GG 5983
35_AD.AF.07.169H -----------------------G-C----GAAC----G-A---AAAA---...--G-T-C-GT--C-----------------G--G-------T---G-C.........................................................GAT...-A--G 6005
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------------------CA-C----GT-C------A----A-A---...----TGC--T--C---------GG---------G-------T---GCAAG-AATAATGAT...................................................-G--G 6002
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----------------A------G-C----GAAC------AC---AAA--A...---AT----T--C----------G------G--G-------T-G-G--.........................................................AAT...-A-GA 5984
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------TA----------G-C----GAA-------A----CA--TA...----T-C-AT--C-C------------------G-G-----T---GG----AAT...................................................AGC...-GC-G 6210
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---C-------T------TT---G-C----GAAG------A----AA---A...----T-C----TC---------GG---------G-T-----CAGC---AGCAGCAATAGCAGT................................................-G-GG 6282
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---C-------T-----------G-C----GAAG------A----CA-A--...----T-C-----C-C-------G-----------C------CA--GG---GGGTAATGAT...................................................-A-GG 6320
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------------------G-T-C-TT-G-A----A-A-----A-----...------------C---------G-TC----G--G--------------A--AGT......AAT................................................-G--- 6330
43_02G.SA.03.J11223 T--------------------G-A-C----GAAT------A----AA-A--...-----------GA----C------------G--G-------T---GGGA--AGTAATAATGAA................................................T-AGG 6318
44_BF.CL.00.CH80 ---C-------T-----------G-C----GAAG------A--G-CG--T-...----T-A-----C-A-------G----------G-------CAGC---A--AGC.........................................................-G--G 6244
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --G-G------------------G-CT---GAAC------A---ACAA---...G--AG----T--C-----------------G--G---A---TAG-G-AA--......................................................AAT...GA--G 6755
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---C-------T-----------G-C----GAAG------A---ACA--T-...----T-C-----C---------GG---------G-------C-G-G--.........................................................AAT...-A--G 6214
47_BF.ES.08.P1942 --G-----T----------------C---CCAA-CG---...GG-AGAA--...-G----------C----------C------G--G-G-A-T----ATCA--CAAA...................................................ACT...-G--- 6216
48_01B.MY.07.07MYKT021 G---G------T-----T-----G-C----GT-C------A----CA----...--G-TCC-----C----------G---------G-------T--A---A--AGCAATAGAAATAATAGCAATAGTAGTAAT..................AGTAGTGAG...TAC-G 6040
49_cpx.GM.03.N26677 --G--------T-----------A-CT---......G---A----AA-A--...--------C--G-----C------ACA-------G------T------.........................................................AAT...T---- 6229
51_01B.SG.11.11SG_HM021 G---G-------A----T----CG-C----GAA-------A----CA-A--...--GAGCC-----C---------GG---------G-------T-GA-C-C-GAGT......AAT................................................----G 6002
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 G---G------T-----T-G---G-C----GAAC--CAG-A--G-AA----...--GATCC-G---C----------G---------G---A---GA---G-A--AGT.........AATAGTAATAGTAGTAAT..................AGTAGTAAG...TA--G 6143
53_01B.MY.11.11FIR164 G----------TA----T-----G-C----GCAT---A--A----AM----...--G-CC------C----------G---------G--GA---TA----GA--AGT.........AATAGTAGTAATAGC...........................AGT...-G--G 6157
54_01B.MY.09.09MYSB023 G-------T--TA----T-----G-C----GTGC--CA--A----AA----...--G-TCC-G---C----------GA--------G-------T-----CA--AATAATAATAAT................................................-G--G 6210
55_01B.CN.10.HNCS102056 G-G-G------TA----T--C--G-C----GAG-------A----AA----...C-G-TCC-----C---------GG---------G--T----T-GG-----A......................................................AAT...-A--G 6094
57_BC.CN.09.09YNLX19sg G---G---T-------------CA-C----CTAG---A--A----AA----...-----G------C---------G----------G-G---C-T---GGGA-GGAC......TCTAGT.............................................GA--G 5991
61_BC.CN.10.JL100010 --G---G-G-------------CA-C----GTAT-G----A----AA----...-C--GG------C---------G-A-C---C--G----TC-T-G-G-GA-CTCT.........AGCGAGTCTTAC........................AGATTGAAC...T---G 6201
O.BE.87.ANT70 --G--G--G--TGAG--T---G-A-C---TGTT--C-A--AC--AAA-G--...---A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G--GGA-C-GA--G-GACAAGCAGCACAAATAAGACAAAC.......................................-GC-A 6825
O.CM.91.MVP5180 --G-G---T--TAG---T---G-A-CT---GT-C-C-C--AC--AAA-G--...C--A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---C-G-GTAAGG-TA--G-C.........TCAAATGCAGTAAAT.......................................GGA-- 6824
O.CM.98.98CMA104 --G---C-G--TAA---T---G-A-C----GTT--C-A--AC--AAAAG--...---A--C-G--TC-A------GT-TCA---T-G--CAGGT-TA--G-GACAGAAAATAACAAGACA.............................................-GAGA 6281
O.FR.92.VAU G-G---C-G--TGAC--T---G-A-CT---GTGC-C-A--AC--ACA-G--...---A--C-G--TC-A--C---GTGACA---T-GG-TAAG--TA-CGCC...............ACATCGAAT.......................................GAA-- 6364
O.GA.11.11Gab6352 --G---GTG--TGAA--T---G-A-C----GTTC-C-A--AG--AAAAG--GAA--GA--C-G--TC-A--C---GT-TCA--CT--G-TAA-T-G--C---............AATGGCACCAAC.......................................CAA-- 6018
O.SN.99.99SE_MP1299 G-G---C-G--TGAA--T---G-A-C----GTTG-C-A--AC--AAA-G--...---A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G--GAAG---A--G-A-CAAATGACACA...................................................-AGGA 6863
O.US.10.LTNP --G--------TGAG--T---GCA-C---TGTAG-C-AG-AC-GAAA-G--...---A-GC-G--TC-G--C---GTGTCA---T-G-C----T-G---G-CA-AAAGAATAGCTCAAAT.............................................-GC-- 6722
N.CM.02.DJO0131 --G-----T-----A--------A-C---TGAA---CAT-AC--AAA-A--...C---CT--CT-TC-G------GT-GAA---G--G-G---C-CA--G---GG......................................................AAT...-A--G 6274
N.CM.04.04CM_1015_04 --G-----T--T--A------G-A-C---TGAG-G--A--A---AAA-A--...CT--CT--CT-TC-G------GC-GAA---G--G-G-A-C-CA--G-GAG-GAC......AGTACG.............................................-A-CA 6267
N.CM.06.U14842 --G-----T--T--A------GCA-C---TGAGC---A--A---AAA-A--...........................-AA---K--S-MY-WR-CA-----C--GCCAAT......................................................-A--A 6293
N.CM.95.YBF30 --G-----T-----A------GCA-C---TGAGC---C--A---AAA-A--...C---TT--CT-TC-G------GT-GAA---G--G-------CA--GCC.........................................................TAT...-A--A 6383
N.CM.97.YBF106 --G-----T-----A--------A-C---TGAG-------A--GAAA-A--...C---TT--CT-TC-G------GT-GAA---G--G-G-----CA-AG---GGACTGAC......................................................-A--A 6356
N.FR.11.N1_FR_2011 --G-----T-----A--T--GGCA-C---TGAG-G--AG-A---AAA-A--...-C--TT--CT-TC-G--------TGAA------G---A----A--G-CACAGTCAAT......................................................-A--G 6168
P.CM.06.U14788 T--TTTC-G---AG---T----CA-C-----TAG---A--A---ACA----...-C-C-GC-A---C-C-------G-GCA--CC---C-AA-T-G------.........................................................GAC...-A--G 6303
P.FR.09.RBF168 C--TTT--G---AG---T----CA-C----GTAT-G-A--A---AAA----...GG-C-GC-A---C-C--C----G-ACA--CC-----G--C-GA--G-GACAGCA...................................................AAT...-A--- 6855
CPZ.CD.06.BF1167 --GT-TG-A----T---T---CAA-CT---GAAT-T----AC--AAA-A--...C-GAT----T----G--C------GAG--------GAA-GACA-A--C--CAGT...................................................ACT...-A--- 6912
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --G-G---T--TAGC--T---G---CA--TGAAC------A----AAAAGA...C---TG---T-C--A--C---GTGGAG-------C-G------GA---...............................................................-A--G 6320
CPZ.GA.88.GAB1 --G--------T--A--T---G-G-CA---GAAT------A----AA-A-A...C-G-TC---T--C-A------GTGGAG---G-GG--AACC---GG---.........................................................GAG...-AC-A 6851
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 G-GCTT--T---AGC--T---CAA-CA--TGAGT-T--G-A----AAAA--...--CATT--CT-T--A--C----GGGAA---G-T--GAA-GA-AGCC-GA--AAAACAAACAAT................................................-GCGA 6464
CPZ.US.85.US_Marilyn --G-G------T-----T-----A-CT--TGAAT------AC--AAA-A-A...C---TG---T-C--A------GT-GA----C--GCT-AT--C...............................................................AAT...-A--A 6834
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B.FR.83.HXB2 C.........AGCTATAAGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCA 6951
Env __.__.__.__S__Y__K__L__T__S__C__N__T__S__V__I__T__Q__A__C__P__K__V__S__F__E__P__I__P__I__H__Y__C__A__P__A__G__F__A__I__L__K__C__N__N__K__T__F__N__G__T__G__P__C__T__N__V__
A1.AU.03.PS1044_Day0 T.........GAG----TA--A-T--A------T------AC---------A--T--------------T---------------------------A-T--A-------A------------G------G-----GAT--------------------C-AG------- 6192
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 T.........-AG----GAC-A-T--A------T-------CT--C--------T-----------------------------------------------A---------------------------G-----GAA--------------G-----C-TG------- 6157
A1.ES.06.X2110 T.........CAG----GA--A-T--A------T-------C------------T--------A-----T-----------------------------T--A-----------A--------G----GAG----C-A-----------------------GG------- 6186
A1.IT.02.60000 A.........GAG----GA--A-T--A------T--A----C---G--------T-----T------A-------A--------T-----------------A--------------------G--C--GG----A-AT--T-----------G---------------- 6989
A1.KE.11.DEMA111KE002 A.........--T----GA--A-T--A------T-------C-------A----T--------A--------------------------------------A--------------C-----G-----GG-----GAC--------------G-----C-AG------- 6346
A1.RU.11.11RU6950 G.........CAG----GAC-A-TT-A------T--A----C-G-G--------------C------A----------------T-----------------A--------------------G--C--GG---CA-AT--T-C-----A---G-----C-AG------- 6496
A1.RW.11.DEMA111RW002 T.........CTGA---G---A-T--A------T-------C------------T-----------------------------------------------A-----------A--------G----GGG-CCCA-A---------------------C-AG------- 6320
A1.SE.95.SE8538 T.........CAG----G---A-T--A------T-------C------------T------------A----------------T--------------T--A--------------------G----GGG--G---AT--------------G-----C-AG------- 6177
A1.TZ.01.A341 T.........GAG----GA---GT--A------T-------C------------T--C---------A-------A--------------------------A--------------C-----G------G---C-GA---------------G-----C-AG------- 6143
A1.UA.01.01UADN139 G.........GAG----GAC-A-T--A------T--A----C---G--------------T------A----------------T-----------------A--------------------G--C---G---CA--T--T-----------------C-GG------- 6162
A1.UG.11.DEMA110UG009 T.........TA-----GC--A-T--A------T-------C-C----------T--------------------------------------------T--A--------------C-----G----GGG--G--GA---------------G-----C-AG------- 6303
A1.ZA.04.04ZASK162B1 T.........GAG----TAC-A-T--A------T-------C------------T------------A-------C--------------------------A---------------------------G-----CAA---------T----GAT---C-AG------- 6407
A2.CD.97.97CDKTB48 T.........-CT----GAC-A-T---------T-----------C-----A--T-----------------------------T-----------------A-------A------------G-----GG-----GAA----------A---GT----C-GT-----T- 6279
A2.CM.01.01CM_1445MV G.........CCG----GAC-A-T-C-------T-----------C-----A-----------A---A----------------T-----------------A--------------------G-----GG------A---------------GT----CCGG-----T- 6144
A2.CY.94.94CY017_41 T.........CTG----GAC-A-T--A------T------AC---C-----A--G------------A----------------T-----------------A--------------------G-----GG--CC--GA--------------GT----C-AG-----T- 6332
B.AR.04.04AR143170 A.........-------T-----T---------T---------C--------------------AC---------A----------------T------------------------------G------G------A-----------------------A-------- 6133
B.AU.04.PS1038_Day174 T.........--T----G-----T---------T------------------------------A-------------------------------------------A---------T----------GG----A-A-----------------T-----G-------- 6167
B.BR.06.06BR1119 A.........-----C-T-----G-------------A-----------------------------A-------A-----------------------------------------------G------G------A----------------T------AC------- 6355
B.CA.07.502_1191_03 -.........-CA----T-----G---------------T--------T---------------A----T-----------------------------------------------------G-----C-G---A-G-------------------------------- 6413
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 T.........-A-----GA--A-T----------------A--------------------------A----C-----------------------------------------A-----C--G------G------A-------------------------------- 6473
B.CN.10.DEMB10CN002 A.........-AT---GT---A---CA--------------------A---A-----------------------A------------------------------------------T----------GG------A-----------------------A-------- 6339
B.CO.01.PCM001 -.........--A----G-----T-CA--------------------A-------------------------------------------------A-----------------------C-G------G----A-A-------------------------------- 6137
B.CU.99.Cu19 G.........----T--G-----T-CA-------------AC----------A-----------A--A----------------------C--------------------------------G-----C-------------G-----A-------------------- 6527
B.CY.09.CY266 T.........-------G-----T------------------------------T--------AA----------A-----------------------------A-----------------------AG------AA----------------------A-------- 6164
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -.........--T----G-----T--A------------------------A-----------A--G-----------------T-------------------------------------------GAG------AT---------T-----GT----GA-------- 6230
B.DK.07.PMVL_011 -.........--A----G-----T----------------------------------------A----------T-----------------------------------------------------C-------------G-----A---------C---------- 6387
B.DO.05.05DO_160884 T.........-------GA----T-CA------T-----------------A--------------G-----------------T-------------------------A---A--------G------G-----GA-----------------------A-------- 6143
B.ES.10.DEMB10ES002 A.........-------CA--A-T--A--------------------GG---A----------------------A------------------------------------------------------G------A-------------------------------- 6351
B.FR.11.DEMB11FR001 T.........-------GA----T---------T--------------------------------------------------T-----C--------T--------------------------C---G------A------------------G----A-------- 6163
B.GE.03.03GEMZ004 T.........-------GA----T--A------T------------------------------A----------------------------------------------------------G--------------A--TG------A-----A-----A-------- 6155
B.HT.05.05HT_129389 T.........-------GA--------------T----------C------A--T--------A--------C--------------------------------------------------G------G-----TG------------------------------T- 6187
B.JM.05.05JM_KJ108 T.........-------GA----T---------T--------------C-----------------C---------------------------------------------------T----G----GAG-C----A-----------------------A------T- 6173
B.JP.12.DEMB12JP001 T.........--T----G---A-T--A-------------------------A-------------------------------T-----C------------------------C-------G-----C-------------G-----A---------C--T------- 6373
B.KR.12.12KYY10_10742 A.........G-GATAC-A-ACTAC-AA---T--T----GAG--------------------T------------A---------------------A-----------------------C-G-----AG------A-------------------------------- 6813
B.NL.00.671_00T36 T.........--T----T-----T--A------T---------------------------------------C-A---------------------A--------------------------------G------A---T--------G----------A-------- 6524
B.PE.07.502_2649_wg8 T.........-T-----G-----T----------------------------------------A--A-------------------------------------A--G-A-------A----G------G----A-G-----------------------A------T- 6396
B.PY.03.03PY_PSP0115 T.........--T----G-----T------------------------------T------------A----------------T-----------------------C--------------G-----C-----A--A----------A-------------------- 6155
B.RU.11.11RU21n T.........-------G-----T---------T---------G-------A------------C-----------------------------------------------------A----G--C--C-----A--A--------------G---------G------ 6491
B.TH.07.AA040a_WG11 -.........-------G-----T--A------T-----------------A--T------------------------------------------A--------------------A----G------G----A-A------G----------------A-------- 6287
B.TT.01.01TT_CRC50069 T.........TA-----GA----T--A------T-----------------------------------------A-----------------------T--A---------------------------G-G----AA----------------------A-------- 6173
B.TW.94.TWCYS_LM49 T.........-------GA----T----------G------------A---------------------A---------------------------A--------------------A----G------------------------------A--------------- 6939
B.UA.01.01UAKV167 A.........-------TA----T--A--------A------------------T--C---------A-------A--------------------------T---------------T----G------G------A-----------A------------------T- 6215
B.US.11.ES39_42 A.........-------CA----G-CA------------CA----------------------A---A-------C--------------------------T--------------C-----G----GAG----A-G-----------------------A-------- 6950
B.UY.02.02UY_TSU1290 A.........-------T-----G---------------------------------------------------A--------------------------A--------------------G-----CG------AA----------------------A-------- 6200
B.YE.02.02YE507 T.........--T----G-----T--A-------------AC------C--------------------------------------------------------------------------G-------------AA----------------------AT------- 6188
C.AR.01.ARG4006 T.........GAT----GA----T--A------T-------C---A-----A--------------CA-T-----C--------T--------------T--A--G----A------------G--------------A--------------------C--T--G---- 6148
C.BR.07.DEMC07BR003 T......AAATAT----G---A-T--A------T-------C-G-A-----------------A--C--T-----C--------T--------------T--A--G----A------------G--------------C--------------------C-AT------- 6376
C.BW.00.00BW07621 T.........GAG----GA--A-T--A------T------AC---A-----A--------------CAAT-----C--------T--------------T--A-------A------------G-------C------A---G----------------C--T------- 6304
C.CN.09.09YNLX133sg T......GAGTAT----GA--A-T--A------T-----------A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A------------G--------------A--------G--------C--CCAT-----T- 6137
C.CY.09.CY260 T.........GAG----GA--A-T--AC-----T-------C---A-----A-----------A--CA-T-----C--------T-----C--------T--A-------A------------G--------------A--------------------C-AT-----T- 6207
C.ES.07.X2118_2 G.........GAG----GA--A-T------C--T------AC---A-----A--------------C--G-----C--------T--------------G--A-----G--------CT----G--------------A--------G------------CAT-----T- 6357
C.ET.02.02ET_288 T.........GAG----GA--A-T--A------T------AC---A-----A--------------C--T-----C--------TC-------------T--T-------A------------G------G-------A--------------------C-A-------- 6198
C.GE.03.03GEMZ033 T.........GAA----GA--A-T--A------T------AC---A--G--A--------------C--T-----C--------T--------------T--A-----C-A------------G--------------A--------------G-----C-AC------- 6170
C.IL.98.98IS002 -.........--T----GA--A-T--A------T-------CTG-A-----A--------------CA-T-----C--------T--------------T--T-------A------------G--------CGG---A--------------------C-AT------- 6294
C.IN.09.T125_2139 T.........-AG----GA--A-T--A----G-T------AC-G-A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C--------T--A-------A------------G---------G----A--------G-----------C--T-----T- 6974
C.KE.00.KER2010 T.........-CG----GA--A-T--AC--C--T-------C---A-----A------------A-C--T-----A--------T--------------T--A-------A------------G--------------A--------G-----------CCAG-----T- 6161
C.MM.99.mIDU101_3 T......GAGTAT----GA--A-T--A---G--T-------C---A-----A--------------CA-T-----C--------T-----C-----C--T--A-------A------------G-----GG------AA--------G---------C-CCGT-----T- 6340
C.MW.09.703010256_CH256.w96 T.........GAG--C-GA--A-T--A------T--------AG-------A--------------T--G---C-C--------T--------------T--T-------A------------G--------------A--------------------C-AT--GA--- 6951
C.SN.90.90SE_364 T.........GAG----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------C--T-----C--------T--------------T--A-------A-------T----G--------------A--------------------C-AT------- 6141
C.SO.89.89SM_145 G.........-AG----GA--A-T--A---C--T-------C---A-----A--------------C--T-----C--------T--------------T--A-------A------------G---------G----A--------G-----------CCGT------- 6186
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 T.........GAG----GA--A-T--A------A------AG-C-A-----A------------A-C--T-----C--------T--------------T--A-------A------------G-----C--------A--------------G-----C-AT-G----- 6938
C.US.11.17TB4_4G8 T.........GAT-----A--A-T--A------T-------C---A-----A--A---------A-C--T-----C--------T--------------T--A-------A---------C--G------G-----G-A--------------------C-AG------- 6329
C.UY.01.TRA3011 T.........-AT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------C--T-----C--------T--------------T--A--G----A------------G---------G----A--------------------C-AT------- 6134
C.YE.02.02YE511 T.........GAG----GA--A-T--A--------------C-G-A-----A--------------C--T-----C--------T--------------T--T-------A------------G--------C-G---A--------------------C-AT------- 6149
C.ZA.07.704010042_CH042_TF T.........CAG----GA--A-T--A------T-------C---A-----AA-------------C--T-----C--------T--------------T--A-------A------------G--------------A---------TT---------C-AT------- 6931
C.ZM.11.DEMC11ZM006 T.........--T----GA--A-T--A------T-------C---A-A---A-----------A--CAGT-----A--------T--------------T--A--------------------G-----C-----C--A--------------------C-AT------- 6324
D.CD.83.ELI -.........-AT----G---A-T--A------T-------C------------T-----------------------------------------------A--------------------G----GAG------A---------------C-----C---------- 6499
D.CM.10.DEMD10CM009 T.........-AG----G---A-T--A------T-------C---------A--T-----------GAG---------------------------------A---------------------------G-----CA---------------C-----C-A------T- 6310
D.CY.06.CY163 T.........-CT----G---A-T--A------T--T----C------------T--C---------AG---------------------------------A-----------------------C---G--CCACG----G-G----A---CA----C-A------T- 6170
D.KE.11.DEMD11KE003 G.........-------GA--A-T--A------T-------C------T-----A---------A-------------------A-----------------A-----A-----A--C-----G-----CG------T---------T--G--T-----C-A-------- 6320
D.KR.04.04KBH8 -.........--T----GA--A-T--AC-----T------AC-G----------T---------A----------A--------T-----------------A-----------A--------G-----C-----A--A--------------C-----C---------- 6882
D.SN.90.SE365 -.........--T----GA--A-T-CA------T------AC---------A--T------------AA---------------------------------A-----------A--------G-----AG------A---------------C-----C-A------T- 6988
D.TD.99.MN011 A.........-CT----GA--A-T--A------T-------C------------T-----------------------------------------------A----------G----------------G------A---------------T---------------- 6162
D.TZ.01.A280 T.........--T----CA--A-TGCA---C--T-------C-----A---A--T-----------------------------------------------A-----------A--------G-----AG------A---------------C-----C-A---A---- 6157
D.UG.11.DEMD11UG003 T.........GC-----GA--A-T--A------T-------C-C----------G------------A----------------------------------A-----A---------------------G------AT----C---------T-----C-AC-----T- 6305
D.YE.02.02YE516 T.........-CT----GA--A-T--A------T------AC------------T-----------------------------------------------A----------GA---------------G-A----AT-A--CA----A---C-----C-AC------- 6137
D.ZA.90.R1 -.........-CT----G---A-T--A------T------TC------------T--------------------A--------A--------------T--A-----------A-------------GAG------A---------------C-----C---------- 6317
F1.AO.06.AO_06_ANG125 T.........GAA----G-C-A-T--A------T------AC-----A------T--C-----------T-GG--T-----C--T--C-----------T--A--------------------------------A-----------G-----G-----C-AT------- 6035
F1.AR.02.ARE933 T.........-CA--C-G-C-A-T--A-------------AC------------T--------------T-GG--T---------------------A-T--A-------A------------G---N--G----A-G---------G--G--G-----C-GG------- 6248
F1.BE.93.VI850 T.........GAA----G-C-A-T--A------T------AC------------T--------------T-GG--T-----C--T--------------T--A-------A---A---------------G----A-GA--------G-----G-----C-AG------- 6273
F1.BR.07.07BR844 A.........-CA--C-G-C-A-T-CA------T-----TAC-C----------T--------------T-GG--T--C--------------------T--A-------A------A------------G----ACA----------------T----C-AG------- 6759
F1.CY.08.CY222 T.........GAG--C-G-C-A-T--A------T------AC------------T--------------T-GA--T--------------------------A-------A-----------GG------C-G--AGAT--------G-----G------CAT------- 6150
F1.ES.11.DEMF110ES001 T.........GAA--C-G---A-T--A------T------AC------------T--------------T-GG--T-----------------------T--A------------C-------G------G----A-AC----C---G-TG--GAT---C-A-------- 6289
F1.FI.93.FIN9363 A.........GAA----G-C-A-T--C------T------AC------------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G-----GG----A-G---------G--G--G-------GG------- 6292
F1.FR.96.96FR_MP411 T.........GA-----G-C-A-T--A------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G----GGG--CCA-G---------G-----G-----C-AG------- 6160
F1.RO.96.BCI_R07 G.........GAA----G-C-A-T-CA------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G-----GG----AGA---------G-----G-----C-AG------- 7029
F1.RU.08.D88_845 A.........GAG----TA--A-G---------T------AC---G--------T---------A----T-----T------------TR-------A-T--A-----A-A------------GW----------A--T--------G-A---G-----CRAC------- 6440
F2.CM.10.DEMF210CM007 T.........GAA----G---A-T--A------T--T---AC------------T-----------G--------------------C-----------T--T---------------------------G-G--A-AC----C---G-A---G-T-----G-------- 6299
F2.CM.97.CM53657 T.........GAA----G-C-ACT---------T------AC-G----------T-----------G--------T--------A--------------T--T--------------------G------G----AGA---------G-----GTT-----GG------- 6146
G.BE.96.DRCBL A.........T-G----G-C------A------TGT----AC-----A------T------------A-T-----------------------------T--A--------------C-----G---GTGG------A----------------A------AC------- 6917
G.CM.10.DEMG10CM008 T.........-CT----GAC-A-T--A------TGT----AC-G---AG-----T-----------GAGT-----A-----------------------T--A-----C---------T----G------G----A-AT----------------------AC------- 6341
G.CN.08.GX_2084_08 T.........-AT----G---A-T--A------TGT----AC-----A---A--T-----------G--T-----A---------------------A-T--A-----G------C--T-G--G----GGG-C----AT----------------A-----AC------- 6208
G.CU.99.Cu74 A.........-A-----G-C-A-T--A------TGT-----C-----A------T-----------G--T-----C-----------------------T--A-----G-------------------GGG-----GA-----------------------AT------- 6585
G.ES.09.X2634_2 T.........-AT----G-C-A-T--A------TGT----ACT----AG--A--T-----------G--A-----C-----------------------T--A-------------------------GA-----T--A--T-------------T-----AC------- 6464
G.GH.03.03GH175G T.........GAT----G-C-A-T--A------TGT----TAT--C-AG-----T------------AAT-----C--------------C--------T--A---------------T--------GGGG------A-----------------T-----AC-----T- 7033
G.KE.09.DEMG09KE001 A.........CTG----G-C-A-T--A------TGT----AC-----A------T-----------GA-T-----A--------A--------------T--A---------------T----G------G------AT----C----------T-----CA-------- 6351
G.NG.09.09NG_SC62 T.........GAG----G-C-A-T--A------TGT----AC---C-A---A--T-----------G--T-----A-----------------------T--A-----C---------T----G----GGG------AT----CA----A----GA-----A-------- 6160
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B.FR.83.HXB2 C.........AGCTATAAGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCA 6951
Env __.__.__.__S__Y__K__L__T__S__C__N__T__S__V__I__T__Q__A__C__P__K__V__S__F__E__P__I__P__I__H__Y__C__A__P__A__G__F__A__I__L__K__C__N__N__K__T__F__N__G__T__G__P__C__T__N__V__
G.PT.x.PT3306 T.........--T----G-C-A-T--A------TGT----ACA----AG-----T-----------G--A-----C--------T--------------T--A-------A----------GTG----GGG----A-AC----C----------------TAC------- 6915
G.SE.93.SE6165_G6165 T.........-AT----G-C-A---CA------TGT----AC---C-A------T------------A-T-----C-----------------------T--AA--------------T----G----GGG-----GA-----------------------A-------- 6375
H.BE.93.VI991 T.........CAT----G-C-A-T--A------T-----G-------A---A--T--C--------G--------A-----------------------T--A--------------------G--C---GGG--A-AA--T-----------------C---------- 6350
H.BE.93.VI997 T.........-AG--C-G-C-A-T--A---C--T--------------------T--C-----------T-----T--C--C--T--------------T--A---------------T----G-----C-----A-----T---------------------------- 6283
H.CF.90.056 T.........CAG----G-C-A-T--A------T--------------------T--C--------G--------A--T--------------------T--A-----C--------------G-----C-----A--A---------------TT-------------- 6282
H.GB.00.00GBAC4001 T.........CTG----G-C-A-T--A------T--------------------T--C--------GA-------A--------A-----C--------T--A--------------------G--C--C-----A--A--T-----G-----------C--G------- 6483
J.CD.97.J_97DC_KTB147 T.........--T----TTC-A-T--A------T-------------A------T-----------G--T-----A--------------------------A--------------------G------G----T-A---------------G-----C-A-------- 6163
J.CM.04.04CMU11421 T.........--T----TT--A-T--AC-----T-------------A---A--T-----------GAAT--C--A--------------------------A-----------------C---------G---G--AT--------------------C---------- 6489
J.SE.93.SE9280_7887 A.........-AT----TTC-A-T--AC-----T-------------A---A--T-----------G--T---C-A--------------------------A---------------------------G------AT---------------T----C-A-------- 6264
J.SE.94.SE9173_7022 A.........--T----TTC-A-T--AC-----T--------T----A------T-----------G--T---C-A-----------------------T--A-----------------------------------T--------------------C-A-------- 6271
K.CD.97.97ZR_EQTB11 T.........GAAG---G-C-A-T--A------T------AC-G-------------------------------------------------------T--A-----C--------------G-----------C--A-G------------G-----C---------- 6173
K.CM.96.96CM_MP535 T.........GAA--C-G-C-A-T--A------T------AC----------A-T--------A---A----------------------------------A-----C--------------G-----GG----A-G---------G-------------A-------- 6159
01_AE.AF.07.569M T.........GAG----G---A-T--A------TT-T----------AG-----T---------A----A-----T---------------------A-T--A-------A-------T----G------G------A---------G-------------A-------- 6169
01_AE.CN.10.CYM059 T.........GAA----G-A-A-----------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A--T----T----G--C---G------A---------G-----G-------A-------- 6411
01_AE.HK.04.HK001 T.........-CG----G---A-TT-A------T--T----------AG--A--T--------------------T--------T------------A-T--A-------A--T----T----G--C---G----A-AA----G---G-----G-------AC-----A- 6327
01_AE.JP.x.DR0492 T.........CAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T----------A-------T----G------G------AT--------G-----G--C----A---G---- 7001
01_AE.TH.04.BKM T.........GAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------A-------- 6924
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 A.........GAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T--C------A----------T--------T------------A-T--A-------A--T-C--T----G------G----TGA---------G-----G-------A-------- 6387
01_AE.TH.90.CM240 T.........GAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------A-------- 6531
01_AE.VN.98.98VNND15 T.........GAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G-----GG------AT--------G-----G-------A-------- 6224
02_AG.CM.10.DE00210CM013 T.........T-T----G---A-T--A------TT-----AC------------T--------------------A--------------------------C-----C-----A--------G-----GG----A-A---------------G-----CTAC-----T- 6387
02_AG.ES.06.P1261 T.........TCT----G---A-T--A------T--T----C------------T-----------G-----------------------------------A-----G-----A--------G------G---C-GA---------------G-----C-AG-----T- 6392
02_AG.FR.91.DJ263 T.........CAA----G---A-TC-A----C-T-------C-------A-A--A-------G----A----G-----------------------------A--------G--A--------G------G------A---------------G-T---C-AG-----T- 6332
02_AG.GH.03.03GH181AG T.........CAG--C-TA--A-T--A------T-------C-----A------T------------A-------A--------------------------A-----------A--------G------G-----GA---------------G-----C-AG------- 6986
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 T.........CAG----G---A-T--A------T------TC----G-------T---------A-------------------------------------A----------------G----------G--G--GA-----C---------G-T---C-AG------- 6624
02_AG.LR.x.POC44951 T.........CAG----G-C-AGT--A------T-------C------------T------------A----------------T--------------T--A-----------A--------G----G-G--G--GAT-----G--------G-A---C-AG------- 6934
02_AG.NG.x.IBNG T.........CAG----G---A-T--A------T-------C------------T-----------------------------------------------A--------------------G-----GG----AGG---------------G-----C-A-------- 6475
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 T.........TAT----G---A-T--A------T-------C------------T-----------------------------T--------C--------A-----------A--------G------G-G---GAT----G---------GT----C-AG------- 6144
02_AG.US.06.502_2696_FL01 T.........GAA----G---A-T--A------T-------C---------A----------------------------------------T---------A-----------------G--G----GGG--G--G-------C--------GA----C-AC-----T- 6142
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..........-------G-----T---------T---------G-------A------------A-------------------------------------A--------------------G-----CG----A-A------C--------G---------------- 6149
04_cpx.CY.94.94CY032_3 A.........GAG----T---A-T--A-------G-----AC-----A------T--C--------G--T--------------------------------A-----------A---T----G------G-G--A-AT----C----TT---G-----C---------- 6339
05_DF.BE.x.VI1310 -.........--T----G-C-A-T--A------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G------G-G--A-A-----G---G-----------C-AG------- 6354
06_cpx.AU.96.BFP90 T.........GAT----GA--A-T--A------TGT----AC-----A------T-----------G--T-----A-----C-----------------T--A---------------T----G----GGG-----GAT----------------------A-------- 7023
07_BC.CN.98.98CN009 T......GAGCAT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A---A--------G------G---G--GA--------G-----------CCAT-----T- 6297
08_BC.CN.06.nx2 G.........TAT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A------------G------G------AA--------------------CCGT-----T- 6894
09_cpx.GH.96.96GH2911 T.........GAG----GAC-A-T--A------T-------C------------T------------A----------------------------------A--------------------G----GGG-----GA----------------AT-----A-------- 6150
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -.........-------GA--A-T--A------T-------C------------A------------A----------------T-----------------A-----A-----A---A-----------G---G--A------------G--------C-A---CA--- 6324
11_cpx.CM.95.95CM_1816 A.........--T----G-C-A-T--A----R-TGT----AC-G---A------T--C-----A---A-------------------------------T--A-------A------------G------G----A-AA--------------G-----C--G------- 6356
12_BF.AR.99.ARMA159 A.........-CA--C-G-C-A-T--A------T------AC-------T----T--------------T-GG--T---------------------A-T--A-------A----C-------G------G----A-A---------G--G--G-----CCAG------- 6964
13_cpx.CM.96.96CM_1849 T.........GAA----GA--A-T---------T-------------A---A--T------------A-------------------------------------------------------G------G--G--GA---------------G-----C-GG------- 6373
14_BG.ES.05.X1870 ..........-------G---------------------------------------------A---A----------------A----------------------------T---------G-----C-----A-A-----------------------A-------- 6442
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -.........-------G-----G--AG------------A----------A--T------------------------------------------A-------------------------G-----C--C--A-A---T---------------------------- 6323
16_A2D.KR.97.97KR004 G.........CAG----GAC-A-T-CA----G-T------AC---C--------T--C--------------------------T-----------------A-----------A--------G-----GG-CCC-GAA--------------G-----C-AG-----T- 6320
17_BF.AR.99.ARMA038 A.........GAA----G-C-A-T--A------T------AC------------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A---------G--------------A-----------G--G--------C-AC------- 6170
18_cpx.CU.99.CU76 T.........GAT----G---A-T--A------TGT----AC-----A---------C-----A--G--T-----C-----------------------T--A--------------------G--C--C---C-AC----T-----------G-----C-G------T- 6259
19_cpx.CU.99.CU7 ................---A-A-T--A------T-------C------------T-----------CA----------------------------------A--------------------G------G-----GA---------------GAA---CCGG------- 6095
20_BG.CU.99.Cu103 T.........GA-----G-C-A-T--A------TGT-----C-----A------T-----------G--T-----T-----------------------T--A-----G-----A-------------GGG-----GA-----------------------A-------- 6421
21_A2D.KE.99.KER2003 T.........-C-----G---A-T--A------T-------C------------T--------------------A--------------------------A--------------------G----GAG------G---------------C-----C---------- 6152
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..........--T-T--GAC-A-T--A------T-------C---------A--T------------A----------------------------------A--------------------G-----AG-G--AGA---------------G-----C-AC------- 6142
23_BG.CU.03.CB118 T.........GA-----G-C-A-T--A------TGT----AC-----A------T-----------G--T-----T-----------------------T--------------A-------------GGG-----GA-----------------------G------T- 6421
24_BG.ES.08.X2456_2 T.........-A-----GAC-A-T-RA---Y--TGT---CAC-----R------T--C--WW----GA-T-----T---M----------C--------T--AC----K-----A--------------GG--G-AGA--------S------G--W----G-------- 6441
25_cpx.CM.02.1918LE T.........TCA----G---ACT---C-----T------AC-----A------T------------A----------------T--------------T--A--------------------G-----GG------AT---------G----G---------------- 6168
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 G.........GAA----GA----T--A------T-------C---A--------T--------------------A--------------------------A--A--------A--------G----GAG-----GAT--T--------G--G-T---C---------- 6954
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS T.........-CT----G-C-A-T--A--------------------A------T---------AC---T----------------------T------T-----------------------G-------------A---------------G-----C---------- 6944
28_BF.BR.99.BREPM12609 A.........-------C-C---T--A------------------------A-----------------------A---------------------------------------C-------G--------------A--T--------------G------------- 6325
29_BF.BR.01.BREPM16704 A.........-------TAC---T--C------------------------A------------A----------A---------------------A-----------------C----------C---G------AA---------------A------A-------- 6372
31_BC.BR.04.04BR142 A.........GAT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------C--T-----C--------T--------C-----T--A--G----A--T---------G-------------AA--------------------C-AT------- 6419
32_06A1.EE.01.EE0369 T.........GCT----TA--A-T--A------TG--A--AA----GA------T-----------G--T-----A-----C-----------------T--A---------------T----G----GAG------AT----------------------A-------- 6622
33_01B.ID.07.JKT189_C T.........-AA--C-G---A-T--A------T--T----------AG-----T--------------------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------A-------- 6270
34_01B.TH.99.OUR2478P T.........GAA----G-----T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A---------C--G------G------AT--------G-----G-------A-------- 6144
35_AD.AF.07.169H T.........--T----GA--A-T--A------T-------C---------A--T------------A-------------------------C--------A-----------A--C-----G------G-G---GA---------------GT----C-A-------- 6166
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 T.........--G----GAC-A-T--A------TG------C---------A--T------------A----------------------------------A-----------A--------G-----AG----ACA---------------G-T---C-A-------- 6163
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 G.........-CT----GA--A-T--A---C--T--------------------T------------A--------------------T-C-----------A---------------------------G-----GAA-A------------G-----C-GG------- 6145
38_BF1.UY.03.UY03_3389 A.........TAT--C-G-C-A-T--A------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A-------------------G--G-A-A---------G--G--------C-GG------- 6371
39_BF.BR.04.04BRRJ179 A.........GAA--C-G-C-A-T--A-----GT-------C------------------------G--T-GG--------------------------T--A-------A------------G------G----A-G---------G-----------C-GG------- 6443
40_BF.BR.05.05BRRJ055 A.........-CA--C-G-C-A-T--A------T-------C---------------------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G-----AG----A-G---------G--G--------C-AG------- 6481
42_BF.LU.03.luBF_05_03 A.........-AT----T-----T---Y--------------YC----------------T---A----------A-----------------------------------------------G------G----A-A-----------------------A-------- 6491
43_02G.SA.03.J11223 T.........GAT----G-C-C-T--A------TGT----AC---------A--T-----------GA-T-----C-----------------C-----T--A-----G-----R--------G-----GG-A----AT--------G-------A-----A-------- 6479
44_BF.CL.00.CH80 A.........GAA--C-G-C-A-T--A------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A-------T----------AG---CA-A---------G--G--------C---------- 6405
45_cpx.FR.04.04FR_AUK T.........-------GAC-A-T--A------T------AC-----A------TGTC---------A----------------------------------A--------------------G-----AG----A-G---T-----------G-T---CCAG------- 6916
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 T.........-CA--C-G-C-A-T--A------T-G----AC------------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A---A--------G------G----A-A---T-----G--G--G-----C-AG------- 6375
47_BF.ES.08.P1942 T.........-------G-----T------------------------------T---------A-------------------------------------A--------------------G------G-----CA-----------------------A-------- 6377
48_01B.MY.07.07MYKT021 T.........GAG--C-G---A-T--AG-----T--T----------AG-----T---------A----------T--------T--------------T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------AC------- 6201
49_cpx.GM.03.N26677 T.........GAT----TTC-AGT-CA------T---A---------A------G-----------G------C-A--------------C--------T--A------------------C--------G---TA-T---T-----G-----------CGA-------- 6390
51_01B.SG.11.11SG_HM021 T.........GAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T--------------T--A-----G-A-------T-----------G----A-A---------G-------------A-------- 6163
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 G.........GAG----G---A-T--A------T--T----------A------T---------A----------T--------T------------A-T--A-------W------------G------G------AT--------G-----G-------A-------- 6304
53_01B.MY.11.11FIR164 T.........RAA--C-T---A-K--A----R-T--T----------AG-----T--------------------T--------T--------------T--A-------A-------T----G------G------AT----------------T-----G-------- 6318
54_01B.MY.09.09MYSB023 T.........GA-----GA--A-T--A------T--T----------AG-----T--------------A-----T--------T------------A-T--A-------A-------T-----------G----A-AA--------G-----G-------A-------- 6371
55_01B.CN.10.HNCS102056 T.........GAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T--------------------T---------------------A-T--A-------A---------C--G------G------AT--T-----G-----G-----C-A-------- 6255
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -.........TCT----GA--A-T--A------T-G----AC---A-----A--------------CAAT-----T--------T-----C-----C--T--A-------A------------G--------------A--------G-------------AT-----T- 6152
61_BC.CN.10.JL100010 -......AAGTTT--C-GA----T--A------T-------C---A-----A--------------CAAT-----T--------T-----------CA-T--A-------A----------C----------------A--------G-----------C-AC-----T- 6365
O.BE.87.ANT70 A.........-TG----CA--A--T-A-------T--A--AC---C--G--A-----------------T-----A--------A-----C--------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----C-GC-CAGAA--T-----------CA----C-G---CA-A- 6986
O.CM.91.MVP5180 A.........-CA----T---A--T-A-------T--A--A-T--C-AG-----------G------AGT--------C-----------C--------T--AA-A--A-A---C--CT-T--G------G-C-CAGAC--T-----------C-T---CCAC---A-TT 6985
O.CM.98.98CMA104 A.........-TA----CA--A-TT-A-------T-TA-TACA-CC--G--A-----------------T--------C-----A---A----------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----C----TAGAA--T-----------CA----C-AC--CA-TT 6442
O.FR.92.VAU A.........-TG----GA--A-TT-A-------T--A--AC---C-GG--------------------T--------C-----------C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G------G-A-CAGGA--T-----------T-TC----A---C--T- 6525
O.GA.11.11Gab6352 A.........-TA----CAA-A-TT-A------TT--A--AC-----AG--A-----------------T---C----T-----A-----C--------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----CC-G-CAGAA--T-----------CA------G---CA-T- 6179
O.SN.99.99SE_MP1299 -.........-TG----CA--A-TT-A-------T--A--AC-----AG--A-----------------G--------------A-----C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G-----C-GC-CAGA---T-----------C-----C-AC--CA-T- 7024
O.US.10.LTNP A.........-TG----CA--A-TT-A-------T--A--AC------G--A-----------------T--C-----------A-----C--------T--A--A--A-A---C--CT-T--G--C----G--CAGAA--T-G-----G---CA----C-A---CA-A- 6883
N.CM.02.DJO0131 T.........-CA--C-G-C-A-T--A------T---A---CTG-A-----A--T-----T---ACTA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGCA-AT--T-----------GGA-----A------G- 6435
N.CM.04.04CM_1015_04 A.........-CA----G-C-A-T---------A---A--TCTG-A-----A--------T---ACCA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G-R-------G-AGGA-AC--T-G-----A---GGA-----A------G- 6428
N.CM.06.U14842 A.........-CA----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G--------------T---ACT-----------------A--------C-----AT-AC-A--C-----C---A-G---C-----G-AGGA-AC--T-G-----A-----A-----A------G- 6454
N.CM.95.YBF30 A.........-CA----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G-----A--T-----T---ACT-----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AC--T-G-----AT---AGC-----------G- 6544
N.CM.97.YBF106 T.........-CA----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G-----A--T-----T---ACTA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AT--T-G-----AT---AGC-----------G- 6517
N.FR.11.N1_FR_2011 AACAGAAACAGTA----G-C-A-T--AG---G-T---A----TG-G-----A-T------T---ACC-----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C--WA-G---------G-AGGA-AC--W-------GT-C-AA----T-------G- 6338
P.CM.06.U14788 T.........-CA----GA--A-TT-A---C------A-TAC------------A--C-----A--GAA---------GC-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C---C-G-CAGGA--T-----T--------T----AT--GACAG 6464
P.FR.09.RBF168 A.........CTA----GA--A-TT-A---C------A-TAC---------A--A--C-----A--GA-T---------C-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C---C-G--AGGA--T-----T--------T----ATC-GACAG 7016
CPZ.CD.06.BF1167 -.........TCT---T-T--A-T--A---C--T---A---C---A--T----AA---GAG---TCT--A-----A---G----T--T--G--C-----T--AC-A--A-A---T--G-----G-----AG--G-A-AT----GG----A----AAC-------CA--G- 7073
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T.........-CT--C-G-----TT-A------T---A---C---C--T--A--T---------ACT--------A--------A--------C-----A--A--A--A-----AC-C------------G---TAGAT-A---A--G-AT-A-A-T----A------A- 6481
CPZ.GA.88.GAB1 -.........-CA----G-A-A-TT-A---C--T--TA---C---A-----A--A--------AACG-----------T-----A-----C--------A--A--A--G-----A-----T-----C---G----AGAC--TTCA----A---TAA------T-----A- 7012
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 A.........TAT---T-T---CAT-A---C--T---A---C---A--T--AAGT---AGT---TC-AGT-----A-----------TAGA--C-----T--A--A--G-A---T--G------------G--GCA-AT--T-CA--GG-----GA---C--------A- 6625
CPZ.US.85.US_Marilyn T.........-C-----GAC---T--A---C------A-C-CT--C--------T-----T---ACC-----------------A-----C--------A--AC-A--C-----C--C------------G-A--AGAT-----A----AG---GAG----A------T- 6995
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V3 loop start
B.FR.83.HXB2 GCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA...GAGGTAGTAATTAGATCTGTCAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACACA......TCTGTAGAAATTAATTGT 7112
Env S__T__V__Q__C__T__H__G__I__R__P__V__V__S__T__Q__L__L__L__N__G__S__L__A__E__E__.__E__V__V__I__R__S__V__N__F__T__D__N__A__K__T__I__I__V__Q__L__N__T__.__.__S__V__E__I__N__C_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -T-----------C-----------C-A----------A-----------------------------------A-T...AG-AC-A-G---------AAA--CA-T--A------AAAG---A---------------T-C-GAG......C-----A-C----C---- 6353
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -T-----------C-----------C-AA-------CG--------G----------------------------G-...A-AA--A-G----------AA---C----A--------C----T---------G-----T--TGAG......------TC---------- 6318
A1.ES.06.X2110 -------------C-----------C----------C------------R-----------T---------------...------A-G----------AA---A---GCA-------C----A------------A--T--GGAG......C-----A-C----C---- 6347
A1.IT.02.60000 -------------C-----------C-A------G--------------------------------------G---...--------G----------AA---A----A--------C--------------------TGCT-AG......C-----A-C----C---- 7150
A1.KE.11.DEMA111KE002 -T-----------C--T-----G--C-------------------------------------------------G-...------AAG----------AA---A----AA-------C----A------------A--T-GAGAG......C-----AG---------- 6507
A1.RU.11.11RU6950 -------------C-----------C-A---------------------------------------------GA--...------A-G----------AA---A----A-------GC----T---------------T-CTGAG......-----GAGC--C-C---- 6657
A1.RW.11.DEMA111RW002 --T----------C-----------C-A---------------------------G------------------A-G...-----GA------------AA---A----CA-------C-----------------A--TGT--AG......C--A---G---------- 6481
A1.SE.95.SE8538 -------------C-----------C-AA------------------------------------------AG----...A-----A-G----------AA---A----AA------TC----A------------A--T--AGAG......C----------------- 6338
A1.TZ.01.A341 -------------C-----------C-A----------------------------------------------AG-...------AG---C-------AA---A--G-AA-T-----C----AT------------T-TGC--GT......C----GA----------- 6304
A1.UA.01.01UADN139 -------------C-----------C-A----------------------------------------------A-T...------A-G----------AA---A-T--A-------GC----A---------------T-CTGAG......C-----A-C--C-C---- 6323
A1.UG.11.DEMA110UG009 -------------C-------------A-------------------T---------------------T-A---G-...------AG-----A-----AA---A-TT-A--A---CA-----A------T-----C--T-CA-AG......C-----TC-----GG--- 6464
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------------C-----------C-A-------------------T--TC---------------------G---...--CA--A-G----------AA---A----A------A-C----A-------------T-T--TGAG......------AGC--------- 6568
A2.CD.97.97CDKTB48 --T-----------G---------------------C----------------C-G-------------------G-...A-----A-G----------AA---A-T--A--------C----A-------------T-T--T-A-......C-----CC---------- 6440
A2.CM.01.01CM_1445MV --T----------------------------------------------------G---------------------...--A---A-G---------AAA--C--T--A--------C----A-------------T-T-CTGAG......C-----C----------- 6305
A2.CY.94.94CY017_41 --T------------------------AA-------C------------------G-------------------G-GGGA-AA--A-G----------AA---A-T--AA-------C----A---------T---T-T-CT-AG......C-----CT-----C---- 6496
B.AR.04.04AR143170 -------------------------------------G--------------------------CT---------G-...------A------------AA---C-----A----------------------------A--T-A-......A----------------- 6294
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------------------------------A--------------------------------------...-----G-------------C-------T--A----------------------------A--TGA-......---A--AC---G-C---- 6328
B.BR.06.06BR1119 -------------------------------------G------------------------------------A--...---A--A------------AA---------A------------A----C----G---------GA-......-------T---------- 6516
B.CA.07.502_1191_03 ----------------------G------------------------T----------------C---A--------...---A---------A--ACAAA---AG-T--A----------T--------------T--A--TGA-......------C----------- 6574
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -T---------------------------------------------T--T-----------------T-------G...-------------------AA-----T--AA-T-----------T-----------------TGA-......A-CA--C----------- 6634
B.CN.10.DEMB10CN002 -T--------------------G----A---------G-----------------------A--C------------...-------------------AA---C----A--------------------------------T---......------CC-----C---- 6500
B.CO.01.PCM001 -------------------------------------G-----------A---C-----------------------...---A---------------AG--------------------------------------A--TGTT......------------------ 6298
B.CU.99.Cu19 ---------------------------A----A----G--------------------------C---------C--...--T--G-------------AT--------A---------------------------------GAG......C-----A----------- 6688
B.CY.09.CY266 ---------------------------AT------------------------------------------------...------A-G----------AA---A----AA------T------------------A-----AGA-......C-----TC------A--- 6325
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------------C--------------A-----------------G------------------------------...--------G----------AA---A--T-A--------------------------------GGA-......-A----A-C----G---- 6391
B.DK.07.PMVL_011 -------------C-----------------------------------------G---------------------...-GT-----G--C-------AA--------A-------------A------------------AGAG......------CC---------- 6548
B.DO.05.05DO_160884 ----------------------------A-----G--G-----A-----------------T--C----------G-...-------------------AA---------A--------------------------T------GC......------------------ 6304
B.ES.10.DEMB10ES002 -------------------------------------G---------T--------------------T-T--G---...------A-----------AAA---C--T-T-----------C--------TA----------T-AG......A-A----T---------- 6512
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------------------------AA--------------------AT----------T---------------...-------------------C---------A-------------T------------T-----T-A-......-----GC----------- 6324
B.GE.03.03GEMZ004 -------------------------------------G---------------------------------------...---A-T-------------C-------T-T------------GT------------T-----TGA-......A-----A-C----C---- 6316
B.HT.05.05HT_129389 --T----------------------------------------------------------T-------------G-...--CAC-A--C---------AA---A--T--A-------C-----------------T--A--TGA-......---A--T-C--------- 6348
B.JM.05.05JM_KJ108 -------------------------C-----------G---------T--T--------------------------...------A------------AA---A-------------------------------------GGA-......G----G------G-G--- 6334
B.JP.12.DEMB12JP001 -------G-----------------------------G--------C---------------------------A-G...---------C-------AAAA--------AA-T------G-------------G---------CA-......-------T---------- 6534
B.KR.12.12KYY10_10742 -----------------------------------------------------------------------------...--AA---------------AA---------A--------------------------------G--......------------------ 6974
B.NL.00.671_00T36 ----------------------------------G--G-----C---T-A---------------------------...--T---------------AAA--------A------A-C-----------------------GGA-......------------------ 6685
B.PE.07.502_2649_wg8 -------G--G--------------------------G--------GT-----------------------------...--TA----------G----C----C-TT-AA------------A------------------TGA-......-------CT--------- 6557
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------Y---------------------------------------------------------------...--A----------------A-------T-T--------------------------------A-AT......G-----CC---------- 6316
B.RU.11.11RU21n -T-------------------------A---------------C-----A-----------T---------------...---A--------------------C----A------A-------A-----------------AGA-......C----------------- 6652
B.TH.07.AA040a_WG11 -T-----------------------A---------------------------------------T-----------...---A--------------AGA--C-----A-----C-------T------------------T-A-......------------------ 6448
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----------G----------------AA--------G------------------------------------A--...-------------------AA---------A--------------------------T-A--GGA-......C-----AT------C--- 6334
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------------C-----------------------G-----C---------------------A-----------...---A--T------A-----AA---A-----A--------------------A------------A-......------A----------- 7100
B.UA.01.01UAKV167 -------------------------------------G---------T-A-------------------------GG...--CA---------------AA--------A-------T---G--------------------TGA-......---A--AC---------- 6376
B.US.11.ES39_42 ---------------------------A---------G--T---------T----G--------C-------G-A--...---A-------C-------AA------T--A----------------------G--------TCA-......-----G--------C--- 7111
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------------------------AA--------G---------T-A---------------------------...---A--------------CAA----------------------T------------------TGA-......-------T------C--- 6361
B.YE.02.02YE507 --T----------C-------------A-------------------T-----------------T-----------...---A-------C-----C-C-------T--A------------TA------------T----T-A-......A----------------- 6349
C.AR.01.ARG4006 -T-------------------------A------G--------------A-----------T---------------...---A--A-----------AAA---A-A--A------A-C-----A-----------C--T--TGA-......-----------------C 6309
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------------------------AA-----G-----G--------A-----------T---------------...--AA--A-----------CAA---A-A--A-------TC-----A-----------T--T--TGA-......-----------------C 6537
C.BW.00.00BW07621 ----T----------------------A---------------C-----A-----------T------T--------...-G-A----------G----AA---A-A--AA-------------A--------G--T--T--TGA-......-----------CGTG--- 6465
C.CN.09.09YNLX133sg ---------------------------A------G--------------A-----------T--C----------G-...-G-A--A------------AA---C-G--A-------TC-----A--------G--T--T--TCA-......------------GTA--- 6298
C.CY.09.CY260 -------------------------C-A------G--------------A-----------T---------------...-G-A--A------------CA--CC-A--AA------TC-----A-----------T--C--TGA-......------A------CA--- 6368
C.ES.07.X2118_2 ---------------------------AA--------------------A-----G-----T--C---------RR-...-R-A--A------------AA---C-G--AA-------C-----A-----------C--T--TGA-......-------------CA--- 6518
C.ET.02.02ET_288 -------------C-------------AA-----G--------------AT----------T---A----------T...---AC-A------------AA---C-G--AA-T-----C----TA--------------T--TGA-......C----------------- 6359
C.GE.03.03GEMZ033 ---------------------------A------G--------------A-----------T--C------------...---A--A------------AAG--A-A-ACA-------C----TA-----------T--T--TGT-......-----------------C 6331
C.IL.98.98IS002 ----T----------------------AA-----G--------------A-----------T---T--------A--...---A---------------AA---C-G--AA-------C----TA-----------C--T--AGAC......C-----------GTA--- 6455
C.IN.09.T125_2139 ---------------------------A------G--------------A-----------T--C------A---GG...-G----A------------AA---C-G--A--A-----C----TA-----------T--T--TGA-......------------------ 7135
C.KE.00.KER2010 ---------------------------A------G--------------A-----------A--C------------...---A--A-G----------AA---A-A--AA------TC-----A-----------C--T--T-A-......---A--------GTG--- 6322
C.MM.99.mIDU101_3 ---------------------------A------G--------C-----A-----------T--C------------...---A--A------------AA---C-G--A---C--TTC-----A-----------A--T--TCA-......C-----------G-A--- 6501
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----T-----G-----------G--C-A------G-----T--------A-----------T------------A--...---A--A--G---------AA---A-ACA--------TC-----A--C--------T--T--TGA-......-----GA-----G-G--- 7112
C.SN.90.90SE_364 ---------------------------A------G--------------A-----------T-------------G-...--AA--A------------AA---C-G--AA-T-----C-----A-----------T--T--TGA-......---A--------GTG--- 6302
C.SO.89.89SM_145 ---------------------------A------G--------------A-----------T--C----------G-...---A--A-G----------AA---C-G--AA-------C-----A-----------C--T---CA-......-------------GG--- 6347
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -T--------G----------------A------G-----C--------A-----------T--C------------...--TA--A------------AA---C-G--A--------C----TA-----------T--T--TGA-......C------------GG--- 7099
C.US.11.17TB4_4G8 -------------C-----C-------AA-----G--------------AT----------T---A--------A-C...-G-AC-A------------AA---C-G--AA-------C-----A--------------TG-TGA-......C-------------C--- 6490
C.UY.01.TRA3011 ----------G----------------A------G--G-----------A-----------T----------C-A--...--AA--A----C------AAA---A-A--A------A-C----TA-----------T--T--TGA-......------------------ 6295
C.YE.02.02YE511 ---------------------------AA--------------------A---------------------------...---A---------------AA---C-G--A-------TC-----A-----------T--T--A-AC......C-------C-----G--- 6310
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -------------C-------------A------G--------C-----A-----------T--C------------...--AA----G----------CA-----G--A------A-C-----A--------------T--T-A-......-------G----GTG--- 7092
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------------C-------------AA--------------------A-----------T--C--G-------G-...--TA--A------------AA---A-G--A------A-C----A------------T--T--TGAG......------------G-G--- 6485
D.CD.83.ELI ----------------------------------G--G-----------------G---------------------...-----CA----------C-AA---C----AA------------A--------C---T--T--TGA-......------A------CC--- 6660
D.CM.10.DEMD10CM009 --T----------------------C--A-----G--G---------T-------G---------------------...---A-CA------------AA---A-T--A-------T-----AT--------G---T-T--GGA-......A-----A-C--C-CG--- 6471
D.CY.06.CY163 -------------------------C--------G--G---------T-----A-G-----T--------------C...---A-CA------------AA---C----AA-----AT-----A------------A--T--T-A-......A----------------- 6331
D.KE.11.DEMD11KE003 --T-G-----G-----------G--------C-----G--------G--AT--C-G-----------------G---...--TA---------------AA---A---GTAGT--------------------------TG-T-AG......A------T---------C 6481
D.KR.04.04KBH8 ---------------------------A------G---------------------------------------A-G...--AA--A------------AA---C----AA------------A---------------T--TGT-......------CC------A--- 7043
D.SN.90.SE365 ----------------------C----A------G--G---------------------------------------...--AA--A------------AA---C----AA-T------------------------T-T--TGA-......------ATG--------- 7149
D.TD.99.MN011 ----------G--------------C-A------G--G---------T-T--A--------------G---------...---A-C--G----------AA---C----A------A------A---------G-----T--TGA-......A--A--A-C----C---- 6323
D.TZ.01.A280 -T--------------------------------G--G-----------------G---------T------G----...---A--A------------AA---C----AA------T-------------------T-A--TGAG......A-----A----------- 6318
D.UG.11.DEMD11UG003 --T-------G-----------G----A---------G------------T----G---------------------...-----CA--G----GA--AAA---C----A--T---A-------T------A----A--T--GGAG......------A-C----C---C 6466
D.YE.02.02YE516 -------------------------C-A------G--G---------T-T-----G-----------G---------...---A--A------------AA---A----A------AT---------------G-----A--TGA-......A--A--A-C----C---- 6298
D.ZA.90.R1 ---------------------------A------G------------T-------G---------------------...---A-CA-------G----AA---C----AA------------A---------------T--TG--......------------------ 6478
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -T-----------C-------------A------G------------T----A-----------C----------G-...--TA--A----C---A--CAG---A--T-A------A-A-----------------T--T--TGA-......------C-G--------- 6196
F1.AR.02.ARE933 ---------------------------CA-----G------------TC-T----------T--C------------...--TA--A----C------CA----A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA-......------C-G--------- 6409
F1.BE.93.VI850 ---------------------------AA-----G------------T--T-------------C------------...-GTA-------C------CAA---A--T-AA-T-----A-----------------C--T--TGA-......------C-G--------- 6434
F1.BR.07.07BR844 ---------------------------AA-----------C------T--T-------------C------A--C--...--TA--A----C----G-CAA---A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA-......------C-G--------- 6920
F1.CY.08.CY222 -------------------C-------A------G------------T----------------C----------G-...--TA--A----C------CAA---A--T-A--T---A-A--G-----------G--C--C--TGA-......------C-G--------C 6311
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----------------------G----AA-----G------------T-AT-------------C----------G-...---A-------C--G---CAA---A--T-A--T-----A-----------------CT-T--TCA-......------C-G--------- 6450
F1.FI.93.FIN9363 ----------------------------------G------------T--T-------------C---T------G-...-GTA--A----C------CAA---C--T-A--T-----A-----T-----------C--T--TGA-......------C-G--C------ 6453
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------------------------------G------------T----------------C--G---------...--TA--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA-......AG----C-G--------- 6321
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------------------A-------------------T----A-----------C---------A--...--TA--A----C------CAA---A--T-A--T---A-A--------------G--C--T--TGA-......------C-G-----C--- 7190
F1.RU.08.D88_845 ------G-------R-------G----A-----YG-----------R------G----------C----------G-...--TA-------C--GC--RAA---A---A-A-T-----AGG---------------C--T--GGAG......G--A--C----------- 6601
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---T---------------------A-AA-----G--G-----------A--------------C------------...--TA--A------------AA---A-T--ATCG---T-A----A------------A--T--TGA-......-------C---------C 6460
F2.CM.97.CM53657 ---------------------------AA--------G-----------A--------------C----------G-...--TA---------------AA---A--T-A--T-----A------------------T-T--T-G-......-------C------C--- 6307
G.BE.96.DRCBL -T-------------------------A---------------------A---C-G---------T--------A--...--TA-CA-------T----AA---A--T-A--------C---GT---------G--C--T--T-GG......------------------ 7078
G.CM.10.DEMG10CM008 -T--------G----------------A------G------------T-A---C-G--------CT--T------G-...--AA--A-G------G---AA--CA--T-AA-G-G--AA---GT---------G-----T--T-A-......--A--------C-CC--- 6502
G.CN.08.GX_2084_08 -TT------------------------A------G------------T-A--AC-------T---------------...--AA----------GA---AA--CA----A----G-A-C--------------------T--TGAG......A--A-------------- 6369
G.CU.99.Cu74 -T-------------------------A------G------------T-A---C-G--------CT--------A--...--AA--A-G----------AA--CC----AA-------C---GT---------G-----T--TGA-......A--A-------------- 6746
G.ES.09.X2634_2 -T--------G----------------A------G------------T-----C----C------T---------G-...A--A--A-G----------AA--CA----AA-------C--------------G-----T--T-A-......A--A----C----CG--C 6625
G.GH.03.03GH175G -T-------------------------A------G--------C-----A---C-G---------G-GA----G---...--AA--A-----CA-----AA---G----A------AG----GT-------------T-T--TGAT......A----------------- 7194
G.KE.09.DEMG09KE001 -T-T-----------------------A-------------------T-----C-G---------T-----------...--AA--A-G----------AA--C-----AA-------C----T---------G-----T--TCA-......---A-------------- 6512
G.NG.09.09NG_SC62 -TT----------------------A--------G--------C---T-AT-AC-------T---T-----------...--AA-----------A---AA--C-CT-GCC-A---A-C----T---------G-----T---GA-......A--A-------------- 6321
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V3 loop start
B.FR.83.HXB2 GCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA...GAGGTAGTAATTAGATCTGTCAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACACA......TCTGTAGAAATTAATTGT 7112
Env S__T__V__Q__C__T__H__G__I__R__P__V__V__S__T__Q__L__L__L__N__G__S__L__A__E__E__.__E__V__V__I__R__S__V__N__F__T__D__N__A__K__T__I__I__V__Q__L__N__T__.__.__S__V__E__I__N__C_
G.PT.x.PT3306 -T---------------------------------------------T-----C-----------T---------G-...--AA--A-GG---------AA--C---T-AA-------C--------------G-----T--T-GGACTAATCT-A--A-C----CA--- 7082
G.SE.93.SE6165_G6165 -T-------------------------A------G--------------A--AC-G---------T---------G-...A-AA--AA-G---------AA--------A------A-C---GT---------------T--T-A-......A----------------- 6536
H.BE.93.VI991 -------------C--------------------G---------------T----------A--C----------TGGAG------A-----------AAA---A-T--A--T---A-C----A-------------T-A--TGA-......C-----C-------C--- 6514
H.BE.93.VI997 ---------------------------A------G-----------------A--------A--C----------G-...C----CA-----------AAA---A--T-A------A-C----A---------------TG-T-GT......C--A---------CC--- 6444
H.CF.90.056 -T--------------------------A-----G-----------------A--------A--C------------...C--A-CA--------A--AAA---A--T-A------A-C----A---------------T--G---......C-A---A-C----CA--- 6443
H.GB.00.00GBAC4001 ---------------------------A------G--------------------G-----A--C----------GG...C-----A-----------AAA---A----A------A-C----AT------------T-T--TGA-......------C-G-----C--- 6644
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -T-------------------------A------G--G-----------A---C-------T---A----G---A--...--A---A------A---CAAA---A--T-A-----------G-----------------T---CA-......A----------C------ 6324
J.CM.04.04CMU11421 -T-------------------------A------G--------------A---C----------CAA-T------G-...--TA--A------------AA---A----AA------------A----C----G--AT-T--TGA-......A-----A-C----CG--- 6650
J.SE.93.SE9280_7887 -T-----------------C-------A------G--------------A---C-----------A---------G-...--CA--A------------AA--CA--T-A--------C----A------------A--T--T-A-......A-----------GTG--- 6425
J.SE.94.SE9173_7022 -T-----------------C-------A------G--------------A---C-----------G---------G-...--CA--A------------AA---A--T-A-------------A------------A--T--TGAC......A-----------GTG--- 6432
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------------------AA-----G------------T----A-----------C------------...---A--A-T-----G----AAG--A-T--AA-G---A-A----A---------------T--TGA-......G----------------- 6334
K.CM.96.96CM_MP535 ---------------------------AA-----G-----------------------------C------------...---A--A-------G----AA---A-T--A--T---A-A----A---------------T--TGA-......A-----C----------- 6320
01_AE.AF.07.569M --T----------C-------------A------G--G---------T-A---------------------------...--AA--A----C--C---AAA---C----AA-------C--C-----------G--C--T--T-A-......-----------C------ 6330
01_AE.CN.10.CYM059 -------------C-------------AA-----G------------T-----------------------------...---A--A----C-------AG---C----AA-------A----A---------G--C--T--T-A-......------ATC--C------ 6572
01_AE.HK.04.HK001 --T----------C-------------A------G--G---------T----A-----------C------------...---A--A------------AA--------AA-T-----C--------------G--C--T--TGA-......------C----C-C---- 6488
01_AE.JP.x.DR0492 --T----------C-----------C-AA-----G-----------GT-----------------------------...---A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A-......-----------C------ 7162
01_AE.TH.04.BKM --T----------C-------------A------G------------T-----------------------------...---A-------C-------AA---C----AA------TC-----------------T--T--T-A-......-----------C------ 7085
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --T----------C-------------A------G------------T----------C------------A---G-...---A--A----C-A-----AA---A----AA-T-----A--------------G--C--T--TGA-......------C----C------ 6548
01_AE.TH.90.CM240 --T----------C-------------A------G------------T-----------------------------...---A--A----C-------AAG--C----AA-------C--------------G--C--T--T-A-......-----------C------ 6692
01_AE.VN.98.98VNND15 --T----------C-------------A------G------------T-------------------T---------...---A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A-......-----------C------ 6385
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -------------C--------G--C-A-------------------------------------------------...---A--A-G----------AA---A----AA-T-----C---------C--------T----GGAG......C-----A----------- 6548
02_AG.ES.06.P1261 ----------G--C-------------A--------C---------------------------C---------A--...--CA----G----------AA---A----AA-------C-----------------AT-A--AGAT......C-----A----------- 6553
02_AG.FR.91.DJ263 -------------C-------------A---------------A-----A--------------------------G...--------G----------AA---A----AA-------C----A-------------T--GTTG-G......C-----AG---C------ 6493
02_AG.GH.03.03GH181AG -T-----------C-----------C-A-----------------------------------------------G-...--CA--A-G----------AA---A----A------A-C--G-A-------------T-A--TGAG......A-----AGG--------- 7147
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -------------C--G--------CG-----T------------------------------ACT---------G-...A------CC----------AA---A----AA-------C-----------------AT---CT-AC......C------G---------- 6785
02_AG.LR.x.POC44951 -------------------------C-A----------------------------------------------A--...A--A---------------AA---A----AA-------C------------------T--G-T-AG......C-----AG---------- 7095
02_AG.NG.x.IBNG -------------C-----------C-A-----------------------------------------------G-...--A-----G--C-------AA---A----AA-------C------------------T--GCT-AT......C-----A----------- 6636
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------------C-----------C-A---------G-------------------------------------G-...--TA----G----------AA---A--T-AA-------C------------------T----T-AG......C-----TGG--------- 6305
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----------C-C-----------C-A---------G--------G-----AC-----------------------...--------G----------AA---A--T-AA-------C--G-T-------------T--GCT-GT......C-----A----------- 6303
03_AB.RU.97.KAL153_2 -T-------------------------A---------------------------------T---------------...------------------------------------A-------------------------AGA-......C----G------------ 6310
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --T-G----G---C--T----------A------G------------T-------------A--CT-----ACG---...------------------AAA---A----A------A-C----AT--------------TGCA-AG......G-----A----------- 6500
05_DF.BE.x.VI1310 -------------C-------------A------G-----------GT----------------C------A-----...-GTA--A----C------CAA---A--T-A--T-----A----A------------C--T--TGA-......------C-T--------- 6515
06_cpx.AU.96.BFP90 -T--------------------G----A------G------------T-A---C-G---------T---------G-...A-CA--AC-----A-A---AA--CA----A------A-C----AT--------G-----T--TCAG......C------------GG--- 7184
07_BC.CN.98.98CN009 ----------------------G----A------G--------------A-----------T--C------------...--AA--A------------AA---C-G--AA------TC-----A-----------T--T--TCA-......------------GTA--- 6458
08_BC.CN.06.nx2 ----G--------C-------------A------G--------------A-----------T--C---------A--...---A--A------------AA---C-G--AA------T------A-----------T--T--TGA-......------------GTA--- 7055
09_cpx.GH.96.96GH2911 -TT-------------G-----G-----------G------------T-A---C-G---------T-----------...--CA--A------------AG---A----AA------TC---GT-------------T--GCTGAT......C-----ACG---G----- 6311
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -T--------G-----------G----AA--------G------------T-A--G---------------------...---A--A------------AA---C----A--T----------AT--------G-----T--TGAG......------AC---------C 6485
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------------------------C--------------------T-A-------------------------G-...------AG----------AAA--CA----A--------------------------AT-TG---GT......C-----C-C--------- 6517
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------------------G----AA-----G------------T--T-------------C------------...--TA--A-----------CAA--CA--T-A--T---A-A--------------T--T--T--TGA-......------C-G-----C--- 7125
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --T----------C-----------C-A------------------------------------C----------G-...--AA--AAG------G--AAA--C---T-A-------T-GG--A---------------TGCT--G......C-----AG---------- 6534
14_BG.ES.05.X1870 -------------C---------------------------------------------------------------...--AA----------G---AAA--C------------A-------------------------AGAC......C----------------C 6603
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -T---------------------------------------------------------------T-----------...------A----C------AG---C------A------------T---------------A--TGA-......------------------ 6484
16_A2D.KR.97.97KR004 --T-------------------------------G-C---T------T-----C-G-------------------G-AATA-AAC-A------------CA---A-T--A------A------A-------------T-T-CT-AG......C-----C----------- 6484
17_BF.AR.99.ARMA038 -TGT---G-------------------AA-----G------------T--T-------------C----------G-...--TA--A----C------AAA---A--T-A--T---A-A-----------------C--T--TGA-......--C---C-G--------- 6331
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------------------A------G------------T-------------A---------AC----...A-----A-G--C-------AA---A----A------A-C--G-A---------------T-CG--G......C-----A-C----CC--- 6420
19_cpx.CU.99.CU7 -------------C-----------C-A---------G-------------------------------------G-...A----GAC-----------AA---A----A--------C------------------T-T-CTRAG......C-----A----------- 6256
20_BG.CU.99.Cu103 -T-------------------------A------G------------T-A---C-G--------CT--------A-G...--AA--A-G----------AA--CC----A--------C---GT---------G-----T--T-A-......AG-A-------------- 6582
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------G----------------A------G--------------------G---------T-----------...---A-CA------------AA---C-T--A-----------------------------T--TGA-......-------T---------- 6313
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --T----------C-------------A------G---------------T----G------------------A--...---A--A-G----------AA--------AA----C--C----T-------------TY-GT--AG......C-----ACT--------- 6303
23_BG.CU.03.CB118 -T-------------------------A------G------------T-A---C-G--------CT--------A-G...--AA--A-G----------AA--CC----AA-------C---GTT--------G-----T--T-GC......AG-A--AC---------- 6582
24_BG.ES.08.X2456_2 -T--------T-----W----S-----A------GS-----------T-A---C-G--------CT--------A-G...A-A---A-G----------AA--C---G-AA-------C---GT---------G-----T--TGA-......AG-A---T---------- 6602
25_cpx.CM.02.1918LE -T-----G-----C-----------C--A-----G--G--------------------------CT-----------...---A---------------AA---A-T--AA------------A----C----G--T--T--TGA-......------ATG--------- 6329
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------------C--------G----A------G-----------------A----------------------G-...-GA---AAGG----G----AA--------AA-------C----A-------------T-TG-T-AG......G------T------C--- 7115
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --T-G--------C--------------------G-----------CT-----------------------------...---A--A------A-----AA---C----A------A-C-----------------C--T--TGA-......------A----------- 7105
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------------------G-----------C---------------------------...---A--A------------AA---C----A-------------T---------G--------TGA-......A----------------- 6486
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------------------------G---------------C-----------------------...--CA---------A-----AA-----T--------------------------G--A------GA-......A--A-------------- 6533
31_BC.BR.04.04BR142 -------G--G----------------A---------------------A-----------T---------------...---A--------------AAA---C-AT-A-------TC-----A--------------TC-G---......C-----A-T----C---- 6580
32_06A1.EE.01.EE0369 -T-----------------------C-A------G------------T-A---C-----------T------G----...AGTA--A------------AA--CA----A------A-C--------------G-----T--TCA-......--------C----TA--- 6783
33_01B.ID.07.JKT189_C --T----------C-------------A------G------------Y-------------T---------------...---A--A----C-------AA---C----A--------C--------------G--C--T--T-A-......--C----T---C------ 6431
34_01B.TH.99.OUR2478P --T----------C-------------A------G------------T-----------------------------...---A--A----C-------AA---A----AA-------A--------------G--C--T--T-A-......-----------C------ 6305
35_AD.AF.07.169H --T----------C-----------C-A------G--------------A-----G-------------------G-...---A---------------AA---A--T-T-----------------------------T--TGAG......A-----AC---------- 6327
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --T----------C--------G----A------G------------T-A---------------------A--A-T...--AAC-A----C-------AA---A----AA-------C--G---------A-----T--GT--AG......C-----A-T----C---- 6324
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -T-----------C-----------C--------G------------T---------------------------G-...A-----A-G----------AA---A----AA----C--C-----------------AT-T--TGAG......A----------------- 6306
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------------------------A-----G--G---------T--T-------------C------------...---A--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----------------CT-T--TGA-......------C-R-----C--- 6532
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------------------------AA-----G------------T--T--------------T-----------...A--A--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA-......------C-G--------- 6604
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------C-------------A------G--T-----------AT-------------C------------...A-TA-------C--G---CAA---A--T-A--T-----A---GT------------T--T--TGA-......------C-G--------- 6642
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------------------------------------G--------------------------CY-----------...--TA--A----C------CAA---A-YT-A--------A-----------------C--T--TGA-......------C-G--------C 6652
43_02G.SA.03.J11223 -TT------------------------AA-----G------------T-A--AC-------T---T-----------...--AA--------------AAA--C---T-A--------CC--GT-C-------G-----T--TRGC......---A-------------C 6640
44_BF.CL.00.CH80 ---------------------------AA-----G------------T--T-------------C------------...A--A--A----C------CAA---A----A--T---A-A-----------------C--T--TGA-......------C-G--------- 6566
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --T----------C-----------C---------------------------A-----------------------...A--A--A-G----------AA---C----AA------TC--G-----------G-----TGTT-GG......C-----C----------- 7077
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----T----------------------AA-----G------------T--T-------------C------------...--TA--A----C------CAA---A----A--T-----A----T------------C--T--TGA-......-----GC-G--------- 6536
47_BF.ES.08.P1942 -----------------------------------------------T----------------C------------...--TA--A----C--G---CAA---A--T-A--T-----A----G-------------T----TGA-......---A--AGC--------- 6538
48_01B.MY.07.07MYKT021 --T----G-----C--G----------A------G--G---------T-------------T---------------...---A--A----C-------AA---C----AA----------G-A---------G--C--T--T-A-......-----------C------ 6362
49_cpx.GM.03.N26677 -T-------------------------A------G---------------A-AC-------T---A--------A--...-GAA--A------------AA---A--T-A--T---A----G-A------------A--TG-T-A-......C-----AC------G--- 6551
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --T----------C-------------A------G--G--T------T----A------------------------...---A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A-......-----------C------ 6324
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --T----------C-------------R------G------------T-----------------------------...---A--A----C-------AA---A----A--T---A-C--------------G--C--T--TMA-......--------G--C------ 6465
53_01B.MY.11.11FIR164 --T----------C-------------A------G--G---------T-------------T---------------...---A--A----C-------AA---C----A--------C--------------G--A--T--T-A-......-----------C--C--- 6479
54_01B.MY.09.09MYSB023 --T----------C-------------A-------------------T-------------T---------------...--CA--A----C-------AA---C----AA-------C-G--A---------G--C--T--TGA-......--------------G--- 6532
55_01B.CN.10.HNCS102056 --T--A-------C-------------AA-----G------------------------------------------...---A--A----C-------AG---C----AA-------C--------------G--C--T--T-AC......------AC---C------ 6416
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------------------------AA-----G--------------A---C-------T--C---T-------T...-GAA--A-----------CAAG--C-G-AAA-------C-----A-----------T-----T-A-......------------G-A--- 6313
61_BC.CN.10.JL100010 ---------------------------A------G--G-----------A-----------T--C----------G-...--AA--A------------AA---C-GG-A-------TC-----A--------------T--TCA-......------------GTA--- 6526
O.BE.87.ANT70 CGGT---TACT-----------C---------AC----AGT-----G--AA-A--------G-CA--CT-TA---G-...A-AA--AG---G-TGG-AAAAG--A-TTT---AGG--GA----AT--C-----GACC--A---T-T......A-CC--A-C--G-CC--- 7147
O.CM.91.MVP5180 CAGTG--TACT-----------C--C-A----AC----AGT--------AA-AC-G-----G-CA--CT-TAG----...A--A--AG-----TGGGAAAA---A-T--A--ATCA--A--G-AT--C------ACC--A-----T......C--A--A-C--G-CC--C 7146
O.CM.98.98CMA104 CAGT---TACT-----------C--C-A----AC-A--AGT--------AA-AC-------G-CA--CT-CA---GG...A-AA--AG-----TGGGAAAAG--A-T--A-CTGG-T--CGC-AT--CC----GACT--A--TT-T......A--A--A-T--A-CC--- 6603
O.FR.92.VAU CAGT---TACT-----------C--C-AA---AC----AGT--C-----AA-AC-------GGCA--CT-TA-G-GG...A-TA--AC---C-TGGGGAAGG--A-TT-A----G--GGG-G-A---CC-GA--ACC-----T--T......GA-A-GAC---AGCA--- 6686
O.GA.11.11Gab6352 CAGT---TACT-----------C----A----AC----AGT-----T--AA-A--------A-CAA--T-TA---G-...A-AA--AG---A-TGGGAACA---A-TT---C-TC---GC---AT--CT-----ACT--A--T--T......A--A--A-G--G-CC--- 6340
O.SN.99.99SE_MP1299 CAG----TACT-----------C--C-AA---AC----AGT--------AA-A--------G-CA--CT-T----G-...A-CA--AG-----TGGGAAAA---A-TT-A------ATG----AT--C-----GACC--A--TT-T......A--A--A-C--G-CC--- 7185
O.US.10.LTNP CAGT---TACT-----------C--C-AA---AC---GAGT-----T--AA-A--------G-CAA-CT-TA-G-G-...A-AA--AG---G-TGG-AAAA---A-T--A------A-G----AT--CC-----ACC--A--TTAT......A-CA-------G-TC--- 7044
N.CM.02.DJO0131 -T--T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------G--CT---ATA--......--TA-T--T------AA-AAT............-G--G-GG--ATC-GT-G--G--ATG---TGAG......ATA--GAC---G------ 6581
N.CM.04.04CM_1015_04 -T--T--------C-----------A-A----ACGA----T-----GT-AA-CM-------G--C----ATAC---T...--TA-T--TM-----YR-SAT...............AAWG-T-AT--GT-G--G--ATG---TMAG......A-A--GTC---A------ 6574
N.CM.06.U14842 -T--T--------C--------G--A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--C----ATAC---T...--TA-T--T-----GAA-AGT-G-GAT-GCA-T-CGAG-GGTGATC-GT-G--G--ATG---T-AG......A-A--GTC---A------ 6615
N.CM.95.YBF30 -T--T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--CT--AATAC---T...-GAA-T--T------AA--AT............-G-CAC-GT-ATC-GT-G--G--ATG---TGAG......A-A--GCC---A------ 6693
N.CM.97.YBF106 -T--T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--CT---ATAC---T...--TA-T--T------CA-...............C---GGGGT-ATC-GT-G--G--ATG---TGAG......A-A--GTC---A------ 6663
N.FR.11.N1_FR_2011 -T--T--------C-----------A-A------GA----C-----G--AW-CC-------A--CT---GCAC-......--AA-T--TR---R-AA--AT............-G-CG-GGT-ATC-GTGG--G--ATG---TGAG......A-A--GTC---G------ 6484
P.CM.06.U14788 TT-T-AC---C----------------A----AC---G-----A---T-AA-AC-C-----A-C-------A-G-G-...---CCCT--G-A-TTA--CAG---G-GT-A--T-CA-GA---GT---C------A-AT-A--TGAG......AG---GTC-C-C-CC--- 6625
P.FR.09.RBF168 T--T-AC---C----------------A----AC---------A---T--A-AC-------A-C---------G---...---CCCT--G-A-TTA--CAA---G-GT-A----CAAGAT-TGTT--C------A-AT-A--T-AG......AA---GTC---C-CC--- 7177
CPZ.CD.06.BF1167 -G-TT-----T---------A-T--ATTT---A-GA--G-T--AGCTT-A-AT--------GTC-G---A-----G-...--AAC-AAGGCATAC-A---AG-AGC--AAC-T-----A...C-AT--T--A--A-AT-C--T-A-GCAACGGTCT-TA-C--A-C---- 7237
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -T--------T-----------C----AA-----G-C-A-C--C------A-T--G-----G---AC------CA-T...C--ACT--GGCC---ATA...G-CCCTT-A--G---TTA......GC----A-------C--AGAT......C-A---A-G----CA--- 6633
CPZ.GA.88.GAB1 -T-----G--T----------------AA-----G--TA-C-----GT-A--TA-T-----A---T----T----G-...A-CA--ACTG-A---GTG-AG---AAGT-AA-A---A--G-TGT-TGG-----------AGTAGA-......G-A--TAGTC-A------ 7173
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -TGT---C--C-----------G--A-T---CA-GA--G-CT-ATGGT-A-AT--------A-CATAT-A-A-G--G...A-AACGAAGG-GTATCA-ACA---G-A--AA-T---C-A...C-AC--T----TA--T-C--TGAG......A-AA--C-C--A-CC--- 6783
CPZ.US.85.US_Marilyn -T-----G--G-----T-----C--A-AA-----G--GA-T--A--G--CA-AA-----------T-----ACTA--...A-T--TACTG-A---AG-AAA--C--TG-A---.........-TT--TC-------AT-CTCAGAG......GGA--CA-T--G-C---- 7147
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B.FR.83.HXB2 ACAAGACCCAACAACAATACAAGA...AAAAGAATCCGTATCCAGAGAGGACCAGGGAGAGCATTTGTTACA............ATAGGAAAA...ATAGGAAATATGAGACAAGCACATTGTAACATTAGTAGAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCT.. 7262
Env _T__R__P__N__N__N__T__R__.__K__R__I__R__I__Q__R__G__P__G__R__A__F__V__T__.__.__.__.__I__G__K__.__I__G__N__M__R__Q__A__H__C__N__I__S__R__A__K__W__N__N__T__L__K__Q__I__A__.
A1.AU.03.PS1044_Day0 -TC-----T---------------...-----TG-A-----A......--------ACA-A----CTA-G--............-C---TG--ATA-----GG----T---A-----------GTGG-C-A--A-A--G----------A-A---G---A--G---T-.. 6500
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --C-----T---------------...-----TTGG-A---A......--------ACAG--T--CTA-G--............--G-ACG-CATAC----GG-C--A---A-------G-----TG-C-AC---A--GC----G-A---------C--A--------.. 6465
A1.ES.06.X2110 G-C-----TGG-------------...-C---TG-A-----A......--------ACAG-----CTA-G--............-C---TG-CATA-----GG----A-----------------TG-C---------GC---------A-----GC--G--G---TC.. 6494
A1.IT.02.60000 -TT--G--T--T--------G---...-----C--------A......--------ACA-A----CTA-G--............-C-...G-TATA-----GG-C--A---N-----T-----TTTG-C-A----A--G-----------------C--A-----AG-.. 7294
A1.KE.11.DEMA111KE002 --C-----T---------------...--G--TG-A-----A......--G-----ACA------CT--G--............-C---TG-GGTA--------A--A---A-----T-------TG-----G---T-G----------A-----GC--A--G---T-.. 6654
A1.RU.11.11RU6950 --C-----TGG-------------...-C---T--A-----A......--------ACA-A-C--CTA-G--............-C---TG-TGTA-Y---GG-C--A---AG----T-------TG-C--C---A--G---------G---C---C--A-----AG-.. 6804
A1.RW.11.DEMA111RW002 --C--G--T-G-------------...-----TG-A-----A......--------ACA-A----CTA-G--............-C---TG-GATA-----GG----A-----------------TG-C-------A-G-C---TT-G-AG--------A-T---T-C.. 6628
A1.SE.95.SE8538 --C-----TGG-------------...-----C--A-----A......--------ACA------CTA-G--............-C---TG--GTG-----GG----A-----------------TG----------------------A-----GC-TG--G----C.. 6485
A1.TZ.01.A341 -TC--G--T--------------G...-----TTA---A--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C-...G-CATAG----GG----A--G--------------TG-C------A--G-T----------------G--T-G----A.. 6448
A1.UA.01.01UADN139 -TC-----TGG-------------...-C---T--A-----A......--------ACA-A-C--CTA-G--............-C---TG--ATA-----G--CCCA---A-------------TG-C--C----T-GC----------------C--A-----AG-.. 6470
A1.UG.11.DEMA110UG009 -TC-----T------------C--...-C---TG-A-----A......--G-----ACA--A---CT--...............-C-A-T--GATA-----G-----A---------T-C------G-C----A-T--G-----G-G---------C-----G-----.. 6608
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --C-----TGG-------------...-----T--A-----A......--G-----ACA-A----CT--G--............-C---CG-CATC--T--GG----A-----------------TG-C--C-A-A.GG------TG--AGT-C-GC-----G---T-.. 6714
A2.CD.97.97CDKTB48 --C---------------------...-----T--A--CT-T......--------ACAG--C--CTA----............-ATAAT--CATA-----GG----A-----------------T--C--C-T-A--G--------GC----C-----A--G---T-.. 6587
A2.CM.01.01CM_1445MV --C---------------------...-----T--A--CT-T......--------ACA---C--CTA----............-ATAAT---ATA-----GG----A-----------C-----T--C--C-A----G-C------GTT------C--A--G---T-.. 6452
A2.CY.94.94CY017_41 -TC---------------------...-----T--A--CT-T......--------ACA---C--CTA-...............-C-AATG--ATA-----GG-C--A-----------------T--C-AC-A-A--TT-------G--------C--A--G-----.. 6640
B.AR.04.04AR143170 -----------T------------...-----T--A-A---G......---TGG--A---------TA-G--............-C----G-TATA------G----A------------------C---------T-G-------C--------------A----T-.. 6441
B.AU.04.PS1038_Day174 GTG------C-------------G...-----T--A-RC--A......----------------GGTA-G--............-C----G-RATA-----RR----A-------T---------TC-G-----------C----C-GC----------AG-G-----.. 6475
B.BR.06.06BR1119 -----------------------G...-----T--A-A-C-A......-----G--A---------TA-G--............-C----G--ATA-----------A---------T------C-C---ACGC-T--C-----G-A--A------GG-A--G-----.. 6663
B.CA.07.502_1191_03 --------TGGT------------...-----T--ATCCT-A......---------------A--TA-G--............-C---GG-TRTA------G----A-----------C--C---------G-----C------GG----------G-A--G-----.. 6721
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------------------------...--GG-T--A-A---A......--T-----A---A-----T--G--............-CT---G-TATA-----GG----A----------------C-----A-G-----C--------GC-------C---------T-.. 6781
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------G-------------...---G----ATC-C-A......----AG---G---T----TA----............-C----G-TATA-----------A-----------------TG---A----A---GC---C--G--------------------.. 6647
B.CO.01.PCM001 --------------T---------...---G-T--A-A-C-A......----------A------CTA-G--............TC----G-CATAG-------C--A----------------CAC---A----A--------G-G--A------GG----G-----.. 6445
B.CU.99.Cu19 ----------C------C------...---G-T--A-A---A......---------------G--TA-G--............-C--A-G--ATA------G----A---------------------TT----AG-G-----------------GG-A------T-.. 6835
B.CY.09.CY266 GA------T---------------...-----T--AAA---A......-----------G------TA-G--............-C----G-TATA------G----A------------------------GA--G---T----C---AG-CC--C----------A.. 6472
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -T-------C--------------...C----C--A-A---A......------------------TA-G--............-C----G-CATA------G----A---------TT---------------G-AG---------T--------C-----G---T-.. 6538
B.DK.07.PMVL_011 -----------------C------...---G-TT-T-----A......---------------GCCT--G--............CAC-----GATA------G----A---A-----T------C-C--GA-G--A--------------G------TT---------.. 6695
B.DO.05.05DO_160884 ---------GG-------------...---G-T--A-A---A......-----------CA---GGTA----............-C----G--ATAG-----G----A-----G----------------------A------------T------------G---T-.. 6451
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------GGT------------...-----T--ATCAC-A......-------------T----TA-G--............-C----G-CATA------G----A---------T-C------------CA----G-T------G-A-------C-TG------C.. 6659
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------G-------------...-----T--AAA---A......------------------TA----............-C----G--ATA------G----A------------------C--------A--G-T-----------A----G-AGT------.. 6471
B.GE.03.03GEMZ004 GT-C----------T-----G---...--G--T--ATC---A......------------------TA-G--............-C-----GCATA------G----A---A-------------------------C---------G--------CG-AG-G-----.. 6463
B.HT.05.05HT_129389 --------T-------------TG...---G-T--A-A---A......-----------------CTA-G--............-C----GCTATA------G----A---A--------------------G--T--G-----G-A--G-TG--GGG-A--G-----.. 6495
B.JM.05.05JM_KJ108 GTG-----------------G---ACA-C---TG-A-A---A......---------C-----A--TA-G--............-C----G-CATA-----TG----A----G----T--------C-------------C----C----G-------C----C----.. 6484
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------------C------...-G---T--A-A-T-A......---------CA-A----ATA-G--............-C----G-CATA-----GG-C--A------------------------CA----GC-----------------G----G-G-T-.. 6681
B.KR.12.12KYY10_10742 -----------------------G...-----T--A-C---A......------------------TA-G--............-C----G-TATA------G----A----G--------------------A-----C------C----------G----C-----.. 7121
B.NL.00.671_00T36 ------------------------...-----T--A-A---A......------------------TA-G--............-C----G--ATA------G----A------------------C--------------------G----------C-------T-.. 6832
B.PE.07.502_2649_wg8 --------T--T------------...-G---T--A-A-G-A......----------A------ATA----............-C-...G-CATA-----GG----A---------T------C-----A--A-CA---T----C----------C--------AG-.. 6701
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------------C------...---G-T--A-A---A......---------------A-GT-GG--............-C----G--ATA-----------A---A-----T-------------C----A-------G-----------G-----G-----.. 6463
B.RU.11.11RU21n ------------------------...---G-T--T-A---G......----------A-------TA-G--............-C----G-CATA------G----A-----------------TG------A-AT---------------A----T----G---TG.. 6799
B.TH.07.AA040a_WG11 -----------------------G...-----T--A-C-C-A......----------A-----GGTA-G--............-C----G-CATA------G-G--A----------------G-C-------CAT-------------------------------.. 6595
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------------------...-G---TG-A-A---A......-----------T-T----TA-...............-C---GG--ATA------G----A--GA-----T------C-C---A-GT-A--G-----------------------G---T-.. 6478
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----------------TAT---A-AGA-G---T--G-A---A......---A---------T----TAC---............GC-A.....ACA-----------A------------------C------A---GG-----------------CC--------T-.. 7245
B.UA.01.01UAKV167 ------------------------...---G-T--A-A---A......--------AG-GA-----T--G--............-C----GCTATA--------C--A------------------C-C-----G---C----------A------G----A----T-.. 6523
B.US.11.ES39_42 -------A----------------...-----T--A-A---A......--------A--T------TA-G--............-C----GCTATA------G-C--A--------------C-----C------CA----------G-A------------------.. 7258
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----G------------------...-----T--A-AC--A......-----------G------T-----............-C----GCTATA------G----A----------------------------A-------------------------------.. 6508
B.YE.02.02YE507 ------------------------...-----T--A-A---A......--------C---------TA-G--............-C----G-TATA-----------A---------T--------------G---A--------T-------C----CA-----T--.. 6496
C.AR.01.ARG4006 --G-----------T---------...G----T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----G-CATA------G----A---G-------------T-------C-A--GC---------A------C-TG-AT--AG-.. 6456
C.BR.07.DEMC07BR003 ------------------------...-----T--AA-G--A......--------ACA------CTA-G--............-C----G-CATAG-----G----A-----G---------------------A--GC------C--A--C---C--AGAG--AG-.. 6684
C.BW.00.00BW07621 -----G---GG---T---------...-G---TG-GA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----G-CATA-----------A-------------------------A-A-T-----------G--C--G-GCAG---T-GG.. 6612
C.CN.09.09YNLX133sg --------------T---------...--G--T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----G-GATA------G-C--A-----G--G----------------A-T-T------G-G--A------C--AG-G--AG-.. 6445
C.CY.09.CY260 -T------------T--------G...-----T--GA----A......--------ACA-A----CTA--A-............--G---G--GTA-----------A------------------------GA-CA---C----C----------C--AG-G--AG-.. 6515
C.ES.07.X2118_2 --------------T--------G...-----T--AA-G--A......--------ACA------CTA-G--............-C----G-CATA-----------A---G--------------------GA-CAG--------CGCA------C-----G--AGG.. 6665
C.ET.02.02ET_288 --------------T---------...C----T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----G--ATA------G----A------------------------G---AC-G---------G---C--G--A-TG--AAG.. 6506
C.GE.03.03GEMZ033 ---------GG---T---------...C----T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-G----G-CATA------G----A-----G----------------A-GA-AAT----------CA------C--A--G-----.. 6478
C.IL.98.98IS002 -----G----G---T--------G...-----T--GA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C---GGCCATA------G----A------------------------GA-AGGGT-------G-G------C--GG-G---T-.. 6602
C.IN.09.T125_2139 --------T-----T--------G...-----TG-AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----G-GATA------G-C--A--GA-----T-----G-G----A-GA-CAG-----------A--A---CG-G--G-----.. 7282
C.KE.00.KER2010 -T-------GG---T---------...-----TG-AA-A--A......--------ACA-A-----TA-G--............-C---TG-CATA------G-C--A---A-----T---------------A--AG-----------T------C-----G--AGG.. 6469
C.MM.99.mIDU101_3 --------------T---------...-----T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-CG---G--ATA------G-C--A-------------------------A-CA----------G-A------C--AG-G---G-.. 6648
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----G---GG---T---------...-----TG-GA-G--A......--------ACA-A----CT--G--............-C----G-CATA------G----A---------T-C----C-----A-G-GA-TC--------G----------TAG-G--AGA.. 7259
C.SN.90.90SE_364 G----------T--T---------...-----T--GA-G--A......--------ACA-A-C--CTA-G--............-C----G-CATA------G----A------------------------G-T...--C------GCA------G--A--G--AAA.. 6446
C.SO.89.89SM_145 ------TA-GC---T---------...-----TG-AA-A--A......--------ACA-A----CTA-...............-C-AATG-CATA------G-C--A------------------------G---AT--------C-GA------C-----G---GA.. 6491
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------TGG---T--------G...-----TG-GA-A--A......--G-----ACA-A----CTA-G--............-C----G--ATA------G----A---A-----------------------AGT--G------G-A------G-GAG----AG-.. 7246
C.US.11.17TB4_4G8 --G-----------T---------...-----T--AA-G--A......--------ACA-A----ATA-G--............-C----G--ATA------G----A------------------------G---G--G-------GCA------G--A-----AAG.. 6637
C.UY.01.TRA3011 --G-----------T---------...-CC--T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----G--ATA------G----A-------------------------A-AA-GC------GG-A------C--A--G--AGA.. 6442
C.YE.02.02YE511 -----G--------T--------G...-----T--GA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C-----GCATA------G----A------------------------GA-AAG---------G----C---C--G------GA.. 6457
C.ZA.07.704010042_CH042_TF --------T---------------...-C---T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----G-CATA------G-A--A---------T------C--------A--GTG-C---G--G-A------T-CA-CG--AG-.. 7239
C.ZM.11.DEMC11ZM006 GT------------T--------G...-----TT-AA-A--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----G-CATA------G-C--A-----------------TG-----GA-AAG------G--G-A--C---C-TAG-G-----.. 6632
D.CD.83.ELI G----G---T-TC-A---------...C------CA-C---A......----T----CA-T--C-CTA---T............-C-...-G-TCA-G-TC--TA--AG----------------T------------C------G---A------C----AG-----.. 6804
D.CM.10.DEMD10CM009 GAG--G-----T------------...-GC--T--A-A---A......--------AC-GT--C-CTA----............-C-...G-CATA------G-C--A---A-C---T-------TG-----...A----T------------C--C-T--AG----A.. 6612
D.CY.06.CY163 -T---G-----T------------...G-C--T----A---A......---------CAG---C-CTA-G--............-C-AC---CATA--------C--A---G-------------T--------T-G-G-C------------C--C----AG----A.. 6478
D.KE.11.DEMD11KE003 -----G---T----T---------...--G--TG-A-AC--G......---------C-------CT-----............-C-...--CATAG----GTCC--A-----G-----------TC--------AT-G---------GA------G-TAG-G--AT-.. 6625
D.KR.04.04KBH8 GA---G------------------...CG-G-T--A-A---A......-C------ACA----C-CT--G--............-C-AC---TGTA------G----A---AG------------T--C-----CA-----------G-A------C-----T----A.. 7190
D.SN.90.SE365 -----G--TT---------A----...C----G-CA-C---A......----T----CAG-T-C-CCA----............-C-...-GGGTA-A----G----A-------------------------A--A--G---------A------C-----G---T-.. 7293
D.TD.99.MN011 -T---G--------T---------...-G---TG-A-A---A......---------CA----C-CTA----............-C-...--TGTA------G----A-----------------T------G--------------------C--C--G--G-----.. 6467
D.TZ.01.A280 -----G--T--T------------...---G-T--A-----A......---------CA-A----CT-----............GC-...G-GGTA-C----G----A---A-----T--------------G-----G-----G----A------C----AG-----.. 6462
D.UG.11.DEMD11UG003 -T---G---T----T--------G...-----T--AAA---G......---------C-------CTA-...............-C-AACG-CATA------G----A-----------------TG--------A--GCT---G----A------C-----G-----.. 6610
D.YE.02.02YE516 -T---G------------------...C--G-T--A-A---A......-C-------CAG---C-CTA----............-C-...--TGTA------G-C--A-----------------T------G--A--C--------------C--C--A--------.. 6442
D.ZA.90.R1 -----G---T--------------...C---AT-CA-AA--A......---------CA-A----CTA-G--............-GCA-G-TGATA------G-C--A------------------------GA--A---------G-GA------C-----G-----.. 6625
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------A--------------G...-----T--A-A---A......--------ACA------CTA-G--............-C---TG-CATA------G----A---A-G--------------C----A-A--C--------------C----CTG-G--CG-.. 6343
F1.AR.02.ARE933 --------T---------------...-----T--A-ACT-A......--------ACA-------TACG--............-C----G-CATA--------C--C---A-G-----------TG-----G--ATGC---------CA--GC--G---G-G--AAG.. 6556
F1.BE.93.VI850 -----------------------G...---G-T--A-A-T-A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----GC-ATA------G-C--A---A-G------------------G--A--C--------------C-GG-GT-TG--AAG.. 6581
F1.BR.07.07BR844 ------------------------...-----T--ATA-T-A......---------CAT------CA-G--............-C--A---TATA------G-C--C---A-G------------G-----G---A-C----------A--AG--C---G-G--AGG.. 7067
F1.CY.08.CY222 ------------------------...-----T--A-A-T-A......--------ACA------CTA-G--............-CG--TGCGATA------G----A---A-G--------C---------G-GA--C----------A---A-GG---G-G-GCGG.. 6458
F1.ES.11.DEMF110ES001 T-------T---------------...-----T--A-CC--G......--G-----A-A------CTA----............-C----G--ATA------G-C--C---A-G-----C---------------A--C--------G-A--A--GG--AG-G--AAG.. 6597
F1.FI.93.FIN9363 ------------------------...-----T--A-----A......--------ACA-T-----TA-G--............-C----G--ATA------G-C--A---A-G------------------G---A-C----------A------G-C-GAG--AAG.. 6600
F1.FR.96.96FR_MP411 ------------------------...-----T--A-A-T-A......--------ACA------CTA-G--............-C---TG-TATA------G----A-A-A-G---T-----G-A----A-G--A--C------G---A---AA--C----G--CAA.. 6468
F1.RO.96.BCI_R07 -----------------------G...-G---T--ATA-T-A......--------ACAC-----CCA----............-C--AC-GGATA------G----A---A------------T-G---A-G--A--C---------C----G--C---G-G--CAA.. 7337
F1.RU.08.D88_845 -----------T------------...--GG-TG-A-AGC-T......-C-------GC------ATA-G--............-C---TGCGATA------G-C--A---A-------------T------G--T--------G-AG-A---------A-YG--AG-.. 6748
F2.CM.10.DEMF210CM007 -------TTGG-------------...-----T--A-----A......--------ACA--T---CTA-G--............-C---TG--GTA------G----A---A-----TT-----T-----A-G--A--C-G-----G----------C-A-----AAG.. 6607
F2.CM.97.CM53657 ----------C-----T-------...-G---T--G-----A......--------AC---T----TA-G--............-C---T-CCGTAC-----G----A---A-G---T------C-----A-G--A--CTG--------A------G--GGAG-----.. 6454
G.BE.96.DRCBL --C---------------------...-G---TG-AGCA--T......--------ACA------CTA----............-C----G--GTA------G-C--A---A-G-----------TG-----T-GA-----------G-G--GC---GGG-TG-CCAG.. 7225
G.CM.10.DEMG10CM008 --C-----T--T------------...-C---T--GA-A--T......--G-----ACA--TG--CTA-G--............-C---TGCTATA------G----A---G-G---T------GTG---AATT-CA-C-G------G-G--GA--C-GA-TG-GA-A.. 6649
G.CN.08.GX_2084_08 --C-----A------------C--...-----T--AA-A--T......-----T--ACA-A-G--CTA-G-G............-C---GGGCATA-----GG----A---G-------------TG-A---GAGAAG------T--G-G-TA---C-GA--G--AAG.. 6516
G.CU.99.Cu74 --C---------------------...-----T--A--AT-T......--------ACA---G--CTA-G--............-C---TG-CATA------G----A---------------G-GG---A-G--A-----------G-G--AC--C-GA--G--AAA.. 6893
G.ES.09.X2634_2 --C---------------------...-----T--AACAT-A......--------A-A------CTA-G--............-C---TGGCATA------G----A--G--------------T------G--A--G-C-----A--T-TGA--GG-A-TG--A--.. 6772
G.GH.03.03GH175G --C------GG-------------...-G---T--AA-AT--......--------ACA------CTA-G--............-C---TG-CATA--------C--A----------------TTG---A-G---A----------C-GGTGA--C--A--G-CAAA.. 7341
G.KE.09.DEMG09KE001 --C-----------------C---...---G-T--AG-A---......--G-----ACA-A-G--CTA-G--............-C---GGC-ATA------G----A-----G-----------TG-----G--A--GC-----GA--T-TGA-GC-GGGAG--AAA.. 6659
G.NG.09.09NG_SC62 --T--------T----------A-...-G---T--AA-A---......-----T--ACA-A-G--CTA-G--............CA---TG-CATC-----------A-----------------TG-A---GC------------A--T-TGA--C-GA-CG--A-G.. 6468
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V3 loop end
B.FR.83.HXB2 ACAAGACCCAACAACAATACAAGA...AAAAGAATCCGTATCCAGAGAGGACCAGGGAGAGCATTTGTTACA............ATAGGAAAA...ATAGGAAATATGAGACAAGCACATTGTAACATTAGTAGAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCT.. 7262
Env _T__R__P__N__N__N__T__R__.__K__R__I__R__I__Q__R__G__P__G__R__A__F__V__T__.__.__.__.__I__G__K__.__I__G__N__M__R__Q__A__H__C__N__I__S__R__A__K__W__N__N__T__L__K__Q__I__A__.
G.PT.x.PT3306 --C------GG-------------...-G---T--AA-CT--......-C------ACA---GA-CTA-G--............-C---TG-TATA------G----A-----------------TG------A-CA--GC---T--T-TGTGA--C-GA-TG--A--.. 7229
G.SE.93.SE6165_G6165 --C-------------------TG...-----G--AA-A--GGGA-TT--------ACA-A-G--CTA-G--............-C---TGCCATA------G-C--A-----------------TG---C--A-AG---------AG-GG-C---C-GA-TG-C---.. 6689
H.BE.93.VI991 --C---A-AGG---T-----G---...-----T--A-----A......--G-----ACA------CTA-G--............-C---TG-CATC------G----A----G----T-------T------G--AA-C--------G-G--C---C-CA--G--ATC.. 6661
H.BE.93.VI997 --C-----T-----T---------...---G-T--A-A-T--......--G------CA------CTA-G--............-C---TG-TATC--------C--A-----------------TG-----GA--AG-----------G------C-----------.. 6591
H.CF.90.056 --C--G--T-----T-----G---...-C---T--A-A-T-A......--G-----AC-------CTA-G--............-C---TG-CATC------G----A-----------------T---------A--G-C--------G------C-C---G---T-.. 6590
H.GB.00.00GBAC4001 --C-----A-----T---------...---G-T--A-A---A......--G-----ACA------CTA-GT-............-C---TG--GTC--------C--A-----------------T------G--A--C----------G--C---T-CA-TG---TC.. 6791
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --C------GC-------------...--GG-T--A-CC--A......---------CA--TGC-ATA-G--............-C---TGC-GTA--------C--A------------------------G---T------------T------C-TA-AG-----.. 6471
J.CM.04.04CMU11421 TTC-----T---------------...--GG-T--A-AC--G......--T-----ACA--TGC-CT--G--............-C--AG-G-GTAG----GG----A---AG----T-C-----TG-------C...--C-----C-GAGT----GGTACAG-----.. 6794
J.SE.93.SE9280_7887 TAC-----T--T-----------G...---G-T--A-AC--G......--------ACA--TGC-CTACG--............-C----G--ATA-----------A---G--A-----------------GA-AG-G-T----G----------CGTAGAG-----.. 6572
J.SE.94.SE9173_7022 --C-----T--T------------...---G-T--A-AC--G......--------ACA--TGC-CTACG--............-C---GG--ATA------G----A--GA-----T-----------------AA-G-T---------------CGTAGAG-----.. 6579
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----G--A-G-------------...-----T--A-A---A......--------A--------CTA-G--............-C---TG-CATA------G----A--G--G--G--------------CG---G-C-G--------A---G----C--AG--AAG.. 6481
K.CM.96.96CM_MP535 -----G--A---------------...-----T--A-A---G......--------A-A------CTA----............-C---TG-TATA------G----A-----G--------C---------G---A---------C-TG-------GCAGAG--AAG.. 6467
01_AE.AF.07.569M --C------TC-------------...-C---TG-A-----A......--------ACA--TG---TA-GG-............-C----G-CATA------G--CCA---A-----T-----C-G----A-G--A----T--------AG----G------G--A--.. 6477
01_AE.CN.10.CYM059 --C------TC-------------...-C---TG-AA-A--A......--------CCA-ATG--CTA--G-............-C----G-CATA------G----A--GA-----T-----G-G----A-G--A--G-------GG-A--------TA--G--A-AA. 6720
01_AE.HK.04.HK001 --C------TC-------------...G----TG-G-----A......--------ACA--T---CTA--G-............-C----G--ATA-C----G----A--GA-----T-----C-G----A-GC-A--------G-A--AGT----------G-----.. 6635
01_AE.JP.x.DR0492 --C------TT---A-G-------...-C-----CATC---A......----A---ACA--T-C-CTA--A-............-C------CATATAT---G----A--GA-----T-C---G-G----A-G--A-----------G-A------------G--A--.. 7309
01_AE.TH.04.BKM --C------TC-------------...-----T--AAC---A......--------ACA-ATG---TAC-G-............-C----G--ATA------G----A---A-----T-----G-G----A-G--A--G--------G-A-------G----G-----.. 7232
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --C------TC-------------...-C---T--A-A---A......--------ACA------CTA--A-............-C----G--ATA------G----A---A-----T-------TG----C-A-A--G----------A------G-C---G--AT-.. 6695
01_AE.TH.90.CM240 --C------TC-------------...-C---T--AAC---A......--------AC---T---CTA--G-............-C----G-TATA-----------A---A-----T-----G-G----A-G--A-------------AGT----------G--A--.. 6839
01_AE.VN.98.98VNND15 --C------TC-------------...-T---G--GAC---G......--------ACAT-T---CTA--G-............-C----G-CATA-----------A--GA-----T-----G-G----A-G--A---C---------AGT----------G--A--.. 6532
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --C-----T---------------...---G-TG-G-A-C-A......-------------T---CTA-G--............-C---TG-TATA-C---GG----A---------------------------A--G----------A------C--GG-G-G---.. 6695
02_AG.ES.06.P1261 --C-----TGC---T---------...-----T--G-----A......--------ACA-A----CTA-G--............-C---TG-CATA-C------C--A---AG------------TG-C---------G-----------------C--A--G-G---.. 6700
02_AG.FR.91.DJ263 C-C-----T---------------...-----TG-A-----A......---------CA-A----CTA-G--............-C---TG-CATA-----GG----A-----------------TG--------T--G---------GA------C-----G-G---.. 6640
02_AG.GH.03.03GH181AG T-C-----TGG---T-----T---...C-G--TG-A--A--A......---------CA-A----CTA-G--............-G---TG-CATA-----GG----A-----G-----------TG-C----A-AA-G--------GC-------CG-A--G-----.. 7294
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --C-----T--T-G------T---...-----CGCA-A---A......---------CA-A-T--CTA-G--............-C---TG-CGTA----------AA-----------------TG-C------A--G-C----C----G-----C--G--G----G.. 6932
02_AG.LR.x.POC44951 --C-----T---------------...-----TG-A--A--A......---------CA-A-----TA-G--............-C---TG-CATA------G----A---------T-------TG-C------A--G---------CA------C--A--G-----.. 7242
02_AG.NG.x.IBNG --C-----T---------------...---G-TG-A-A---A......---------CA------CTA-G--............-C---TG-CATA-----GG----A-----------------TG-C----A-A--G----------A------C-T---G---T-.. 6783
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --C-----T-G-------------...-----TG-A-----A......---------CA-A----CTA----............-C---TGC-GTA-----GG-C--A-----------------TG-C-------A-----------G-------C--A--G-G-T-.. 6452
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -GC-----T---------------...-C-G-TG-G--A--A......---------CA-A----CTA-G--............-C--ATGGTATA-----GG----A---A-------------TG-C--C-A----G--------G-----C--CG-A--G-----.. 6450
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------------------...---G-T--T-A---A......------------------TA-G--............-C----G-CATA-C----G----A-------------------------T-A----------------A-------------T-.. 6457
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --C-----TGG-------------...-----TG-A-A---A......--G-----ACT-A---GGTA-G--............-C---TG--ATA------G----A------------------------G--AATG-T------G----C------GT----AG-.. 6647
05_DF.BE.x.VI1310 -----G------------------...-----T--A-A-T-A......--------ACA------CTA-G--............-C---TG-CATA------G-C--A---A-G------------G-------G-A-C----------A--C----TC---G----G.. 6662
06_cpx.AU.96.BFP90 --C------GGT------------...-----T--ATCCT-T......--------ACA---G--CA--G--............-C---TG-CATA------G----A--------T--------TG-------------T----CAG-T-TAC--GG-G-AG-GAAG.. 7331
07_BC.CN.98.98CN009 ---------GG---T---------...-----T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----G--ATA------G-C--A------------------------GA--AT-----------A---C--C--GG-G--AG-.. 6605
08_BC.CN.06.nx2 --------------T---------...-----T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----G--ATC------G-C--A------------------------G--...-------GGG-A-TG---C-TAG-G--AG-.. 7199
09_cpx.GH.96.96GH2911 GTC---A-TGG-------------...-C---TG-A-----A......--------ACA-A-G--CTA-G--............-C---TG-CATA------G----A--GA---T-------C-G----A-G--A-----------G-A-TC---GG-A--G-----.. 6458
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 GTG-----------T---------...-G---T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C-...G-CATA--------C--A---------T---A----------G--A--G----------A------C----AG-----.. 6629
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --C-----T---------------...-----T--A--G--A......--------ACA---T--CTA-G--............-C---TGCTATA-----GG----A---------------GTA--C-A-GC-A---T-------------------AG-G---T-.. 6664
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------T---------...-----T--A-AGT-A......--------AC-G------TA-G--............-C----G-CATA-----GG-C--T---A-G-----------TG-----G-----C------G---A--GG--G-----G--AAG.. 7272
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --C-----T---------------...-----T--A--G--A......--------ACA------CTA-G--............-C---GG-TATA------G----A-----G--------------C------CA---------------C---C-----G-----.. 6681
14_BG.ES.05.X1870 ------------------------...-----G--AAC---G......--------A----T---GTA----............-C----S--ATA------G--R-A---A-------------------C-A--A----------------C--GG--------T-.. 6750
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------------------...-----T--A-A---A......--T---------T---GGTA----............-C----G--ATA------G----A------------------C-------CA--------GG------------C------A--.. 6631
16_A2D.KR.97.97KR004 --C------G--GT-GG-CA----...-GG--TG-A--C--T......--------AC----C--CTA----AGGCAAACATAT-C-A-GC--GCA-A---GG----A-----------A-----T--C--C--CAG-C--------G--------C--A--G-----.. 6643
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------T---------...-----T--A-AGT-A......--------AC-T------TA-G--............-C----G--ATA------G-C--C---A-G-----------TG------A-A--C----------A--A---G-----G--AGG.. 6478
18_cpx.CU.99.CU76 --C-------G---T--C--G---...-G---T--A-A---A......--------ACA------CTA-G--............-C---TG-CATA------G----A-----------------T-----CGA-AA-G-T------G--------C-CG--G-----.. 6567
19_cpx.CU.99.CU7 ---C----T---------------...-C---TG-A-----A......--------ACA--T----TA-G--............-C----......-----GG-C--A-----G-----------TG-C----A-AA-G-G-----AG-AG-C---C--G--G-----.. 6397
20_BG.CU.99.Cu103 --C---------------------...--G--T--AG-AT-T......--------ACA---G--CTA-G--............-C---TG-CATA-C----G----A---------TT----GTGG---A--A-A-----------G-G-TGC--C-GA--G--AAA.. 6729
21_A2D.KE.99.KER2003 -----G---GGT------------...C--G-T--A-A---A......---------CA----C--TA----............-CC...--GATA------G-C--A--G--------------T--C---G-----G----------A------C--AG-G-----.. 6457
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -GC-----TGG-------------...--C--T--A-----A......--------ACA--TC--CTA-G--............-GG--TG-TATA-----GG----A---A-----T-----G-GG-C-A--A-A--G--------G-A------C-CGG-G---TA.. 6450
23_BG.CU.03.CB118 --C---------------------...--G--T--AACAT-T......--------ACA------CTA-G--............-C---TG-CATA-----------A---G-----TT----GTGG---A----A--GCC------G-G--GA-GC-GA--G--AAA.. 6729
24_BG.ES.08.X2456_2 --C------GG-------------...-GG--TR-AG-A--T......--------AC----G--CTA----............-C---TG-TATA------G----A-----------C----TAG---A-G--A--------GGGG-G-TGA----TA--G--AAA.. 6749
25_cpx.CM.02.1918LE --C-----T---------------...-----T--A-A---A......--------ACA------CTA-G--............-C----G-CATA------G----A-----------------T---------T-CC-------C--G------C--GGAG---T-.. 6476
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -GC---------------------...-----T--A-A-C-A......--------ACA-T----CTA-G--............-C---TG-TATA------G-C--A--------TGC---C-----C------AA-G-T---G----AG----G-GCA--G-----.. 7262
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --C------TT------------G...-----TG-AA--C-A......--------ATCC-T--GGTA--G-............CC----G--GTA------G----A---------T-------T----A----AA-G-G------GGA------T-CA--G---T-.. 7252
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----G-------------G--AC...---C-T--A-A-C-A......----GG------AT-A-GTA-GT-............-C--A-CG-ATACA----GG---A--------------C-------------A-------G-A----------G----G---T-.. 6633
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------------...-----T--A-A---A......------------------TA-G--............GC----G-GGTA--------G--A----------------G-C-----GA-T----------A-GG------G-----------.. 6680
31_BC.BR.04.04BR142 -TG-----------T--------G...G----T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----G-CATA------G----A-------------------------A-A--GC------C-GA------C--G--G---G-.. 6727
32_06A1.EE.01.EE0369 --C------T-T--T---------...-G---T--A-AC--T......---------CA---G---T--G--............-C---TG-CATA------G----A--------T---------------G--------------G-G-TG---C-TA--G-GATA.. 6930
33_01B.ID.07.JKT189_C --------TTC-------------...-C---T--A-C---A......--------ACA--T---CTA--G-............-G----G-CATA------G----A--GA-----T-----G-GG---A-GA-A----T---T----AGT----------G-GA--.. 6578
34_01B.TH.99.OUR2478P --C------TC-------------...-C---TG-A-A---A......--------ACA------CTA--A-............------G-CATA------G----A---------T-----G-G----A-G--A-----------G-A------------G-----.. 6452
35_AD.AF.07.169H --C-----T---------------...-----T--A-----A......--------ACA------CTA-G--............-C-...G-TATA-----GG-C--A-----------------TG-C------T--GCC-----G--A------G-----G-GAAG.. 6471
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 GTC--G--T---------------...---G-T-CA-C---A......--------ACA---T--CTA-G--............-G-AATG-TGTA-----GG-C--A---A-----------G-GG-C-A-GC-A--G--------G-------GC-G---G---TA.. 6471
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --C--GTTT--------C------...-----TG-A--C--A......--------ACA-A----CT--G--............-C---TG-CATA-----GG-C--A---A-------A---GCTG-C-A--A-A--G-G--------AG-----C--A--G---T-.. 6453
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------T---------...-----T--A-A-T-A......--------ACA-------TA----............-C----G-TATA------G-C--C---A-G---T-Y------G-----G---A-C-T-----------A---G--AGAG--AAG.. 6679
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------T--------------G...-----T--A-A-T-A......--C-----ACAT------CA----............-C------GATA------G-C--C---A-G-------A---T------G--A--C----------A--A----G----G--AAG.. 6751
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------...-C---T--AAA---A......--------AC--------TA-G--............-C----G-CATAG-----G-C--C---A-G-----------TG--------A--C-----G----A--A---------G---GG.. 6789
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --G-----------T---------...-----T--A-A---A......-C------AC--------TA-G--............-C----G-CATA------G-C--C-----G---T--------G-------G-A-C----------A--A---G---GAG--AGG.. 6799
43_02G.SA.03.J11223 --C--------------------R...-----T--AG-AT--......--T--T--ACA-A-G--CTACG--............-C---TG-TATA------G----A---G-------------TG-A------A---G-------G-G--G-----GA-TG--AAG.. 6787
44_BF.CL.00.CH80 --------------T---------...-----T--A-A---A......--------ACA-------TA-G--............-C----G-CATA------G-C--C---A-G-----C-----TG------A-A--G----------A--A---G--AG-G--AAA.. 6713
45_cpx.FR.04.04FR_AUK T-C-----T-CA------------...-C---TG-G-----A......--------ACA--TG--CTA-G--............-C---TG-TATA-C---------A--GA-------------TG--GA---------C----CA--A---C----GG-AG-----.. 7224
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------T------------...-----T--A-AA--A......--------AC--------TA-G--............-C----G-TATA------G-C--C---A-G------------G-----G-----C----------A--A---G--AG-G--AAG.. 6683
47_BF.ES.08.P1942 -T-------GG---T---------...-----T--A-A---G......--------C-AG-T----TA-G--............-C----G-TATA-----------A-------------------------A-----------------------G---------C.. 6685
48_01B.MY.07.07MYKT021 --C------TC--C----------...-----G--GAC---G......--------ACAT-T---CTA--GC............-C----G--ATA-C----G-AG-A-AGA-----T-----G-GG---A-G--A---C-----G---AGT-C---C---AG-----.. 6509
49_cpx.GM.03.N26677 -TC------GC-------------...--GG-T--A-ACT-A......---------CA--TGC-CTA-G--............-C---TGC-GTTG-----C-G--A--------------------C---GA-T--G-C------------C---GTA--G-----.. 6698
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --C------TT----T-------G...-C---T-CA-----A......--G-----ACA--T---CT--CA-............-C----G-CATA------G----A---A----TT-----G-G----A-G--A-----------G-G-------G----G--A-A.. 6471
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --C------TC-------------...-C---T--AG----G......--------AC---T---CT---G-............-C----G--ATA-C----G----A---A-----TT----G-G----A-G--A-------------AGT----------G--AAG.. 6612
53_01B.MY.11.11FIR164 --C-----AGG-------------...-C---TT-AAC---A......--------ACA--T---CTA--G-............-C----G-CATA------G----A---AG----T-----G-G--G-A-G--A--G-------GG-AGT----G-----G--A--.. 6626
54_01B.MY.09.09MYSB023 --C------TC-------------...-----T--A-A---A......--------AC---TG--CTA--G-............TC----G-TATA------G----A---------T-----G-G----A-G--A-------------A--------T---G--T--.. 6679
55_01B.CN.10.HNCS102056 --C------GC-------------...-C-G-T--AAC---A......--------ACA--T---CTAC-G-............-C----G-TATA------G----A---A-----TT----G-A----A----A--G-------GG-AGT---------AG--A--.. 6563
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -T--------G---T----G----...-----TG-AA-G--A......--------ACA----A-CTA-G--............-C----G-CATA-----GG-C--A---------T-------T-----GGA-AAG--C--------A---------AT-G---G-.. 6460
61_BC.CN.10.JL100010 --------------T---------...-G---T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----GGCATA-C------C--A---------T---------------A--AGGG------GG-AG-----G-CAG-G---AG.. 6673
O.BE.87.ANT70 GA------AC-A-TAG-C...-T-...C--GAG--GA-A--A......--T---AT-GCCTGG-ACAGC-TGGGAATA......GGG----C-GCAGG-AAC-GCTCA--GGC---TT----C--GTA--A-GCCA-TG-T---GGA--A-TA--------A-C----.. 7297
O.CM.91.MVP5180 -T----GAAGGA-TTGCAGAGGT-...C--GAT--ATA--CA......--T---AT----TGGCGCAG--TGACACTTAAAAGA-GTAAC--TACATC-CC--GATCA--GGT---TT------CATA--A--AGA-TGT----G-A--TG-CC--C----A-C----.. 7305
O.CM.98.98CMA104 GAG-----ATT---TCTG--GGT-...G--CAG--GAAG--A......--C---AT-GCCTGG-ACAGC-T-GATATA......GGGA--GG-AAC-C-A-CG-CCCA---AG---TTT---C--AT--GAAGA-A-C--------AG-AG-C----R---A-C----.. 6756
O.FR.92.VAU GAG-----AGGA-GTC-G----T-...CG--AG--AATGGCA......--T---AT-GCTTGG-ACAGC-TGGCCCTT.........A-T--TACA-AG--GG---CA--GGC---TT-------TTA----GCCA-TG-C-----C--AG-C------A-C---A--.. 6836
O.GA.11.11Gab6352 GA------AGGGG----CGTG-C-GTAGG-CAGG-GG-CCCA......--T---AT-GCT-TGA-CAGC-TGAACCTGGCA...GC--AGGGCAGAGG-AAC--CTCA--GAG---TT----C--GTA--AC-CCT-T--T---G-AG-AG-A----G-G-A-CCA--.. 6499
O.SN.99.99SE_MP1299 GTG----AAGGA--TC-GT--GT-...C--GAG--A-AA--A......--T---AT-GCCTGG-ACAGC-TGAGCCTGGCC...CA--AGGG-AAACC-AAT--CTCA--GAT---CT----C--GTA--AC-TCT-TG-T---G-A--AG-C----------C----.. 7341
O.US.10.LTNP GAG-----ATGG-GAG-G...-T-...GCTCCG--GA-CG-A......--G---AT-GCCCTG-ACAGCTACCGTCTA......GCGCA-TC-GGG-ATAAC-GCTCA--GG----T-----CCGGTA--A-CCCA-TG-T---G-A-GAG-AC-------A-C----.. 7194
N.CM.02.DJO0131 -----G--AGGG--T------G--...GG-CAGG-A-AA--A......-----T-CT-TGA-----TA--AC............----A----ATAG-----G-C--T-----------C-----TG-CTC--AC...G------GATCA-TG-GG--TA-A-C-AAA.. 6725
N.CM.04.04CM_1015_04 -----G--AGGG--T----Y-G--...GG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA--AC............----AG---ATA-----GG-C--T-----------C-----TG-CTC-GA-...G-------ATCA-TG-GGG-TAGA-C-AAA.. 6718
N.CM.06.U14842 -----G--AGGA--T------G--...GG-CAGG-A-AA--A......-----T--T-TGA-----TA--AC............----AG-G-ATA------G-C--T-----------C----GTG-CTC----AA-G-C---GGAGCA-TG-GG--TAGC-C-AAA.. 6762
N.CM.95.YBF30 -----G--AGGA--T------G--...GG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA--AC............----A----ATAG-----G-C--T---------T-C-----TG-CTC--A--A-CT----G-ACCA-TG-GG--TAGA-C-AGA.. 6840
N.CM.97.YBF106 -----G--AGGA--T------G--...GG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA--AT............----A----ATAG-----G-CG-T---------T-C-----TG-CTC-GA-...G-----GGATCA-TG-GG--TA-A-C-AAA.. 6807
N.FR.11.N1_FR_2011 -----G--AGGA--T------G-T...GG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA--AT............----AG---ATA-C----G-C--T--------G--C-----TG-CTC--A--A-G-G-----AG-A-TG-GG--TA-A-C-AAA.. 6631
P.CM.06.U14788 -T------AGGT--T--C------...GG-CA-G-G-AAC-A......---GTC...-TGA---GGTA--AT............--GAA-C-CTACG----CG----C--GGC---T--------TG--TC---G-A---T-----A-GA--C---G--TG-G-CAG-.. 6769
P.FR.09.RBF168 GT------AGGT--T--C------...GG-CA-G-G-AA--A......-----C...-TGA-C-GGTA--AT............--GAA-TTCTAC-C---TG----C--GA----TT-----------TCC-TGCA---T----CAG-A--C------TCTG-CAG-.. 7321
CPZ.CD.06.BF1167 GT-------GG------C------...GG-CAGG-A-AG--A......--G-----C-TGA-C--CTA--AT............---A----TGTT--T---G-C-CT---A-G---TT---CT-TG-A-AC-A-A--CT----G-A--TG--ACTG-GGCAGC-AAA.. 7384
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -GG-----AGGA--T--C------...GGTCA---A-AA--A......-------CA-TGA-T---TA--AC............----A---TGTAG----GG-C-CT---A-----T-----G-G--A-A-G-GA--C-G---GCA--AG-CC-C--TG-A-C-AAA.. 6780
CPZ.GA.88.GAB1 CAT-----AGGA-----------G...GG-GAGG-G-AG--A......--G-----A-TGA-C---TA--AT............----A---TGTAG-----G---CC---TCT--CT-C-----G--A-A-G-GA-C-C-------CGA--GG-GG--G-AG--AAA.. 7320
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 GA----A-AGGG------------...GGTCAGG-A-AG--A......----------TGA-C--CTA--AC............-G--A---CATCT-T---G---CT--GA----CTT---CT-TG---A-GC-A-TG-G---CGG-GA---C-TG-GAT-GCCAAA.. 6930
CPZ.US.85.US_Marilyn -TT-----AGGA---------GTG...GG--ATG-A-AAC-A......--------A-TGA-T---TA--AC............---CC---GATAG-----G--G-A---G----------------CTCA-A-CTG-C----G-G--ACAGAG----T-C-CTTTA.. 7294
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B.FR.83.HXB2 .AGCAAATTAAGA......GAACAA......TTTGGAAATAAT.................................AAAACAATAATCTTTAAG...CAATCC......TCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACT 7377
Env __S__K__L__R__.__.__E__Q__.__.__F__G__N__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__K__T__I__I__F__K__.__Q__S__.__.__S__G__G__D__P__E__I__V__T__H__S__F__N__C__G__G__E__F__F__Y__
A1.AU.03.PS1044_Day0 .GTAC--------......AC-T-C......---AAG...--C.................................----------G-----CT...A-CCAT......-----------T------G--AC---A--T-----------------A-----------T- 6612
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .-CAC--------......ATTATG.........TAC...--C.................................---------GAA------...A-T---......-----------TTT-------AC---A--T-----------------A------------- 6574
A1.ES.06.X2110 .-AGC--------......A--T-C......----TG...--C.................................G---------CG----CT...A-C---......-----------T--------------A--T-----------------A-----------T- 6606
A1.IT.02.60000 .-AA------G--......-C-T-C......---AA-...--C.................................----------------G-...A-C---......-----R--A--TTT-------AC---A--T-----C-----------A-----------T- 7406
A1.KE.11.DEMA111KE002 .--AC------A-......--GT-T......---......---.................................---------TCA-----T...A-C---......G----------TATG-----AAC---A--T-----------------A-----------T- 6763
A1.RU.11.11RU6950 .-CAC--------......AG-T-C......---CAT...--C.................................----------------G-...A-C---......-----------TGT----G--AC---A--T-----C-----------A-----------T- 6916
A1.RW.11.DEMA111RW002 .-AAC-----G--......A----C......-----G...--C.................................---------G---A-G-T...A-----......-----------TTT----G--AC---A--T-----------------A-----------T- 6740
A1.SE.95.SE8538 .-AAC--------......AC-T-C......---AAT...--C.................................----------------CT...A-C---......-----------T-T-------AC---A--T-C-G----------G--A------------- 6597
A1.TZ.01.A341 .-ATC--------......A--T-C......---A-T...--C.................................-----------A--C-CT...A-C---......-----------T-T------CAC---A--T--------C--------------------T- 6560
A1.UA.01.01UADN139 .-TAC--------......A--T-C......---AAT...--C.................................----------C-------...A-C---......-----------TTT----G--AC---A--T-----C-----------A-----------T- 6582
A1.UG.11.DEMA110UG009 .-CAC--------......A--T-C......-GG......--C.................................----------AA----CTGGC-CGGT-......-----------TGT-------AC---A--T-----------------A-----------T- 6720
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .--A---------......A-GG--......----A-...--C.................................---------G-----G-T...A-TC--......-----------TTT-------AC--T---T------------AA---A--G--------T- 6826
A2.CD.97.97CDKTB48 .GAAC--------......-----C......--CCCT...---.................................-----------------T...AGC---......-------------T-------AC---A--T-----------------A-----------T- 6699
A2.CM.01.01CM_1445MV .-AAC-----CAC......AGC--C......--CCCT...---..............................GCT-C---------------T...AGCC--......-------------T-------AC---A--T-----------------A----------TT- 6567
A2.CY.94.94CY017_41 .GAAC--------......--GA--......--CCCT...--G.................................-----C----------CT...A-C---......---------------------AC---A-TT-------------C---A-----------T- 6752
B.AR.04.04AR143170 .-TA--G------......-----T......---......---.................................-----------------T...-G----......---------------------A---T---T-C------------G---------------- 6550
B.AU.04.PS1038_Day174 .-TA---------......------......-----G...---.................................---------G------GT...--C---......-------------------------T-------C-C-----------------C------- 6587
B.BR.06.06BR1119 .-TA---------......------......A--AAT...--CACATTACACTTAAATAAC...............-C--A----GC-----CA...A-C---......---------------------A---T------C---------------------------- 6793
B.CA.07.502_1191_03 .-TA---------......------......---AAT...---.................................--G------GA-------...-C-CA-......A------------------------T------C-----------------------T---- 6833
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .GCA---------......------......---A-GGGA---.................................----------AA---G--CCA-C----......C----------T---------A-G-T------------C---------------------- 6899
B.CN.10.DEMB10CN002 .-CA--------G......---A--......-GGCCT...---.................................--G--------------T...------......----------------------C---A--------------------------C------- 6759
B.CO.01.PCM001 .-A----C-----......------......-A-AA-...---.................................-----------------T...------......-------------T-----C-----T---T------------------------------- 6557
B.CU.99.Cu19 .GCA---------......---AC-......---A-G...---.................................-----------T------...------......--------A----------------T----------------A------------------ 6947
B.CY.09.CY266 .-CA------G--......------......--CAAG...---..............................ACC-C--A----G-------C...--C---......-----------T--------CA----A--T------------------------------- 6587
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .-TA---------......-----GGAATTG---A--...---.................................---------GC-------...-C----......-------------------------T----------------------------------- 6656
B.DK.07.PMVL_011 .-AA---------......-G----......-----GG-G---.................................-----------------T...------......-------------------------T----------------A------------------ 6810
B.DO.05.05DO_160884 .GAA--------G......--G---......---......---.................................---------G----C--A...-C----......------------------------CT------------C--------------C------- 6560
B.ES.10.DEMB10ES002 .-TA---------......---A--......---AAC...---.................................---T------C-----G-...-C----......-------------------------T-----CG---------------------------- 6771
B.FR.11.DEMB11FR001 .-TA-------A-......------......---......---.................................-G---------------A...A-T--T......---------------------AC--T-----TG------G--------------------- 6580
B.GE.03.03GEMZ004 .-TA------G--......-C----......---AA-...---.................................-----------------T...-----T......-----------------------------------------------------C------- 6575
B.HT.05.05HT_129389 .-CA-------A-......--G---......---......---.................................--G------------G-T...-G----......--------------------------T---------------------------------- 6604
B.JM.05.05JM_KJ108 .--G---------......------......---......---.................................-----------------T...TC----......-----------------------G-T-TTT--C---------------------------- 6593
B.JP.12.DEMB12JP001 .GCA-------A-......------......---AAT...GCA.................................-C-------G-------T...-G----......--------A----------------T-----------T---C------------------- 6793
B.KR.12.12KYY10_10742 .-TA---------......------......C---A-G-----..............................ACA-C----------------...A-T---......-----G-----------G----A-G-A-----C---------A---A-------------- 7239
B.NL.00.671_00T36 .G-A---------......---TT-......-A-AAG...---.................................---------G-------T...TC----......-----------T-------------T----------------A------------------ 6944
B.PE.07.502_2649_wg8 .-CA---------......--G--T......-----G...---.................................--G------G-------A...A-TG--......----------------------C--T----------------A------------------ 6813
B.PY.03.03PY_PSP0115 .-CA---------......------......---AAG...---.................................---------G-------T...--C---......-----------T-------------T------C--------------------------T- 6575
B.RU.11.11RU21n .G-----------......------......---AAG...---.................................------C---A-----CT...A-----......-------------------------T----------------------------------- 6911
B.TH.07.AA040a_WG11 .GAA---------......------......-----G...--C.................................---------G-------T...------......-----------------G-------G----------------------------------- 6707
B.TT.01.01TT_CRC50069 .GAG------G--......------......----AG...---.................................---------G-------T...------......-------------------------T----------------------------------- 6590
B.TW.94.TWCYS_LM49 .-AA-----T---......------......-----G...---.................................---------G-------T...------......-------------T-----------T----------------------------------- 7357
B.UA.01.01UAKV167 .-TA------G--......A-----......---AAC...-G-.................................-C-------------G-TCAA---C--......C--------------------T---T-----C---------------------------T- 6638
B.US.11.ES39_42 .-TA---------......------......-----TTTG---.................................----------G------T...---G--......--------A----------------T----------------A------------------ 7373
B.UY.02.02UY_TSU1290 .-CA---------......----T-......-A-AAC...--G.................................-C---------T----CA...A-T---......------------------------GA----------------------------------- 6620
B.YE.02.02YE507 .-TA---------......--C---......------G-A---.................................---------G-------T...------......-----------T------------------------------------------------- 6611
C.AR.01.ARG4006 .-AA-------A-......A-G-TC......--CCCT...---.................................---------CAA----CA...A-CCA-......-------------T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T- 6568
C.BR.07.DEMC07BR003 .-AA-G----TC-......--GT-C......--CCCT...---.................................----------AA---G-A...AG-CA-......--------A----T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T- 6796
C.BW.00.00BW07621 .GAA-------AG......-----C......--CCCT...---.................................-----C----GA-----C...TC---T......G-----------TT-------AC---A--T--C-----C---A----A--G--------T- 6724
C.CN.09.09YNLX133sg .GAA------GC-......-----C......--CCCT...---.................................----------A-----CA...TC----......-------------T-------AC---A--T-----------CA----A-----------T- 6557
C.CY.09.CY260 .GAA---------......---T-C......--CCCC...---.................................---------GCA----GA...-C-CA-......-------------T-------AC--T---T--C--C-C----A----A--G--------T- 6627
C.ES.07.X2118_2 .-AA------GA-......-----C......--CCCT...---.................................---------GGA---C-A...-M----......-----------T-T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T- 6777
C.ET.02.02ET_288 .GAA-G----CA-......A-G---......--CCCT...---.................................---------C-A---GCA...-C----......-------------T---G--CAC---A--T--C---------A----A-----------T- 6618
C.GE.03.03GEMZ033 .GAA--G----AG......A--T-C......--CCCT...---.................................---------GCA-----C...TCG---......-------------T-------AC---A--T--C--------------A-----------T- 6590
C.IL.98.98IS002 .GAA-------A-......-----C......--CCCT...---.................................----------GA---GCA...-C----......--------A--T-T---G---AC---A--T--C---------A----A-----------T- 6714
C.IN.09.T125_2139 .-AA-GT---GC-......A----C......--CCCT...---.................................-G-GA----CGA---GCA...-C----......------------TT------------A--T--C---------A----A-----------T- 7394
C.KE.00.KER2010 .-AA------GA-......-----C......--CCCT...--C.................................--C------GAA------...-C-CA-......C----------T------G---C---A--T--C--------------------------T- 6581
C.MM.99.mIDU101_3 .--A------GC-......----TC......--CCCT...---.................................-G-------G-A-----C...TC----......C------------T--------C---A--T--C---------A----A-----------T- 6760
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .GAA-C----CA-......AGG--C......--CCCT...---.................................----------AA----GA...-C-CA-......------------TT-------AC---A--T--C---------A----A--G--------T- 7371
C.SN.90.90SE_364 .G-A------CA-......-----C......--CCCT...GG-.................................----AT----G----G-A...-C----......-------------T-------AC---A-----C---------A----A-----------T- 6558
C.SO.89.89SM_145 .-AA------GC-......-----C......--CCCT...---.................................----------AG---G-A...-C----......-----------T-T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T- 6603
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .-A-------GA-......-----C......--CCCT...---.................................---------CAA-----C...TC-AG-......-------------T-------ACC--A--T--C---------A----------C-----T- 7358
C.US.11.17TB4_4G8 .-AA------GA-......--G--C......--CCCT...---.................................----------AA---GCA...-C----......---------------------AC--T---T--C--------------A-----------T- 6749
C.UY.01.TRA3011 .-AT------GC-......--G--C......--CCCT...---.................................----------A-----CA...A-GCA-......-------------T-------AC---A--T--C---------A----------------T- 6554
C.YE.02.02YE511 .-AA-------A-......-----C......--CCCT...---.................................---T------GG---G--...-C-CA-......-------------T-------AC--T---T--C---------A----A-----------T- 6569
C.ZA.07.704010042_CH042_TF .GAA-------A-......A-G--C......--CCCT...---.................................-----------G---GCA...A-C---......-------------T-------AC---A--T--C---------AA---A-----------T- 7351
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .--A---------......---T-C......--CCCT...-GG.................................----------A-----C-...TC-C--......G------------T----G--AC---C--T--C---------A----------------T- 6744
D.CD.83.ELI .--A------G--......ACC-TT......C--AAC...--A.................................-C--T-----AG-----A...-C----......---------------------AC---A--------------------------C------- 6916
D.CM.10.DEMD10CM009 .GAA------G--......A-G-TT......C--AAC...--A.................................-C--------AA---G--...-C-G-T......G--------------------AC-G-A--------C------------------------- 6724
D.CY.06.CY163 .-AA------G--......A---TT......C--......--C.................................---------G-T-----A...-C----......-----G---------------AC--AA-T-------------------------------- 6587
D.KE.11.DEMD11KE003 .GAA-------A-......A-C-TT......AC-AAC...-T-.................................-C--A-----GT---GCA...TC----......--G------------------AC-CAC-----C----C---------A------------- 6737
D.KR.04.04KBH8 .-AA------G--......--C-TC......---AAC...--G.................................-C-GA-----AT------...-C---T......-------------T---G---AC---A---------GT----------------------- 7302
D.SN.90.SE365 .-AA-------A-......--C-TC......---......--C.................................-----------T---G-A...-C----......----------------------C---A---------------A------------------ 7402
D.TD.99.MN011 .--A------G--......-C-GCT......C--AAC...-CC.................................-C-CA------T-----A...-C----......--------------------AAC---A-----------------------------T---- 6579
D.TZ.01.A280 .-CA---C--G--......--C-TT......C--AAC...--G.................................-C--T-----AT----GT...-C----......---------------------AC---A--T--C---------------------------- 6574
D.UG.11.DEMD11UG003 .GCA------G--......A-C-TT......-A-AAC...G-G.................................-C---------T---G-A...-C----......----------------------C---A-----C--------CA------------------ 6722
D.YE.02.02YE516 .-AA------G--......A---TT......-A-AAC...--A.................................-C-------G-T-----A...-C----......--------A------------AC---A-----------C---------------------- 6554
D.ZA.90.R1 .-TA------G--......A-C-TT......C--AAC...--A.................................-C--------AT----GA...-C-C--......---------------------AC-T-A---------------------------------- 6737
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .-AA--G--GGAG......ACTT-T......--CCCT...---.................................---------GCA-----C...------......-------------T----G--AC--T---T------------A----A------------- 6455
F1.AR.02.ARE933 .GCA-------AG......CCT-TT......--CCCT...---.................................GC------T-AA-----C...TC----......-------------T-------AC--T---T------------A----A------------- 6668
F1.BE.93.VI850 .GCAG------AG......TCG--T......--CCCT------.................................-C-G------AA-----C...------......-------------T-------AC--T---T------------A----A------------- 6696
F1.BR.07.07BR844 .GAA--G----AG......TCTT-T......--CCCT...---.................................---------G-G-----C...------......-------------T-------AC--T---T------------A----A--------T---- 7179
F1.CY.08.CY222 .GAA--G---C-G......TCTT-T......---AAT...---.................................----------CA-----C...TC----......--------A--T-T-------AC------T------------A----T-----------T- 6570
F1.ES.11.DEMF110ES001 .GAA--G-----G......--T--T......---CCT...---.................................----------AA-----C...TC----......-------------T----G--AC--T---T------------A----A-----C------- 6709
F1.FI.93.FIN9363 .GCAG-G----AG......CTT--T......---......---.................................---------CAA-----C...TC----......-------------T-------AC--T---T------------A----A------------- 6709
F1.FR.96.96FR_MP411 .GAA--G---C-G......-CT-TT......---......---.................................----------AA-----C...------......-------------T-------AC--T---T------------A----A--G--C------- 6577
F1.RO.96.BCI_R07 .GCA--G----AG......-CTT-T......--CCAG...GG-.................................----------CA-----C...-C----......-------------T-------AC--T---T------------A----A------------- 7449
F1.RU.08.D88_845 .-AA--G-----G......--C--T......G---TTGGG---.................................-T---------A---GCCTCA-C-C--......C-----------AT-------AC---A--T-TG--------------A------------- 6866
F2.CM.10.DEMF210CM007 .GAA--G--CCA-......A-C-T-AAG...A-ACA-...---..............................ATA-CT-AT----CT----GT...-C---A......G-----------TT-------AC---A--T------------------------------- 6725
F2.CM.97.CM53657 .-AAG-GG-CCA-......AGC--C......C--......---.................................---T------CA---GC-...-C---A......-------------T----G--AC---A--T------------A----A--G---------- 6563
G.BE.96.DRCBL .GCA---C--CAG......---T-C......---ATT...---.................................--G-GC---GAA-----C...TC---T......-------------T-------AC---A--T-----C-----------------------T- 7337
G.CM.10.DEMG10CM008 .GAA---C---A-......---GTC......C--AA-...---GCAAACATA..................AGTTTT-C--AC----C-----CC...TC-G-T......G------------T-------AC---A--------------------A------------- 6776
G.CN.08.GX_2084_08 .-TAC--C--G--......A-GGTC......---AAT...-T-AAT...........................AAA-CC-AT---GC------C...TC----......-------------T-------AC---A--T-----------------A-----------T- 6634
G.CU.99.Cu74 .GAA---C---AG......---AGC......-ACAAC...--AAAGAACATA..................ACATTTGGG-AC----CA---G-A...------......A------------T-------AC--T---T-------TC---A----A-----------T- 7020
G.ES.09.X2634_2 .GAAGG-C---A-......---ATC......-----C...--C.................................--G-GC---------C-A...-C-C--......AT------A---TT-------AC---A--T-----------------A-----C-----T- 6884
G.GH.03.03GH175G .-CAC-TC--GAG......---ATC......-A-......---.................................--G--C----------GC...TC----......G------------T-------AC---A--T-----C------A----A-----C-----T- 7450
G.KE.09.DEMG09KE001 .GCA---C--GA-......-G-ATC......---AAT...-CAAGT...........................AAG-C--AT----C------C...AC-C-T......G------------T-------AC-G-A--T------------AA---A-----------T- 6777
G.NG.09.09NG_SC62 .GAACT-C---A-......A-GACC......-A-......--C.................................----AT----C-----GC...-C-C--......GT--A--------T----G--AC---A--T------------A----A-----------T- 6577
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V4 loop start
B.FR.83.HXB2 .AGCAAATTAAGA......GAACAA......TTTGGAAATAAT.................................AAAACAATAATCTTTAAG...CAATCC......TCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACT 7377
Env __S__K__L__R__.__.__E__Q__.__.__F__G__N__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__K__T__I__I__F__K__.__Q__S__.__.__S__G__G__D__P__E__I__V__T__H__S__F__N__C__G__G__E__F__F__Y__
G.PT.x.PT3306 .GCA---C-----......---ATC......-A-AAG...--C..............................AGCTCT-AC----CT-C-G-A...-C--A-......C-----------GT----G--AC---A--T-T----------A----A-----------T- 7344
G.SE.93.SE6165_G6165 .GCAG--C--G-G......A--ATC......---AAT...--GAGC...........................AGCG-G-AC----C------C...TC---T......G------------T-------AC---A--T-----C-T----A----A--G--------T- 6807
H.BE.93.VI991 .-C-------G--......AGCT-C......----AC...---.................................-----------T--AC-A...-C-C--......G----------TAT---G---A----A--T-----------------A--G--------T- 6773
H.BE.93.VI997 .-CAC-------T......A--T-C......----TC...---.................................-G----T----T-----A...-C-CA-......-------------TG---G--AC---A--T--------C---A----A-----------T- 6703
H.CF.90.056 .-CAC-----G--......AT---C......--GAAC...---.................................-G--------G-------...-C-AA-......------------ATG---G--AG---A--T------------A----A-----------T- 6702
H.GB.00.00GBAC4001 .-A-C--------......A-G--C......---......---.................................-----------T---G-A...-C---T......-----------TAT---G---AC-T-A--T-C---------------A-----------T- 6900
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .GAAG--------GAACAA-----C......---AAG...---.................................---------G-----GCA...-C-G-A...AAT------------AT-------A-G-T---T-C---------------A--G---------- 6592
J.CM.04.04CMU11421 .GCA---C-----......-G-T-T......---AATG-G-G-.................................-C--------A-----CA...TC-C--......------------TT-------A-G--A--T-C---------------A-----------T- 6909
J.SE.93.SE9280_7887 .-CA---C-----......-----C......---......---.................................----------A-----CA...TC-C--......-----------TAT---------G--A--T-----------------A--------A--T- 6681
J.SE.94.SE9173_7022 .-AA---C-----......-----C......---......---.................................---------GA-----CA...TC-C--......------------AT-------AC---A--T-----------------A-----------T- 6688
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .-AAG-----G--......A----C......---......--C.................................-----------A---C-A...-C----......---------------C--G-CAC--G-----T------C---A----A-------C----- 6590
K.CM.96.96CM_MP535 .GAA--GC---A-......-----T......---AAG...---.................................GG--------CA-----A...-C-C-A...AACC-------A------------C---------TG----------C---A------------- 6582
01_AE.AF.07.569M .G-A-------A-......--G--C......---CAG...---.................................--G-------A----C-A...-C-CA-......--------A--T---------AC---A--TCA----------A----------------T- 6589
01_AE.CN.10.CYM059 .-AA-------A-......--G--C......---AAT...---.................................--G------G-----C-A...-C-C--......--------A--T-T-----C-AC--T---TCA----------A----------------T- 6832
01_AE.HK.04.HK001 .-AA---------......--G---......---AAT...--G.................................-C--AC----GA---C-A...-C-CA-......--------A--T-T-------AC--T---TCA----------AA---------------T- 6747
01_AE.JP.x.DR0492 .GAA-------A-......--G--C......---AAT...---.................................--G------------C-A...-C-C--......--------A--T-T----G--AC--T---TCA----------A----------------T- 7421
01_AE.TH.04.BKM .GTA-------A-......--G--C......---......---.................................--G--------A-----A...-C-C--......-----G--A--T-T-------AC--T---TCA----------AA---------------T- 7341
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .GAA---------......AGG--C......---AAT...--A..............................AGT---GA----GAA-----A...TC-C--......--------A--T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T- 6810
01_AE.TH.90.CM240 .GAA-------A-......--G--C......---......---.................................--G------------C-A...-C-C--......--------A--T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T- 6948
01_AE.VN.98.98VNND15 .G-A---C---A-......--G--C......---AAT...---.................................--G--------------A...-C-C--......--------A--T-T-------AC---A--TCA----------A----------------T- 6644
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .-CAC----G--G......-GG--C......---CCG---GCC.................................-C-G-------T---GCT...A-CCA-......------------TT------CAC---A--T-----------------A-----------T- 6810
02_AG.ES.06.P1261 .GCA--------G......-----C......--CA-GG-----.................................-CC--------T---GCT...A-C---......-----------TGT-------AC---A--T-----------------A-----------T- 6815
02_AG.FR.91.DJ263 .-CAC-------G......A-G--C......---......--C.................................---------------GCT...A-C---......-----------TAT-------AC---A--T-----------------A-----------T- 6749
02_AG.GH.03.03GH181AG .GAA--------G......C-G--C......---A-T...--C..............................GAC-C--------AT----CT...A-CCA-......--C--------TTT-------AC---A--T-C----------A----A-----------T- 7409
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 .--GC-----CAG......ACCT-C......---......--C.................................-------C--------CT...A-CG--......-----------TTT-------AC---A--T-----------G-----A----------CT- 7041
02_AG.LR.x.POC44951 .-CACG------G......--GTCC......--G--G------.................................C-C-------------CT...A-CCA-......-----------TTT-------A----A--T-----------------A-----C-----T- 7357
02_AG.NG.x.IBNG .-CAC------AG......ACGT-C......---AAG...--C.................................-CC------------GCT...A-CC--......-T---------TGT-------AC---A--T-----------------A-----------T- 6895
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .-CA------G-G......A-G--T......---AAT...-G-.................................TCC-A-----------CT...A-C---......-----------TTT-------AC---A--T--C--------------A-----------T- 6564
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .-CAC-------G......A--A-G......A----GG-G--C.................................----T----------GCC...A-T---......-----------TTT-------AC---A--T-TG--------------A-----------T- 6565
03_AB.RU.97.KAL153_2 .-T----------......A-----......-----G...---.................................---------G-------T...------......-------------------------T----------------------------------- 6569
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .GAAG----G-A-......AG--TC......--CCCT...---.................................----------AA---GCT...-C-C--......GT-----------T-------AC---A--T--C---------AA---A-----------T- 6759
05_DF.BE.x.VI1310 .-AAG-G---CAG......TCT--C......--CCCT...---.................................----------AA-----C...TC----......-------------T-------AC--T---T------------A----A------------- 6774
06_cpx.AU.96.BFP90 .GTA---C--GA-......---GTT......---AAT...--C.................................-C-CAC----C-------...TC---T......G------------T-------AC---A--T-----------------A-----C-----T- 7443
07_BC.CN.98.98CN009 .GAA------GC-......-----C......--CCAG...---.................................----------AA---GCA...TC----......-------------T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T- 6717
08_BC.CN.06.nx2 .-AA------GC-......-----C......--CCCT...---.................................----------A-----CA...TC----......-------------T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T- 7311
09_cpx.GH.96.96GH2911 .GAA-------A-......-G---C......---AAT...---.................................--G------------CGA...-C----......-----------TGT-------AC---A--T-----------------A-----------T- 6570
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .-AA------G--......--C-TT......---AAC...CGA.................................CC---------T-----A...-C----......---------------------AC---A----CC-----------------G---------- 6741
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .GAAC-------GCAAATA---ATC......---AAT...--A.................................-C---------------T...AGC---......-----------TTT-----C-AC---A--T--C--------------A-----------T- 6782
12_BF.AR.99.ARMA159 .GCA--G------......TCT---......--C......---.................................----------AA-----C...TC----......---------------------AC--T---T-----C------A----A------------- 7381
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .GCAC-G------......A--T-T......--GAA-G-----.................................-C-------------GCT...A-TC--......-----------TTT----G--AC---A--T-----------------A-----------T- 6796
14_BG.ES.05.X1870 .GAA---------......------......--CAA-...---.................................--------TG-------T...-GT---......--------A-----G----------T---------C-----------A--G-----T---- 6862
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .GAA---------......------......-----G...---.................................---------G-------C...---C--......-----------------G---A--GT---------C------------------------- 6743
16_A2D.KR.97.97KR004 .GAGC-G------......A--T-C......--CTCT...---.................................----------------CC...A-C---......--G---------AT-------AC---A--T---G-C-----------A-----------T- 6755
17_BF.AR.99.ARMA038 .GCA--G---GAG......TCT--T......--CCCT...---.................................----------AA-----C...TC----......-------------T-------AC--T---T------------A----A------------- 6590
18_cpx.CU.99.CU76 .-CAC-----G--......-G---C......C-GAAC...--G.................................-GC------TA------A...-C---T......--------A---AT-------AC---A--T-C---------------A-----------T- 6679
19_cpx.CU.99.CU7 .-AAC------C-......-TC-TC......---......--C.................................----------G----GCT...A-C---......--------A--TTT------AAC---A--T-----------------A-----------T- 6506
20_BG.CU.99.Cu103 .GCA---C--GCT......---AGC......-ACAAT...--GAAC...........................ATA-C--AC----AA----GC...-C-C--......A------------T-------AC---A--T------------A----A-----------T- 6847
21_A2D.KE.99.KER2003 .-TA---------......AG--TT......---AAC...--C.................................----------CT-----T...--C---......-----------T--------------A--------------------------C------- 6569
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .-AAC-G------......A----T......-GG......--C.................................--------------C-CT...A-C---......-----------TTT-------AC---A--T------------A----A-----------T- 6559
23_BG.CU.03.CB118 .GCA---C--GCT......---AGC......-ACAAC...-CGAGC...........................ACAG---AC----CA---GGA...-C-C--......-------------T-------AC---A--T-------T----A----A-----------T- 6847
24_BG.ES.08.X2456_2 .GCAG--C--TCT......A--A--......-ACAAC...-CAACC...........................ACAGCG-AC----CA----GC...-C-CA-......-------------T-------AC---A--T------------A----A-----------T- 6867
25_cpx.CM.02.1918LE .GCAC--------......A----C......---AAG...--C..............................ACA-T-------TCA-----C...AGT---......--------A--TTT----G--AC---A----T---------------A-----C-----T- 6591
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .-AAC-G-----T......--T--C......--CCCT...---.................................----GT---GC------T...------......-------------T-------AC--T---T-----C-----CA----A--G--------T- 7374
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .GCAC-----G--......AG---C......C-GAAC...--C..............................ATG-GC-------AT---C--CCA-CCC--......------------AT-------AC---A--T-C---------------A-----------T- 7370
28_BF.BR.99.BREPM12609 .-CA------GA-......------......---......-CAAAATTAGGAGAACAATTTAAAGATTTTAAAAAT-G-------GC------T...------......-----------------------G-T-----C----------------------------- 6775
29_BF.BR.01.BREPM16704 .-CA------G--......-----G......---AA--TC---.................................G--------GC----G-TCAA-CTC--......C------------------------T------------C---------------------- 6798
31_BC.BR.04.04BR142 .-AA------GC-......--G--C......--CCCT...---.................................----------A-----CA...A-GCA-......------------TT-------AC---A--T--C---------A----A-----------T- 6839
32_06A1.EE.01.EE0369 .GCA-------AG......---TCC......---CCT...GG-.................................--G-AC----C------T...TC---G......G------------T-------AC---A--T-----------------A-----------T- 7042
33_01B.ID.07.JKT189_C .GAA-------A-......-----C......---......---.................................--T------G-----G-A...-C----......--------A--T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T- 6687
34_01B.TH.99.OUR2478P .G-A---------......A-G--C......---......---.................................--G-------G------A...-C-C--......--------A--T-T-------AC--T---TCA----------A-------G--------T- 6561
35_AD.AF.07.169H .-CAC--------......A----C......-GG......--C.................................---------C-------T...G-C---......-----------TGT-------AC---A--T------------A----A--G--------T- 6580
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .CAA---------......A--TTT......-GG......--C.................................-C------------C-CT...G--C--......--------A--TTT----G--A----A--T-----------------A-----------T- 6580
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .GCAC--------......A-C--T......-----G...--C.................................-C---------G---GCT...A-C---......--------A--TGT-------AC---A--T-------------C---A-----C------- 6565
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .GAA--------G......TCTT-T......--CCCT...---.................................G---------AA-----C...TC----......-------------T-------AC--T---T------------A----A------------- 6791
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .GAAG----G-AG......TCT--C......--CCCT...---.................................GG--------G------A...-C-G--......-------------T----G-CAC--T---T------------A----A------------- 6863
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .GCAG------AG......CGT-TT......--CCAT...---.................................----------AA-----T...TC----......-------------T-------AC--T---T------------A----A------------- 6901
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .G-A--G-----G......TCT-TT......--C......---.................................----------AA-----K...TC----......--------A---------G--AC--T---T-A----------A----A------------- 6908
43_02G.SA.03.J11223 .GCAC--C--CAC......A-GATC......---......--C.................................--G--T---C-------C...TC----......AT-----------TR------AC---A--T-----------YA----A-----------T- 6896
44_BF.CL.00.CH80 .GCAG------AG......TCT--C......--CCCT...---.................................GC--------AA---G-A...TC----......-------------T----G--AC--T---T------------A----A------------- 6825
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .GCAGC-C----G......-----G......----AC...--C.................................---------GC------T...TC---T......G----------TTT-------AC---A--T-----------------A-----------T- 7336
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .GCA-------AT......TCTT-T......--CATT...---.................................G---------AA-----C...TC----......-----G--A----T-------AC--T---T------------A----A------------- 6795
47_BF.ES.08.P1942 .--A------G--......------......---AAC...---.................................---------G-------T...------......-------------------------T---T-C------C---------------------- 6797
48_01B.MY.07.07MYKT021 .GAA---C---A-......--G--C......---......G--.................................----AC----C----C-A...---C--......G-------A--TAT-------AC--T---TCA----------A----------------T- 6618
49_cpx.GM.03.N26677 .-TA---C-----......---T-C......---AAT...G-G..............................ACA-C--------AA---G--...TC-G-A......A-TCC---A---AT---G---ACG--A--T-C---------------A-----------T- 6813
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .--A---------......-----C......---......---.................................--G------------CGA...-C-C--......-T------A--T-T-----------T---TCA----------A----------------T- 6580
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .GRA-------A-......--G--C......Y--AAT...---.................................--G---R--GA----C-A...-C-C--......--------A--T-T-------AC---A--TCA----------A----------------T- 6724
53_01B.MY.11.11FIR164 .-A--------A-......--G--C......---AAT...---.................................C-C------TC----C-A...-C-C--......-----------T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T- 6738
54_01B.MY.09.09MYSB023 .-AA-------A-......--G--C......---......---.................................--G------------C-C...-C-C-T......--------A--T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T- 6788
55_01B.CN.10.HNCS102056 .TCA-------A-......-GG--C......---AAT...-C-.................................G-G-A-------C--C-A...-C-C--......--------A--TGT-------AC--T---TCA----------A----A-----------T- 6675
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .-AA------GC-......-----C......--CCCT...---.................................----T-----AA-----T...AT----......-------------T-------AC---A--T--C---------A----A-----C-----T- 6572
61_BC.CN.10.JL100010 .--A-------C-......-----C......--CCCT...---.................................---------GAA---GCA...-C----......------------TT-------AC---A--T--C---------A----A-----------T- 6785
O.BE.87.ANT70 .GAA-GG-ATTT-......----T-......G-AAAC...---ACA........................GGTAGT-TT-AC--G-CA--C--T...--CAG-......AGC--T--A--T-T---GG-AACCCATTTACAC-----C---CAT--A-----C--T--T- 7418
O.CM.91.MVP5180 .-TA-GG-ATTT-......A-T-TT......G-AAAC...C-AACA........................GAGAATGTT--C-----A--C-GC...AG-A-T......AGT--T--A--TG-----G-AAGCCATTTACA------C---CAT--A-----C--T--T- 7426
O.CM.98.98CMA104 .GAA-GG-ATTT-......----TT......G-GAAC...---ACAATA.....................GATAATGTT-GCG-G-----C--T...AG-AG-......AAT-AT--A--T-----G--A-CCTTTTTGCA------C--CCAT--A--G--C--T--T- 6880
O.FR.92.VAU .GAA-G--ATTT-......----TT......G-A-A-...T--AATCAA.....................ACTGATGTT--C----AA--CGGT...A-TCA-......AGT--T--A--TG-----G-AAC--ATTT-TT------C---CAT--A-----C--T--T- 6960
O.GA.11.11Gab6352 .GAA-GG-ATTT-......----TT......G-AAAC...---AGT........................CAGTTAGTT---G-GCAG--C--T...AG-AG-......A-T-AT--T--TG----G--AACC--TTTACA------C---CAT--A--G--C--T--T- 6620
O.SN.99.99SE_MP1299 .GAA-GG-ATTT-......--C-TT......AGGAAC...---ACA........................AATACAGTT-AC----CA--CG--...-GCAG-......ATT--T--A--TT----GG-AACCCATTTGCA---C--C---CAT--A--G--C-----T- 7462
O.US.10.LTNP .GAA--G-ATTT-......----TT......G-CAAC...---ACA........................AGAAAT-TT--CG-G--A--C---...A-CAG-AGTAATAAC-----A--T-T---G-CAACCCG-TTACA---------CCAT--A-----C--T--T- 7321
N.CM.02.DJO0131 .GAG---A---AG......AGC-TC......C-G---...--C..............................AAC-T----T-C-AGGC-C--...G--AAG......AAT-----A---------G-AAC-CACTTA-TG--C-----------A--G---A----T- 6840
N.CM.04.04CM_1015_04 .GAG---A---AG......-GC-TC......C-G---...--C..............................AAC-C---CT-T-AG-C-CG-...GTGAA-......ATT-----A---------G-AAG-CACTT--TG--C-----------A--G------CTT- 6833
N.CM.06.U14842 .GAG---A----G......A-C-TC......C-G--G...-GC...........................AAAAAC-T---CT-C-GGGC-CG-...GGGAAG......AAT-AT--A---------G-AAC-CACTTA-TGC-C-----------------------T- 6880
N.CM.95.YBF30 .GAGG--A---AG......A--ATC......C-G--G--A--C..............................AAC-T---CT-C-GGGC-CGA...G-GAGG......AAT-A---A----T----G-GAC-CACTTA-TG--C------A----A--G--------T- 6958
N.CM.97.YBF106 .-AG--GA---A-......AG--TC......C-G---...--C..............................AAC-C---TT-C-AAGC-C--...G-TAAA......AAT-----A----T----G-AAC-CACTTA-TG--C------RR---A--G--------T- 6922
N.FR.11.N1_FR_2011 .GAGG--A----G......A--AT-......GGGAAC...TGG..............................AAC-T---CT-C-AGG--CG-...G-GAA-......AAT-----A---------G-AACCCATTTA-TGC-C-----------A--G--------T- 6746
P.CM.06.U14788 .GAGGCCA-CT-G......A-GGCT......-A-CCT...C-ACATTCCAACCAT......ACATCCAAACACAACC-T---T-TG-T-----A...A-CAGT......A----G--A--------GG--TCTT---TGCAC--C-G----CAT--------C--T--T- 6908
P.FR.09.RBF168 .GAGGCCA-CT-G......A--GCT......-A-CCT...C-ACCCCCCAAC..................CAAAACC-T---T-TG-----CGA...A-CAGT......A----G--A--------GG--TCTTTT-TGCAC-KC------CAT--------C--T--T- 7448
CPZ.CD.06.BF1167 .GTAGC-A---AC......---ACT......C--AA-...--CACCACGTTCAAAAACACCACCTATACATTTAGG-C-GATGGGGATC-A---...TGGAT-......--------A----A---G-C-CAG--T--TT-G--C--C---CA---A-----------T- 7529
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .GAAGTTC----G......A-CAT-......C-G......-GG.................................--G-AC----G-----T-...GTCC-T......--T--G--A--T------G-GACT-AC--TCAC-----C--C--G--A-----C------- 6889
CPZ.GA.88.GAB1 .-AGGCT---GC-......ACCTC-......-CAAATCGA-CA..............................GCAGCC-AC----CAC-C--C...AG-G--......--T-----A--T-----GG-CAC-CAT--T-TG--------------A-----------T- 7438
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .-CAGCCC-C---......---GCC......ACA......--A.................................---C-T-CCC-GAA--TC...AC-CGG......C--AAG-----------GG-A-AG-ACTTTT-G---------CAG--A------------- 7039
CPZ.US.85.US_Marilyn .GAG-T-A---A-......A-GG--......GCAAAC....................................CTG-C--AGG--GAG--A-TT...-C-AAT......G-------A---------G-G----ATATG-TGC-------------A--------T--T- 7406
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B.FR.83.HXB2 GTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTT...AATAGT............ACTTGG............AGTACTGAAGGG...............TCAAATAACACTGAAGGAAGTGACACAATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGG 7505
Env C__N__S__T__Q__L__F__N__S__T__W__F__.__N__S__.__.__.__.__T__W__.__.__.__.__S__T__E__G__.__.__.__.__.__S__N__N__T__E__G__S__D__T__I__T__L__P__C__R__I__K__Q__I__I__N__M__W_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----CA--T--G-------------G------AA-...GCC-C-GAC.........CAG-TAAAT..............................AGCACAGA-G---G---A-CGCT--AC--G--T--A-TT-----------------G---G-------T------ 6740
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -C---A-----G-------------C--G---AA-...G-C-CGAGC.........-ACACATCG.......................................C-GGGG--AA-TAAC-A-AGT--T--T--T-----------------G---T--G----T------ 6693
A1.ES.06.X2110 ----CA--T--GGC-----------C------CC-...-----CACTTGG......-A-GCCAAT..............................ACCAGCAT-C-GG-GT-AA-TA-C-CA----AT--A--T----A------------G-----------TC----- 6737
A1.IT.02.60000 -C---A-----GCC--A--C--------A---AA-...G-A-A-AAC.........---ATC..........................................-GC-CA-A-AGC-C-GAG--A-AT--A--T-----G-----------G-----------T------ 7522
A1.KE.11.DEMA111KE002 --G-CA--T--GGC-----------C------AA-...GG--CGGCC.........-GCAATGTC.................................AGCAT-CC-G----G-TGAC--A--G---T--A--A----------A------G-----------T------ 6888
A1.RU.11.11RU6950 -C---A-----G-------C-----C------GAC...GGA-A-GGC.........---GCC.............................................-CA-A-A-CAC-GAG----ATG-A--T--G--------------G-----------T------ 7029
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----CA-----GGT-----------C------AG-...CGG-ACACA.........--AGATAATAACACTTGGTT--GGA-C............AATGCTAGC-G--G---A-GGTT--A--G------A--T----A-----A------G-----------T------ 6886
A1.SE.95.SE8538 ----CA--T--GGC--A--------C-------C-...-GC-A-GCC.........-GCGA-CCG.................................ATG-------G---A--GTC--A------C--A--T----A---T-------GG-----------T------ 6722
A1.TZ.01.A341 -----A--T--GGC-----------C------AC-...-CC-ACAAC.........-TGCA-GAG.......................................TCA--TGACACTA-C-A--G---T--A--T-----------------G----------GG------ 6679
A1.UA.01.01UADN139 -C---A-----G-------C-----C------GGC...G-A-A-GGC.........---ATCACA.......................................----G---A--GACC-----A-AT--A--T--A--------------G-----------T------ 6701
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----A--T--AGT------------------GAC...CT--A-GCT.........---A--................................................GAA--TA-C-CG--G-AC--A--T-----------------G-----C-----T------ 6830
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -C---A--T--GGC--------C--A------AA-...G-C-CCGCT.........TGGAATGAA..............................ACAACT-GG-------TAA-TTC--A--GA-GT--A--T----A---T--------G------T----T------ 6954
A2.CD.97.97CDKTB48 -C---A-----GGC-----------C--A---GAA...---G-CACT.........-ACAAACAG.......................................---T----G--GTC--A------T--A--G----A------------------------------- 6818
A2.CM.01.01CM_1445MV -C---A-----GGCT----C-----C--A---ACG...--AGAGGGC.........-A-A-CACA......TGG-AA-AGA-C-AT............AGTGTCTC-G-A-GG--GTC--A-----AT--A--A----A-----A---------G--------------- 6707
A2.CY.94.94CY017_41 -C---A-----GGC---------G----G----GG...--C-A-GGT.........--G---AAC..............................GGGCCC-AC-CACCT-A-A-CACC-A--GA-GT--A-T------------------------------------- 6880
B.AR.04.04AR143170 -----A-------G------------------AA-...-T--A-AGT.........------............-A--A-ACT-AC..................-C-G-AGGAA-TTCC-C---AC-T-----A-------------------------------G---- 6678
B.AU.04.PS1038_Day174 -----A------G---R---------------GGG...TT--A-AGT.........----CA............-A-RA-ACT...........................GAA---TC--A--GA--T-----A--------------------G--------------- 6706
B.BR.06.06BR1119 ----CA--G----G----------A-------C-G...TCC-A-AAT.........--C---............CTACAG........................-----T---TGGATT-A--G---T-----A----------------G-------G------G---- 6915
B.CA.07.502_1191_03 ---G-A-----TT-T-----------------GGG...TC--A-GAG.........---A--..........................................---G-G---AT--AC-A-AG---T-----AA-T-A---T-A----------C-------------- 6949
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----A--T-----T-----------------AA-...GC--C-GGT.........---CA-............-A----ACT--T...............A-TC-G--TGAGACTAA--TA-G--AT-----A--------T-A--------------------G---- 7030
B.CN.10.DEMB10CN002 -----A--T--A-------------C------CCA...-G-GA-GGT.........---GAT............G---A-........................GT--CTGGA-GGTC--A------T-----A----A-----------G--------------GA--- 6881
B.CO.01.PCM001 -----A--------------------------AA-...G-G-A-AGT.........------............-A-GGGACTATT..................-C-G-A-A-TC-AAT-ACACT-AT-----A--------T-A------G-----------T------ 6685
B.CU.99.Cu19 -----A-----A--------------------GA-...GT--A-AAT.........-A-ATT............--CGGG...........................C-A-A-A-CACTGAA-CT-AT--T--A--------T---------------G-----C----- 7066
B.CY.09.CY266 ------------C--------------T----AAC...--G-C-GATGAT......------............-A-T-AAC-.....................C-AC-AT-G-GT--G-A-A-A--T-----A---T---------------------------G---- 6715
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----A-------G------------------AA-...-G--C-TGG.........----T-............-A-GA-ACTA-A............GGG-----------AA-T----C--GTTAT----TA------------T--------T-------------- 6790
B.DK.07.PMVL_011 -----A-G----G------C-------TG-TCAA-...GG--C-TTG........................AAG-A----AC----...............-----------A-GGAAT-A-----------TA------------------------------------ 6938
B.DO.05.05DO_160884 -----G-----G-G------------------AA-...G---C-............---G--............---GT-..............................--------T-A------------A--T--------------------------------- 6673
B.ES.10.DEMB10ES002 -----A------------------A-------AA-......GAAACT.........G-----............-A-GAG.....................A-T--C--TGTAA-TAAC-----A--T-----A---AA--------------------------G---- 6893
B.FR.11.DEMB11FR001 -----A------C-------G-C-----C---AA-...GGGG-AGAG.........C-AGT-............TCA-A-........................--C-CTGGA-G-AATGACACA-T------A----A---T--------------------------- 6702
B.GE.03.03GEMZ004 --G--A---A----T-----------------AA-...TC--A-GAT.........------............-A-T--A-T.....................GG--CG-GGA-T-ATTCA--A-TT-----A--------T-------G-------G----------- 6700
B.HT.05.05HT_129389 -----A-----A------------A-------AA-...GG--CAGAC.........TT-ATT..........................................T-CCCTTGGA-TAAG-C---A-AT-----A--------------------------C--T------ 6720
B.JM.05.05JM_KJ108 -----A--G---------------------TTAA-...GG--C-CTT.........................................................-G-CCAGGG--GAAT-C-AC---T-----A-------------------------------G---- 6703
B.JP.12.DEMB12JP001 -C---A-----A--------------------AA-...------AAT.........TGGCCA............-A-...........................G-C-CT-TGCC-AAT-A-A----T-----A--------T---------------G----------- 6912
B.KR.12.12KYY10_10742 -----A------C--------------T-----A-...-G--A-AAT.........---GAA............-AGT-A........................T----T----C--A--A---------T-------A-----------G------------A-G---- 7361
B.NL.00.671_00T36 -----A-------G------------------GA-...GTG-A-GCT.........---G--............-A-GG-...........................-CT--A---CC--A-AGT--T--A--A-------------------------------GA--- 7063
B.PE.07.502_2649_wg8 -C---A-----TC----------G-----------...------ACT.........GA-AAT............-A-----C-.....................G-A-C--T-ACT--G-A-A-T--------A--T---------------------------T----- 6938
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----A----------------------A---AA-...GG--C-GAA.........GGG-CA............-A-.................................-GCAC-AA--A--G---T----TA--------------------------------C--- 6688
B.RU.11.11RU21n -----A--------T----------C------GA-...--G-A-ATT.........--AGA-TTT.........-A--AGACT.....................---G-GTTAA-TAAC-C---A-TT-----A--------T--------------------------- 7039
B.TH.07.AA040a_WG11 --G--A--T-----------------------GA-...GT--A-AGT.........------............-A-GG-ACT---..................---G-T--CCC--A--A-AG---T----TG-----T------------------G----------- 6835
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----A--T-C-----A---------------AAG...---G-C............------............TA--G-A-TA-TACT......AATACTA--G-GTCA-GCAG-AAT-T-ACACTC--T--A------------------------------------ 6727
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----G------C-------------------AA-...GC--CCAGT.........----T-............-A-G--ACT...........................-A-----A--A---A-AT-----A----T---T--------------------------- 7476
B.UA.01.01UAKV167 -----A--T--A-G-----C------------AA-...---G--ACT.........TGGAC-............----A-ATT-AT...............GAGGG---T---AC---GCCA---CAC-----A-------------------------------GA--- 6769
B.US.11.ES39_42 -----A-------G------------------GAA...TGG-A-AGT.........--CAATTGG.......................................-G---T-ACACTA-C-A---A-AT----TA-----G----------G-------G------G---- 7492
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----A-------G--------------C---AA-...G-----............--C---............-A-GG-ACT...........................G-A-G-C-G-A---T--T--T--A----------------G--------------G---- 6736
B.YE.02.02YE507 -----A---------------------G----CAG...TT--A-AGT.........------............-A-GA-........................-C-C-A-TGTT--AT-A-AT----C----A-----------------------C------------ 6733
C.AR.01.ARG4006 -C---A-------G--------------A-AT-RC...-C--A-GGT.........--AGAAATT....................................A--GG-TGG--AA-C-ATTCA--MC-C-----AA--T-------------------------------- 6690
C.BR.07.DEMC07BR003 -C---A--T--AGC------------GAA-TAGAC...-G--A-GGT.........--A-TCAAA......ATT-A-GGGAC-...............GAAAATGGA-CTGGAAC--A--A-TCA-AC-----A----A------------------------------- 6933
C.BW.00.00BW07621 -C---A-----AG----------G----A-ATAA-.........AGT.........--AG-AAAT.......................................G---CA-A-TC-AC--A-TCA--C-----A----A------------------------------- 6837
C.CN.09.09YNLX133sg -----A--T--GGC--------------A-ACACG...TC--AGGGT.........--A-ACAGG......TTT-A-GG-AC--AA.........AGTAATGGT-CAG-A-G-A-TTC---CTCA-TC-----AA----------------G------------------ 6700
C.CY.09.CY260 -C---A--T--A-----------TA---A-ATCCA...T-C-A-GGT.........--ACACAGC...................................................CAT-AC-GT----CA-TAACA-A-ATTGT---T-T----C-GG---TA-G---- 6734
C.ES.07.X2118_2 -C---A--T---GC---------G----A-ACAA-...GGC-A-TAT......................................................A-TTC---TGA-AC--A--ACAT----C----A----------A---------G---------T----- 6890
C.ET.02.02ET_288 -C---A--T--A------------CA--AG-AC-G...TC-...........................................................................-AT-A--CA--TT-A---A----------------G------------------ 6710
C.GE.03.03GEMZ033 -C---A--T--A--------G-G-A--GAAT-......TT--A-GAT.........--C-ACAGG....................................G-T--CT-------G-C--A-TCA-GC-----A------------------------------------ 6709
C.IL.98.98IS002 -C---A--T--A----------------A-ACC-G...TC--A-AGT.........--A-CA..........................................T----T-G-ACTTC--A-TCA--C----TA----A------------------------------- 6830
C.IN.09.T125_2139 -----A--T--GGC-----------G--A-ATACAACAG-CCTGTTTAATAAG...--A-ATAAT..............................GATAATGAT-CAG-AGA-A-TTC-G-CCCAGTC----TAA-------T--------G------------------ 7531
C.KE.00.KER2010 -----A--T--GGC---------GAA---CTAAC-CGGTTG-A-GAT.........--A-AC................................................-G-TCTAATG-GACA-AC-----A--------T--------------------------- 6694
C.MM.99.mIDU101_3 -----A--T--GGC---------G-G--A-ACAA-.........GAT.........--A-ACAGG....................................--T---G-T--A--TA-T-A-TCA--C-----A-----------------G------------------ 6876
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -C---A--T--A--A-A---G-----GACAAT...........................................................................GCA-ACA--ACTTCA-GA-AT-----A----------A------------C------------ 7466
C.SN.90.90SE_364 -CG--A--T--A-R---------G----AACA..............................................................................CA-ACT-C--A-TCA-GC-----AA---A---------------G--------------- 6650
C.SO.89.89SM_145 -C---A--T--GGC--------------A-ACAA-...CC--A-AAT.........--AG-A................................................-G---GTC--ACA--RAC-----A----A------------------------------- 6713
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----A--T--A------------A--A-ATAACA...........................................................................-GC--TAATTCAAG--AC-----AA---------A------------------------- 7453
C.US.11.17TB4_4G8 -CC--A--T--ACC----------A--A-ATT...........................................................................-CA-A-TC-ACC-A-TCA--C-----A-----------G------------------------ 6844
C.UY.01.TRA3011 -C---A--T--AGC--------------A-ACAA-...-CA-CAGGG.........--AGAAAGC......AGT-A-GGGAC-.....................G-A-G--G-A-T-A--CA-GA-GC--T--AA--------------------G-------------- 6685
C.YE.02.02YE511 -C--CA--T--A--T----------G--A-ACA-G...TT--A-AGT.........--A-ACATG..............................CCTAATAGT-C---T-G-ACTTC--A-TCA--C-----A-----T------------------------------ 6697
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -C---A------C-T--------G-C--C-ACAA-...--A-CAGGC.........G-C-ACAAT.................................AAAA--GG-G-T-A-TC-ACC-TCACA--C-----A----A----------------G-------------- 7476
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --G--A--T--GG-------G-G-A--GGACA-ACACGCT--A-GAT.........--AG-AAGC.......................................-C-TCA-ACA-CACT-A-TCA--C-----AA-A-A------------------------------- 6866
D.CD.83.ELI -----A--T--GG---------------A---AA-...-T----GCA........................TGG-A--A-ATTACA...............GAGTCA--T-A-AGCAC--ACACA-AC-----A----A------------------------G---... 7041
D.CM.10.DEMD10CM009 ----CA--T--T-C---------G-C--A---A--...---G-CACA........................AGG-A-GAC........................-CA-GG---A-T----CA-GGGAT-CA-TAA-------T--------------------------- 6843
D.CY.06.CY163 -----A--T--A------------CA--A----C-...-G-GAAACA........................TGGGAG-A-AGTAC-...............GG------T--C---TT--A--GT--G--A---A-------T-C-----------------T------C 6715
D.KE.11.DEMD11KE003 -C---A--T--A--T------CA-CA-A-ATAACA...-G-.....................................................................-ACACTA-TGAA-GG-AC-----A------------------------------------ 6835
D.KR.04.04KBH8 -C---A--T--GG---------------C---A-G...GT--A-AGT.........--AGT-............-A-CAG...........................-CAGGGTT-AAT-A-AGT--------A----A------------------------------- 7421
D.SN.90.SE365 -C---A--T--GG---------------A---AAA...........................................................................--AA--TC-G----T-AT--T--A--------------------G---------C----- 7497
D.TD.99.MN011 -C---A--T--A--------G----AGAA-TTAAC...-TA-CAGGG.........-A-...............-A--G-........................-C-----A-AGTAC-GA---T-----A---A----------------------------------- 6698
D.TZ.01.A280 -C---A--T---TC----------C---A---A--...--GG--ACA........................CAA-A--A-...........................-CAGAGAC-AAT-A-AGT--------AA----------------------------------- 6690
D.UG.11.DEMD11UG003 -C---A--T--G---------------TA---C--...----A-ACT.........GG-AACTGG......ACAG-G-A-AC-ACA...............AAC-G--CAGAGA--AAT-A--GT--------A--T--------------------------------- 6859
D.YE.02.02YE516 -C---A--T--AC--------C---A--AATTAAC...-CA-CAAAT.........GA-AATACT......GTA-A--G-........................-C-GGA-A-A-TAC--A---T-----A---A-------T--------------------T------ 6682
D.ZA.90.R1 -----A--T--GGG--------------A---AA-...-GG-CAGGG.........-A-AATAGT.......................................-G--GT--A-GGTC--A---G--------A--T-------------G------------------- 6856
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -C---A--T--GG-T--------GAC--A-T----...---GACACA...............................................................GTA--CAATGAAACT-TC-----T--------T---------------G----------- 6559
F1.AR.02.ARE933 -C---A--T--GG----------GAC--AGAT....................................................................................-AC-A--G---T-----T--------TC--------------G----------- 6754
F1.BE.93.VI850 -CG--A--T--GG----------GAC--AG-C-CC.................................................................................AAT-A--G---T-----T--------TC-G------------G----------- 6785
F1.BR.07.07BR844 -----A--T--A-----------GAC--AGACCCC.................................................................................TTC-A---A--T-----T--------TC------G----------GGG---G-- 7268
F1.CY.08.CY222 -----A--T--G--T---------A--G-AAC-CA.................................................................................AAC-A--G---T-----T--------T-A------------------------- 6659
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----A--T--A-----------GAA--AGAA-CC...GG-.....................................................................-ACAC-CAG-A------T----TA--------T---------------------C----- 6807
F1.FI.93.FIN9363 -C---A--T---T-----------A---AGTACC-.................................................................................AAT-A--G---T-----T--------TC-----------T--G----------- 6798
F1.FR.96.96FR_MP411 -CG--A--T--GG-T--------GAA-G-GAA.................................................................................A-GTAC-A--G---T----TT--------T-A------------------------- 6666
F1.RO.96.BCI_R07 -C---A--T--GG--------------GCAC-AGC...CCCGAAGGA......................................................GTGTT------GAGCCAC-AA-GA-AT-----T----T---T-----------G--------------- 7562
F1.RU.08.D88_845 -C---A--T--A--T--------CAC--AGT---C...---GA-ACC.........-A-AACATA....................................GTC---GG-T-ATC-CTC-A--G---T-----T------------------------G----------- 6988
F2.CM.10.DEMF210CM007 --G-CA--GAT--G--------C-TA-G-CA--C-...G-G-AG..................................................................G-G-G-AAT-A--G--GT---TT---T-------------G-------G----------- 6826
F2.CM.97.CM53657 -C--CA--GT-GCT---------GCA---AACA-G...-C--A-GCA............................................................-TG-ACAGGTCC-A--G--TT-----T--T-----T-------G-------G----------- 6670
G.BE.96.DRCBL -----A--T--GG---A-------A--G-ATA--A...--G---AAT............................................................-TAT-A---AAT-A---T--T-----A--TAAT--T-AG------------G-G-GA------ 7444
G.CM.10.DEMG10CM008 -----A--T--AG-------TCACCATTAAAT...........................................................................-GT--AA-TA-T-C--GG-AT--A--A--------T--G------------G---GA------ 6871
G.CN.08.GX_2084_08 -----A--T--GG-----------A--G-AAA--A...------ACC...............................................................---AC-AAT-A-AC---T-----A--------T--G------------G-G-GA------ 6738
G.CU.99.Cu74 -----A--T--A---------------G-WATA-G...KG--A-..................................................................-G-ACT--G-A--G-C--T---AA--------Y-AG--------G---G-G-GG------ 7121
G.ES.09.X2634_2 -----A--T--G-G-------------G--ACC--...---.....................................................................-GCACTA-T-A------T--T--A--T-----T---------------G-G-GAT----- 6982
G.GH.03.03GH175G -----A--T--AGG----------A-GAAACTGGG...........................................................................-A-AGCAC--ACACA-AT-----A--------T-A-------------G---GA------ 7545
G.KE.09.DEMG09KE001 -----A--T--AG---A-------TG--AGAA--A...G-C.....................................................................-AATC---C-A---A--------A----------AG------------G-G-GA------ 6875
G.NG.09.09NG_SC62 -----A-----GG-T-------C-CAT-AG-A--C...---GAC..................................................................--CATCAC--A------C----TG--------T--G------------G-G-GA------ 6678
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B.FR.83.HXB2 GTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTT...AATAGT............ACTTGG............AGTACTGAAGGG...............TCAAATAACACTGAAGGAAGTGACACAATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGG 7505
Env C__N__S__T__Q__L__F__N__S__T__W__F__.__N__S__.__.__.__.__T__W__.__.__.__.__S__T__E__G__.__.__.__.__.__S__N__N__T__E__G__S__D__T__I__T__L__P__C__R__I__K__Q__I__I__N__M__W_
G.PT.x.PT3306 -----A--T--GGG-------------G-CAA---...-TG-A-ATT.........-G-CA-.......................................-AT-----T-G-T-T-A--A---T--T-----A--T-----T--G------------G-G-GA------ 7463
G.SE.93.SE6165_G6165 -----A--T--GGC---------TCA-GCCT---G...-GA...............................................................TCA--T-G-AGT-AG-A--GG--T-----A--------T-AG------------G-G-GA------ 6911
H.BE.93.VI991 -C---A-----A--T----------C--C---ACC...-----CAGC.........TA-ACCAAT......GAC-CCTA-A-CA-C...............AAC-GC-CAGAA--TATC-CA-GA-AT-----A--A-A-----A-------------G-G--------- 6910
H.BE.93.VI997 -C---A--T--GGG-------------G----AC-...GGGGACAAT.........-T-AAT..........................................-TGCCA-A---CAC-G-AA-A-AT--T--A--G---------------------G----T------ 6819
H.CF.90.056 -C---A--T--GGG-------------G----GAA...-TGCA-ACT.........-A--ACACA....................................------G----AA-G----AC--A-AC--T--A--G---------------------G----------- 6824
H.GB.00.00GBAC4001 -C---A--T--AG-T-------------C---AAC...-GC-A-GAT.........--CG--.............................................--TGGCACT-AT-A-AG---T-----A--G-------A------------------T------ 7013
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----A--T--AT------C-------G----GA-...G-G-A-AGC.........---...................................................GTGACTAT--A---A---G----A--------T-A-----G-------G-G-GA------ 6699
J.CM.04.04CMU11421 -----A--T--AGC-----C-------GC---AG-...-G--AGAAT.........GA-ACA................................................-A-AGCAC-GCAA-TTAC-CA-T-A-------T-A-----G------AG-G-GA------ 7019
J.SE.93.SE9280_7887 -----A--T--A-------C-------G----GA-...--G-A-AGC.........-T-GAA............GC---A...........................--TGACAC-A-TNAC-CA--T-----AA-A-----T-A-------------G-G-GA------ 6800
J.SE.94.SE9173_7022 -----A--T--AC------C-------G----GA-...G-G-A-AAC.........-T-AA-............GAC--A........................----GT--AA-T-AC-ACACA--T-----AA-A-----T-A-------------G-G-GA------ 6810
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --G--A-T---G-CAC-G--G--GAC--AGA-GAG..............................................................................----AGGA-AC---------AA-------T--G--------G--A------------ 6682
K.CM.96.96CM_MP535 -C---A-----A-----------GAG--AG--....................................................................................-AG-A--GT--T-----A--------T--------G--G--------------- 6668
01_AE.AF.07.569M -C---A------G---------C-A------CA-A...--A-A-GCA.........................................................-CCGTG-GG-G-T-T-A------T----TA--T--------G-----G------------------ 6699
01_AE.CN.10.CYM059 -C--CA-----A--T-------------A.........G-A-A-GAA.........................................................-CCCTGGAA--GTTT-A-A----T----TA--T-------AG-----G---T--G----T------ 6936
01_AE.HK.04.HK001 -C---A--------------G------G----AA-...-CA-CAACA.........................................................-CC--T-GG--GAACC--AGT-ATT---TA--T--------G------------------------ 6857
01_AE.JP.x.DR0492 -C---A--T--A---------C-T-GC-A.........GGA-A-GAA.........................................................-CC-GG-AG-GG-AT-A--G---T----TA--T-------AG-----G-----A-----T------ 7525
01_AE.TH.04.BKM -C---A--------------------------G-A...GGA-A-GAA.........--CAAAAAG......GGGGA--A--GCACTATA......AGAAATGA--CC--A-AG-GG-AT-A--G---T----TA--T--------G-----G------------------ 7487
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -C---A--T---------------T--AC-TTG-A...-GA-A-AAA.........................................................-CC-CGGAG-TGTAT-A------T----TA--T--------G-----G-----------T------ 6920
01_AE.TH.90.CM240 -C---A-----A------------A------CC-A...GGA-A-GAA.........................................................-CC-TGG-G-GGT-T-A------T-----A--T-------AG-----G------------------ 7058
01_AE.VN.98.98VNND15 -C---A-----A-----------GA------CA-A...--A-A-AAC............................................................-G--GG-GGT-T-A------T----TA--T--------G------------------------ 6751
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -C-G-A--T--GC------------C------C-G...TT--A-GAA.........----ATAGC...........................ACTTGGCATAGCTC-TGG-ACAGTA-CGC---G-AT--A--T----A------------G---T--G-G--T------ 6941
02_AG.ES.06.P1261 -C---A-----A-C-----------C--C---GAG...--A-A-AAC.........-A-ACCATG..............................ACCAGCAAT-TC-G-T-A--GTT--A-----TT--A--T----A-----A------G---T-------T------ 6943
02_AG.FR.91.DJ263 -C---A--T-GG-------------C------AA-...-GC-C-TGG.........GA-AACAGC...........................TCAAATCACAT-G-GTCA-A-C-CAC-GAA-G--AT--A--T----A------G-----G------G----T------ 6880
02_AG.GH.03.03GH181AG -CT--A--T--G-C-----------C------CCC...----ACACT.........G-AGA-TCA..............................AATAGCA--GGGTCA-TAAGGTC--A---G--T--A--T---AA------------G-----------T------ 7537
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----A--T--AT----G--G-C-AC----TTAAC...--C-C-TCG.........-ACGA-AGC..............................AGCTCAGG-C-C-CAGGGTGGTC--A---AT-TC-A--T-----------------T------G----T------ 7169
02_AG.LR.x.POC44951 -C---A--T--AT------------C------GAC...-----CACT.........GTCAACACA.......................................----T---A--GTC--A---T--T--A-------A------------G-----------T------ 7476
02_AG.NG.x.IBNG -C---A--T--A-------------C------GA-...-----CAAT.........-GCACTGCC.......................................--CC----A-GGTC--A------T--A--T----A------------G------G----T------ 7014
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -C---A--G--G-------------C------GC-...-GC-A-ACT.........-A-G-CATTTGG......GC--GCA-TATA.........AATGCTAGC-------AG--C-C--A------T--A--T---AA-----A------------------T------ 6707
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -C---A--T--G----A--------C-G----AA-...---GACACT.........G-CA-CTCA.......................................--------A-GGTC--A------T--A--T----A------------G------G----T------ 6684
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----A-----A-------------C------AA-...GG--C-GAA.........GAG-TA............-A-.................................-ACACT-A-G-A--T-T-G----A------------------------------------ 6682
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -C---A------C---------------ACACA-G...C-A-A-GGT.........--AAACATT....................................A---G--CAGA-TCTAC--A-TCA--C-----A----A-------C--------T--G---GG------ 6881
05_DF.BE.x.VI1310 -CG--A--T--A--T--------GCC--AGT----...---GA-ACA.........GTG-TT............-A-G-CAC-..................ATGTT---T-A---CA-TGACA-G-AT----TT--------T-A------------AG---GA------ 6902
06_cpx.AU.96.BFP90 -----A--T--A-C----------CAT-AGACC-G...TT--ACACC......................................................----GGGGT-A---CACC-ACAC---T-----A--------T-AG------------G---GA------ 7556
07_BC.CN.98.98CN009 -----A--T--GGC---------G----A-ACA-G...CC--A-GAT.........--AAAA................................................-G-A-TTC---CTCA-TC-----AA----------------G-----------T------ 6827
08_BC.CN.06.nx2 -----A-TT--A----------------A-ACA-G...TC--A-GGT.........--A-ACATA......TTT-A-GG-AC-...............ATGATT---GGT--AA---AT-A-TCA-GC-----AA---A------------G------------------ 7448
09_cpx.GH.96.96GH2911 -CG--A--T--GGC--A-------AC------AA-...GG--C-TGG.........GAAAAT.............................................----A-A-TA-C-TA--A-ATTA---TA---AC-----------G------G-G-GA------ 6683
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -C---A--T--G----------------A---ACA...TCA-A-AAT.........--AA-T.............................................-CAGGG-T-AATG-GAGT--------A----------------G------------T------ 6854
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -C---A--T--A-------------C------AA-...-GC-A-GGG.........---GTAGGA....................................AAT-GC-CT-TA-G-CCC-A-----AT--A--A---T------A------G------G---GG------ 6904
12_BF.AR.99.ARMA159 -C---A--T--GG----------GA---AATA-CC....................................................................................-A---T--T--T-TT--------T-A-------------G-----C----- 7467
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -C---A--T--GCC-----------C------GAA...---GACACT.........GTCA-CACG..............................CAAGGG------G----A-GGTC--A------T--A--T-----------------G---T--G----------- 6924
14_BG.ES.05.X1870 -----A--------T-A-----C---------AG-...-G-GC-TGG.........-A-G-T.......................................A-T-CAGGG---A-TAAC-C--GAGT------A---------------------G--------C----- 6981
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----A--T--------------------------...C-G-A-GGT.........-A-A-T....................................ACT-GG---G-T----C-----A--G---T-----G-----T----------G-------G----------- 6865
16_A2D.KR.97.97KR004 -CG--A--T--GGC-----------C--G---CC-...GCC-A-GCA.........T-AA--..........................................G-G--TGAG--GAA-GA-CG--ATG-G--T------------------------G----------- 6871
17_BF.AR.99.ARMA038 -C---A--T--A-----------GACT-CC--GA-...---GAC..................................................................--A---TCC-A------T----TT--------TC--------------G------G---- 6691
18_cpx.CU.99.CU76 -----A-----GCCT-------------C---AA-...--A-CARRT.........GG-ACCTGG.........-TA-AACT--AT...............AAC-C--CA-A-RCGCA--A--GT--T--T--A--G-A-------------------G---GA------ 6813
19_cpx.CU.99.CU7 -----A-----G-C-------------............................................................................................GAA--G--T--A--T----AG---------------G--G----T------ 6584
20_BG.CU.99.Cu103 -----A--T--GG---A----------G-.................................................................................-A-A-TAAT----GA-AT-----A-----------G--C-----G---G-G-GA------ 6936
21_A2D.KE.99.KER2003 -----A-------------------C--A---AAC...-G--CAGAG.........T-AA-CACA......TGG-AC-G-...........................-CAGAGTC-AAT-A-AG---------A-----------------------------T------ 6694
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -C---A--T--GGC-----------C------CA-...G-C-ACACA.........--AG--.............................................TTAGA-A-CACG-A--G---C--A-TT--T--G-----------G-----------T------ 6672
23_BG.CU.03.CB118 -----A--T--GG------------C-G-.................................................................................-A-A-TAAT---AGT-AT-----A-----------G--------G---G---GA------ 6936
24_BG.ES.08.X2456_2 -----A--T--A-C------------....................................................................................-G-A-CTTT-A-AGT-AT-----A-----------G--------G---G-G-GA------ 6953
25_cpx.CM.02.1918LE -C---A--T--AGCT------------G----ACA...-----CACT.........G--AAT.............................................GGG--A--T--C-A---T-AT--A--T----AG----------G------------------- 6704
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----CA--T--GGC-----------A------AAA...G--G-CAAT.........TGGACC.......................................A-CC-GG-A-A--GGAC--A---A-AC--A--A-----------G------------G--CG------- 7493
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -CG--A---A-G----------------C---AA-...--G--CACC.........-A-G-CACC......TGG-C--AGA-CA-C............ACCA-TGGCG-G--A-GGAAC-CA-CA-AT--T--A--G-A-------------------G----------- 7510
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----CA------TG--------C---------AAG...TGG-A-AAC.........------............-A--AC........................-C-GGG-AG-GT-CTGA-A-G-AT-----A----T--------------------------G---- 6897
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----A--T---GG------------GT----AGG...CTGGA-AAT...AACACTT-----GAGCAG...GAT-A--ACACTA-A...............AATGG--CT-A-AGTAAT-A---T--C-----A-----------------------C------------ 6944
31_BC.BR.04.04BR142 -C---A--T--GGC--------------A-AC-A-...-G--CATAC.........-A-A-TACA....................................GTT-G---T--AAC--C-GA--TA-AC--A--AA----------------------------T------ 6961
32_06A1.EE.01.EE0369 -----A--T--A-------------CT-A-CAAGA.................................................................................A-T-A---G--T-----A--------T-A-----G-------G---GA------ 7131
33_01B.ID.07.JKT189_C -C---A-----AG-----------AC-----CC-A......-A-GAA.........................................................-CC-TGGGAA-CT-C-A--G---T----TA--T-------A------G------------------ 6794
34_01B.TH.99.OUR2478P -----A-----A--T-----------------CCA...G-A-A-GGA.........................................................-CC-TGGAG-GGA-T-A--G---T----TA--T--------G-----G------------------ 6671
35_AD.AF.07.169H -----A--T--GGC--------C-A--GCCT----...--C--CAGC............................................................GGAGAGTC--AT--CACA-AT--A--T-----------------G-----------T------ 6687
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -C---A--T--GGC-----------C------GGG...T---ACAAT.........-GCAACGTG....................................A---GGTTA-A-A-CACG-A------T--A-TT-----G--T-A------G-----------G------ 6702
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -C---A--T--GGC-----C--------A---AAC...-C--C-ACC.........-GCAC-CAG....................................ATTCCA--T-GGACTAC-GA--GG-AT--A--T-----T-----------G------G-C--T------ 6687
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -C---A--T--A-----------GAC--AGCT-CC.................................................................................AAT-A--GT--C-----T--------TC--------------G----------- 6880
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -C---A--T--A-T---------GAC--G....................................................................................AT---C-A--G---T--A-TT--------T-A-----G-------G----------- 6949
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -C---A--T--GG-T-----G---A--ACACAGGG...........................................................................-----CACT-A------T-----T--------T-A------------AG----T------ 6996
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -C---A-----G-----------GAC--AGAA-CC.................................................................................AAT-ACACT-TC--T--T--------TC-------------------------- 6997
43_02G.SA.03.J11223 ----CA--T--AG-------GGACTG..............................................................................TT---TGMATC---GTC---T-ATC----AA-------Y--G------------G-G-GA------ 6988
44_BF.CL.00.CH80 -C---A--T--GG----------GAC-G-ATACCC...-TA.....................................................................T-CA-T-CC--------T-----T--------TC--------------G----------- 6923
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----A--T-----T----------C------AGC...C-C-A-GAT.........--AG-C..........................................-GC-CG-AG--GTAC-A--G---T--ACAA--T--------------G-----------T------ 7452
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -C---A--T--GG----------GAC--AG-A-CC.................................................................................AAC-A---G--T----TT--------T--------------G------------ 6884
47_BF.ES.08.P1942 -----A-----TC---------------A---GAG...---GA-ACA.........-A-ATT............-C-GAA........................G-ATCA-A-AGCTC-GA------------A----A-----A-------------------T----- 6919
48_01B.MY.07.07MYKT021 -C---A-----A----A------GA------CA-A...G-A-A-AAT...............................................................--CAGGT-T-A-C--G-T----TA--T--------G-----G--G--C------------ 6722
49_cpx.GM.03.N26677 -----A--------T------------GC---AA-...--G-A-GCC.........-A-G--ACT.......................................-CAGGG-A-ACTAC--A-AGT--T-----A----A---T--------G------G---GA------ 6932
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -C---A-----AG--------------A----ACA...GGAGA-GAA.........-A-GT-..........................................-CGGGGCA--GG--C-A-----TT----TA--T--------G------------------------ 6696
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -C---A------T-----------A--A---CACA...G-A-A-GAA.........................................................-C-GGG--G-GGT-T-A---A--T----TA--T--------R-----G------------------ 6834
53_01B.MY.11.11FIR164 -----A-----A-GT-------G.........ACA...G-A-A-GAA.........--C..................................................................-GG----TA--A--------------G------------------ 6821
54_01B.MY.09.09MYSB023 -C---A-----A--------G------T-----A-...GGA-A-GAA.........--CATAAAT....................................GA--CC-TA-AA-GGAAT---AG---T----TA--T-------A------G------------------ 6910
55_01B.CN.10.HNCS102056 -C---A-----A-GT-----------------A-A...-TGGAGAAT.........GA-ACTTGG......ACAGA--A-A--ACCATGGAAGAGGGGGTTAATGGC-CT-TG-GGAAT-A-AG--TTT---TAA-T--------G-----G------G----------- 6827
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --G--A--T--GGC---------G----A-ATGG-ACAT-CGA-CCTAATGGC...--AGAAGGT.................................AAT----GCTCAGAA-GTAATTCAA-ATTC----TA--T--------------G------------------ 6706
61_BC.CN.10.JL100010 -----A--T-----T---------T--A-GATAC-...-GG-A-..................................................................GA-AC--AG-AAA---T--C---G-----T----A------G------------------ 6886
O.BE.87.ANT70 ----CA--G-TA-GA--------TA---C-TT-CA...TG--ACGGA.........--CACCTGT.................................AGTGTT-G---TGT-AGTCA-G--A---ATGG---T--A--T----A-C-G-G---GG-GG---GGTCA--- 7543
O.CM.91.MVP5180 ----CA--T-TGGGA-------CTA-----TTA-CAACTG--CAAAG.........T-CG-ATGCCAG...........................GAGATCAA-GGG-G--A---GACC-A-A-A-ATGGT--TA-A--T----AGT---G---GC-AG---GATCA--- 7560
O.CM.98.98CMA104 ----CA--T-GGGGA--------TA---C-TTACA...TG--ACAAA.........--CAACTGC.................................ACTAAC----GG-----TAAT--CACT-ATGA---AA-A--T----AGT-G-G---GG-AG-G-GGTCA--- 7005
O.FR.92.VAU ----CA---AT--G---------CA---C-TT-CC...TGC-AGAAG...AAT...-TGACCTAT.........-AC-AGATCAAT.........TGTACTAAT-T--G--A-A-TA-C-A--G---TCAGG-AA-A--T-----GT-G-G----G-AG---GGGAC--- 7103
O.GA.11.11Gab6352 ----CA-CT-TA-GA-----TG-TA-----TCAAC...TG----AGATCC......-ACAACTGC......ACCCT--T-A-GAAC.........AACTGTA-C-T---T-G-ACTA-T-A-AGT--G-GTGAGA-A--T-----GT-G-G---GG-GG---GATCA--- 6766
O.SN.99.99SE_MP1299 ----CA--T-TA-GA--------TA---C-TT-CA...TG--TAGGA.........--CAACTGT..............................ACTAGTAACC-A--T-GCAGCAAC---A-TGAC-CTCGGA-ATAT-----G--------GG-GG---GGTCA--- 7590
O.US.10.LTNP --G-CA--GGGA--A--------TA---CCT-GAA...TG--ACGGA.........--CATCTGT......GAG-A--TCAGTA-T.........GAGAGTAAT-GC-GT-G---GA-T-AGA-T-A--CGCGGA-A--T-----GC-G-----G--GG---GGTCA--- 7464
N.CM.02.DJO0131 -----A-TT-CAG-T-A--C---GAG-GCAT-AA-........................................................................-CA-A--GGACT-A--GG--T--T--T--G--C--T-------G-------G----TT----- 6938
N.CM.04.04CM_1015_04 ----CA-TT-CAG-T-A---G--GAG-ACG--AC-.................................................................................-T--A--GG--T--T-TT--G--C--T---------------G----TT----- 6922
N.CM.06.U14842 ----CA-TT-CA--T-A-----CGAG-ACGA-AC-..............................................................................C-TTC--A-C-G--T--T--T--G--C--T---G---G-------G----TT----- 6972
N.CM.95.YBF30 ----CA-TT-CA--T-A------GAGGAA-TAC--...........................................................................-AC--GAC-G----GC-T--T--T--G--T--T-------G---G---G----TT----- 7053
N.CM.97.YBF106 -C--CA-TT-CAG-T-A------GAG-GCGA-AAC..............................................................................A-GACT-A-A-G--T--T-TT--G--C--T---------------G--R-TT----- 7014
N.FR.11.N1_FR_2011 ----CA-TT-CA-CA-A---G-CGAGGGCAA-AA-...........................................................................GAAACTAC------G--T--T--T--G--C--T-------G-------G----TT----- 6841
P.CM.06.U14788 ----CA-C-GCAGC--------CTT--G--ATAC-...TGG-A-GAC.........--CACCTGG..............................CGGGCTG--GGC--TCA-A-TAC------A-AT--A--A--GT-T--T---C-G--G---G-AG-T--TTCA--- 7036
P.FR.09.RBF168 ----CA-C-GTACC---------TA--GC-ATAC-...TG--A-ACC.........T-GG-TGCA..............................TGTACAGGT--AC----A-GT-AG-ACATG-----A--A--G--T--T---C----G---G-AG-T--TTCA--- 7576
CPZ.CD.06.BF1167 --G-CCTC-A-A-TTG-ACA--C-A-GGC.................................................................................-TC--GATCGA--GA-TGC-G-TAGCA-----TC--C-T-G---G--AG----TCAT--- 7618
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----A---GTG-GA-CA-C----TC---AA-A-A...........................................................................-ACA--ACTGAGA-T-TG-CA-TAA----T--T-------G------AG-G--TTCC--- 6984
CPZ.GA.88.GAB1 -----A-T-GC---A-A----C-GAC....................................................................................-ACATTAC--A--G--TT--A-TA--G-----------T-G---G--AG-T-GTTCA--- 7524
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -C---CT----A--TG-A----CGAG--C---C--...--C.....................................................................GAGACG-ACCAGAC--ATC-TGTAGCA--C--T---C-C-G------AG-T---CAT--- 7137
CPZ.US.85.US_Marilyn -----A---TT-CC--A-----C-TG--C-ACAAC...........................................................................-A-ACC-AC-ACAC---T-----A--TAAG--T-------G-------G----TCA---- 7501
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B.FR.83.HXB2 CAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT...AGCAAC..............................AATGAGTCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGG 7642
Env _Q__K__V__G__K__A__M__Y__A__P__P__I__S__G__Q__I__R__C__S__S__N__I__T__G__L__L__L__T__R__D__G__G__N__.__S__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__E__S__E__I__F__R__P__G__G__G
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----C-CC----C----------------------AC-A---GC---A--G---GA------C--------A--AA-------------------G---...GAT---...........................ACA-GCACAAAT--A-C------------------ 6880
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ----G-------C------------------------AA---A----ACAG--CAT---------------T--A-----------------G-----G...G-T--A...........................AGC---ATTA-A----------------A------ 6833
A1.ES.06.X2110 ----G--C------------A---------------CAA---GC---ACAG---AT------C--------A--AA----------------A------...-ATGGA...........................ACT---A-CA-T----------------------- 6877
A1.IT.02.60000 ----G-------C-------A-----T-----T--TGCA---R----AGAG---RA------C--------A-----------------------AGG-...G-A--T...........................AGT-GCATCAAT----C------------C----- 7662
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----G-------C----------------------TGCA---GT---A--G---GAT-----C---------A--A--------------------G--.......................................--CAG-A-A--A-C------------------ 7019
A1.RU.11.11RU6950 ----G-------C-------------------T-----A---AGT--A-AG---GT------C--------A--A---C---T------------AGG-...G-A--T...........................AAT-GCA-CAAT----C----------AT------ 7169
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----G-AC----CG---------------------ACCA---AC---A-TG---AAC----GC--C-----A-----------------------G---...--TGGG...........................AAC--CAGTAAT--A-C------G----------- 7026
A1.SE.95.SE8538 ----G--C------------A---------------CCA---AT---A-AG---GT------C-----------AA-------------------G-G-...-AT---..............................-G-ACAAAT--A-C------------------ 6859
A1.TZ.01.A341 ----G-------C----------------------TGAA---GT---A------GA------C--------A--AA--C-------------C--G---...-AT---..............................-G--CAAAT--A-C---T-------------- 6816
A1.UA.01.01UADN139 ----G-------C-------------------T-----A---A-T--A--T---GT------C--------A--A---C----------------A-C-....................................AAT-GCAGCA-T----C----------AC------ 6835
A1.UG.11.DEMA110UG009 --A-G-------C-----------------------GAA---AT---A------GAC-----C--------A--A--C-----------------G---...--T-GTACA........................AATG-AACTCAG--A------------AT------ 6973
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----G-------C-G--G------------------CCA---G----A--G---GA------C--------A--AA-C-----------C--G--GCT-...GAGCTTAAC........................AAT-CGA-TAAT----C------G----------- 7097
A2.CD.97.97CDKTB48 ----G------CCG---------------------TGCA---GT---A-AG---A-------C--------AA--A----G--------C-----G--G....................................AAC-G-ATTAAT----C------------------ 6952
A2.CM.01.01CM_1445MV ----G-------CG---------------------TGCA---GT---A-AG---AT---------C-----AA--A-C--G--------------G--G...C----T...........................GATTCCAGTAGT----C------G----------- 6847
A2.CY.94.94CY017_41 ----G--------G---------------------TGCA---AT---A-AG---A-------C--------AA-AA----G-----------------C....................................AATGGGACTAAT----C------------------ 7014
B.AR.04.04AR143170 ---G--------------------------------GAA-----------C--------------------A--------------------GA---GC...-A----..............................-G------A--A--A----------------- 6815
B.AU.04.PS1038_Day174 -----G--------------------------------A----------AR--C-------------------------------------------RC...RAG--TAAG........................ACC-----CA------C---Y-------------- 6849
B.BR.06.06BR1119 ---G-------G-G---G--------T---------GCA---AT---C-AC---GT------C------------A----------------AAAC-TA...-CA-CAAATAGTACC............TACTCTGAA--CA-TA-T--A-------------------- 7070
B.CA.07.502_1191_03 ---GGG-------GG-----------------------G---A-C-----C--------------------A--A--------------------A--C...-ATGGG...........................ACA----GTA-T----C-----------A------ 7089
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --AG---------------------------------AA----T-----AC---GT----------------A-A---------------------C--...TCT--GAATACAAAT............AGTACAGAT-----TA-----G------------------- 7185
B.CN.10.DEMB10CN002 ---G----------------------T-----------A---GT---C-AC---A----------------A--A--G---GT------------G-T-...-A----..............................-GCACTAAT----C------------------ 7018
B.CO.01.PCM001 ----G---------------------------------A---GT---A------GT------C--C--------A--------------------G--C...-A-G-T...........................ACT--CA-CAAT----C------------------ 6825
B.CU.99.Cu19 ---G---------------------------------AA-----------C------------------------------------------------...-A-GGG...........................ACC---A-CA------C------------------ 7206
B.CY.09.CY266 ---G-G--------G-----A----------------AA---ATC----A---CA-----------------T-A------------------------...-AT--TGAA........................AGTG-CACCA----A-C---------------G-- 6858
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ----G--------------------------------------------AC---A-----C-C------------------------------------...-A---T...........................AGCG-ACCCA--C---------------------- 6930
B.DK.07.PMVL_011 ---G--------------------------------GAA----T-----AC---GTG------------------A----------------G-----G...--T-GT..............................--C--AAA-----C----------AT------ 7075
B.DO.05.05DO_160884 --AG----------------------------------G---T-T----AC-----------C-------------------T---------G----T-...-AT--T..............................-CA-GCAAT----C---T-----------G-- 6810
B.ES.10.DEMB10ES002 ---GG---------------------------------A---TC----------------G----------------------------------G--C...-CG--T..............................G-GACCA-T--------------G-------- 7030
B.FR.11.DEMB11FR001 ---G----T-----------------------------A--------------C---------------------A------------------A-CT-...-A---T..............................-CCC--AA-----C------------------ 6839
B.GE.03.03GEMZ004 --AG----------------------------A----AA----------A----GT---------------AA-AA--C-----------------G--...-ATG-G...........................ACT-GA-GCAAT----CT----------------- 6840
B.HT.05.05HT_129389 ---GG---------------------------------C----C---A------GA----------------------------------------G-C...CAG---GGG.....................ACGGACGC-ACCAAT----C---T-------------- 6866
B.JM.05.05JM_KJ108 ---G-------C-------------------------AA----T-----------T-------------------------------------------...-AT-GT..............................G---CTAAT----C---------ACA------ 6840
B.JP.12.DEMB12JP001 ------------------------AA----------GCA----T------------------------------AT-----GTG-----------G--C...-CA-CG...........................AAT-CAACCA----A-C------------------ 7052
B.KR.12.12KYY10_10742 ---G-G-------------G-----------T-----CCT-C-T---------C-AT------------------T----GG--G-T-----A---G-GGCAG-G--G.....................GATAACGGG---A--AAT----C------G-----G----- 7510
B.NL.00.671_00T36 ---G-------------------------------TGCA-----------C-----------C--C--------------------G---------GG-...G-TG-G...........................AAC---AGCA----------T-------------- 7203
B.PE.07.502_2649_wg8 ---G--------------------------------GCA----------AT----T---G--------G------------------------------...-A----AGC.....................ACAGAC---A-TAAT--A-C-----------C------ 7084
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----G-------------------------------CAA---------------------C-------------------------------A----TG...CAA--TAACAAG..................AAAACT-GCATAA-T-----T----------------- 6837
B.RU.11.11RU21n ---GC-------------------------------TCA----------A---------------------A--------------------------C.......................................-----CA------C------------------ 7170
B.TH.07.AA040a_WG11 ---G----------------------------T--TGCA----------AC-----------------C---T-----------------------G--...-AT-G-..............................---ACCAG-----C------------------ 6972
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---GC------C-----------------------T--A----C-----C----GT------C--C----------------T--------------GA...-A-G-GAAT........................GAC---A-CA-T----------------------- 6870
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----G---------------------T---------GAA----T-----A-------------------------A-G--------------G----CA...-ATG--..............................-G----GT----G------------------- 7613
B.UA.01.01UAKV167 ---G----------------A-----------------C----T----------------------------A-A------GT----------------...-AT-GT..............................-G-A-CAA-----CT----------------- 6906
B.US.11.ES39_42 ---G---------------------------------------GG-----T-----C--------------A------C-----------------G--...--T--TGAT........................ACA---A-TA-T--------------A-------- 7635
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---G---------G------------------------C---ATG-----C--------------C-----C--------------------G-----C...-AT-GT...........................AAC-GCA-CAA-----C---------A-C------ 6876
B.YE.02.02YE507 --AG-------------------------------TGCA---A-------C---------------------A-A-----------G-----------C...GAG---...........................CAG-CCACCC-----G------------C------ 6873
C.AR.01.ARG4006 --AG-G------CG---------------------T--A---ATG--A-C----AG---------C-----AA-A---C-G---C-T-----A--C-CA...-ATGG-...........................ACA---A-CA-A-----A-----G----------- 6830
C.BR.07.DEMC07BR003 ---G-G------CG---------------------TGCA---G----A-C----AG---------C-----AT-A---C-------G-----A--AG-C.......................................-CGAGTGA------A-----G----------- 7064
C.BW.00.00BW07621 ---GGG-----------------------G-----TGCA---A-C--A-T----AA------C--------A--A-----G---C-T-----A---G-A...G-TG-A..............................---ACAA-A----CA-----G----C------ 6974
C.CN.09.09YNLX133sg ---G-G------CG---------------------TGAA---A-C--A-C----AA---------C-----A--AT----GGT-C-T-----A--A--A...G-AG--ACA.....................GGGCTA-----TA-A----CA----------------- 6846
C.CY.09.CY260 ---G-G-------G------A-CA-----C----CTGCA---G---A--TC-CAGG----T----C---C-AG-AT---GGC---CC-GA--G--A--A...-ATTGAGGG........................CAA-----CA-A----CA----------------- 6877
C.ES.07.X2118_2 ---G-G------CG---G-----C--T--------TGCA---A-C--A-C----AAG----CC--C-----AT-A-----GGTGC-T-----A--AC-A...G-A---..............................--CTCAAAT----CA---R------------- 7027
C.ET.02.02ET_288 ---G-G------CG---------------------T-AA---AT---A-C----AG---------C-----AT-AT--C-G---C-T-----G--G-TG...-A----...........................ACA--CA-CA-A----CA----------------- 6850
C.GE.03.03GEMZ033 ---G-G------CG---------------------TGCA---T-C--A-C----AAT--------C-----A--A--C--G---C-T-----A--C---...G-T-GT...........................AGT---TGCA-A----CA--------G-------- 6849
C.IL.98.98IS002 ---G-G------CG---------------------TGAG---A-C--A-C----AA----G----C-----A------C-G-T-C-T-----A--C-TA...-AT--TGAC........................ACA--C---A-A----CA--------G--G----- 6973
C.IN.09.T125_2139 ---G-G------CG---------------------TGCA---A-C--A-C----AAC----GC--C-----T--------G---C-G-----A--C---...GA---TAAA........................ACGTCAAC-AAT----CA---------CT------ 7674
C.KE.00.KER2010 -----G------CG---------------------TGCA---A-C--A-C----A-------A--C-----A--AT----GCA-C-T-----A--G--C...--T-CA..............................---A-AA-T----CA-----G----------- 6831
C.MM.99.mIDU101_3 ---G-G------CG------------------T--TGCA---A-C--A-C----AA------C--C-----A--A-----GGT-C-T-----A--A..........................................----GTA-AC---CA----------------- 7004
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---GGG-------G---------------------TGCA---A-C--A-C----A----------C-----A--A-----G---C-T-----A--C---...GTT-CA..............................-----CA-A-----A----------------- 7603
C.SN.90.90SE_364 ---GG-------CG------A--------------TGCA---A-C--A-C----AA---------C-----A--A---C-G---C-T-----A--A-CA...CTT--T..............................-----TA-A----AA----------------- 6787
C.SO.89.89SM_145 ---G-G------C----------------------T-AA---A-C--A-C----A----------C-----A--A-----GCTGC-T-----A--A---...GATCCAAAAAGAACT............GAAGAGCAA---A-CA-A----GA----------------- 6868
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----G-----------------------------TGCA--GA-C--A-C----A-C--G-----C-----AA-A---------C-T-----A--A---...-AT-GT...........................GAC-G---TC-A----CA---------AC------ 7593
C.US.11.17TB4_4G8 ---G-G------CG---------------G-----TCAA---AT---A------AG---------C-----A--A---C-----C-T-----A--C-CA...G-G-CAAAT.....................GACACA--CACAA------CA--T-------------- 6990
C.UY.01.TRA3011 --AGGG------CG---------------------TGAA---A-C--A-C----AGG--------C-----AT-A---C-G---C-G-----A--AG-C...G-G--T..............................GGCACAA-A----CA----------------- 6822
C.YE.02.02YE511 ---GGG------CG------------------T--TGCA---A-C--A-C----A-------C--C-----A--A-----G---C-T-----A--AGGA...-AAG--..............................--C-----A----CA----------------- 6834
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ---G-G------CG------A--------------TGCA---A-C--A-C----AGC--------C-----A--A--G--G---C-T-----A--A---...-AT--TAGT........................AGT------A-A----CA-----G----------- 7619
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----GG------C----------------------TGCA---A-C--A-C----AA---------C-----A--------G---C-T-----A--AGCA...-AA--GAAT.....................GAGAGTG-CCCCC-A----CA----------------- 7012
D.CD.83.ELI GT-GC--GCA-G--------A-----------T---GAAA--A-C---CT------------------------A-----G----------------TA...-AT--T..............................-G-ACTAA-----C---T-------------- 7178
D.CM.10.DEMD10CM009 ---GG---------------------------T--T-AA----------A-----------C-G-G--------AA--C-G---GT-----AA-T----...-ATTCG..............................-G-CCTGAG-C--C------G----------- 6980
D.CY.06.CY163 ---GG---G---GT----------A--------CCTGCA---AT----CAG---AA-------------ATTACAGGGC-G------------------...-AT-GT..............................---TGTAAT----C------G----------- 6852
D.KE.11.DEMD11KE003 ---GG-------GG------------------T-GGGAA---TTG--C-C---------------C-----A--A--G--G---------CAA-AGGGC...TCA--T..............................--CATTAAT----C------------------ 6972
D.KR.04.04KBH8 --AG---------G---------------------TGAA---GT---C-A------------C-----------AA----G-------------CA---....................................AAT---AC-AAT----CT----------------- 7555
D.SN.90.SE365 ----G------------------------------TGAG---GTG--C--C-----------------------A-----GCT------------G-TA...CAT--TACT........................AGC------A------C------------------ 7640
D.TD.99.MN011 ---GG-------------------------------GCA----------A------------------------A-----G-----------------A....................................AATGC-TCTAAT----C------------------ 6832
D.TZ.01.A280 ---GG-------------------------------GCA----T---C------A----------------A--AT--C--------------------...GTA--T...........................AAT-G-AGAGAG----------------------- 6830
D.UG.11.DEMD11UG003 ---GG------------------------------TGAA---G----C-A----AT---------------A--AT-G--G-----G------------...-AT--T..............................GC-ACCAAT----C------------------ 6996
D.YE.02.02YE516 ---GG--------G----------------------GCA---AT-----A------------------------A-----G----------------G-...-A---T...........................ACT--CAGTA-T----C------------------ 6822
D.ZA.90.R1 ---GG------------------------------AGAA----T------------------------------AA----G-----G---------G--...-AT-GT...........................AGTTC-C-CAAT----C------------------ 6996
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---GG-------C--------------G----T--TGCA---A-C----CC---AAC--------------C--A-----G------------------...GAGGGT...........................AAT--AACAA-T----------------AG----- 6699
F1.AR.02.ARE933 ---G--------CG-----ACA--CA-------CATGCA---A-C----CC---GGT--------------T--A-----G----------------C-...G-G--TTGCACTGAT.........GGTGGTACTGGG---TGCA-T----C------------G----- 6912
F1.BE.93.VI850 ---GG-------CG----------A--T-------TGCA---A-C----CC---AAC--------------TT-A-----G------------------....................................GAG-G-A-CATT----C-----------AG----- 6919
F1.BR.07.07BR844 -G-G---A----CG-----C------------T-CTGA----A-C----CC---AGT--G-----------TT-A----GG-------G----------...G-T--T...........................AAT-G-ATTAAT----C------------G----- 7408
F1.CY.08.CY222 ---GG------GC----------------------TGCA---A------CC---AAC----G---------C--A-----G---------------C-A...--T--TAAG..................AGTAAAGAT----G-AGT-----------------GA---- 6808
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---C-------GCG-------------G-------TGCA-----C----C----AAT----G------------A---C---T-------------C-G...CAT--TAGT........................AGT-----TG-T-----------------G----- 6950
F1.FI.93.FIN9363 ---G--------CG-------------G-------TGCA---A-C----CC---AAC--------------T--------G---------------C-G...--T--T...........................AAT-G---T--T----C------------G----- 6938
F1.FR.96.96FR_MP411 ---GG-------C-----------T--G-------TGCA----GC----AC---AAC----C---------C--A---------------------C-G...--T--TGAT........................ACT---AG-A-T----CT----------AG----- 6809
F1.RO.96.BCI_R07 ---GG------CC--------------G-------TGCA---AGC----CC---AAC--------------CT-A-----G---------------C-G....................................AAT------A-T----C------------G----- 7696
F1.RU.08.D88_845 ---GG-------CG-------------G-------TGCA---A-----GTC---AAC--M-GY--------T--A-----G-----G---------GR-...-ATG-T...........................ACT-GGACTAAT----C-----------C------ 7128
F2.CM.10.DEMF210CM007 --A--G------CG---------------------TGC----GT----C-G---AAC----G---C-----T---T-------------------GG-A...GAT--T..............................-G-AGCA-T--C-C-C-------------G-- 6963
F2.CM.97.CM53657 --A-G-------CG-------------G-------TGC----------CAG---AAC----GC--C-----T--AA----G--------------G--A...-AT--T..............................-CCA-TAAT--C-C-C-------------G-- 6807
G.BE.96.DRCBL ----G---G---C----------------------TGCA---A-C----C----AG------C--------A--AA-------------------GG--...-A---T..............................-GCACTAGT----------------------- 7581
G.CM.10.DEMG10CM008 --A-G-------C-------------T--------TGCA---A-G----C---CAT------C--------A--A-----------G--------G--C...-A---TAGT.................................ATT--A-C-----------C------ 7005
G.CN.08.GX_2084_08 ----G---G---C-------------T--C--T--TGCA---A-T----C----AG---T--C-----------AT------------------CA---....................................AAT-C--GAAAT----C------------------ 6872
G.CU.99.Cu74 ----G-------C-----------------------GCA---A-C----C----GT------C--------A--AT-------------------A-C-...-AT--T...........................ACT---AGAA-T---G------------C------ 7261
G.ES.09.X2634_2 ----G---G-AGC----------------------TGAA---A-T--C-C----AGG-----C--------A--A------GT----------------...-ATG-T...........................ACA--G---AAT----CT----------C------ 7122
G.GH.03.03GH175G ----G---G---C-----------------------GAA---G-----------GAC----CA--------A--AA-------------------G--C...--T---AAT........................ACT---A-TA-A----C------------------ 7688
G.KE.09.DEMG09KE001 ----G-------C-----------------------GAG---A------C----AAC-----C--C-----AT-A--G--------------G---G-A...-AT--T..............................-GCACTAA-----C-----------C---T-- 7012
G.NG.09.09NG_SC62 ------------C-------------------T---GAA---AGT----C----AG------C-----------AT--C---TG-----------A---...-AT--T...........................ACA---A--A------C----------TC------ 6818
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B.FR.83.HXB2 CAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT...AGCAAC..............................AATGAGTCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGG 7642
Env _Q__K__V__G__K__A__M__Y__A__P__P__I__S__G__Q__I__R__C__S__S__N__I__T__G__L__L__L__T__R__D__G__G__N__.__S__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__E__S__E__I__F__R__P__G__G__G
G.PT.x.PT3306 ----G---G---C----------------------AGCA---A-C----C----GTG-----C--------AT-A------GA------------G---...CTT--TAATAGTATA.........AATACAACTGAGCC-A-AAAT--A--T----------T------ 7621
G.SE.93.SE6165_G6165 ----GG--G---C-----------------------GCA---A-C---GA----AAC----GC--------A--AA-------------------G---...-AT---AAT..................ACAAATACA-G----AGT----------------------- 7060
H.BE.93.VI991 ----G-------C-------------------------A---A-C--C-C----AT---------------A--AA----G---TTT--CC-GAA----.......................................-CAA-TAAT-TT-C------------------ 7041
H.BE.93.VI997 ----G-------C-------------T--------T-AA---AGC----C----GT---------------AT-AA-CC-G--TTAT--C-AA-A---G...G-A--T..............................-----TAAT-TT-C------------------ 6956
H.CF.90.056 ----G-------CG----------------------CAA---A-C----TG---GT---------------A--AA----G----TT--C-AG-----C...GCGTCT..............................GCA--AAATT-T-C------------------ 6961
H.GB.00.00GBAC4001 ----G-------C-----------------------CAA---A-T----C----GT---------------AT-AA----G---CTT--CA-GTA-GTA...GAT--T..............................GG-ACCAAT-TT-C-C---------------- 7150
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----G-------C-------A---------------GCA---A-C--C-C---CA-----------------T-A-----G---C-T-----G--A---...-C---GGAG........................AGT---AGTAGT----C----------AC------ 6842
J.CM.04.04CMU11421 ------------C-------A--------------TGAA---A-C----C---C-----------------AT-AA----G---C-T-----A--AG-C...-AG---AGCACT..................AGCAAC--CAGTA-T--------T-----CAC------ 7168
J.SE.93.SE9280_7887 --A-GGAC----C-------C--------------TGCA---A-C----CG--CA----------------AT-A-----G---C-T-----A--A--CAGGG-G--TGGC.....................AGTGAG----GCA-T----C----------AC------ 6949
J.SE.94.SE9173_7022 --A-G-AC----C-------A---------------GCA---A-C----C---CAA---------------AT-AT----G---C-T-----A--A--C...--G--TGGC.....................AGTGAG----GCA-T----C----------AC------ 6956
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------G--GC-------A-------------C-GCA---A-C----CC---AG---------------AA--A----G------------------...GA---TAAT........................ACT-GGACTGAG----C------------------ 6825
K.CM.96.96CM_MP535 --------G-----------A--------------TGCA---AGT----AC---AGC--------------AA--A----G------------------....................................AAT-C-C-TAAT----C------------------ 6802
01_AE.AF.07.569M ---G---C----C-------------T---------------AT---A-AT---GT---------------AA-A-----G--------------G---...--T.................................-G-ACTAA-----C-----------A------ 6833
01_AE.CN.10.CYM059 ---GG-------C-------------T----------A----AT-----AT---CT---------------AA-AT-----------------------...-AT-CA..............................----GTAG---A-C---------G-------- 7073
01_AE.HK.04.HK001 ---G--AC------------------T-----------G---AGC---CAG---GT---------------AA-A-----G------------------...-AT--TGGG........................TCT--C---A------C---T-------------- 7000
01_AE.JP.x.DR0492 ---GG-------C-------------T---------------AG-----AT---GT---------------AA-A-----G---------------GC-...-AT--T..............................GCGACTAA-----C---T-------------- 7662
01_AE.TH.04.BKM ---G--AC----C-------------T---------------AC-----AT---GT---------------A--A-----G--------------AGG-...-AT--TGAC........................TCG-G-C--AA-----C------G--------G-- 7630
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---GG-------C-------------T-----------G---AGT----AG---GT---------------AA-A-----G-T------------A-GC...G-A---ACAACTGGTGAA............AACGAA--CC-AA-T----------------------- 7075
01_AE.TH.90.CM240 ---GG--C----C-------------T---------------AG-----AT---GT---------------AA-A-----G---------------GT-...-AT--T..............................-CG--TAA-----C------------------ 7195
01_AE.VN.98.98VNND15 --A-G-------C-------------T---------------AG-----AT---GT---------------AA-A-----G----------------C-...-AT-G-AGGACTAAC.........GAGACTAACGAG-C-A-CGAG----------------------- 6909
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----G------GC----------------------TC-A---ATG--A--G---GA------C--------A--A-----------------A--G---...-AA--T...........................ACT-G--CAAAT----C------G----------- 7081
02_AG.ES.06.P1261 ----G-------C----------------------TCCA---GT---A--G---GAG-----C--------A--A---C-------------A--A---....................................GAT---ACAAAT----CT--T--G----------- 7077
02_AG.FR.91.DJ263 ------------CT----------------------TCA---G----A--G---AA------C--------A--A---C-------------A--G-G-...-AT--T..............................-G-ACAAAT----C------G----------- 7017
02_AG.GH.03.03GH181AG ----G-------C-------A-----------------A---G----A--G---GAT-----C--------A--AA----------------A--G---...-AT-GTGAG.....................AGTGCA----GAA-T--A--T-----G----------- 7683
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----G------C-------A----------------A----GTC--A--G---GAT--------------A--T-----C-----G-----A--G--C...--T-GGAATGGAGGG............GACAGTGGTGG---CAAT----C------G----------- 7324
02_AG.LR.x.POC44951 -----------GC------------------------AA---ATC--A--G---GAT-----C-----T--AT-A-----------------A--G---...-AT--T..............................-G-ACAA-T----C------------------ 7613
02_AG.NG.x.IBNG ------------C-----------------------CAA---AT---A------GAT-----C--------A--A-----------------A--G---....................................AAT-G-ACAAAT--A-C------G----------- 7148
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------------C-------A---------------GAA---GT---A--G---GAT-----C--------AA-A-----------------A--GG--...-AT-CT..............................----GTGAT----CT-----G----------- 6844
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----G------C----------------C-------AA---GT---A--G---GA------C--------A--AA----------------A--GG--...-AT--TAAT........................AAT-G--TAAAT----C------G----------- 6827
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---G---------------G----------------GCA--------------------------------A--------------------------C...CAG-G-..............................----TTA-------T--T---A---------- 6819
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---G----G--GC----------C---T-C-----TGCA--GAGC----AC--CAGC---G----------AA-AA----G----------------C-.......................................---A-TA-T----------------------- 7012
05_DF.BE.x.VI1310 ---GG-------C--------------G-------TGCA---A-C---GCC---AAC----C----------A-A-----GG-------------A---...G-T--TGAT.....................AGCTCC--C--CA-A-----A----------------- 7048
06_cpx.AU.96.BFP90 ----G---G---C----------------------TGCA---A-C----C----GT------C--------AA-AA----------------GAA----....................................GAG----TCAGT--A-C------------------ 7690
07_BC.CN.98.98CN009 ---G-G------CG---------------------TGAA---A-C--A-C----AA---------C-----A--A-----GGT-C-T-----A--A-CA...GAG-CA..............................-----TA-A----CA----------------- 6964
08_BC.CN.06.nx2 ---G-G------CG---------------------TGCA---A-C--A-C----AA---------C-----A--A-----GGT-C-T-----A--AG-A...G-AG-G..............................---AGTA-A-----A----------------- 7585
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----G-------C-----------------------CCA---G----A--G---AG------C--------A--AA-------------------G-G-...GATG--....................................AAT----C----------AC------ 6814
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---GG---------------A--------------TGCA----TG--C-AT--------------------A--AG-G--G---------------GCG...-AT--T...........................AAT-G-C--AAT----C------------------ 6994
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----G-------C-----------------------CAA---A-G--A-TG---AAC----CC--------A--A--------------------G--G...-AT-G-..............................TCAA--A-A----C----------AT------ 7041
12_BF.AR.99.ARMA159 ---G----G---CG-------------G-------TGAA---A-C----CC---AAC--------------T--A-----G---------------CT-...-ATG-G...........................ACT---C--A-T--A-C------------G----- 7607
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----G-------C-----------------------CAA---AT---A--G---GA------C--------A--A------T--------------GTG...G-T--T...........................AAT-GGACAAAT----CA----------------- 7064
14_BG.ES.05.X1870 ---G-------------------------------------------------C---------------------------GT--------------GA...-----TGAT........................AGC-GCA--C-------T--------G-------- 7124
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---G---------G-----------------------AA---------------------------------T-------------------------A...-ATG-GAAT.....................ACCACG---ACCA------------------C------ 7011
16_A2D.KR.97.97KR004 ----G-------CG---------------------T-AC---AC---A-AG---A----C--C--------AA--A----------------GAAC-G-...G-GGG-...........................AATGCAACCAAT----C------------------ 7011
17_BF.AR.99.ARMA038 ---G--------C--------------G-------TGCA---A-C---GTT---AAC--------------T--A-----G---------------C-G...G-A--T...........................GGT-G--GAC-A--A-------------AG----- 6831
18_cpx.CU.99.CU76 ----G-AC----C---------------------G---A---A-T----C------------------------AA----G-----T--CCT-AT-Y--...CATKNT..............................-CA---AAT-TT-C------------G----- 6950
19_cpx.CU.99.CU7 --.G--------C-----------------------CCA---GT---ACAG---AA---T-----------A--A--------------------G---.............................................AA-----C---T-------CT----- 6708
20_BG.CU.99.Cu103 ----G-------C-----------------------GCA--GAGC----C----AT------C--------A--AT--A----------------G---...-A--GT...........................ACT---AG-A-T----------------C---G-- 7076
21_A2D.KE.99.KER2003 --AG--------------------------------GAA-----C----AC-----------------------A-----G----------------CA...-AT--T...........................ACA-G-A-TATG----------------------- 6834
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----G--C----C-----------------------CCA---AC---A-CG---RAG-----C--------A--A-----G-----G--------GG--...-AA--T..............................-G--CAAAT----CT----------------- 6809
23_BG.CU.03.CB118 ----G-------C-----------------------GCA---AGC----C----GT------C--------A--AA--A----------------GCC-...-A--GT.................................ASTAAT----C--------T--C------ 7070
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------C-----------------------GCA---AGC----T----GT------C--------A--AA--A--T-------------GT--...GAG--T...........................AGT-G--GTA-T----C---T-------C------ 7093
25_cpx.CM.02.1918LE ----G-------C-----------------------CAA---GT---A--------------C--------AT--A--C-G-------------CA---...-CAGCT..............................---A-CA-T--A--A----------------- 6841
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --AG--------C-------------------TG--GCA---ATG--ACAG---AT---------------AT-AA----G-----------G--G--A...GAT--G..............................-----TA-T----------------------- 7630
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----G-AC----C-------A-----------T--T--A---AT----CAG---GA----------------A-A-----G---------A-GCA----.......................................C--ACTAAT----C------------------ 7641
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---G-------------C------------------GAA--------------------------------------------------------GTC-...-AT---GAG........................ACC--CAT-A------C-----------C------ 7040
29_BF.BR.01.BREPM16704 -T-GC--------------C--C-C-----------C-A--------A-------------CA--C---CT---A----C-----AT----------G-...-AT--TACC........................ACT--CAG-AA-----C------------------ 7087
31_BC.BR.04.04BR142 ---G-G-------G---------------------T-AA---GC---A-C----AT------C--C-----AT-AT--C-G---C-G-----A-AC--G.......................................-----CA-A----CA-----G----------- 7092
32_06A1.EE.01.EE0369 --A-------C-CG---T-----------------TGCA---A-C----C----A-------C--------A--A-----------------GTC---G...GAA-GT..............................-----AA-T-----T-C--------------- 7268
33_01B.ID.07.JKT189_C ----G--C----C-------------T---------------AC-----AT---GT---------------AA-A----CG---------------GT-...-AT-GT...........................AGT-GAA-TAAT----C------------------ 6934
34_01B.TH.99.OUR2478P ---GG-------C-------------T---------------AC-----AT---AT---------------AA-A--G--G------------------...--T-CT..............................-C---TA-A----C-----------A------ 6808
35_AD.AF.07.169H ----G-AC----C-----------------------C-A---G----C--G---GT------C--------A--AT-G--G---------------GC-...-ATG-G..............................------AGT----C------------------ 6824
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----G-------C-----------------------GCA---AGG--A--G---GAG--------------A--A-----G--------------G--A...-AT---..............................-G-ACAAAT----CT--------A-------- 6839
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----G-------C-----------------------CCA---GT---A--G---GAG--C--C--------A--AA-G-----------------G-T-...-A---A..............................-CA--TAAT----C------------G----- 6824
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---G----G---CG----------A--G-------TGCA---G-C----CC---AG---------------T--A-----G---------------C-G...-AA--TAATGGAAGT.........TGTACAGAGGCA-C-TGTA-AC--------------CAG----- 7038
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---G----G---CG------------TG-------TGCA---A-C---GCC---AAC----C---------T--A-----G----------------G-...G-A-GTAAT.....................GGTACT---C-AAAT----C------------G----- 7095
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --AG--------CG-------------G-C-----TGCA---A-C----CC---AAC----G---------A--A-----G---------------C-G...-AT--TGAG........................ACT---A-TA-T----C------------G----- 7139
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---G----G---CG------------TG-------TGCA---A-C----CC--------------------T--A-----G---------------CTG...GCT--TCAG.....................ACTGGA---C--AAT--C-C------------G----- 7143
43_02G.SA.03.J11223 ----G---G---C----------------------AGAA---AT-----C----AG------C-----------AT-------------------G---...-TT--T..............................-G-ACTAAT--C-C------------------ 7125
44_BF.CL.00.CH80 ---G----G---CG-------------G-------TGCA----G---ATCC---AAC--------------T--A-----G-----------------G....................................ACTG--RCTAAT--A-C---------A--G----- 7057
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----G--C----CG--------T-------------CAA---GC---A--G---GA------C--------A--AT-----------------------...GCA--TGAG.....................GCTAGA------A-T----------------------- 7598
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---G----G--GCG-------------G-C---G-TGCA---A-C----CC---AAC--G-----------T--A-----G---------------CC-....................................GGT---A--A-TC-A--------------G----- 7018
47_BF.ES.08.P1942 ---G--------------------------------------T-C----AC--------------C---------A-----GT----------------...-A--GA...........................ACA-G----AGT----C-----------A------ 7059
48_01B.MY.07.07MYKT021 --AGG-------C-------------T----------A----A------AT---GT---------------AA-A----------------------GA...-AT-GT...........................AGTG---GTAAT--A-C------------------ 6862
49_cpx.GM.03.N26677 ----G-A-----C-------A-----------T--TGCA---A-C----C---CA----------------A--------G---C-T-----G--A--C...-AT-CT..............................---A-TA-A--------T------AC------ 7069
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----G--C----C-------------T---------------A------AT---GT---------------AA-A-----------------G--CG--...-AT---..............................-G-ACAAAT--T-C-----------C------ 6833
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---GGT------C-------------T-----T---------AT-----AT---AT---------------AA-A-----------C-------A---A...--T--A..............................-----CAG------------------------ 6971
53_01B.MY.11.11FIR164 ---GG-------CG------------T-----T--------CAGT----AT---GT---------------AA-A-----G----------------GG...-AT--T..............................----G-A-T----------------A------ 6958
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------C-------------T---------------A-T-----T---GT---------------AA-A-----G----------------T-...-ATG-G...........................ACT-GAA-TAA-----C-----------C------ 7050
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---GG-AC---GC-------------T-----------A----C-----AT---GT---------------AA-AT----G------------------...--T--T..............................GGGAGTAA---A-C------------------ 6964
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---G-G------CG---------------------TGAG---A-C--A-C----AA---------C-----A--A-----GGT-C-T-----A--A-C-...CAA--TGAA........................ACA--AA-TGAA-----A----------A------ 6849
61_BC.CN.10.JL100010 ---GGG------CG---------------------TGAA---A-C--A-C----AG---C--C--C-----A--AT----GGT-C-T-----A--GTCA...-AT-CT.................................ACTA-A----CA----------------- 7020
O.BE.87.ANT70 ATA-GG-G-CAGTCG-G-C-C-----A----------AA--TA-TC-A-C----ATG-----C--A--T--AA--A-CC--CA--TG---AACACATGG...-A--G-...........................AGC--CA-CAAT-TA-CA--T-----AAT---G-- 7683
O.CM.91.MVP5180 AT---G-G--AGTCGAG---C-----A---------CCC--CA-CT-A-C----CAT--C--C--A--T--AA--A-TC--CAGTT----CAACCATGG...-ATTC-..............................-CA-GTGAAA-T-CAC-T-----A-T---G-- 7697
O.CM.98.98CMA104 ATAC-G-GG--GTC--G-C-C----------------AA--TACCC-A-C----ATG-----C--A--T---A--A-TC--GA--TG--AC-GTCATGG...-A-GGGAGTGCTACAAAGGACATTAATGCTACATGG--CATTAAT-CT-CA--------AAT---G-- 7172
O.FR.92.VAU AT--GG-G----TCG-G-C-T-----A---------CCA---A-CC-AGT---CAGG-----C--A--T--AA--A-TC--CA-TTG--CACGCCATGG...-AT--A........................ACACATCC-A-CAG-ACC-C-C-T-----A-----G-- 7246
O.GA.11.11Gab6352 AT-GGG-G-CAGTC--G-C-C-----T----------AA--TA-TC-A-C----AT------C--A--T--AA--A-TC--CA-CTG---AAGCCATGG...-A--T-...........................AGT---AG-AA-ATC-CAC-T-----CAC---G-- 6906
O.SN.99.99SE_MP1299 ATAC-G-G---GTC--G-C-C-----A-------GG-AA--TA-CC-A-C---CAGC---CTC--A--T--AA--A-TC--CA-TTG---ATGCCATGG...-A--G-........................ACCAAC--CAGCAA--CC-CA--T-----AAC---G-- 7733
O.US.10.LTNP GCA-C--G---GTC--G---C-----A---------CAA--CA-TC-C-C----A-------C--A--T---A--A-TC--CA--C------G-TATGG...GA-T--........................CCCCACCCCA-CAAT-TA-CA--T-----AAC---G-- 7607
N.CM.02.DJO0131 ACA-G-----------G---T-----A--G--A--TC-G---A-TC---CC---AAC--C-C------T--A---A-TC--GA-CATAG------C.............................................AGTAAT-GC-CAG-ATAT--CAC------ 7063
N.CM.04.04CM_1015_04 ACA-G-----------G---T-----A--A--A--TC-G---A-T----CC---AAC--C-G------T--A--AA-TC--GA-GTTAG---A...................................................AATAGT-CAG-ATAT---TC------ 7041
N.CM.06.U14842 ACA---A---------G---T-----A--A--A--T--G---A-T----CC---AAC--C--------T--A--AA-TC--GA---CAG-------GGA...-AT..............................AAT-TCAGTAAT-TC-GTG-ATAT--CAC------ 7109
N.CM.95.YBF30 ACA-GG----------G---T-----A--A--A--TC-G---GTTC---AC---A-C--C--------T--A---G-TC--GA-TATAG------GCC-....................................GAC-CCA--GAAACA--AG-ATAT--CTC------ 7187
N.CM.97.YBF106 ACA-G-----K-----G---T-----A--A--A--TC-G---A-TC----C---ARC--C-G---C--T--A---A-TC--GA-CATAG-----AA--C..........................................-GTAA-A---CAG-ATAT--CTC------ 7142
N.FR.11.N1_FR_2011 ACA-GG----------G---C-----A--A--A--T--G---A-TC---CC---AGC--C--------T--A---A-GC--GA-TATAG----AC-GG-..........................................--TAATACA-CAG-ATAT--CTC---G-- 6969
P.CM.06.U14788 AT--G---G---TC--GCT---T---GA-A--T--TGAG--GG--T-A-AG---CA---C--C--------TT-AA-G---GA------ACTACC-T-C...-ATG--...........................AGC-GCA--AA-ACC-CT--A--T---AT---G-- 7176
P.FR.09.RBF168 AT------G---TC--GCT---T---G--A--T---GAG------T-GCAG--CCAC--C--C--------TT-AA-----GAC----CATCACC-T--...-ATGC-...........................AAC-GCAGCAA-ACC-CT--A--C---AC---G-- 7716
CPZ.CD.06.BF1167 GGA-T----TCC-GG-G---T---CT--------GGGAG-----GG-C-A----GT---T-G---------AT-CA--A-G---GCT--GACGAA-G-C.................................ACTGATGGCACTAT-ACACC-AC-TTCT--......-C 7749
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 AT-CGT-----G----G---T-T---A--A--A--T--A--TA-C----CC--CA-T--T-----C-----TA-----C--GAG-T-C--AAGAACCGA...GAAG-TCAGGGAGAA............GATCAGGATC-GA-TAA-ACATA-G-TT-T-TAAC---G-- 7139
CPZ.GA.88.GAB1 AT--GG-------G--G---A-----A--C--A-----A---A-C--C-CT--CAAT--T--C-----T--A--T--C-----TTC---CAC-CC-GTG...-CT---...........................AAC-G--GTAA-CT--CA--T------AC------ 7664
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 GGC-TT--G-CT-----C--C--CCT------A-GA--A---AC-G-A-A----GTG-----C--C--G--TT-C--GA-G----AC--G-AAACGGG-...GCT-C-TTCTCC......................................................-- 7250
CPZ.US.85.US_Marilyn AT--G-----------G---C-T------A--A----AA--TGTGC-A--T---AAC--------A--G--AA--A-TC-TGAC-T-AGCATAA-CGCAGTC-AT---...........................GAT-G-AG-AATATA-CAG-G-TG---AC------ 7644
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Rev Responsive Element (RRE) region Env gp120 end Env gp41 start
B.FR.83.HXB2 AGATATGAGGGACAATTGGAGAAGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCATTAGGAGTAGCACCCACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTG..................CAGAGAGAAAAAAGAGCA...GTGGGA...............ATAGGAGCTT 7776
Env __D__M__R__D__N__W__R__S__E__L__Y__K__Y__K__V__V__K__I__E__P__L__G__V__A__P__T__K__A__K__R__R__V__V__.__.__.__.__.__.__Q__R__E__K__R__A__.__V__G__.__.__.__.__.__I__G__A__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------------------------------------G-------------GG---------C-----A------------C-------------------..................------------------...--T---...............---------G 7014
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -A------A------C---------------------------------------------C--------------------------------------..................G-----------------...--T---...............C-G------G 6967
A1.ES.06.X2110 ---------A--T-----------------------G-----G---------------------------------T---G---------------A---..................GG----------------...--TAC-...............---------G 7011
A1.IT.02.60000 ------------------------------------G-----------------A------A----G--------T----G-------------------..................G-----------------...A-T---...............C--------G 7796
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------------------------------------------------G--------C-------------T----G-----GA------------..................G-----------------...--A---...............---------G 7153
A1.RU.11.11RU6950 -A--------------------------C-------G-----G------C-----------A-----A-------T----CA-----A------------..................G-----------------...A-T---...............C-G------G 7303
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------AA--------------------------G-----G------------------C------------------G-------------------..................G-----------------...--T---...............--G------C 7160
A1.SE.95.SE8538 ------------------------------------------------------------CC--------------------------------------..................G-----------------...A-T---...............---------G 6993
A1.TZ.01.A341 ------A-----------------------------G------------------------C------------------G-------------------..................G-------G---------...--T---...............---------G 6950
A1.UA.01.01UADN139 ----------------------------C-------G------------G-----------A-------------T------------------------..................G-----------------ATAA-T---...............C-G------G 6972
A1.UG.11.DEMA110UG009 G-------AA--T----------A---------C--G-----------------------TC-G------------T--TG-----G-------------..................G------G----------...--T---...............---------G 7107
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------------------------------G--------C------A--------------C------------------G------A------------..................G-----------------...--T---...............C-G------G 7231
A2.CD.97.97CDKTB48 ------------------------------------G------------------------C-----A----------AG------G-------------..................------------------...--T---...............T-G------G 7086
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------------------------------G------------------------C-----A------------------G-------------..................G-----------------...--T---...............C-G------G 6981
A2.CY.94.94CY017_41 ----------------------------------------------------C--------C-------------T----G------A------------..................G-----------------...--T---...............C-G------G 7148
B.AR.04.04AR143170 ---------------------------------------------------G-----G---------A--------------------------------..................------------------...------ACG............--G-----CA 6952
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------------------------------------------------------------------------G-------------------..................------------------...------ACG............---------A 6986
B.BR.06.06BR1119 ---------------------------------------------G----C------G---G-G---A-----------G------G-------------..................------------------...------ACG............---------A 7207
B.CA.07.502_1191_03 -A------A---T----------A-------------------------------------------A------------------G-------------..................----------G-------...-CA---...............C-G------- 7223
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---------------------------------------------G-----------G------------------------------------------..................------------------...---ACG...............C-------CA 7319
B.CN.10.DEMB10CN002 ---------A-----------------------C-----C----------G-C----G---------------------G------------T-------..................------------------...--A---...............C--------A 7152
B.CO.01.PCM001 -A-C--------T---------------------------------------------------------------------------------------..................------------------...--AAC-...............C--------A 6959
B.CU.99.Cu19 ----------------------------------------------------------------------------------------------------..................--A---------------...------ATG............G--------A 7343
B.CY.09.CY266 ---------A----------------------------------------G----------------A--------------------------------..................------------------...------...............C--------- 6992
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---------A--------------------------------------------------------------------A--------A------------..................------------------...--A---...............C-G------A 7064
B.DK.07.PMVL_011 -A-------------C----------------------------------G---------------------------TGC-------------------..................------------------...------...............---------G 7209
B.DO.05.05DO_160884 -A------A-----------------------------------------G-------------------------------------------------..................------------------...------...............---------G 6944
B.ES.10.DEMB10ES002 ------------T------------------------------------C-----------A-----A--------------------------------..................--------------G---...-C-..................T-C-----A- 7161
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------------------------------------------------------------------------------------..................--------G---------...------...............---------C 6973
B.GE.03.03GEMZ004 ----------A---------------------------------------G----------------A-----------C------G-------------..................--A---------------...------ACG............C--------A 6977
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------C---------------------G----------------------------G--------------------..................------------------...------...............C--------A 7000
B.JM.05.05JM_KJ108 -A------AA--------------------G-------------------G----------------A------------GA----G-------------..................------------------...------GTA............---------A 6977
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------------------------------------C--------------------------------------T---------------------..................------------------...-----G...............---------G 7186
B.KR.12.12KYY10_10742 ------------------------------G------------------G--------------A-GA------------G-----G-----T-------..................------------------...------ACA............T-------CA 7647
B.NL.00.671_00T36 ---------A-----------------------------------------------G-----G------------------------------------..................------------------...A-AACG...............C--------A 7337
B.PE.07.502_2649_wg8 --------------------------------------------------G------------G------------------------------------..................------------------...--A---...............C--------- 7218
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---C---------------------------------------------------------------A----------T---------------------..................------------------...------...............---------- 6971
B.RU.11.11RU21n --------------------------------------------------G----------------A--------------------------------..................--------G---------...------...............---------G 7304
B.TH.07.AA040a_WG11 -A------A------------------------------C-----------------------------------T----G---T---------------..................------------------...------ACG............---------A 7109
B.TT.01.01TT_CRC50069 -A------A----------------------------------------------------------A--------------------------------..................------------------...------ACA............---------A 7007
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------A-----T--------A----------------------------G--------------C------------G-----G-------------..................------------------...------...............---------- 7747
B.UA.01.01UAKV167 GA------A------------------------------------------------G------------------------------------------..................---------------AGT...CCAACG...............C-T------C 7040
B.US.11.ES39_42 -------------------------------------------------G-G---------------A-------------------A--G---------..................------------------...A-AACG...............C-G------- 7769
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------------------------------------------------------G---------A--------------------------------..................------------------...--AACG...............C--------A 7010
B.YE.02.02YE507 --------------------------------------------------G-G----G---------A--------------------------------..................------------------...A-A---...............--G------G 7007
C.AR.01.ARG4006 ---------------------------------------Y-----G---G----CA-C---C-----A----------TR-T-----A--G---------..................G-----------------ATA------...............C--------G 6967
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------------------------------------------G---G--G--A-----------------------G-------A--G---------..................G-----------------...------...............---------G 7198
C.BW.00.00BW07621 ---------------------------------------------G---G-----A-G---------A----------T-GC-----A--G---------..................G-----------------GTA------...............---------G 7111
C.CN.09.09YNLX133sg ---------A-------------A---------------------G---G-----A-G-----G---A----------TGCA-----A--G---------..................G------G----------...------...............---------G 6980
C.CY.09.CY260 ------------T--------------------------------G---G-----A-----------A----------TG-------A--G---------..................G-----------------...-----G...............---------G 7011
C.ES.07.X2118_2 ------------T-----------------G-----G--------G---G-----A-G-----G--------------TG-------A--G---------..................G-----------------...------...............C--------G 7161
C.ET.02.02ET_288 ------------------------------------G--------G---G-----A-G--------------------TGG------A--GGC-------..................GG----------------......-C-...............C--------- 6981
C.GE.03.03GEMZ033 ---C-----------------------------------C-----G---G-----A-G-----------------------------A--G---------..................G---A-------------...------...............---------G 6983
C.IL.98.98IS002 ---------------------------------------C-----G---G-G---A-G---------A----------T--------A--G---------..................G-----------------GCA.....................C--------A 7104
C.IN.09.T125_2139 -A---------------------A------------G--------G---G-----A-G---C-----A----------T-CA-----A--G---------..................G-----------------...------ATG............--G------A 7811
C.KE.00.KER2010 -A------A------C-----------------C-----------G--GG-----A-G-----G---A----------TG-------A--G---------..................G-----------------...------...............---------G 6965
C.MM.99.mIDU101_3 -A------A---T--------------------------------G---G-----C-G---------A----------TGGA-----A--G---------..................G-----------------..................GCA...---------A 7135
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -A-------------------------------C-----------G---G-----A-G--------GA-------------------A--GC--------..................G-----------------...------...............---------G 7737
C.SN.90.90SE_364 -------------------------------------------------G-----A-G---------A----------T--------A--G---------..................G-----------------...------...............---------G 6921
C.SO.89.89SM_145 ---------A--------------------------------G--G---G-----A-----------A----------TGG------A--G---------..................G-----------------...------...............---------G 7002
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------------------------------------------------G--G-A------------A----------TGGA-----A--G---------..................G-----C-G---------...------...............--G------A 7727
C.US.11.17TB4_4G8 ---------------------------------------------G---G-----A-----------A----------T--------A--G---------..................G-----------------GCA.....................C--------- 7121
C.UY.01.TRA3011 ---------------------------------C-----------G---G-----A-----------A----------T-CT-----A--G---------..................G-----------------...-C-..................C--------A 6953
C.YE.02.02YE511 ------------T--------------------------------G---G-----A-----------A----------TGCA--------G---------..................G-----------------...-CA---...............--G------- 6968
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ---------A---------------------------------AC----G-----A-----------A----------T-C------A--G---------..................G-----------------...------...............---------G 7753
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---------------C-----------------------------G---G--G--A-------G---T-----------------C-A------------..................GGA---------------...------...............---------G 7146
D.CD.83.ELI ------------------------------------------G------C-----------C------------------G-------------------..................G-A---------------...A-A---...............T--------A 7312
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------------------------------------------G--G-G----------------A-------A------------------------..................G-A--------G------...A-A---...............C-G------A 7114
D.CY.06.CY163 ------------------------------G-------------------G----------------A------------GA------------------..................G-A---------------...A-A---...............T--------A 6986
D.KE.11.DEMD11KE003 -A------AA-----------------------C----------------G----------C----TC------------G------A------------..................G-A---------------...A-A--C...............C-G------A 7106
D.KR.04.04KBH8 -A------AA------------------C--------------------C--G--------A-----C-------T------------------------..................G-A--G------------...A-A--G...............C--------A 7689
D.SN.90.SE365 --------------------------------------------------G-C-C------C------------------CA------------------..................G-A---------------...A-C---...............C------T-A 7774
D.TD.99.MN011 --------------------------------------------------G----------C------------------------G-------------..................G-A---------------...A-A---...............T--------A 6966
D.TZ.01.A280 ---------A-----------------------C----------------G---A------A------------------G-------------------..................G-A---------------...A-A---...............C--------A 6964
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------A-----------------------C----------------C----------C-G--TA-----------------------G--------..................G-A---------------...A-A---...............C--------A 7130
D.YE.02.02YE516 ------------T-----------------G-------------------G----------C-------------------------A------------..................G-A---------------...A-A---...............C--------A 6956
D.ZA.90.R1 ---------------------------------------C----------G----------A-----T------------G-------------------..................GCA--G------------...A-A---...............C---CGAGC- 7130
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -A------AA------------------C--------------------G-----------C-------------------------A---CA-------............GAAAGAG-----A----G------...------...............---------- 6839
F1.AR.02.ARE933 -A------AA--T--------------------------C---------G-----------C-------------------A----GA---CA------A..................A-----------------...------...............--G------- 7046
F1.BE.93.VI850 -A------AA------------------C-------G------------G-------------------------------------A---CA-------..................------------------...-C----...............C--------- 7053
F1.BR.07.07BR844 -A------AA-----------G---------------------------G-------G---C-------TA----T---------------CA-------..................A-----------------ATAC----C...............--G------G 7545
F1.CY.08.CY222 -A----A-AA------------------C----------C---------G-----------C-----A-------------------A---CA------A..................A-----------------...----A-...............---------G 6942
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---------A-----------------------C---------------G-----------C-------------------------A---CA-------..................AG----------------...------...............C--------C 7084
F1.FI.93.FIN9363 --------AA------------------C--------------------G-----------C------------------G-C-C--A---CC-------..................AG--------G-------...----C-...............---------G 7072
F1.FR.96.96FR_MP411 -A-C----AA-------------A----C--------------------G-----------C------------------------GA---C--------..................----------G-------...------...............---------C 6943
F1.RO.96.BCI_R07 -A------AA------------------C--------------------G-----------C-----A------------G----C-A---CA-------..................A-----------C-----...-C----...............T-----CT-- 7830
F1.RU.08.D88_845 -A-------A-----------------------C--------G--G----G----------C-------------------------A---CAT------..................G----GC-----------...T-----...............--G-----C- 7262
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------AA--T---------------C-G-----------G------------------C----T--G----------G------A---CA-------..................A-C---------------...------...............---------G 7097
F2.CM.97.CM53657 ---------A------------------C-G-----------G------------------C-------------------------A---CA-------............AAGAGAG-A---------------...------...............---------G 6947
G.BE.96.DRCBL --------AAA-------------------------G------AC---------CA--T--C-----A------------G-----G-------------..................G-----------------...--T---...............G--------A 7715
G.CM.10.DEMG10CM008 --------A------------------------C--G------------------A-----C-----A------------G----CGA------------..................GGA---------------...--T---...............C-G------G 7139
G.CN.08.GX_2084_08 ------------------------------------G------A-----------A-----C----GA------------------G-------------..................--------G---------...--T---ACG............--G------C 7009
G.CU.99.Cu74 ---C-------------------------------GG------------------A-----C------------------R-----G-------------..................G-----------------...--A---...............--GA-----G 7395
G.ES.09.X2634_2 ---C------------------------C-------G------------------A-----C-----A------------G-----G-------------..................GG----------------..................GCA...C-G------A 7253
G.GH.03.03GH175G ------------------------------------G--C---AC---------CA--T--C-----A------------G-----G----C--------..................G-----------------...--T---...............C-G------G 7822
G.KE.09.DEMG09KE001 ---------A--------------------------G---------A---G---CA-----C------------------------G-------------..................GGA-----------G---GTA--T---...............G-G------G 7149
G.NG.09.09NG_SC62 ------------------------------------G------A-----------A---------A-A--------GG--------G-------------..................--------G---------GCT--T---...............--G------C 6955
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Rev Responsive Element (RRE) region Env gp120 end Env gp41 start
B.FR.83.HXB2 AGATATGAGGGACAATTGGAGAAGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCATTAGGAGTAGCACCCACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTG..................CAGAGAGAAAAAAGAGCA...GTGGGA...............ATAGGAGCTT 7776
Env __D__M__R__D__N__W__R__S__E__L__Y__K__Y__K__V__V__K__I__E__P__L__G__V__A__P__T__K__A__K__R__R__V__V__.__.__.__.__.__.__Q__R__E__K__R__A__.__V__G__.__.__.__.__.__I__G__A__
G.PT.x.PT3306 ---C----A-A---------------------------------------G----A-----C-------------T----G-----G-------------..................GGA---------------......---...............---------G 7752
G.SE.93.SE6165_G6165 ------------------------------------G------AC---------CA--T--C------------------G-----G-------------..................G-----------------...--T---...............C-G------G 7194
H.BE.93.VI991 -------------------------------------------------------------C-G-----------A---G------G-------------..................G-----------------...--A---...............--G------- 7175
H.BE.93.VI997 -------------------------------------------------------------C-G---------------G------G-------------..................G----------------T...------...............--G------- 7090
H.CF.90.056 ------------------------------G------------------------------C-G---A--------------A---G-------------..................G-----------------...------...............--G------- 7095
H.GB.00.00GBAC4001 -------------------------------------------------C-----------C-G---A------------------G-------------..................G-----------------...------...............--G------- 7284
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------A--------------A---G---------------A----G--GG----G----------------------G------A------------..................G-----------------ATA------...............--G------G 6979
J.CM.04.04CMU11421 --------AA---------------------------------------G-G-----G---C------------------G------A------------..................G-----------------...C-----...............---------G 7302
J.SE.93.SE9280_7887 -A------A----------------------------------------G-G-----G---C-------------------------A------------..................G-----------------...------...............---------G 7083
J.SE.94.SE9173_7022 -A------AA--T------------------------------------G-GC----G---C-------------------------A------------..................G-----------------...------...............---------G 7090
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---C-----A------------------C--------------------C-G---------C-----A------------G-----G-------------..................-----------G------...--A---...............--------G- 6959
K.CM.96.96CM_MP535 ---C------------------------C-G------------------C-G---------C-----A------------G---C-G-------------..................------------------...--A---...............T--------G 6936
01_AE.AF.07.569M -A----A-AA---------------------------------------C-----------C-----A------------G-------------------..................G--C--C-----------...------...............---------A 6967
01_AE.CN.10.CYM059 -A----A-AA---------------------------------------C-----------C-----C------------G------A------------..................G-T---------------...------...............---------A 7207
01_AE.HK.04.HK001 ------A--A---------------------------------------C-----------C------------------G-------------------..................G-----------------GTA------...............---------A 7137
01_AE.JP.x.DR0492 -A----A-A----------------------------------------C----------TC-----A------------G-------------------..................G-----------------...------...............---------A 7796
01_AE.TH.04.BKM -A----A-A----------------------------------------G-----------C-----A------------G-------------------..................G-----------------...------...............---------A 7764
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -A----A-A--------------A-------------------------C-----------------A------------G-------------------..................------------------...------...............---------A 7209
01_AE.TH.90.CM240 -A-C--A-A----------------------------------------C-----------C-----A------------G-------------------..................G-------------G---...------...............---------A 7329
01_AE.VN.98.98VNND15 ------A-AA---------------------------------------C-----------C-----A------------G-----G-------------..................G-----------------GTA------...............---------A 7046
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------A---------------------------G---------A-------A------C----T--G---------CCT-----A------------..................GGA---------------...--T---...............C--------G 7215
02_AG.ES.06.P1261 ---C--------------------------------G------------G-----A-----C----T-----------T--------A------------..................G-----------------GTA--T---...............G-G------G 7214
02_AG.FR.91.DJ263 ---C--------------------------------G------------------------C----T------------CGTC----A------------..................G-----------------...--T---...............C-G------G 7151
02_AG.GH.03.03GH181AG ------------------------------------G------------------------C-----T----------T-GA-----A------------..................----------G-------...--T--C...............C-G------- 7817
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ------------T-------------T--------GG--C--G-----------------GC----T------------C-T-----A--G---------..................G-A---------------...--T---...............C--------G 7458
02_AG.LR.x.POC44951 ------------------------------------G--------------------T---A----T--G--T------C-T-----A------------..................G---A-------------...--T---...............C-G------G 7747
02_AG.NG.x.IBNG ------------------------------------G------------------------C----T------------CGT-----A------------..................G----------------G...--T---...............C-G------G 7282
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------------C------------C-------G------------------------C----T---------T--C-T-----A------------..................G-----------------...--T---...............C-G------G 6978
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------------------------------------G------------------------C----TA----G------C-T----GA------------..................------------------...--T---...............C--------C 6961
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------------------------------------------T-------------------------------G-------------------..................--------G---------...------...............---------G 6953
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---C------------------------C----------------------G---------A---------------AT-------G----C--------..................------------T-----...------...............-----G--CA 7146
05_DF.BE.x.VI1310 ---------A------------------C--------------------G-G---C-----C-----A------------G------A---CA-------..................A-----------------...A-----...............---------A 7182
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------------------------C-G-----G------------------A-----C-----A-----------TG-----G---------A---..................GG----------------...--T---...............C-G------A 7824
07_BC.CN.98.98CN009 ---------------------------------------------G---G-----A-G-----G--------------TGCA-----A--G---------..................G-----------------...------...............---------G 7098
08_BC.CN.06.nx2 --------A-A----------------------------------G---G-----A-G-----G--------------TG-A-----A--G---------..................G-----------------...------GTAGTAGGAGCTA..G--------A 7732
09_cpx.GH.96.96GH2911 -A------A---------------------------G--------G---------------C-------G----------G-----G-------------..................G-----------------...--T---...............--G------C 6948
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------------------------C---------------------------A----TC------------C-------------------..................G-A---------------...A-A---...............C-G------G 7128
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------A---------------------------G-----------GG-----A-----C------------------G------A------------..................G-----------------...------...............---------G 7175
12_BF.AR.99.ARMA159 -A------AA-----------------------------------G---G-----------C------------------G------A---CA-------..................AC----------------...------...............---------- 7741
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -A------AA--------------------------G----------------------------------------G--GA--G-G-------------..................GCA---------------GTA--T---...............C----G---G 7201
14_BG.ES.05.X1870 -A-C----A-----------------------------------------------------------------------------GA------------..................------------------...--A---...............--------C- 7258
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------------------------------------A--------------------------------------------------------..................------------------...------ACG............---------A 7148
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------------------------------G---------------C-A------C-------------T----G-----GA------------..................G----G------------GCA.....................G-T---CTG- 7142
17_BF.AR.99.ARMA038 -A------AA-----------------------------C---------G--------------------------------------------------..................------------------...------...............--G-C----G 6965
18_cpx.CU.99.CU76 ---------A-----------------------C--------------G------------C----------------T-------G---------A---..................GG---------------C...--T---...............C-G------G 7084
19_cpx.CU.99.CU7 --G---------------------------------G--------------------G---C--------------------------------------..................G-----------------...A-----...............C-G------G 6842
20_BG.CU.99.Cu103 ---C--------------------------------G------------------A-----C------------------G-------------------..................------------------...--T---...............C-G------G 7210
21_A2D.KE.99.KER2003 -A------A---------------------------------G-------G----------C-G--------T-------G---------------A---..................G-T---------------...A-A---...............C--------A 6968
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------A---------------------------------------------------C-----A-------A----G------------G------..................G-----------------...C-----...............T-T------G 6943
23_BG.CU.03.CB118 ---C-----A--------------------------G------------------A-----C------------------------G-------------..................G------G----------...--T---...............C-G------G 7204
24_BG.ES.08.X2456_2 ---C-------------------------------GG--------------G--CA-----C------------------G-----G-------------..................GG----------------...--T---...............C-G------G 7227
25_cpx.CM.02.1918LE -----------------------A------------G-------------G----------C-------------T----------G---G--G------..................G-----------------...A-C---...............C-G------G 6975
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -A------AA--------------------------G------------C-------G---C-----T-------T----------G-------------..................G-----------------...--T---...............--G------C 7764
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -A------A--------------A-------------------------G-----------C-----A------------G------A--G---------..................G-----------------...------...............---------- 7775
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------------------------------------------G----------------------T-----G-------------..................------------------...------GCA............C--------C 7177
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------A----------------------------------------GG-----G------------------------------------------..................--A---------------...------...............---------A 7221
31_BC.BR.04.04BR142 ---------------------------------------------G---G-----A-----------A----------T--------A--G---------..................G-----------------...------...............C--------- 7226
32_06A1.EE.01.EE0369 -A------A---------------------------G------------------A-----C----CA--------T---------G---------A---..................GGA-----G---------...--T---...............C-G------G 7402
33_01B.ID.07.JKT189_C -A------A----------------------------------------G-----------C-----A--------------------------------..................G-----------------...------...............---------A 7068
34_01B.TH.99.OUR2478P -A----A-A------------------G--------------------GC-----------C-----A------------G------A------------..................G-----------------...------...............---------A 6942
35_AD.AF.07.169H ---------A--T--------------------C---------------------------C--------------------------------------..................G-----------------...--T---...............C-G------- 6958
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------------G--------------G-----G------C-----------C----T--G---------CGA-----------G------..................G-----------------...--T---...............C-G------G 6973
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------------T-----------------------G------------------------A-----A------------------G-------------..................G-----------------...--T---...............C-G------G 6958
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -A------AA---------------------------------------G-----------------A------------G-------------------..................------------------...------...............--G-C----G 7172
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -A------AA-----------------------C---------------G-----------C-----A------------G----C-A---CA-------..................A-----------------..................GCA...C------T-G 7226
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -A------A------------------------------------------------G----------------------G-----G-------------..................--------G---------...---ACG...............C-G------A 7273
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------A---------------------------------------G-------G---------A------------CA------------------..................------------------...---............................ 7264
43_02G.SA.03.J11223 ---C----A---------------------------R------------------A-----Y-----R------------------G-------------..................--------------G---...--T---...............--G------G 7259
44_BF.CL.00.CH80 -A------AA-----------------------C---------------G-----------C-----A-----------------------CA-------..................AC--------G-------...---AC-...............---------A 7191
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------------------------------G------------C-------G---C------------------G-----G-------------..................G-----------------GTT--T---...............C-G------G 7735
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------AA-----C-----------------C---------------G-------G---C-----A-------------------A---CA-------..................AC----------------...------...............C-G-----G- 7152
47_BF.ES.08.P1942 -A------A----------------------------------------------------------A--------------------------------..................------C-----------...------...............T-T------- 7193
48_01B.MY.07.07MYKT021 -A----A-A----------------------------------------C-----------C-G---A------------G-------------------..................G-----------------...-----C...............---------C 6996
49_cpx.GM.03.N26677 ---------A-----------------------------------G---G--C--A-G-----G---A-------T--T-G------A--G---------..................G-----------C-----...------...............--G------G 7203
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -A----A-A--------------A----------------------A--C-----------C-----A--------------------------------..................G-A---------------...-C----...............---------C 6967
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -A------A----------------------------------------C-----------C-----A--------T-----------------------..................G-----------------...------...............---------A 7105
53_01B.MY.11.11FIR164 -A----A-AA-----C---------------------------------C-----------C-----A------------G------A--G---------..................G-----A-C---------...------...............---------A 7092
54_01B.MY.09.09MYSB023 -A-C--A-A----------------------------------------C-----------C-----A------------G-------------------..................G-----------------...------...............---------A 7184
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------A-A----------------------------------------C--C--------C------------------G-------------------..................G-----------------...------...............---------A 7098
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------------------------------------------G---G-----A-G-----G--------------TG-A-----A--G-----A---..................G-----------------...------...............C--------G 6983
61_BC.CN.10.JL100010 ---------------------------------------------G---G-----A-G---C-G---A----------TCCA-----A--G---------..................G-----------------...------...............---------G 7154
O.BE.87.ANT70 ---C----AA--T-TA-------C------G-TC--C--C----------GGG-AA----T--TA-T--G--------ACGTATTGCA--GCC---CA-AAGCACTAGA......ACT--T---------------...--A---...............T-G---ATGC 7829
O.CM.91.MVP5180 --------AA--T-TA-------C-A----G--C--C--C---------C-G--AA----T--TA-T--------T--A--AATGTCA---CC-A-AA-AAACATTCACACC...CCT--C--G------------...--A---...............T-G---ATGC 7846
O.CM.98.98CMA104 --------AA--T-TA-------C-C------TC--C-----G--G----GGG-GA----T--TA-T--------T--A--AATTGCA--GCC---CA-AGGCATGGGCACTGGTACT--T--G-----G------...--A---...............T-G---ATGC 7324
O.FR.92.VAU --------AA--T-TA-------C-C----G-TC----------------G-G-AA----T--TA-T--------A--A--AATTGCA--GCC-ACTA-AGGAACTAGC......ACT--T-----G---------...-CA--T...............T-G-C-ATGC 7392
O.GA.11.11Gab6352 --------AA--T-TA-------C------G-TCC----C--G--------GG-AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GCC---CA-AGGCACTGGC......ACT--T---------------...--A---...............T-G---ATGC 7052
O.SN.99.99SE_MP1299 --------AA--T-TA-------C------G-TC-----C-----------GG-AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GCC---CA-AGGCACTGGC......ACT--A---------------...--A---...............T-G---ATGC 7879
O.US.10.LTNP -A-----GAA--T-TA-------C------G--C--C--C-----------GG-AA----T--TA-T--G--------A-GAATTGCA--GCC---CA-AGGCACTGGC......ACT--T---------------...-CA---...............T-G---ATGC 7753
N.CM.02.DJO0131 -A-C---GTCA-TCTC------CAA--G--G-----G--C---AC---C-GT--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---..................AGT---------------GCCT-T---...............C----T--GC 7200
N.CM.04.04CM_1015_04 -A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G--C--G--C--------T-GC--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---..................A-T--------G------GCCT-T---...............C----T--GC 7178
N.CM.06.U14842 -T-C---GTTA-TTTA------CAA--G--GC----G--CG-------T-GTG-A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---..................AGT--------G------GCCT-T---...............C----T--AC 7246
N.CM.95.YBF30 -A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G-----G--C--------T-GC--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---..................AGT---------------GCCT-T---...............C----T--GC 7324
N.CM.97.YBF106 -A-C---GTTA-TCTC------CAA---C-G-----G--C--------T-GT--A-----CA-------------AGGT--A--C--A---C-CACA---..................AGT--------G------GCCT-T---...............C----T--GC 7279
N.FR.11.N1_FR_2011 -A-C---GTTA-TCT-------CA------G--------C--------T-GT--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---CACACA---..................AGT--------G------GCCT-T-S-...............C-G--T--GC 7106
P.CM.06.U14788 ---C----CAA-T-TC-----------G------CCC--C--------TC--G-AA--G-TC-G-CC--G-----T--A--AATTTCC---CCTACAA-TATGGCTCATGAT...GGA--T--GA-G-----G---...-CA--C...............C-----ATGC 7325
P.FR.09.RBF168 ---A-----AA-T-TC-----------G------CCC--C--G-----TC--G-AA-GG-TC-G-CT--G-----T--A-GA-TCTCC---CCTACAA-CATGGCTCATGAT...GCT--T--GA-------G-G-...-CA--C...............C-----ATGC 7865
CPZ.CD.06.BF1167 -A-GG--GAA---T-C----A-GTA---A-GAG--G---C--------GG-G--AC-G------TC---G--------T--A-G---A---CC---A--TGGTGACCCAGAAGCAAAAAGT---AGT-------A-...A-A---...............--G---ATGA 7901
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 TA-C----AA--T-T-------------C----C-----C---A----TG-G--AC-----C-------------T--T--AAGT-GA---TAT-CA--AGAAAAACAACAC......--T--------G-----C...C-T---...............C-------AC 7285
CPZ.GA.88.GAB1 -A-C----AA--T-T------------GC-C-----G-----------TCG---A--G--T---TC---G-----A--A--A----GA--GCATACA---GCAAGACAGAAA......G-C---C-G---------GCCT-C--T...............C-G-----AC 7813
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 TA-AG-AGA---TT-------GGTG------GCA--G--C---A-T---G-----C-G--CC--TC---G--T--T----CA-G---A--GCC--A-A-TAAGGCCAATCAT......ACA---TC------G-AC...--T--C...............-----GCTG- 7396
CPZ.US.85.US_Marilyn --------C--CTTTA----A--A-------C----G-----G--G--C-GC--A-----TA-------G-----AGGT-----C--A--GCATACA---..................A-A---------------GCCT-C---...............C----T--AC 7781
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B.FR.83.HXB2 TGTTCCTTGGG...TTCTTGGGAGCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCCTCAATGACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATC 7943
Env L__F__L__G__.__F__L__G__A__A__G__S__T__M__G__A__A__S__M__T__L__T__V__Q__A__R__Q__L__L__S__G__I__V__Q__Q__Q__N__N__L__L__R__A__I__E__A__Q__Q__H__L__L__Q__L__T__V__W__G__I_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -C---A-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------G--------------C--------A-----A-G------------------A-----T-----A---A-----A-------G-----------T 7181
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----------...-----A--------C-----T-----------G--G-----A----------C---------G--------------------A--A-------G----C-------------A-----T---------------A-------G-----------T 7134
A1.ES.06.X2110 -C---------...-----A--------------------------G--G---C----------------------G--------------C--------A-----A-G----------CA------A-----T---------------A-------G-----------T 7178
A1.IT.02.60000 CC---------...-----A--------------T-----------G--G---C-------------------------------------C--------A-----A-G------------------A-----T--G-----G---C--AM------G-----------T 7963
A1.KE.11.DEMA111KE002 -T---------...-----A-----------------------------G-----A--------------------------------------------A-----A-GT-----------------A-----T-----A--G------A-------------------T 7320
A1.RU.11.11RU6950 CC---------...-----A--------------T-----------G--G-----A-----------------------------------------A--A-----A-G------------------A-----T--G---------C--A-------G-----------T 7470
A1.RW.11.DEMA111RW002 -T---A-----...--------------------------------G--G---G----------------------------------------------A-----A-G-----------A------A-----T-----A---------AG------------------T 7327
A1.SE.95.SE8538 -T---A-----...-----A--------------------------G--G-----A-----------------------------------Y--------A-----A-G------------------A-----T-----A---------A-------G-----------T 7160
A1.TZ.01.A341 -C---------...-----A--------------------------G--G-----A--------------A--------------------C--------------A-G------------------A-----T-----A--G------A-------G-----------T 7117
A1.UA.01.01UADN139 CC---------...-----AA-T--------------------------G---C-------------------------------------C--------A-----A-G------------------A-----T--G------T--C--AG------G-----------T 7139
A1.UG.11.DEMA110UG009 -A---------...-----A-----------G-----------------G-----A--------------------G--------------C--------A-----A-G-----------A------A--A--T-----A--A------AG------G-----------T 7274
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -T---------...-----A--G--------------------------G-----A-----------------T--G--------------C--------A-----A-G------------------A-----T-----A---T-----A-------------------T 7398
A2.CD.97.97CDKTB48 -T---------...--------------------------------G--G-----A------------------------------A----C--------A-----A-G-----------A------A-----T-----A--GA-----AGG-----------------T 7253
A2.CM.01.01CM_1445MV CT---------...-----------T--------------------G--G-----A-----------------------------------C--------A-----A-G-----------A------A-----T--------G------A-------G-----------T 7148
A2.CY.94.94CY017_41 -C---------...--------------------------------G--G---C-A--------------------------------------------A-----A-G----------CA------A--A--T---------------A-------------------T 7315
B.AR.04.04AR143170 -----------...------TC---------------------------G---G-A--------------------------G-----------------A-----A-----------------------T-----------CA-------G------------------ 7119
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------A...-----------------------------------G---G----------------------------------------------A--------------------A--------------------------T--------------------T 7153
B.BR.06.06BR1119 -----------...-----------------------------------G---C-A---------------------AT---------------------A-----A--------------A-----------------A---A-------------------------- 7374
B.CA.07.502_1191_03 -----A-----...------TC---------------------------A---C-A--------------A-----------------------------A--------------------A---------------------A-------------------------- 7390
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------...-----------------------------------G--GC----------------------------------------------A-----------CC-----------------------------A-------------------------- 7486
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------...-----------------------G-----------G-----A-------T------A---------------A-------------A-----A-G----------------------------------A-------------------------- 7319
B.CO.01.PCM001 -----------...-----------------------------------G-----A--------------------------------------------A------------C-------------------------A-----------------------------T 7126
B.CU.99.Cu19 -----------...-----------------------------------GG--------------------A----------------------------------A--------------------------------A------------------------------ 7510
B.CY.09.CY266 -----------...-----------------------------------G---C-A--------------------------------------------A--------------------A---------------------A----------------------T--A 7159
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----------...-----------------------------------A---G---T---------------------GC----------C--------A-----A--------------A------------------------------------------------ 7231
B.DK.07.PMVL_011 -----------...-----------------------------------G--------------------------------------------------A--------T---C-------A------------------------------------------------ 7376
B.DO.05.05DO_160884 -----------...-----------------------------------G--------------------------------------------------A-----A--------------A------------------------------------------------ 7111
B.ES.10.DEMB10ES002 -----------...-----------------------------------G---C-A--------------------------------------------A-------G----C-----------------------------A-------------------------- 7328
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------...-----A-----------------------------G------------------------------C-------------------A------------C----A--------------------A---A-------------------------- 7140
B.GE.03.03GEMZ004 -----------...-----A-----------------------------G----------------------------T----------------------------------C-A------------------------------------------------------ 7144
B.HT.05.05HT_129389 -----------...-----A-----------------------------G-----AG---------C---------G-----G------------------------------C-------------------------------------------G------------ 7167
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------...-----------------------------------G--GC----------------------------------------------A------------C------A------------------A-----------------G------------ 7144
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------...-----------------------------------G---C-A-T------------------------------------------A------------C----------C------------------A-------------------------- 7353
B.KR.12.12KYY10_10742 -----------...-----------------------------------G---C---------------------AG---G------------------GA--------T-----------A-------------------G---------------------------- 7814
B.NL.00.671_00T36 -----------...-----------------------------------G------G-------------------------------------------A-----A---------------------------------------C----------------------T 7504
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------...-----------------------------------A---C-A--------------A-----------------------------A--------------------------------------------------------------------- 7385
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------...-----------------------------------G---T----------------------------------------------A------------------------------------------A-------------------------- 7138
B.RU.11.11RU21n -----------...--------------------------------G--G-----A--------------------G---------G-------------A------------C-------A-----------------A------------------------------ 7471
B.TH.07.AA040a_WG11 -----------...-----------------------------------G-----A--------------------------G-----------------A-------GA-----------A-----------------A---A-------------------------- 7276
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------...-----------------------------------G----------------------------T---------------------A-----A--------------------------------------------------G------------ 7174
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----------...-----------------------------------G---C-A--------------------------------------------A------------C-------A--------------------CA-------------------------- 7914
B.UA.01.01UAKV167 -----------...-----------------------------------G-----A--------------------------------------------A-----------C--------A-----------------------------------------------T 7207
B.US.11.ES39_42 -A-----C---...---------A-------------------------G--------------------------G-----------------------A--------T---C-------A---G-----------------A-------------------------- 7936
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------...-----------------------------------G---C----------------------------------------------A------------------------------------------A-------------------------- 7177
B.YE.02.02YE507 -----------...-----------------------------------G-----A--------------------------------------------A-----A-GT-----------A---G-------------A------------------------------ 7174
C.AR.01.ARG4006 -----------...-----------------------------------A-----A--------------------------------------------------A-G------------------A---------------A-------------G-----------T 7134
C.BR.07.DEMC07BR003 -----------...A----------------------------------A-----------------------------------------G--------A-----A-GT-----------------A---------------A-------------G-----------T 7365
C.BW.00.00BW07621 ----------A...-----------------------------------A-----A-------T----------------C-G-----------------A-----A--------------A-----A---------------A-------------G-----------T 7278
C.CN.09.09YNLX133sg -----------...--------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G-----------A------A-----------------------------G-----------T 7147
C.CY.09.CY260 -----------...--------------------------------G--G---C-A--------------------G-----GC----------------A-----A-G-----------A------A-----------------------------------------T 7178
C.ES.07.X2118_2 --A--T-----...---------------R----------------G--G-----A------------------------C-G-----------------A-----A-G-----------A------A-----A---------A-------------G-----------T 7328
C.ET.02.02ET_288 -----------...-----------G-----------------------G-----A--------------------------------G-----------------A-G------------A-----A---------------A-------------G-----------T 7148
C.GE.03.03GEMZ033 -AC--------...-----------------------------------G-----A------------------------G-G--------A--------A-----A--T-----------------A---------------A-------------------------T 7150
C.IL.98.98IS002 -----------...--------------C--------------------G-----A--------------------G-----G-----------------A-----A--------------------A---------------A-------------G-----------T 7271
C.IN.09.T125_2139 -----------...-----------T--------------------G--G-----A--------------------G-----G-----------------A-----A-G------------------A-----------------------------G-----------T 7978
C.KE.00.KER2010 -AC--------...--------------------------------G--G-----A------------------------C-G-----------------A-----A-G------------------A--A------------A-------G-----G-----------T 7132
C.MM.99.mIDU101_3 -----------...--------------------------------G--G--G---G-------------------------G-----------------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T 7302
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -A---------...-----------------------------------G-----AG-------------------------G-----------------A-----A--------------A-----A---------------A-------------G-----------T 7904
C.SN.90.90SE_364 -----------...--------------------------------G--A-----A--------------------------G-----------------A-----A-G------------A-----A---------------A-------------------------T 7088
C.SO.89.89SM_145 -----------...--------------------------------G--G-----A------------------------C-G-----------------A-----A-GT-----------A-----A---------------A-------------G-----------T 7169
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----------...-----------------------------------G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A---------------A-A-----------------------T 7894
C.US.11.17TB4_4G8 -----------...-----------------------------------A-----A--------------------------------G-----------A-----A-G------------A-----A--A------------A-------------G-----------T 7288
C.UY.01.TRA3011 -----------...-----------------------------------G-----A-----------------------------------G--------A-----A-G-----------A------A---------------A-------------G-----------T 7120
C.YE.02.02YE511 -----------...------TC---------------------------A-----A--------------------G-----G-----------------A-----A-G------------------A-----------------------------G-----------T 7135
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -----------...--------------------------------G--G-----A--------------------------G-----------------A-----A-G------------A-----A-----------A-----------------G-----------A 7920
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----------...--------------------------------G--G-----C--------------------------GC-A-----C--------A-----A-G------------------A-----------------------------------------T 7313
D.CD.83.ELI -----------...-----------------------G---------CGG---G-----------------------------A----------------A-----A--------------------A-----------------------------G-----------T 7479
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------...-----------------------G-----------G-----A--------------------------------------------A-----A--T-----------------A-----------------------------------------T 7281
D.CY.06.CY163 -----------...-----------------------G-----------G-----AG---------C-------------G-G-----C-----------A-----A--T--------------G--A-----------A-----------------G-----------T 7153
D.KE.11.DEMD11KE003 -----------...-----------------------A-----------G---C-------------------------G---C----------------A-----A--------------A-----A-----------------------------------------T 7273
D.KR.04.04KBH8 -----------...-----------------------A-----------G---G-------------------------G--------------------A-----A--------------------A-----------------------------G-----------T 7856
D.SN.90.SE365 -----------...-----------------------G-----------G------G----------------------GC-------------------A-----A--------------A-----A-----------------------------G-----------T 7941
D.TD.99.MN011 -----------...-----------------------G-----------G---G----------------------------------------------A-----A--------------------A-----------------------------G-----------T 7133
D.TZ.01.A280 -----------...-----------------------G-----------G---T-------------------------G--------------------A-----A--------------------A---------------T-------------------------T 7131
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------...-----------------------G----------TG---T------------------T------GC----------C--------A-----A--------------------A---------------A----------------------TG-T 7297
D.YE.02.02YE516 -----------...-----------------------G-----------G---G----------------------------------------------A-----A--T-----------------A-----------A-----------------G-----------T 7123
D.ZA.90.R1 G----------...-----------------------A-----------G--TG-------------------------G--------------------A-----A--------------A-----A-----------------------------------------T 7297
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----------...---------A-------------C-----------G-----A-----------------------------------A--------A------------C----------------A-----G---------C----G-----------------T 7006
F1.AR.02.ARE933 -----A-----...-------C----------G-------------G--G-----A-----------------------G---C-------A--------A-----A--------------A--------A------------A-------G-----------------T 7213
F1.BE.93.VI850 -----------T..--------GA-------G----.---------G--G--G--A-----------------------------------A--------A-----A-----------------------A--------------------G-----------------T 7220
F1.BR.07.07BR844 -------C---...------A-T--------------------------G-----A---------------A--------C-----G----A--------A-------G----C----------------A--------A-----------G-----------------T 7712
F1.CY.08.CY222 --------AC-...-----------------------------------G---C-A-----------------------------------G--------------A-------------A---------A--------------------G-----------------T 7109
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----------...------A-TA-------------------------G-----A-----------------------------------A--------A-----A-----------------------A------------A-------G-----------------T 7251
F1.FI.93.FIN9363 -A---------...------A-C-----------------------G--G---C-A-----------------------------------A--------A------------C-----CA---------A------------A-------G-----------------T 7239
F1.FR.96.96FR_MP411 --------A-A...----------------------AC--A--------G-----A---------------------------C-------A--------------A-----------------------A--------------------G-----------------T 7110
F1.RO.96.BCI_R07 --C--------...--------------------------------G--G-----A-----------------------------------A--------A-----A-------------A---------A--------------------G-----------------T 7997
F1.RU.08.D88_845 -----------...-----------------------------------G-----A-----------------------------------A--------------A--T--C-----------------A------------A-------G-----------------T 7429
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------A...---------A----------------------G--G-----A----------------T---------------------------A-----A-G------------------A--A------------A-------G-----------------T 7264
F2.CM.97.CM53657 --C--------...--------------------------------G--G--------------------------------------------------A-----A-------------A------A--A--------------------G-----------------T 7114
G.BE.96.DRCBL -C---------...-----A---A-------------------------G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A--------G--------------------------------T 7882
G.CM.10.DEMG10CM008 -T---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T-C----------------C--------A-----A--------------A-----A-----------------------------------------T 7306
G.CN.08.GX_2084_08 -C---------...-----A---A----------------------G--G---C-A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A-----------A-----------------------------T 7176
G.CU.99.Cu74 -C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-------G------------------A--------G--------------------------------T 7562
G.ES.09.X2634_2 -C---------...-----R--------------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------------A--------G------A-------------------------T 7420
G.GH.03.03GH175G -C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T 7989
G.KE.09.DEMG09KE001 -C--------A...-----ATC------------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A--A-----G--------------G-----------------T 7316
G.NG.09.09NG_SC62 -C---------...-----ATC------------------------G--G---T-A-----------------------------------C--------A-----A--T-----------------A--------G--A-----AC----------------------T 7122

128
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2014



A
lignm

ents
H

IV-1/SIV
cpz

C
om

plete
G

enom
es

HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 TGTTCCTTGGG...TTCTTGGGAGCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCCTCAATGACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATC 7943
Env L__F__L__G__.__F__L__G__A__A__G__S__T__M__G__A__A__S__M__T__L__T__V__Q__A__R__Q__L__L__S__G__I__V__Q__Q__Q__N__N__L__L__R__A__I__E__A__Q__Q__H__L__L__Q__L__T__V__W__G__I_
G.PT.x.PT3306 -CA--T-----...-----A--------------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A--A--A--------G--------------------------------T 7919
G.SE.93.SE6165_G6165 -C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----AGG---C--------------A--------G--------------------------------T 7361
H.BE.93.VI991 -T---------...-----------------------------------G--T--A---T----------------------------------------A-----A-G------------A-----AC--------------A-------G-----G--------T--T 7342
H.BE.93.VI997 -T---------...--------------T--------------------G-----A--------------------G-----------------------------A-G---------A--A-----AC-------------CA-------G-----G--------TG-T 7257
H.CF.90.056 CT---------...--------------------------------G--G-----A--------------------G-----------------------------A-G------------A-----AC------G-------A-------G-----G-----------T 7262
H.GB.00.00GBAC4001 -T---------...-----R-----------------------------G-----A------------------------C-------------------A-----A-G------------A-----AC----------A---A-------G-----G--------TG-R 7451
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------...---------A-------------------------G-----AG----------------------G--G--------C--------A-----A-G-----------A------A---------------------AG------T-----------T 7146
J.CM.04.04CMU11421 -----------...---------A-------------------------G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G-----------A------A-----T---------------A-G-----T-----------T 7469
J.SE.93.SE9280_7887 -----------...---------A----------T--------------G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G-----------A------A---------------------A-------T-----------T 7250
J.SE.94.SE9173_7022 -----------...---------A-------------------------G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G-----------A------AN-A------------------A-G-----T-----------T 7257
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------...--------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A--------------A-----A--A--------A--AA----A--G--T--G-----------T 7126
K.CM.96.96CM_MP535 -----T----A...--------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------A-----A--A--------A--------A--G-----G-----------T 7103
01_AE.AF.07.569M --A--T-----...-----A-----------------------------G-----A-----------------------------A--------------A-----A-G------------------A--------G------A-------------------------T 7134
01_AE.CN.10.CYM059 --A--T-----...-----A-----------------------------G-----A------------------------------A-------------A-----A-G------------A-----A--------G--------------------------------T 7374
01_AE.HK.04.HK001 --A--T-----...-----A--------------------------G--G---T-A---------------------------C----------------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T 7304
01_AE.JP.x.DR0492 --A--T-----...--------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-GT-----------------A--------G--------------------------------T 7963
01_AE.TH.04.BKM --A--T-----...-----A-----G--------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T 7931
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --A--T-----...-----A-----------------------------G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T 7376
01_AE.TH.90.CM240 --A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T 7496
01_AE.VN.98.98VNND15 --A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T 7213
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -C---T-----...-----A-----------------------------G-----A--------------------------------------------A-------G-----------A------A-----T-----A---------AG------G-----------T 7382
02_AG.ES.06.P1261 -C---------...-----R--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-------G------------------A-----T-----A---------A-------------------T 7381
02_AG.FR.91.DJ263 -C---------...-----A-----T--------------------G--G-----A--------------------------------------------A-------G------------------A-----T-----A---------A-------G-----------T 7318
02_AG.GH.03.03GH181AG -A---A-----...---C-A--------------------------G--G---T-A---------------------------C----------------A-----A-G------------------A-----T-----A---------A-------------------T 7984
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -C---------...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-------G------------A-----A-----T-----A--C------A-------G-----------T 7625
02_AG.LR.x.POC44951 -C---A-----...-----A-----T--------------------G--G-----A--------------A-----------------------------A-----A-G-----------A------A-----T-----A---------AG------------------T 7914
02_AG.NG.x.IBNG -C---------...-----A--------------------------GCGG-----A--------------------------------C--C--------A-------G-----------AA-----A-----T-----A---------A-------G-----------T 7449
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -C---------...-----A-----------------------------G-----A--------------------------------------------A------------C------A------A-----T-----A---T-----A-------G-----------T 7145
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -C---------...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------C-----------A-------G----C------AA-----A-----T-----A---------A-------G-----------T 7128
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------...--------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A--------T---C-------------------------A------------------------------ 7120
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------...-----------------------------------G--------------------------------------C--C----------------G------------------A-----T-----A---------AG------G-----------T 7313
05_DF.BE.x.VI1310 -----------...-------C------------------------G--G-----AG----------------------------------A--------A-----A------------CA---------A--------------------G--------------T--T 7349
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------...-----A---A-------------------------G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A--------G--------------------------------T 7991
07_BC.CN.98.98CN009 -----------...--------------------------------G--G-----A--------------------------G-----------------A-----A-G------------------A-----------------------------G-----------T 7265
08_BC.CN.06.nx2 -----------...-----------------------------------G-----A--------------A-----------G-----------------A-----A-G------------A-----A---------------A-------------G-----------T 7899
09_cpx.GH.96.96GH2911 -T---------...-----A-----------------------------G-----A-----------------------------------C--------A--A----G----C-----C-------A-----T--------------AA-------G-----------T 7115
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------...-----------------------A--------G--G--GC--------------------------G----------------------A--A--------------------A-----------------------------------------T 7295
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --C--------...--------------------------------G--G-----A------------------------C----------C--------A-----A-G-----------A------------A---------------A-------T-----------T 7342
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------...--------------------------------G--G---G-------------------------------------A--------A-----A-----C------CA---------A--------------------G-----------------T 7908
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -C---------...-----A-------------------------TG--G---C-A-----------------------------------C--------A--A---------C------T------A-----T---------------A-------G-----------T 7368
14_BG.ES.05.X1870 --C--T-----...-----------------------------------GG--G--------------------------C--C----------------A------------C-----------------------------A-------------------------A 7425
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------...---------A-------------------------G-----A--------------------G-----G-----------------A-------GA---C-------------------A------------------------------------ 7315
16_A2D.KR.97.97KR004 -C---------...--------------------------------G--G---G-------------------------------------C--------A-----A-G-----------A------A-----T---------A-----AG------G-----------T 7309
17_BF.AR.99.ARMA038 -----A-----...-----------------------------------G-----A-----------------------------------A--------A-------G----C----------------A------------A-------G-----------------T 7132
18_cpx.CU.99.CU76 -C---------...-----A-----------------------------A-----A-----------------------------------C--------A-----A-G---------A--------A-----T---------A-----A-------G-----------T 7251
19_cpx.CU.99.CU7 -C--------A...-----A--------------------------G--G--C--A--------------------------------C--C--------A-------G-----------A------A-----T-----A--G------AG------C-----------T 7009
20_BG.CU.99.Cu103 -C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-------G----C-------------A--------G--------------------------------T 7377
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------...-----------------------G-----------G---G----------------------------------------------A-----A--T----------T------A-----------A-----------------------------T 7135
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -C---------...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------G--------C--------A-----A-G------------------A-----T--------CA-----A-------------------T 7110
23_BG.CU.03.CB118 -C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-------G----C-------------A--------G--------------------------------T 7371
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------...-----A--GA----C-----------------G--G-----A----------------T---G--------------C----------------G----C-------------A--------G---------C----------------------T 7394
25_cpx.CM.02.1918LE CC---------...---------A-------------G-----------G-----A----------------T----------C-------C--------A-----AGG---C--------------A--------G--------------------------------T 7142
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -T---------...--------------C-----------------G--G-----A--------------------------GC-------C--------A-----A-G------------------A--A--T---------A-----A-G-----------------T 7931
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------T-----------------------------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T 7942
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------...-----------------------------------G--------------------A------------A----------------A-----A--------------A--------------G--------------------------------- 7344
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------...-----------------------------------G---G--G-------------A--------------A--------------A-----A--------------------------------------------------------------- 7388
31_BC.BR.04.04BR142 -----T-----...-----------------------------------A-----A------------------C-------G--------G--------A-----A-G------------A-----A---------------A-------------G-----------T 7393
32_06A1.EE.01.EE0369 -T--------T...-----A---A-------------G-----------G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A---------------T-------------------------T 7569
33_01B.ID.07.JKT189_C --A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--A-----------------------------------------A-----A-G------------------A--------G------A-------------------------A 7235
34_01B.TH.99.OUR2478P --A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T 7109
35_AD.AF.07.169H -----A-----...-----A--------------------------G--G--GG-------------------------------------C--------A-----A-G-----------A------A-----T---------A-----AG------G-----------T 7125
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -C---------...-----A--------------------------G--G-----A--------------A------------C----C-----------A-----A-G------------------A-----T-----A---------A-------G-----------T 7140
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -C---------...-----A--------------------------G--G--T--A-----------------T-----------------C--------A-------G---CC----A--------A-----T-----A---------A-------G-----------T 7125
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----A-----...--------------------------------G--G-----A-----------------------------------A--------A------------C----------------A------------A-------G-----------------T 7339
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------...-------C------------------------G--G-----A---------------------------C-------A--------A--------T---C------A---------T--------------------G-----------------T 7393
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------...-----------------------------------GG---CA--------------------------------------------------A-G---------------------A------------A-------G-----------------T 7440
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .............................--------------------G---G-A--------------------------------------------A-------------------A---------------------C--------------------------- 7405
43_02G.SA.03.J11223 -C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T 7426
44_BF.CL.00.CH80 -----------...-----------------------------------G-----A-----------------------------------C--------A-----A-GA----------T---------A------------A-------G-----------------T 7358
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -C---A-----...-----A-----------------------------GG--G----------------------G--------------C--------A-------G----C--T----------A-----T---------------A-G-----G-----------T 7902
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------...--------------------------------G--G-----A------------------------------G----C--------A-----A-----------------------A--------------------G-----------------T 7319
47_BF.ES.08.P1942 -----------...-----------------------------------G---G--G---------------------T----------------------------------C-----------------------------A-------------------------- 7360
48_01B.MY.07.07MYKT021 --A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G------A----------------T--------- 7163
49_cpx.GM.03.N26677 -----------...--------------C--------------------G---T-A--------------------------GC----------------A-----A-G----------CA------A-----A-----A---A-----A-G-----T-----------T 7370
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --A--T-----...-----A--------------------------G--G--------------------------G-----------------------A-----A-G------------------A--------G------A--C----------------------T 7134
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --A--T-----...-----A-----------------------------G---C-A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G------A--C----------------------T 7272
53_01B.MY.11.11FIR164 --A--T-----...-----A--------------------------G--G--C--A--------------A-----------------------------A-----A-GT-----------------A---------------A-------------G-----------T 7259
54_01B.MY.09.09MYSB023 --A--T-----...-----A--------------------------G--G--C--A--------------------------------------------A-----A-G---------------------------G--------------------------------T 7351
55_01B.CN.10.HNCS102056 --A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T 7265
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----------...--------T-----C--------------------G---G-AG-------------------------GC----------------A-----A--------------------A---------------A-------------G-----------T 7150
61_BC.CN.10.JL100010 -----------...--------T-----C-----------------G--G-----A--------------------------GC----------------A-----A-GT-----------------A-----------------------------------------T 7321
O.BE.87.ANT70 -A---T-G---...G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CA------G--------A--CACACT--GC--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-TR-A-----T--- 7996
O.CM.91.MVP5180 -A---T-G---...G-GC-AA-T--------T-----------------GG---CAG------------G-A--CACAGTG--C--AAG-----------A------G----CC-------A--G--AC----C--G--A--CT--C--AGGT-AT-T--A-----T--T 8013
O.CM.98.98CMA104 -A---T-A---...G-TC-AA-T--------T-----------------AG---CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC-------A--A--AC----T--G--T--A---C--A-G--AT-T--A-----T--- 7491
O.FR.92.VAU -A---T-G---...A-TC-AA-T--------------------------GG---CAG------------G-A--CAG--TC-GA-AAAG-----------A------G-T--CC----A--A--A--AC----C--G--A--CT--C--AGG--AT-T--A-----T--T 7559
O.GA.11.11Gab6352 -A---T-G---...G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC----A--A--G--AC----C--G------T--C--AGG--AT-T--A-----T--- 7219
O.SN.99.99SE_MP1299 -A---T-A---...G-TC-AA-T--------------------------GG---CAG-----G--------A--CA-TCT--GA--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-T--A-----T--- 8046
O.US.10.LTNP -----T-G---...G-TC-AA-T--------------------------GG---CAG-----------------CACACT--GA--AAG--C--------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G--A--CT--C--AGG--GT-T--A-----T--- 7920
N.CM.02.DJO0131 ----T--G---...--TC-T-----------G-----------------G-----A------------------C-GAC---G--A-----G--------A--------T---C--G----A--A--A-----------A---T-----------T--A----------T 7367
N.CM.04.04CM_1015_04 ----T------...--TC-T--T--------G-----------------G-----A------------------C-GA-C-----A-----G--------A--------T---C--T----A--A--A-----------A--AT-----------T--A----------T 7345
N.CM.06.U14842 ----T------...--TC-T-----------G-----------------G-----A--------------A---C-GAC----C-A-----S---RK---A--------T---C--T----A--A--A---------------T-----------T--A----------T 7413
N.CM.95.YBF30 ----T------...--TC-T-----------G-----------------G-----A------------------C-GAC------A-----G--------A--------T-T-C--T----A--A--A-----------A---T-----------T--A----------T 7491
N.CM.97.YBF106 ----T------...--TC-T-----------G-----------------G-----A--------------A---C-GAC------A-----G--------A--------T---C--T----A--A--A-----------A---T-----------T--A----------T 7446
N.FR.11.N1_FR_2011 ----T------...--TC-T-----------G-----------------G-----A--------------A---C-GA-------A-----G--------A--------T---C--T----A--A--A-----------A---------------T-------------T 7273
P.CM.06.U14788 -A---------...--TC--A-C--------------------------GGG---C-------------------AG---------CA-------------------------A----A--A-----A-----A--G--AG-AT--C--AG----T-T--G--------A 7492
P.FR.09.RBF168 -A---------...--TA--A-T--------------------------GG--G-T--------------------G---------CA-------------------------A----AC-A-----A-----A--G--AG-AT--C--AG----T-T--G--------A 8032
CPZ.CD.06.BF1167 -C--TA-G--A...--TC-CA-T-----------T--------------G-----AG-------------A------GG---GC-C-----------A--------AGCA---------CA---A--A-----T-----A---T-------G---T-G--G--------A 8068
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----T------...---C-------------------------------A---G-CGT------------A---C-G-----G--AA-G--C-----------------T---C----A--A--A--A--A--T-----A-----------G--TT-T--------A--- 7452
CPZ.GA.88.GAB1 -----------...---C----T--------------------------GG--G-A------------------C----G--GC----G--------------A-----T---C--T---AA--A--A-----T--------C--A--------AT--A-------AG-A 7980
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----T--G--A...--TC-CA-C-----------T--A-----------G-----AG-----GT--C----------GGGG-CC-C--------T--A---------C----CC-----CA---A--A---------------T-------G--T--T--A------G-- 7563
CPZ.US.85.US_Marilyn -------G---...--TC-T-----------------------------A---G-AGT----------------C-------------A--G--------A--------T---C----A--A--A--A-----C---------T-A--------AT----T--------T 7948
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B.FR.83.HXB2 AAGCAGCTCCAGGCAAGAATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT......AATAAATCT............................. 8078
Env _K__Q__L__Q__A__R__I__L__A__V__E__R__Y__L__K__D__Q__Q__L__L__G__I__W__G__C__S__G__K__L__I__C__T__T__A__V__P__W__N__A__S__W__S__.__.__N__K__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.
A1.AU.03.PS1044_Day0 --A---------------G--------C-A-----------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CAA--C-------......------AAC............................. 7316
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --A------------C--G----------A------------C----------------A--A--------------------------C---------AA------C-----CT-C---------......---------............................. 7269
A1.ES.06.X2110 --A---------------G--------C-------------------------------A--A--------A--------G---A----C---C----------T--C-----CTA--C-------AAT...--------C............................. 7316
A1.IT.02.60000 --A---------------G----------------------------------------A--A--------------------------C---------AG------C---M-CT----------C......---------............................. 8098
A1.KE.11.DEMA111KE002 ------------------G-------GA-A-----------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------------CT-C---------......---------............................. 7455
A1.RU.11.11RU6950 --A---------------G------------------------G------G--------A--A--------------------------C---------AG------C-----CT-----------......---------............................. 7605
A1.RW.11.DEMA111RW002 --A-----------------------------G-----------------------------A--------A--------------T--C---------AG---A--C-----CT----C------......---------............................. 7462
A1.SE.95.SE8538 --A---------------G----T-----------------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------C------T-----------......--------C............................. 7295
A1.TZ.01.A341 --A---------------G----------------G-------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CT----C------......---------............................. 7252
A1.UA.01.01UADN139 --A-----A---------G-------------------------------G--------A--A--------------------------C---------AA------C-----CT---A-------......-G-------............................. 7274
A1.UG.11.DEMA110UG009 --A---------------G--T-A-----------------------------------A--A--------C-----------------C---------A-------C-----CT-----------......--C---A--............................. 7409
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --A---------------G-------------------------------------T--A--A--------C-----------GA----C---------A-------C-----CT-----------......--------C............................. 7533
A2.CD.97.97CDKTB48 --A---------------G--------C--------------C----------------A--A--------C-----------------C---G------A----AGA-----CT-----------......-----GA--............................. 7388
A2.CM.01.01CM_1445MV --A-----T---------G--------A-A------------C-------------------AC-------C--------------T--C---------A-------------CT-----------......------AA-............................. 7283
A2.CY.94.94CY017_41 --A-----------G--GG-------------------------------------------A--------C-----------------C---G-----A-------C-----CA-----------......-----G---............................. 7450
B.AR.04.04AR143170 --------T---------G----A-------------------GT-------G-T----A-----G-----------------------C---------A--------------------------......--C------............................. 7254
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------------G-------------------T--------------------------------------------------C------------------------------------......------W-C............................. 7288
B.BR.06.06BR1119 ------------------G----------------------------------------A-----------------------------C---------AA-------------A-----------......---------............................. 7509
B.CA.07.502_1191_03 --A---------------G----A-------------------G---------------A--AC--------------------A--------------AG----A--------AG--C-------......---------............................. 7525
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------------------G----T-------------------G---------------A-----------------------------C------------------------A---CC------......------A--............................. 7621
B.CN.10.DEMB10CN002 ------------------G-----------------------C---------G------A---------------------------------------A--------------------------......---------............................. 7454
B.CO.01.PCM001 ------------------G----------A--------------------------------A--------------------G---------------A-------------------C-----C......---------............................. 7261
B.CU.99.Cu19 ------------------G-------------------------------------------A------------------------------------A--------------------------......---------............................. 7645
B.CY.09.CY266 -----A------------G-----------------------C----C--------------------------------------------------------------------C---------......---------............................. 7294
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------------------C----------------------------------------A-----------------------------C---------A--------------------------......---------............................. 7366
B.DK.07.PMVL_011 ------------------C------------------------G------------------A--------------------------------------------------------C------......------AA-............................. 7511
B.DO.05.05DO_160884 --A---------------G----------A--G--------------------------A-----------------------------C-----------------------CA-----------......----G----............................. 7246
B.ES.10.DEMB10ES002 ------------------G------------------------GA--------------A--A--------C-----------G-----------------------A------------------......------A-A............................. 7463
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------G-------------------------------------------A--------C-----------------C------------------------A-----------......------A--............................. 7275
B.GE.03.03GEMZ004 ------------------G------------------------GA--------------A---------------------------------------T----A---------T-----------......---------............................. 7279
B.HT.05.05HT_129389 --A---------------G-----------------------C----------------A---C---------------------G---C---------A-------------CA-----------......---------............................. 7302
B.JM.05.05JM_KJ108 --A---------------G----------A-------------G---------------------C--------------------------------CT-C------------------------......---------............................. 7279
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------G---G-------------------T----G---------------A-----------C---------------------------A-------C------A-----------...AAG----G-AA-............................. 7491
B.KR.12.12KYY10_10742 --A---------------G----------A------------C---------G------------------A--------G--G-----C---------AG-------------A-----------......---------............................. 7949
B.NL.00.671_00T36 ------------------G--------A-A------------C----------------A--A--------------------G---------------A--------------------------......---------............................. 7639
B.PE.07.502_2649_wg8 ------------------G-----------------------C-------------------A--G---------------------------------A--------------A-----------......-----G---............................. 7520
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------------------G----------------------------------------A--A--------------------------C-----------------------CA-----------......---------............................. 7273
B.RU.11.11RU21n --------------G--------T--------G--------------------------------------------------------------------------------CA-----------......---------............................. 7606
B.TH.07.AA040a_WG11 -----A------------G----------------------------------------A-------------------------------------------------------A----------......---------............................. 7411
B.TT.01.01TT_CRC50069 --A---------------G------------------------G---------------A--A--------------------------C---CA--------------------G----------......---------............................. 7309
B.TW.94.TWCYS_LM49 ------------------G------------------------G---------------------------------------------C----A----AAC------------AT----------......------A--............................. 8049
B.UA.01.01UAKV167 ------------------G--------------------T--GG------G--------A---------------G-------------C---------A------------------C-------......------A--............................. 7342
B.US.11.ES39_42 ------------------G----------------------------C-----------------------------------G--T--C------------------------------------......----T----............................. 8071
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------------------------------------------------------A---------------------------------------AA-------------A-----------......--C-G----............................. 7312
B.YE.02.02YE507 --A---------------G------------------------G---------------A---C-------------------------C---------A----A---------A---CC-----C......----G----............................. 7309
C.AR.01.ARG4006 --------T---A-----G--------C-A--G----------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA------------CT-----------......---------............................. 7269
C.BR.07.DEMC07BR003 --------T---------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C---C-------------------CA-----------......---------............................. 7500
C.BW.00.00BW07621 ------------A-----G-T------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----------C-----------C------------......---------............................. 7413
C.CN.09.09YNLX133sg ------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-C---------......--C------............................. 7282
C.CY.09.CY260 ------------------G-------CA-A-----------------------------A-----------C-----------------C---------A-C-----------CAT---------C......---------............................. 7313
C.ES.07.X2118_2 ------------A-----G--------A-A-----------------------------A---C-------C-----------------C-----------------------CT-C---------......---------............................. 7463
C.ET.02.02ET_288 ----------G-A-----G-------GA-A------------C----------------A-----------C-----------------C---C-----A-------------CT-----------......-----G---............................. 7283
C.GE.03.03GEMZ033 --A---------------G--T-----A-A------------C----------------A--AC-C-----------------------C------T-CTT------------CT-C-C-------......---------............................. 7285
C.IL.98.98IS002 ------------A-----G--------A-A------------------------T----A-----------C-----------------C-----------------------CT-----------......---------............................. 7406
C.IN.09.T125_2139 ------------------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T-----G--A--------CT-C---------......--C------............................. 8113
C.KE.00.KER2010 ------------------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------G-----C---------AA------------CT-C---------......---------............................. 7267
C.MM.99.mIDU101_3 ------------------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-C---------......--C------............................. 7437
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --A---------------G--------A-A------------G----------------A-----------C-----------------C-----------C-----------CAA----------......---------............................. 8039
C.SN.90.90SE_364 ------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C------------A----C-----------------------CA-----------......---------............................. 7223
C.SO.89.89SM_145 ----------G-------G--T-----A-A------------G----------------A-----------C-----------------C--------------A--------CT-C---------......----R-A--............................. 7304
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --A---------A--------------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C---------T----A--------CT----------C......---------............................. 8029
C.US.11.17TB4_4G8 ------------A-----G--------A-A------------C----------------A-----------C-----------------C-----------------------CT-----------......-----GA--............................. 7423
C.UY.01.TRA3011 --------T---A-----G--------A-A-----------------------------A--------------------G--------C-----------------------CT-C---------......---------............................. 7255
C.YE.02.02YE511 ------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C--------------A--------C------------......---------............................. 7270
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C------------------------A-----------......----G----............................. 8055
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------------------G--------A-A-----------------------------A-----------C---AA------------C---------AA------------CT-C---------......------AG-............................. 7448
D.CD.83.ELI --A--------------------------------------------------------A--A----------------------A-------------AA------C-----CT-----------......----G----............................. 7614
D.CM.10.DEMD10CM009 --A-T------------------------------------------------------A-------------------------A-------------AA---A--------CT-----------......----G----............................. 7416
D.CY.06.CY163 --A--------------------------------------------------------A--A----------------------A-------------AA---AG-C-----CT---C-------...AGG-----G---............................. 7291
D.KE.11.DEMD11KE003 --A--------------------------------C-----------------------A--AG---------------------A-------------AA------C-----CT----C------......---------............................. 7408
D.KR.04.04KBH8 --A---------------G--------C-A-----------------------------A--A------------------------------------A-------------CT----------C......----G----............................. 7991
D.SN.90.SE365 --A----------------------------------------G---------------A--A-------------------G--A-------------AA------C-----CT-----------......---------............................. 8076
D.TD.99.MN011 --A---------------C----------------------------------------A--A----------------------A-------------A-------------CT-----------......----G----............................. 7268
D.TZ.01.A280 --A---------------G----------A-----C-----------------------A--A----------------------A---------------------C-----CT-----------......-----G--C............................. 7266
D.UG.11.DEMD11UG003 --A--------------------------------C-----------------------A--A----------------------A---------T---AA------------CT----C------......---------............................. 7432
D.YE.02.02YE516 --A------------------------------CA------------------------A--A----------------------A-------------AG---A--C------T-----------......----G----............................. 7258
D.ZA.90.R1 --A---------------G------------------------G---------------A--A----------------------A-------------A-------C---G-CC--GAA------......------A--............................. 7432
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --A---------------G-------------------------------G--------A-----------C-----------------C---------AA------------CT-----------......---------............................. 7141
F1.AR.02.ARE933 --A---------------C------------------------G---------------A---C-------C-----------------C---------A-------C-----CT-----------......------A--............................. 7348
F1.BE.93.VI850 --A---------------G----------------------------------------A-----C-----C-----------------C---------AA------C-----CT-----------......---------............................. 7355
F1.BR.07.07BR844 --A---------------G-----------------------C-----------T----A---C-C-------------------G---C---------AA-------------T-----------......---------............................. 7847
F1.CY.08.CY222 --A---------------G----------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AAC-----------CT-----------......----G----............................. 7244
F1.ES.11.DEMF110ES001 --A---------------G----------A-----------------------------A---C-------C-----------------C--T------AG------------CA-----------......---------............................. 7386
F1.FI.93.FIN9363 --A---------------G----------------------------------------A---C-------A-----------------C---------AA------C-----CT-----------......---------............................. 7374
F1.FR.96.96FR_MP411 --A---------------G----T-----A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AAC-----------CA-----------......---------............................. 7245
F1.RO.96.BCI_R07 --A-----------C---G----------------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------......--------C............................. 8132
F1.RU.08.D88_845 --A---------------G----------A------------C---------G------A-----------A---------------T-C---------AA------C-----CT-----------......------A--............................. 7564
F2.CM.10.DEMF210CM007 --A-----------G---C----------A-------T---------C-----------A---C-------C-----------------C---------AG------C------T-----------......---------............................. 7399
F2.CM.97.CM53657 --A-----------G--------------------------------C-----------A-----------A-----------------C---------AA------C------T-----------......---------............................. 7249
G.BE.96.DRCBL --A-------G-------G--------C-------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CA-----------......---------............................. 8017
G.CM.10.DEMG10CM008 --A---------------G----------A-----------------------------A--A--C-----C-----------------C---C-----AA------C-----CA----C------......------GG-............................. 7441
G.CN.08.GX_2084_08 --A---------------G----------------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CA-----------......---------............................. 7311
G.CU.99.Cu74 --A---------------G----------A-----------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AA------C-----C------------......---------............................. 7697
G.ES.09.X2634_2 --A---------------G--------C---------------G---------------A-----------C-----------G-----C---------AA------C------A-----------......---------............................. 7555
G.GH.03.03GH175G --A---------------G----A-------------------G---------------A-----------C-----------------C---------AA---A--C-----CA-----------......------A--............................. 8124
G.KE.09.DEMG09KE001 --A---------------G--------A-A---G---TT--------------------A---------------A-------------C---C-----AA------C-----CA-----------......------A--............................. 7451
G.NG.09.09NG_SC62 ------------------G--------A-------------------------------A-----------C-----------G--T--C---------AA------C-----C-T----------......----G----............................. 7257
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B.FR.83.HXB2 AAGCAGCTCCAGGCAAGAATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT......AATAAATCT............................. 8078
Env _K__Q__L__Q__A__R__I__L__A__V__E__R__Y__L__K__D__Q__Q__L__L__G__I__W__G__C__S__G__K__L__I__C__T__T__A__V__P__W__N__A__S__W__S__.__.__N__K__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.
G.PT.x.PT3306 --A---------------G----A---C---------------G-----------C---A-----------C-----------G-----C---------AA------C------A-----------......-----G--A............................. 8054
G.SE.93.SE6165_G6165 --A---------------C----------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----C-T----------......---------............................. 7496
H.BE.93.VI991 --A--A------------G----A-----------------------------------------------C-----------------C---------AA------------CT-----------......---------............................. 7477
H.BE.93.VI997 --A---------------G----A-----------------------------------------------------------------C---------AA------------CT---C-------......---------............................. 7392
H.CF.90.056 --A---------------G----C-------------------G---------------------------C-----------------C---------AA------------CT-----------......--------A............................. 7397
H.GB.00.00GBAC4001 --A---------------G----A--------------------------------------R--------C-----------------C---------AA------------CT-----------......--------C............................. 7586
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------------------T-------------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------......--------C............................. 7281
J.CM.04.04CMU11421 ------------------G--T-------------------------------------A--A--------------------------C---------A-------------CA---C-------......----G----............................. 7604
J.SE.93.SE9280_7887 ------------------G----------------------------------A-----A-----------C-----------------C---------AA------C------------------......---------............................. 7385
J.SE.94.SE9173_7022 ------------------G----------------------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------C------------------......---------............................. 7392
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --A-------G-------G----------A--G----------G---------------A--A--------C--------------T--C---------AA------C-----CT----C------......---------............................. 7261
K.CM.96.96CM_MP535 --A-------G------------------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT----C------......---------............................. 7238
01_AE.AF.07.569M --A---------------G--------------------------------A--T----A--AC-------C------------A----------------------C-----CT-C-C-------......---------............................. 7269
01_AE.CN.10.CYM059 --A---------------G--------------------------------A--T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CT-C-C-------......---------............................. 7509
01_AE.HK.04.HK001 --A---------------G--------------------------------AG-T----A--AC-------C--------G--GA----C-----------------C-----CAAC-C-------......---------............................. 7439
01_AE.JP.x.DR0492 --A---------------G-------------------------T------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-------......---------............................. 8098
01_AE.TH.04.BKM --A---------------G--------------------------------A-------A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-------......---------............................. 8066
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --A---------------G-----------------------C--------A-------A--AC-------C------------AC---C-----------------C-----CT-C-C-------......----G----............................. 7511
01_AE.TH.90.CM240 --A---------------G--------------------------------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-------......----G----............................. 7631
01_AE.VN.98.98VNND15 --A---------------G-------------------------A------AC-T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CT-CTC-------......---------............................. 7348
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --A---------------G--------C-------------------------------A--AC-------C----------G------C---------A-C--A--C------T----C------......---------............................. 7517
02_AG.ES.06.P1261 --A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------A-------C-----CT-----------......----G-A--............................. 7516
02_AG.FR.91.DJ263 --A---------------G--------C-------T-------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA---A--C-----CT-----------......------A--............................. 7453
02_AG.GH.03.03GH181AG --A---------------G--------C-----G---------G---------------A--A--------C-----------------C---------A----A--C-----CT-----------......------AG-............................. 8119
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --A---------------G--------C---------------GT--------------A--AC-------C-----------------C---------A----A--C-----CT----------C......------A--............................. 7760
02_AG.LR.x.POC44951 --A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA---A--C------A-----------......------A--............................. 8049
02_AG.NG.x.IBNG --A---------------G--------C---------------GA--------------A--A--------C-----------------C---------A----A--C-----CT----C------......------A--............................. 7584
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --A--------A------G--------C-------------------------------A--A--------C-----------------C---------A----A--------CT-----------AAT...------A--............................. 7283
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --A---------------G--------C-A-----------------------------A--A--------C-----------------C---------A----A--C-----CT-----------......------A--............................. 7263
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------G---G-------------G---------------------------------------------------------------------------------A-----------......------C--............................. 7255
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --A---------------G--------C-------C-----------------------A--A--------C-----------------C---------AA---A--------CT-----------......---------............................. 7448
05_DF.BE.x.VI1310 --A---------------G----------------------------------------A---C-------CA------------A---C---T-----AG------C-----CT-----------......---------............................. 7484
06_cpx.AU.96.BFP90 --A--------------------------------------------------------A--A--------C-----------------C--TC-----AA-----TC-----CA-----------......------A--............................. 8126
07_BC.CN.98.98CN009 ------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-C---------......--C------............................. 7400
08_BC.CN.06.nx2 --------A---A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-----------......--C------............................. 8034
09_cpx.GH.96.96GH2911 --A---------------G----------------G-----------------------A--A--------C-----------G-----C---------AA------C-----CT-----------......---------............................. 7250
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --A---------------G-------------G--C-----------------------A--A--------A----------G--A-------------AA------C-----CT----C------......---------............................. 7430
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --A---------------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----C-T----------......--------A............................. 7477
12_BF.AR.99.ARMA159 --A---------------G----------------------------------------A---C-------C-----------------C---G-----AA------C-----CT-----------......---------............................. 8043
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --A--------A---------------A-A-----------------------------A--A--------A-----------------C---------AA------------CT----C------......---------............................. 7503
14_BG.ES.05.X1870 ------------------G--------A--------------C---------G---------A------------------------------------AA------------C------------......---------............................. 7560
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------------G----------------------------------------------------------------------C------------------------------------......---------............................. 7450
16_A2D.KR.97.97KR004 --A---------------G-----------------------C-------------------A--------C-----------------C--------CTT------C-----CT-----------......----GGA-C............................. 7444
17_BF.AR.99.ARMA038 --A---------------G----------------------------C--G------A----A---------------------------------------------------A-----------......---------............................. 7267
18_cpx.CU.99.CU76 --A---------------G----A-----------------------------------A--A--------C-----------------C---C-------G-----------CT-----------......------A--............................. 7386
19_cpx.CU.99.CU7 --A---------------G--------C----------T--------------------A--A--------C-----------------C---------A-------C-----CT----------C......----C---C............................. 7144
20_BG.CU.99.Cu103 --A---------------G----------A-----------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AA------C-----CA-----------......---------............................. 7512
21_A2D.KE.99.KER2003 --A---------------G-TT-------------------------------------A--A--G-------------------A------T-------A------C-----CT-----------......---------............................. 7270
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --A---------------G--------------------------------------T-A--A--------C-----------------C--------CA-------C-----CT-----------......--C------............................. 7245
23_BG.CU.03.CB118 --A---------------G--------C-A-----------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AA------------C------------......------A--............................. 7506
24_BG.ES.08.X2456_2 --A---------------G----------A-----------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AAC-----C-----CT-----------......---------............................. 7529
25_cpx.CM.02.1918LE --A---------------G----------------------------------------A--A--------C-----------------C---------AA-------------A-----------......---------............................. 7277
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --A---------------G-------------------------------G--------A-----------C--------G---A----C---------AA------------CA-----------......---------............................. 8066
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --A---------------G-------------------------A---------T----A--A--------C------------A----C-----------------C-----CT-----------......---------............................. 8077
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------G--------------A-----------------------------A-----------------------------C---------AA-------------T-----------......---------............................. 7479
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------G----------------C-------G---------------A--A--------A------------------------------------------------------......------AG-............................. 7523
31_BC.BR.04.04BR142 ------------A-----G--------A-C-----------------A-----------A-----------C-----------------C--------CAA-------------T-----------......---------............................. 7528
32_06A1.EE.01.EE0369 --A---------------G-------GT----R------G-------------------A--A--------A---A-------------C---C-----AA------C-------A----------......------A--............................. 7704
33_01B.ID.07.JKT189_C --A-----------G---G-------------------------A------A--T----A--AC-------C------------AC---C-----------------------CT-C-C-------......----G----............................. 7370
34_01B.TH.99.OUR2478P --A---------------------------------------------------T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C------C......----G----............................. 7244
35_AD.AF.07.169H --A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------A-------------CT----------C......------A-C............................. 7260
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------......------A--............................. 7275
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --A---------------G----A---C-------------------------------A--A--------C-----------------C---CA----A-C-----A-----CT----------C......---------............................. 7260
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --A-----------R---G----------------------------------------------------------------------C---------A--------------A-----------......---------............................. 7474
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --A---------------C------------------T------A--------------A---C-------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------......---------............................. 7528
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --A---------------G----A-----------------------------------A---C-------C-----------------C---------AA-------------AT----------......---------............................. 7575
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------------------G-----------------------C----------------A---C-------C-----------G-----C---------AA------------CT-----------......------A--............................. 7540
43_02G.SA.03.J11223 --A---------------G----------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------------CA-----------......---------............................. 7561
44_BF.CL.00.CH80 --A---------------G----------------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------......-----G---............................. 7493
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --A---------------G----------------------------------------A-----------C-----------------C---------A-------C-----CT-----------......---------............................. 8037
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --A--A-----------------------------------------------------A---C-------C-----------------C---------AA------------CT-----------......-----GA--............................. 7454
47_BF.ES.08.P1942 ------------------G-----------------------------------A--A--------------------------TA---C------------------------A----C------......---------............................. 7495
48_01B.MY.07.07MYKT021 --A--------A------G--------------------------------AC-T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CT-C-C----G--......---------............................. 7298
49_cpx.GM.03.N26677 ------------------G----T------------------C----------------A--A--------C------------T----C---------T-A-----C-----CT-----------......---------............................. 7505
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------------------G-------------------------A--------------A---------------------------------------AA-------------------------......------A--............................. 7269
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --A---------------G-------------------------A------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------------CT-C-C-------......---------............................. 7407
53_01B.MY.11.11FIR164 --A---------------G--------------------------------A--T----AA-CC-------C--------G---A----C-----------------C-----CT-C-C-------......---------............................. 7394
54_01B.MY.09.09MYSB023 --A---------------G-------------------------A------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-------......---------............................. 7486
55_01B.CN.10.HNCS102056 --A---------------C----A--------------------A------A--T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CT-C-C-------......---------............................. 7400
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------------------G--------A-A------------G----------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-C-------A-......--C-G----............................. 7285
61_BC.CN.10.JL100010 --------T---A-----G--------A-A-------------G---------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CA-C---------......--C------............................. 7456
O.BE.87.ANT70 -GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TA---C--A----G--A-----AA-CC-A-----C--TAAA-----G--AG-C---TA---AT-A--AAAA------AGA-CA----TA......GGA--C................................ 8128
O.CM.91.MVP5180 -GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CCCTTA--C--A----G--A-G---AAACC-A-----C--TAAA--------A--C--TTA---AT-A--AAAA-----CA-ATCA---TCA......GGA-G--A-AAT.......................... 8151
O.CM.98.98CMA104 -GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAA-----T--A--C---TA---AT-A--AAAA-----CAA--CA---G-C......GGAG-TAGGGAC.......................... 7629
O.FR.92.VAU -GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A----ATAACC-G-----C---AAGAAT-G---A--C---TA---AT-A--AAAG------AAA-CA---G-A......GGAG-T................................ 7691
O.GA.11.11Gab6352 -GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT------CC-TAA--C--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAG----GG--A--C---TA---CT-A--T-AG-----CAAG-CA---GTA......--C---A-AAAT.......................... 7357
O.SN.99.99SE_MP1299 -GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TAA--C--A-C--G--A-----AAACC-A-----C--TAAG-----G--A--C---TA---AT-A--AAAA-----CA-G-CA----CA......---TGCA-AAAT........................AC 8186
O.US.10.LTNP -GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A---TCC-TAA--C--A----G--A-----AAACC-G-----C--TAAA-----G-AAG-C--TTA---AT-A--AAAA-------ACTCA----CA......GGA--T................................ 8052
N.CM.02.DJO0131 --A-------GT----A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C------C......-----TA-C............................. 7502
N.CM.04.04CM_1015_04 --A--------A----A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C------C......---C-TA-C............................. 7480
N.CM.06.U14842 --A-------GA----A-G----T---A-A-----------T--------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C-------......-G---TA-C............................. 7548
N.CM.95.YBF30 --A-------------A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACA--A---TAT--CA---------------AG-C------C......--C--TA-C............................. 7626
N.CM.97.YBF106 --A-------GA----A-G----T--GA-A-----------T-GA-----G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------A--CY-----C......-G---TA-C............................. 7581
N.FR.11.N1_FR_2011 --A-------------A-G----T---A-A-----------C-GA-----G--AA----A--TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA-------------C-AG-C------C......-----TA-C............................. 7408
P.CM.06.U14788 -GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----CC--TT---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A---C--A-AR-A--TTAT---AA------A------AG--CC----CC......--C---AA-GAA.......................... 7630
P.FR.09.RBF168 -GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----CC---T---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A---C--ACAG-A--TTAT---AA------A------AGG--C----CC......--C---AG-GAG.......................... 8170
CPZ.CD.06.BF1167 --A--------A--C---C-G--A--A-----G-A--------GA-----------------TC-A-----A--TG--AAC---T-G--C--TCAT-G-T-AT-AGAA------AGCTC----TTA......--C---A-CCTGTGCGGTAATAAGACAAACAATTATGA 8232
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --A-----------G---G-T--T-----------G-------G------G--A-----A--TC-A-----C--TA-A------ACT-----TC----------A-GC-----CAAG-CA---G-A......----TTAG-............................. 7587
CPZ.GA.88.GAB1 --A--A--A--A--C---T-G--T-----A-----G-----GC-------G---A-T-----CC-G-----C-----------GGCTG-C--TTAT--CA-G-----------CAACTC----CC-...GGG-GC--T--C............................. 8118
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --A--------A--C---C-G--T--AA----G-AG---A-C-GA--C---------T-AA-TG-------A--TG-CAAC---T-GG-G--TCAT-G-A-----GTA-------AC-C----GC-......GC--GGAAACCCTGTTCAAACACATCTGGACCT..... 7722
CPZ.US.85.US_Marilyn --A-----T--A--C---G-A--T-----------------T--------G---A----A--TC-G-----C-----A------ACA-----TTAT--CA---------------A--CC------......--C--CCTC............................. 8083
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B.FR.83.HXB2 .......CTGGAACAGATTTGGAATCACACGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAGCTTAATACACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAA...AAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATT 8238
Env __.__.__L__E__Q__I__W__N__H__T__T__W__M__E__W__D__R__E__I__N__N__Y__T__S__L__I__H__S__L__I__E__E__S__Q__N__Q__Q__E__.__K__N__E__Q__E__L__L__E__L__D__K__W__A__S__L__W__N__
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......AA-AGTG----A---G-CA-A-T-------C--C-A-----T-AG-------G------T---CAAA-----T-TAATC----------------G-C------G---...-TA-------------------C---G--C--G-----T-A-C--------- 7476
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......-A----G-C--A---GG-A---T-------T-AC-A-----G-A--------G----------TC-A-----T-TGAGC--C----------A--G--------G---...--------------C-------C---G--C--G---------C--------- 7429
A1.ES.06.X2110 .......TAT--CG----A-----AA---T-------C--C-A-----T-A----G-Y-G--G---T---GA-CA----T-TAATC--------A-------G--------G---...-TA-----------C-------C---G--C--G------GACC--------- 7476
A1.IT.02.60000 .......-AT--TG-T--A------A--CT----------C-A---R---A--------------------A-A-----T-TAATC--------C-----N---G------G---...--------------T-------C---G--C--G---------C--------- 8258
A1.KE.11.DEMA111KE002 .......-A----G----A---G--A---T-------C--C-A-----G----------GT---------GA--AC---T-TA--C--C----------A--G--------G---...--------------C-------C---G--C--G-------A-C--------- 7615
A1.RU.11.11RU6950 .......-G-C-GG----A---G--A---T----------C-A-------AG---G--TT-----------ATC-----T-TGAGC-GC----------------------G---...--------------T-------C---G-----G---A-----C--------- 7765
A1.RW.11.DEMA111RW002 .......-A---TG----A---C-GA-T-T---------AC-A-----T-A-------------------GAA------T-TAATC--------C----------------G---...----------------------C---G--C--G---------C------C-- 7622
A1.SE.95.SE8538 .......-A-AGTG----A---G-CA---T-------C--C-A-----T-A--------G----------CAGAC----T-TAGGC----------------G--------G---...--------------C-----A-C---G--C--G---------C--------- 7455
A1.TZ.01.A341 .......TAC--TG-C--A---C-GA---T-------C--C-A-----T-AG-------G----------GA-A-----T-TAG-C-------------A-----------G---...--------G-----C-------C---G--C--G-------A-C--------- 7412
A1.UA.01.01UADN139 .......-AT--TG----A------A---T----------C-A-------AG---G---T-----------A-A-----T-TGGTC--------A----------------G---...--------------T-------C---G---------------C------G-- 7434
A1.UG.11.DEMA110UG009 .......TACA-TG-A--A---G-CA---T-------C--C-A-----T-A--------G----------GAGGAG---T--AGGC---------C---A--G-T------G---...--------------C-------C---G--C--G---------C------G-- 7569
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .......TAT--TG-C--A---G--A---T----------C-A-----A-AG------GG----------GAA------T-TAGTC--C-------------GGT------G---...----------------------C---G--C--G---------C-A------- 7693
A2.CD.97.97CDKTB48 .......-A---G-----------AA---T-------T--C-A-----T-AG-------G--C-------GA-A-----T-TATGC--C----G--------G--------G---...--------------C-------C------C----------A----------- 7548
A2.CM.01.01CM_1445MV .......-A-AGT---------G-CA---T-------T----------T-A---G----G----------GAAAC----T--AAAC--C-------C-----G--------G---...--------------CG------C------C----------A----------- 7443
A2.CY.94.94CY017_41 .......-A---TG--------G-CA---T-------T--C-A-----T-A--------G-----------A-A-----T-TAGG---C----------------------G---...--------G-----C-------C------C---------GA--------G-- 7610
B.AR.04.04AR143170 .......T-AA--GGA------G-CA---T------------------G---------G-----------GA-------T--A-----C-------------G-----A------...--------------------------G--C--G-------A----------- 7414
B.AU.04.PS1038_Day174 .......-A-R--G--------G-AA---T----------C-R-----A---------G-----------GAAG-----T--A-----C----GAM------G-T---A------...--------------C-----R---------M-G------------------- 7448
B.BR.06.06BR1119 .......T---GGG-A------G--A---T---T------C-------A-A-------G----A-------A--C----T--AA----C-------T------------------...--------------C-------C---G-----G---A---A---A------- 7669
B.CA.07.502_1191_03 .......-----TG----------AA---T----------C-------A-A-------G-----------GA-A-----T--A-----C-----A--------------------...-------------------------------------------------G-- 7685
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .......--------A------GG-A---T----------C-------A-A-------G----------T-A-G-----T--A----------G--TG-------------G---...--------------------------G-----G-------A--------G-- 7781
B.CN.10.DEMB10CN002 .......---A-TG-C--------CA---T----------C-------G-A-------G-------T---G--------T------------------------T---A------...--A-------T----------A----G---C-G---------C-A------- 7614
B.CO.01.PCM001 .......--A--TAT----------A---T------------C-----A-A-------G-----------G--------T-TA-------------------G-----A--G---...---------A----------------G--C--G---------C------CA- 7421
B.CU.99.Cu19 .......--A--TA-A---------A---T----------C-------A-A-------G--------------A-----T-TAA------------------G------------...--------------------------------G---T---A----------- 7805
B.CY.09.CY266 .......---AGTGCA---------A---T------------------T-A---G---------------CAAA-----T--AA----------C----A--G-C---A------...--------------------A---C---------------A-------TC-- 7454
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .......T----TAT----------A-T-T----------C-------A-----------------T---G--------T--AA------------------G-----A------...----------T---------A---C-G--C--G----AC--C---------- 7526
B.DK.07.PMVL_011 .......--AACT---------G--A---T----------C-------A-A-------G-----------TCA------T-------GC-------------------A------...C----------------------G-----C-------AT---C--------- 7671
B.DO.05.05DO_160884 .......AG---TT-C------G-AA---T------------A-----A-A-------G-T---------GAAA-----T--CAA---------AT------G------------...-----------------G--------G---C-------------A------- 7406
B.ES.10.DEMB10ES002 .......TACA-T---------G--A---T----------C-------G---------G-----------TCAA-----T--GA---G------A-------------A------...--A-----------C-----------G-----G------------------- 7623
B.FR.11.DEMB11FR001 .......---A-TG--------G-GA---T----------C-------------------T----------A-------T--A--C--------A-------G-----A-----G...-G------------------A-----------G---T-------A------- 7435
B.GE.03.03GEMZ004 .......-----TAT-------GG-A---T----------C-------A-A-------G-------T---GA-------T--------C-------C-----G-T---A-----C...--A------A----G-----------------G-------A----------- 7439
B.HT.05.05HT_129389 .......--A--TT-T------C-GA---T----------C-------A----------G----------G--------T--AG--------------------T---------C...---------------------C------------------------------ 7462
B.JM.05.05JM_KJ108 .......G----TAGA------GGGA---T------------------A---------G-----------GA-C-----T-TAA----C--ATG--------G------------...---------A----------A-----G-----G---------C--------- 7439
B.JP.12.DEMB12JP001 .......--AACTG-T------G--A---T-------G-AC-------G--------AG------------AAGA----T--A-T---C--------G-C--G-----A--G---...--------------------------G-----G---------C--------- 7651
B.KR.12.12KYY10_10742 .......-AT--TG-A--C------A---T------------------T---------------------CAGG-G---T--GA-C-GC----G-----A--G-T----------...--------G--G---------A----G---TC----------C-------G- 8109
B.NL.00.671_00T36 .......-----T---------G-GA---T----------C-------G---------G-------------T------T--A-TC----------C-----G--A--A------...----------------------C---G----C-------------------- 7799
B.PE.07.502_2649_wg8 .......-----T--A---------A---T------------------A-A-------G-----------G--A-----T-TAA------------------G-C---A------...----------T----------A-----A--C--------------------- 7680
B.PY.03.03PY_PSP0115 .......A-----T-T------C-AA---T---A------C-------A---------G-----------GA-A-----T--AAT-----------------G-----A------...--------------T-------C------C------------C------G-- 7433
B.RU.11.11RU21n .......--A--TG-C---------A----------------------A---------G-T---------GAGG-----T--AGT-----A---C--A----------A------...----------------------C--------------------------G-- 7766
B.TH.07.AA040a_WG11 .......T----TA-----------A---T---T--------------A-----G----------------AAGA----T--A-------------------------A------...----------T---------------G-----G------------------- 7571
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......---AGTA-T------G-GA---T------------------T----------------------A-------T--A-----C----G--------G------------...--------------------A-----G---------T--------------- 7469
B.TW.94.TWCYS_LM49 .......TAT--TG-----------A---T----------C-------A---------G-----------GA-CAC---T--AA----C-----A----------------G---...-----------G--C-----A-----G--------------C---------- 8209
B.UA.01.01UAKV167 .......---A-G---------G--A---T------------------G---------------------GA-A-----T--AAT---------C----A--------A------...--------------------------G------------------------- 7502
B.US.11.ES39_42 .......G-T--TT-C------G-GA---T------------A-----G----------GT--C-------CTAA----T--A-T---C--C-G--------GTT------G---...--------GA----C-----A-C---G----CG--------C---------- 8231
B.UY.02.02UY_TSU1290 .......-----TA-C------GG-A---T-----------------------------------------AT------T-TAA------------------G-----A------...--------------C-------C---G-----G---------------G--- 7472
B.YE.02.02YE507 .......-----T--T------C-AA---T---A------C-------A---------G-T---------G-A------T--A-----C----G--------------A------...----------------------C-------G--------------------- 7469
C.AR.01.ARG4006 .......--A--TA-T------G--A---T---A------C-------T-----------T---------GA-AC----T--AGG--GC----------------------G--G...C-A------A----T-----A-C---G--C--G---CA--A-C--------- 7429
C.BR.07.DEMC07BR003 .......-AAC-GG--------G--A---T----------C-------T-----------T---------GA-AC----T--AGG--GC----------------------G---...-----------G--T-----A-C---G--C--G---CA--A-C--------- 7660
C.BW.00.00BW07621 .......GAA-G-G-T---------A---T----------C-------T----------GT--C-------A-AC----T--AGG--GC-----A-C-------T------G---...C-A------A-G--T---C-A-C---G--C-GT---AA--A-C------G-- 7573
C.CN.09.09YNLX133sg .......-A-AG-G--------G--A---T---A------C-------T----------GT----------A-AC----T--AGG--GC-------C--------------G---...-GA--C--------T-----A-C---G--C-GT---CA--A-C-A------- 7442
C.CY.09.CY260 .......AAA--T---------G-CA---T----------C-------T-A--------G----------GA-AC----T--AGG--GC----------A-----------G---...--A-----------T---C-A-C---G--C-GT---AAT---C--------- 7473
C.ES.07.X2118_2 .......AAAAC-G-T------G--A---T----------C-------T---------------------GA-AY----T--CAA--GC---------------C------G---...C-A------A----T-----A-C---G--C-GT---AA--AC---------- 7623
C.ET.02.02ET_288 .......-AA--GG--------G-AA---T----------C-------T--------C-G------T------AC----T--AGG--GC------TC--A-----------G--G...--A--------G--T---C---C---G--C------AA-GA-C------G-- 7443
C.GE.03.03GEMZ033 .......-A-AC-G-T------G-AA---T----------C-------T----------GT---------G-AAC----T--CAA--GC----G--TG------G------G--G...--A------A-G--T-----A-C---G--C-GT---AAT---C--------- 7445
C.IL.98.98IS002 .......-AA-CGG--------G--A---T---T------C-------T----------GT---------GA-A-----T--AGG--GC------TC--A-----------G---...G-A------A----T---C-A-C---G--C--T---AAC-T-C------G-- 7566
C.IN.09.T125_2139 .......TAT--CG-A------G-AA---T---T------C-------T-A---------T---------GA-AC----T--AGG--GC-------C-------T------G---...-GA------A-G--T-----A-C---G--C--T---AA--A-C-A------- 8273
C.KE.00.KER2010 .......-AAAC-G-T--C------A--CT----------C-------T-A---------T---------GA-AC----T--AGG---C-------------G-G------G---...-GA------A----T-----A-C---G--C-GT---AAC-A---A------- 7427
C.MM.99.mIDU101_3 .......-AA---G----------CA---T------------------T-A---------T---------GA-AC----T--AGG--GC-------C--------------G---...-GA------A----T-----A-C---G--C-GT---AA--A-C-A------- 7597
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .......-AA--TG-T------GGCA-T-T----------C-A----------------G----------GA-AC----T--AGG--GC-------C-------T------G---...---------A-G--T---C-A-C---G--C-GT---CA--A----------- 8199
C.SN.90.90SE_364 .......--A--GG-T------G--A---T---T------C-------T-----------T------------A-----T--AG---GC----------------------G--G...--A------A----T---C-A-C---G--C-GT---AAC-A-C--------- 7383
C.SO.89.89SM_145 .......-AA---G-A------G-AA--CT----------C-A-----T-A--------GT---------GA-AC----T--AGG--GC------TC--------------G---...--A------A----T-----A-C---G--C-GT----G----C--------- 7464
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .......GAATCTG-----------A---T----------C-A-----T-A--------GT----------A-AC----T--AGG--GC----------------------G---...--------------T---C-A-C---G--C-GT---AA--A-C------G-- 8189
C.US.11.17TB4_4G8 .......-AA--GG-----------A---T----------C-------G---------G-T-----T---G-AAC----T--AGG--GC-----ATC-----------A--G---A..--A------A----T---C-A-C---G--C------CA--A-C--------- 7584
C.UY.01.TRA3011 .......GAA--GG-T---------A--CT----------C-------T-A--------GT------------AC----T--AGGC-GC-------C-----G--------G--G...--A------A-G--T-----A-C---G-----G---CA--A-C------C-- 7415
C.YE.02.02YE511 .......-AA-GGG-T------G--A---T---T------C-------T----------GT---------G-AA-----T--AAG--GC----------------------G---...G-A------A----TC--C-A-C--CG--C-GT---AAC-A-C--------- 7430
C.ZA.07.704010042_CH042_TF .......-AAAC-G-T------G-CA---T----------C-------T----------GT---------GATA-----T--AGG--GC-G--------------T-----G---...--A------A----T---C---C---G--C-GT----A--A-C--------- 8215
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .......TAC--GG-T------G-AA---T---A------C-------G-A---------T---------GA-AC----T--AGG--GC----G-TC-------C------G---...C--------AGG--T-----A-C-C-G--C------AAC---C------C-- 7608
D.CD.83.ELI .......--AA-TG--------C-GA---T------------------A---------G-----------G--------T-TAG---------G--------G-C----------...---------A-------G--------G--C--G------------------- 7774
D.CM.10.DEMD10CM009 .......--AA-TG-T------GGGA---T----------C-A-----G---------G----G------G-GG-----T--AA------------C-------T----------...--A------A-G--------A-----G--C--G------------------- 7576
D.CY.06.CY163 .......T-AA-TG-A------G--A---T----------C-A-----G---------G-A---------G-TG-----T--A-----C--------------CT----------...-GA------A----C-----A-----G--C--G------------C------ 7451
D.KE.11.DEMD11KE003 .......-AAA-TG--------GG-A---T---------A--------A---------G-----------GAG------T--AG----------AGT--A----T----------...GCA-----------GC-----A----G---C--------------------- 7568
D.KR.04.04KBH8 .......G-A--TACA------G--A---T----------C-------A---------G-----------G--A-----T-TGA----C----------A---------------...---------A----C--G--------G--C---------------------- 8151
D.SN.90.SE365 .......--AACTG--------C-AA---T------------------A---------G-----------G--------T-TAG---------G----------C----------...----------------------C---G--C--G------------------- 8236
D.TD.99.MN011 .......--AA-TG-T------C-AA---T----------C-A-----A-A------AG-A---------G-TG-----T--AA---------------A----T---------G...--A------A----------A-----G--C--G------------------- 7428
D.TZ.01.A280 .......T-A--TG-C---------A---T------------------A-A-------G-----------G-AG-----T--AG-------------------GT----------...---------A-----C----------G--C---------------------- 7426
D.UG.11.DEMD11UG003 .......G-A---T-C------G-AA---T----------C-A-----A-A-------G-A-----T---G-GG-----T--AGT--------G----------T----------...--------------GC---G-C----G------------------------- 7592
D.YE.02.02YE516 .......--A--TGCT------C-GA---T---A--------A-----A-A-------G-T---------G-T------T--G-----C----------A----T---------C...--A------A----------A-----G--C--G------------------- 7418
D.ZA.90.R1 .......TAC--TG--------GGGA---T------------------A---------G-----------G-A-AC---T--A----------------A--GGT----------...---------A-------G--------G--C--G---------C--------- 7592
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......-A---GG--------GGAA-T-T------------A-----A-A---G----G-------T-----AC----T--AGA---------C----A--G--------G---...-TA------A------------C---G--C--G---------C--------- 7301
F1.AR.02.ARE933 .......-A-A-GG--------G-AA---T------------------A-AG--G----G-------T---ATGA----T--AGG-----------GG----G--------G---...--------------------A-C---G--C------------C--------- 7508
F1.BE.93.VI850 .......-A----G-----------A---T------------------A-AG--G----G-------T---A-A-----T--AAA--G--------G--A-----------G---...----------------------C------C------------C--------- 7515
F1.BR.07.07BR844 .......TAT--GACA------G-CA---T------------------A----------G-------T--G-TGA----T--AGG-------C---------G--------G---...-----------G----------C---G--C------A---ACC--------- 8007
F1.CY.08.CY222 .......-A---GG-C--------AA---T------------T-----A-A---G---G-----------GA-AC----T--AGG---C-----C-------G-----A--G---...C--------A--------C---C---G--C--G--------CC--------- 7404
F1.ES.11.DEMF110ES001 .......-----C---------G-CA---T----------C-------A-A---G----G-------T---ATGA----T--AGG--------CC-------G--------G---...-----------------G----C---G--C------A-----C--------- 7546
F1.FI.93.FIN9363 .......-A---TG-----------A---T----------C-------A-A---G----G-------T---AAAC----T--ATG---------A-------G-G------G---...CG---------------G--------G--C--G----AT---C------G-- 7534
F1.FR.96.96FR_MP411 .......-AT--TG----------CA---T----------C-------A-A---G------------T---A-AC----T--AGG-----------------G-----A--G---...----------------------C---G--C------------C------G-- 7405
F1.RO.96.BCI_R07 .......-A---T---------G-CA---T------------A-------A---G----G-------T---A-A-----T--AA----C-----C---------T---A--G---...--A-------------------CC--G--C--G--------CC------C-- 8292
F1.RU.08.D88_845 .......TAT--TG-A--------CA---T----------C-------A-AG--G----G----C--T--GAAAC----T--AGG--GC-------------GTC------G--T...-G-------A-G--------------G--C--G---------C------G-- 7724
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......TAT--GG-A------G-CA---T----------C-A-----A-A---G----G---------CGAAACC---T--AGT---------A-TG-A-----------G---...-----------G--C-------C---G--C--G----AC---C-A------- 7559
F2.CM.97.CM53657 .......-A-A-TG-A------G-GA---T----------C-------A-A---G--C-GT---------G--AC----T--AAA-----A---A-TG-A-----------G---...-----------G--C-------C---G--C-------AC-A-C------G-- 7409
G.BE.96.DRCBL .......TATA-TG--------G-GA---T---T-----A--A-----A--G------G-----------TA-CAC---T--AG-C-G------C---------T------G---...--------------C-------C---G--CC-G---------C------G-- 8177
G.CM.10.DEMG10CM008 .......TAT--TG----A---G-GA---T------------A--------G---G---G----------CAACA----T-TAGTC--------A----------------G---...----------------------C------C------------C--------- 7601
G.CN.08.GX_2084_08 .......TATAGTG-T------G--A-A-T---------AC-A-----A--G---G-A-G----------CAACAT---T--AG------------------G--------G---...--------------C---C---C---G--C--G------------------- 7471
G.CU.99.Cu74 .......G-T--TG-A------GGAA---T---------A--A-----G--G------------------GCACA----T--AG------------------G--------G---...--------------C-------C---G--C--G----------------C-- 7857
G.ES.09.X2634_2 .......TAT--TG-C------G--A---T---A---G-AC-A-----A--G--------------T---CAACA----T--A-----C-------------G--T-----G---...--------------C-------C---G--C-C-------------------- 7715
G.GH.03.03GH175G .......TATA-TG--------G--A---T---T-----AC-A-----A-AG-------------------AACA----T--AG-C----------------G--------G---...----------------------C---G--C-------------------G-- 8284
G.KE.09.DEMG09KE001 .......TAT--G---------G-AA---T---T----CAC-A----------------G----------CAAGA----T--AGG---------A-T-----G-C----------...-TA-----------------A-C---G--C--G---------C------G-- 7611
G.NG.09.09NG_SC62 .......TAT--T---------G--A---T---------AC-A--------G---G-C-GG---------CAGCA----T--A--C-----A-----G----G--------G---...--------G-----C-------C---G--C-GT---------------G-C- 7417
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B.FR.83.HXB2 .......CTGGAACAGATTTGGAATCACACGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAGCTTAATACACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAA...AAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATT 8238
Env __.__.__L__E__Q__I__W__N__H__T__T__W__M__E__W__D__R__E__I__N__N__Y__T__S__L__I__H__S__L__I__E__E__S__Q__N__Q__Q__E__.__K__N__E__Q__E__L__L__E__L__D__K__W__A__S__L__W__N__
G.PT.x.PT3306 .......-AT--TT-C--------GA--CTA------G-AC-A-----A--G-------G------T---CAAGA----T--AA-C--C------T-G------C------G---...C-------------C------TC---G--C--G--------CC-----G--- 8214
G.SE.93.SE6165_G6165 .......TATA-TG-A------G--A---T---T-----A--A-----A--G-----C------------TA-CA----T--AG-C--C----------A--G--------G---...--------------C-------CC--G--CC-G------------------- 7656
H.BE.93.VI991 .......-----TG-A------G-CA---T---T----------------A-C-----------------GATGA----T--AGA--GC------TC--------------G---...--------------C-----A-C---G--C----------A-C-A------- 7637
H.BE.93.VI997 .......----CTG-A------G-CA---T---T--------------T---C-----G-----------GAGG-----T--AGA--GC-----CTC-------C------G---...C-------------T-----A-C---G--C-------AC------------- 7552
H.CF.90.056 .......-A-AGTG-A--C---G-CA---T---T--------A-----T-A-C------G----------GAGGA----T--AGG--GC------TC-------C------G---...-----------G--C-----A-C---G--C------------C------C-- 7557
H.GB.00.00GBAC4001 .......TATRMTR-A------G-WA---T---T--------------A---C-----G-----------RMTGAR---T--ASG--GC-----ATC--A-----------G---...--------------C-----ATC-Y-G--C------T----CC-A------- 7746
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......-AT--TG-----------A---T-------G-A--A-----A---------G-------------AA-----T--AATC-------G-T---A-----------G---...--------------C---C---C-C-G--C--G---A-----C------G-- 7441
J.CM.04.04CMU11421 .......-AT--TG-C------GGAA---T---------AC-A-----G--G------------------G-AA-----T--A-TC-----------G-A---------------...--A-------------------C---G--CC------G--A----------- 7764
J.SE.93.SE9280_7887 .......TAT--GG-C------G-GA---T---------AC-A-----A--G------------------G-AA-----T--AGTC-----------G-A-----------G---...--T------A----C-------C---G--C--G---A---A----------- 7545
J.SE.94.SE9173_7022 .......TAT--GG-C------G-GA---T---------AC-A-----A--G------------------G-AA-----T--AGTC-----------G-A-----------G---...-CT------A-G--C-------C---G--C--G---A---A----------- 7552
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......-A-AGTG--------G-GA---T----------C-------A-AG--G----GT---C-T------AC----T-TAGG-----------G-------T---A--G---...--------------C-------C---G--C--G---------C--------- 7421
K.CM.96.96CM_MP535 .......TG----G----------CA---T------------------A-A---G---GG-------T--GA-AC----T-TAAG--------------A----C------G---...--------------T-------C---G--C------------C--------- 7398
01_AE.AF.07.569M .......TAT---G-T--------CA--CT---A----CA--A-----G----------GT----------A-CA----T-TG-GC--C--AC------A--GG-------G--C...-GA------ATG--T--G--AA----G---C-----------C--------- 7429
01_AE.CN.10.CYM059 .......TAT---G--------G-CA---T---A-----A--A-----G-A-------GG-----------A-AG---CT-TGAAC--C--ACG--------G--------G---...-GA------A-G--T--G--A--G--G--C------------C--------- 7669
01_AE.HK.04.HK001 .......TAT---G-A--------CA---T---A----CAC-A-----G----------G----------GA-CA----T-TG-TA--C--AC------------------G--C...--A-----GA-G--T--G--------G--CC-----------C--------- 7599
01_AE.JP.x.DR0492 .......TAT---G----------CA---T---A---G-A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGA-A--C--AC---------G--------G--C...---------A-G--G-----------G-------------A-C--------- 8258
01_AE.TH.04.BKM .......TAT---G--------G-GA---T---A-----A--A-----G----------G-----------AACA----T-TGAGA--C--AC------------------G--T...---------A-G--T--G--A---C-G---------------C------C-- 8226
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .......T-T---G----------CA---T---A-----A--A-----G----------G----------CA-CAC---T-TGA-A--C--ATG-T------GG-------G---...-G-------A-G--TC-G--A-----G---------------C--------- 7671
01_AE.TH.90.CM240 .......T-T---G----------CA---T---A-----A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C--AC---------G-----A--G--C...-G-------A-G--T--G--A-----G---------------C--------- 7791
01_AE.VN.98.98VNND15 .......T-T---G--------G-CA---T---A-----A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TG-GA--C--AC---------G--------G--C...---------A-G--T--G--A-----G---------------C--------- 7508
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .......TATA--T-C--A---G--A---T-------C--C-A-----G---------G-T---------G--A-----T-TGATC-------------------------G---...--------------C-------C---G--C--G----AC---C------G-- 7677
02_AG.ES.06.P1261 .......TAT-GTG-C--A------A---T-------C--C-A-----T-A----G---G----------GA-A-----T-TGATC--------A-------G--------G---...---------A----C-------C-C-G--C--G---------C--------- 7676
02_AG.FR.91.DJ263 .......TATA-TG-C--A---G--A---T-------C--C-A-----T-A----G---G----------GA-A-----T-TAATC----------------G--------G---...--------------C-------C---G--CC---------A-C--------- 7613
02_AG.GH.03.03GH181AG .......TACA-TA-C--A------A---T-------C-A--A-----T-A-------G-------T---GA-A-----T-TAATC--C----G---G-------------G---...--T-----------C-------C---G--C--G---------C--------- 8279
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 .......TATA-TA-C--A---G--A---T-------C--C-A-----T-A--------G-----------A-A-----T-TGATC-------------A--G--------G---...-----------------G----C---G--C--G---------C--------- 7920
02_AG.LR.x.POC44951 .......TATC-TG-C--A---G-CA---T---A---C----A-----T-A--------G-----------A-AAG---T-TGAGC----------------G--------G---...--------------C-------C---G--C------------C-A------- 8209
02_AG.NG.x.IBNG .......T-TA-TG-C--A---G--A---T---------AC-A-----G-A--------G----------GA-A-----T-TAATC----------------G----G---G---...--------------C--G----C---G--C--G---------C-A------- 7744
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......T-TA-GG-C--A---G--A---T-------C--C-A-----T-A--------GT---------GAAAA----T-TA-T------------G-------------G---...--------------C-------C---G--C--G---------C--------- 7443
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......TAT--TG-C--A---C-GA---T-------C--C-A-----T-A--------G-----------A-A-----T-TGATC-------------A--G--------G---...---------GC-A-T-----A-C---G--C--G---------C--------- 7423
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......--A--TG-------A---A---T------------------A-----------T---------G-T------T--AAT-----A-----------G-----A------...---------------A------C----------------------------- 7415
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......TATA-TG-T--A---G-CA-T-T-------T--C-A-----T-A-------------------CAAA-----T-TGGG---C----------A--G--------G---...--------G-----C-------CC--G--C--G--------CC--------- 7608
05_DF.BE.x.VI1310 .......GA--GGG--------G-CA---T------------------A-A---G----G-------T-----AC----T--AGG---------C-G-----G-T------G---...---------------------TC------CC-G--------CC--------- 7644
06_cpx.AU.96.BFP90 .......TAT--TG-A------GG-A---T---------A--A-----T--G------------------CAACA----T-----C--------CT--------CT-----G---...--------------C-------C---G--C--G-------A-C-----TC-- 8286
07_BC.CN.98.98CN009 .......-AA-G-G--------G--A---T----------C-A-----T-A--------GT----------A-AC----T--AGG--GC--------------------------...-G-------A----TC----A-C---G--C-GT---AA--A-C-A----G-- 7560
08_BC.CN.06.nx2 .......-AA---G----C------A---T---A------C-------T-AG--------T------T---A-AC----T-T-GG--GC-------------------A--G---...--A------A----T-----A-C---G--C-GT---AAT-A-C-A------- 8194
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......-AAC-TG-A--A---G-GA-T-T-------C----A-----T----------GT---------CAAC-G---T-TAGGC----A-----------G--T-----G---...--------------C-------C---G--C-GC---------C------G-- 7410
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......--A-GGG-A------G--A---T------------------A--G------G-----------G-TC-C---T--AA--------------------T----------...---------------C-----C----G-----------------A----G-- 7590
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......TATA-TG--------G--A---T---------A--A-----A--G------------------CAAAC----T--AA-C--C----G-----A--G--------G---...--------------C-------C------C--G---------C------C-- 7637
12_BF.AR.99.ARMA159 .......-A---GG-A---------A---T----------C-------A-A---G----G-------T--CATGC----T--AGG-----------T-----G--------G---...----------------------C---G--C------------C--------- 8203
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......-A-AGTG-A--A---G--A---T-------C--C-A-----T-A----G---G----------GAAA-G---T-TAGGC--C-------------G--------G---...--------G-----C-------C---G--CC-G---------C--------- 7663
14_BG.ES.05.X1870 .......-----GG-T---------A---T------------------A---------G-----------G--------T--A-T---------C----A--G------------...-G------G-----------------G----------------------G-- 7720
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......---A-TG--------G--A---T---T--------A-----A----------G-----------AAGA----T--A-----------C-------G-----A--G---...--------------------A-C---G-----G------------------- 7610
16_A2D.KR.97.97KR004 .......-A---TG-C--------CA---T-------T--C-A-----G---------G-----------G--AC---TT--AGGC--C----------A--G--------G---...---------A----C-------C------------------C---------- 7604
17_BF.AR.99.ARMA038 .......-A---GG-----------A---T------------------A-A---G----G-------T--GAAGA----T--AGGC------G---G-----G--------G---...----------------------C---G--A-C----------C--------- 7427
18_cpx.CU.99.CU76 .......TACA-TG-C---------A---T-------T--C-A-----T-A--------G----------CAA------T-TA-AC----------------G--------G---...--------------C-------C---G--C------------C-A----C-- 7546
19_cpx.CU.99.CU7 .......TAT--KG-T--A-----CA-T-T---A---C-A--A-----T-A----------------C--CAGA-----T-TAATC----A-----------G--T---------...----------------------C---G--C-------GC-AG---------- 7304
20_BG.CU.99.Cu103 .......TATA-TG-A------G-CA---T---------A--A-----G--G------------------CAACA----T--A--C----------------G--------G---...--------------C-------C---G--C--G---------C--------- 7672
21_A2D.KE.99.KER2003 .......--A--TG-C------C-GA---T----------C-------A--G------G-----------G--AA----T-TAG----C-------------G-T---------C...---------A----------A-----G--CC-G------------------- 7430
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......-A----G----A------A---T-------C-AC-A-----T-A--------GT---------GA-A-----T-TAGTC----------------G--------G---...--------------C-------C---G--C--G---T---A-C------C-- 7405
23_BG.CU.03.CB118 .......--T---G-A------G-CA---T---T-----AC-A-----G--G------------------CA-CA----T--AA-C----------------GC-A-----G---...----------G---C-------C---G--C------------C-------C- 7666
24_BG.ES.08.X2456_2 .......T-TA-TGCA------G-CA---T---------A--A-----G--G------------------CAACAT---T--AG-C-G-----------A--G--------G---...--------------C-------C---G--C--G--------CC------C-- 7689
25_cpx.CM.02.1918LE .......T-CA-TG--------G--A---T---------A--A-----G--G------G-------T---CAGCA----T-TAA-C--------CT------G--------G---...--------------C-------C---G--C--G--------CC------G-- 7437
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .......TG-A-TG-A------G-CA---T-------T--C-------T-A--------------------A-AC----T-TAATC-GC------TTG----G-----A------...--------------C-------C---G---G-G--------CC--------- 8226
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .......TAT--GGCA--------CA-A-T---A-----A--A-----T----------GT----------AACA----T-TGAGC--C--AC---------GG-------G---...---------A-G--T--G----C---G--C--G--------CC--------- 8237
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......-----G---------G--A---T----------C-------A-A-------G-----------GA-A-G---T--A-----------A--G----------A------...--------------C------C----G----CG--------C---------- 7639
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......-A-AGTG--------G--A---T------------------A---------GG----C-----C----C---T----A--GC--------------C-----------...---------------------C----G-----G-------A--------G-- 7683
31_BC.BR.04.04BR142 .......-AA-C-G-T------G--A---T----------C-------T-A--------GT---------G--A-----T--AGGA-GC-------C--A-----------G--G...--A--------G--T-----A-C---G--C--G---CA--A-C-----TC-- 7688
32_06A1.EE.01.EE0369 .......T-T---G-A---------A---T---------A--A-----A---------------------TCACAT---T--A--C-------------------T-----G---...------------------C-A-C---G--C--G----------------G-- 7864
33_01B.ID.07.JKT189_C .......TAT---G----------CA---T---A----CA--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C--AC---------G--------G--C...---------A----T--G--------G---------A-----C------G-- 7530
34_01B.TH.99.OUR2478P .......TAT---G-A--------CA---T---------AA-A-----G----------G----C-----G--CA----T-TCAGA--C--AC------A--G--------G--C...----------GG--T--G--A-----G---------A-----C--------- 7404
35_AD.AF.07.169H .......-A-A-TG----A-----CA---T-------T--C-A-----T-AG-------G--G--------A-AC----T--A-TC--C----------A--G--------G---...--------------T------AC---G--C--G-------A-C--------- 7420
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......TAT--TAGC--A---G-AA---T-------C--C-A-----T----------G----------CAGA-----T-TGAGC-------------A--G--------G---...-G------------C-------C---G--CC-G---------C--------- 7435
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......--CA-TG-T--A---G-AA---T---T---C--C-A-----T-A-------G-A-----T---CAGA-----T-TAATC-------------------T---------...----------------------CC--G--C------A---A-C------G-- 7420
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......-AT--TG-A------G--A---T--------G-C-------A-A---G----G-------T--GAAGG----T--AGG------------G-A--G--------G---...---------A----------------G---------------C--------- 7634
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......-A---GG----C---GGGA---T---A--------------A-A---G----G-------T--GATCA----T--AGG--------GC-G--A--G--------G---...----------------------C---G--CC-----------C--------- 7688
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......-----TG-C--------AA---T----------C-------G-AG------G-----------G--A-----T-TGG------------------G-----A------...--------G-----------------G---------------C-A----G-- 7735
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .......TATC-GG-A------GG-A---T------------------A-AG--G--C---------T--CAAGA----T-TAGG-----------C-----G--------G---...--------------------A-C---G--C------------C--------- 7700
43_02G.SA.03.J11223 .......TAT--TG-R------GG-A---T---------AC-A-----A--G---G-CGG----------CAGCAC---T-TGATY-------------R-----------G---...--A-----------R-------C-C-G--C--G------R----------C- 7721
44_BF.CL.00.CH80 .......-A---GG--------GGGA---T---------A--------A-----G----G-------T--GAAGA----T--AGG-----------------G--------G---...--------------C-------C---G--C------------C--------- 7653
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .......--T--TA----A---GG-A---T-------C-A--A-----T----------G----------CAGA-----T-TAGTC----------------G--------G---...--------------C--------G--G--C--G---A---A-C--------- 8197
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......-A---T---------C-GA---T------------------A-A---GG---G--G----T---ATGAG---T-TAGG------AC------A----G------G---...--------------T-------C---T--C-----------CC--------- 7614
47_BF.ES.08.P1942 .......TAT--T-----------GA---T----------C-------A-A-------G-T-----------TGA----T--AG--------C-CT-------G-----------...--------------------------G--C-----------C---------- 7655
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......T-----G--------G--A---T---A----CAC-A-----G----------G------T----A-CA----T-TAGT---C--ACG--------G--------G--C...-G-------A-G--CC----A-----G---------------C--------- 7458
49_cpx.GM.03.N26677 .......TAT--GG-A------G-GA---T---A----G---A-----G-AG------G-------T---G-AC-----T--A-TC------G----G-A-----------G--T...--------------C------TCT--G-----G---A---ACC------G-- 7665
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......-----TT-T------G-GA---T----------C-------A-AG------G-----------G--C-----T--------C-----A-------G------------...--A-----------------------G-----G-------A-C--------- 7429
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......-AT--TG--------G-CA-G-T---A-----AC-A-----G----------G----------GA-AA----T-TGAGC--C--AC---------G--------G--C...-GA-----------G--G--A-----G--------------CC--------- 7567
53_01B.MY.11.11FIR164 .......TAT---G--------GGGA---T---A-----A--A-----A----------G-----------A-CAC---T-TGAGA--C--AC---------G--------G--C...-GA------A-G--G--G--A-----G---------A---A-C-A------- 7554
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......TAT---G----C---G--A-A-T---A-----A--A-----G----------G----------GA-CA----T-TGA-A--C--AC-C----A--G--------G--C...--A------A-G--T--G--------G---------A-----C-----TC-- 7646
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......T-T---G--------C-AA---T---A-----A--A-----G----------G-----------A-AC----T-TGATC--C--ATG--------G-----A--G--C...-----------G--G--G--A-----G--------------CC--------- 7560
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......-AA--TG----------GA---T----------C-------T-----------T----------A-AC----T--CAA--GC----G---------C-------G---...-GA------A----T-----A-C---G--C-GT---CA----C-A------- 7445
61_BC.CN.10.JL100010 .......-AA---G--------C-GA---T----------C-------T----------GT------T---ATAC----T--AGA--GC-------C--------------G---...-GA------A----T-----A-C---G--C-GT---AA--A-C-A----G-- 7616
O.BE.87.ANT70 ..........---AGC------G-CAC-TTA--A---CA---A-----TC-GC-G--A-G---CATA-GCTC-ACC---T-TGAGGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---...C-A-----GA--A-G--GC----G------G-------CTC-A-T------- 8285
O.CM.91.MVP5180 .......GAT--CAGT------G-CA--CTT--A---CA-C-A------CA-C-C--A------GTA-GCTC-A-T---T-TGATGA---AC---C-G-A---G----A--G---...-------T-A---C---G-----GC-----G-------CTC-C-T------- 8311
O.CM.98.98CMA104 .......T-A-G-A-C------G-CA---T---A---CA---A-----TCAGC-G--A-G---CATA-GCTC-ACC---T-TGAAGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---...C-C-----GA--A-G---C-A--GC--AG-G-------TTC-A-T------- 7789
O.FR.92.VAU .......AAT---TCA------G--G-GTTA--A---CA-C-------TCA-C-G--A-----CGTA-GCTC---C---T-TGAAAA---AC----GG-A---G-A--A--G--G...--A-----GA-------GC----G------G-------CTC-A-T------- 7851
O.GA.11.11Gab6352 .ACTGAC-----GA-T------GGCA--CTA--A---CA---A-----T--GC-G--AG-T--CATA-GTGA-A-C---T-TGAGGA---AC--AG-G-A---GTA---------...C-A-----GA--A-GC-GC----G------G-------TTC-A-T------- 7523
O.SN.99.99SE_MP1299 CAATAAGT-A--TG-T------G-CA-GCTA--A---CA-C-A-----TCAGC-G--A-G---CGTA-GTTC-A-C---T-TGAGGA---ACG-A-TG-A---GTA-----G---...C-A-----GA--A-G--GC----G------G-------TTC-A-T-----C- 8353
O.US.10.LTNP ..........---AGC--------CA--CTA--A---CAAC-A-----TCAGC-G--A-G---CGTA-GCGC-A-C---TTTGGGGA---AC-CA--G-A----TA-----G---...C-------GA--AGT---C----GC-----G------TTTC-A-T------- 8209
N.CM.02.DJO0131 ....TCTTAT--TACW--C---GG-A-TTTA------CA-C-A-----T--GA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGAGC-T--A--RA-GG-A---G-A--A--GA-C...-CA-----GA--TC-C-C--------G---C-G---------C-------C- 7665
N.CM.04.04CM_1015_04 ....TCCTAT--TTCA--C---GGAA-TTTA------CAAC-A-----TGAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGA-C-T--A--GC-GG-A---G-G-----GA-C...-CA-----GA--TC-C-C--------G---C-----A-----C-------C- 7643
N.CM.06.U14842 ....TCTTAT--TACA--C------A-TTTA------CAAC-A-----TGWGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--CTTTGA-C-Y--A--GC-GG-A---G-A--A--GA-C...-CA-----GA--TC-C-C-----R--G-R-C-T---------C-------C- 7711
N.CM.95.YBF30 ....TCTTAT--TACA--C------A-TTTA------CAAC-A-----TGAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGGAC-T--A---C-GG-A---G-A--A--GA-C...-CA-----GA--TC-C-C--------G---C------AC---C------GC- 7789
N.CM.97.YBF106 ....TCCTAT--TACA--C---RG-A-TCTC------CAAC-A-----TC-GA--G-A-GG--C--TT--G-TG-C--TTTTGATC-T--A--GC--G-A---G-A--A---A-C...-CA-----GA---C-C-C--------G---C-----------C-------C- 7744
N.FR.11.N1_FR_2011 ....TCTTAT--TACA--------CA-TTTA------CAA--A-----T-AGA--G-A-GAG-C--TT--G-TG-C--CTTTCAAC-T--A--GC-GG-A---G-A--A--GA-C...-CA------A--TC-C-C--------G---C-G---A-----C-------C- 7571
P.CM.06.U14788 .ACAGAAT-A--TGGC------GG-A-TCTA--A---CA-----------A-CTGG-GG-T--------TGA-AC---TT---TGGA---AC-GA--G-A---G-G-----GA-G...G-A------AG-A-GC----A--------C---------CAA-------GC- 7796
P.FR.09.RBF168 .ACTGAAT-A--TGGC-------C-A-TCTA--A---CA---A-------A-MTGG-GG-T--------TGA-AC---TT-T-TAGA---AC--CG-G-A---G-T--R---A-G...GCT------A--A-G-----A--G-----CC--------CAA--------C- 8336
CPZ.CD.06.BF1167 AAACAATTAT--GTGC--A---TC---ATAC------CAAC-------TGAG-----A-GG--CAT-T--GATG-T--CT--CTTAGTT-A---AC-G-T--GGTG--A------...-GA---C-CA-GC--C-CC-A---C-----------AGCTCA--A-----C- 8399
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ....GACTATC-GGTT---------A-TTAC--A---CAAC-A-----T------G-A--T---------G-AC-C--CT--A-A--GC-A--G--GG-TA-T-CA-----G--G...--A------A-G--G-----------G---TC------T-A---A----G-- 7750
CPZ.GA.88.GAB1 .......ACA--TG-C------GGGA-TCTA--A---CA-C-A-----T-A-TT-G-GTCT--C------G-GAA---TTTTGGTC-GT-A--G---G-A---TCA--A-----G...--A------AGG--CC----------G---C-------C--C---------- 8278
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .ACAGATTAT--TTGC------C-AA--TTA--A---CAAC-A---AGTGA-TT-G-AG----C-CT---GA-AC---TT--A-T---T-A--G-TTG-A----TA--A--G---...------A-GA----------A---C-----------AGC-C-C-C---G-C- 7888
CPZ.US.85.US_Marilyn ....TCCTAT--TGCT------GGCA-TCTA--T---CAA--A---------A--G-A-GA--C--TT--G-TACT--TTTTAGTC-T--A---C--G-A---G-A-----GA-T...-CA------A--TC-C-C--------G---C-----T-----C-A-----C- 8246
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Env gp41 transmembrane domain Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start
B.FR.83.HXB2 GGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCACCTC...CCAACCCCG......AGG 8399
Rev exon 2 N__P__P__.__P__N__P__.__.__E__
Tat exon 2 __P__T__S__.__Q__P__R__.__.__G
Env W__F__N__I__T__N__W__L__W__Y__I__K__L__F__I__M__I__V__G__G__L__V__G__L__R__I__V__F__A__V__L__S__I__V__N__R__V__R__Q__G__Y__S__P__L__S__F__Q__T__H__L__.__P__T__P__.__.__R_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----G----CT--C-A------------------A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A-G------------------C-----T--G--A-----------TAC-...----A---A......GA- 7637
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----------T----------A------------A-------------------------AA----A---------------A----G---------A-A-----------------C--C-----T--G--A-----------TAC-...----A---A......GA- 7590
A1.ES.06.X2110 -----G----TT----A----------------G-A-------------------------AA----A-----G--------------G---------A-A--A-----------------C-----T--G-------------TTAC-...----A---A......--- 7637
A1.IT.02.60000 -----G--------------T-A------------A----T------G-------------AA----A--------------------G---------A-A--------C-----------C-----C--G--A----------TTAC-...--G-A---A......GA- 8419
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----------T-----------------------A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A--------------------C-----T--G-----C--------TAC-...--G-G---A......--- 7776
A1.RU.11.11RU6950 -----G-----T--------T-A------------A----T---------------------A----A---------A-----A----G---------A-A-------CC-----------C-----C--G--A--G-------TTAC-...---CA---A......GA- 7926
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----G----CT----C-----------------GA----T--------------------AA----G--------------------G---------A-A--------------------C-----C--G--A-------T---TAC-...----A--AA......G-- 7783
A1.SE.95.SE8538 -----G-----T---GA----------------G-A----T--------------------AA----A-----------------A--G--G---G--A-A--------------------C-----T-----A-------T----AC-...----A---A......G-- 7616
A1.TZ.01.A341 -----G-----T----A------------------A----T---------A----------AA----A--------------------G--G---G--A-A-----------------C--C-----T--G--------------TAC-...----A---A......G-- 7573
A1.UA.01.01UADN139 -----G-----T--------T-A------------A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A--------C-----------C-----C--G--A--G-------TTAC-...---CA---A......GA- 7595
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----G-----T----------------------GA----T--------------------AA----A------------C-------G-----AT--A-C--------------------C-----TC---------------TTAC-...----G---C......--- 7730
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----G-----T---GA------------------A-------------------------AA----A--G------A-------------------GC-A-----------------T--C-----TC-G--A-----------TA--...----A----......GA- 7854
A2.CD.97.97CDKTB48 -----G---------GA------------------A----T---------------------A----A------------A-----A--A-----G----A--A-----------------C--------G--A-------T--CTAC-...----A---A......GA- 7709
A2.CM.01.01CM_1445MV ------G---------C------------------A----T---------------------A----A----A-------A---T-A--T-----G--A-A--------------------C-----T--G-----G----T--CTAC-...---CG---A......GA- 7604
A2.CY.94.94CY017_41 ----C-----TT--C-C----------------G-A----T---------------------A----A------------------A--A--A--G----A--------------------C-----TG-G--A-------T--CTAC-...----G---A......GA- 7771
B.AR.04.04AR143170 -----G----------C----------------G-A----T--------------------A-----C---------------A-------------------------------------C--------G--A--C------------...---G--GA-......--- 7575
B.AU.04.PS1038_Day174 ------G---------C------------------A----------------------------------------------------G-----------A--C--------------G--C--------R--R--G------------...---GY-AG-......--- 7609
B.BR.06.06BR1119 ------G----T----C------------------A-------------------------A-----A---------A-----A----T-----------AG----------------C--C-----------T--C----T--G--C-...---G-T---......--- 7830
B.CA.07.502_1191_03 -----G----------C------------------A-------------------------AA--------------------A-----A------------G------------------C--------G--A----------G----...---G-A-A-......--- 7846
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----CG-----T----C------------------A-------------------------AA---T----------A------------------------GA--------------------------G--A---------------...---GT----......--- 7942
B.CN.10.DEMB10CN002 -----G--------CGA------------------A----------------------T--AA----C----A---------------G-----------A--------------------------------A----------G----...---------......--- 7775
B.CO.01.PCM001 -----G----------C----------------G-C----------A---------A----A---------------A----------------------------------------C--C-----------A---------------...---G--G--......--- 7582
B.CU.99.Cu19 ----CG----------A------------------A-----------------------------------------------T-----A-----C----A--A-----------------------------A--G------------...---G-AA--......--- 7966
B.CY.09.CY266 -----G----------C------------------A----T--------------------AA--------------------A----------------A-----G------A-------C-----C---------------------...---G-A-A-......C-- 7615
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----G----------A------------------A-------------------G--------------------------------------------------G-----------------------G-------------G-T--...---G-A---......--- 7687
B.DK.07.PMVL_011 ------G--------------------------G-C--------------------------A----C-----------C---A----G--------------------------------C--------------G------------...---G-T---......--- 7832
B.DO.05.05DO_160884 ------GT------C-G------------------A--------------------------A-------------------------G-----------------G--------------C------A----A--G-------G----...---G---A-......C-- 7567
B.ES.10.DEMB10ES002 -----G-G-------G-------------------A----------------------TA-A---------------A-----A-------------------------------------C--------G--A---------------...---G-----......--- 7784
B.FR.11.DEMB11FR001 -----G---------GC------------------A-------------------------------------G-------G-A-------------------------------------C---------------------------...---G---A-......--- 7596
B.GE.03.03GEMZ004 -----G-T---T----C------------------A--------------A--------------------------A-C---------T-------------------------------C------C-------G-------T-T--...---G-T---......--- 7600
B.HT.05.05HT_129389 -----G-----T----C------------------A-----------------------------------------------A--------------------------------------------C---------------G-T--...---G-----......--- 7623
B.JM.05.05JM_KJ108 -----G----------C------------------A-T---------------------------------------------A-------A-----------------------------C------C----A------------TC-...---G-----......C-- 7600
B.JP.12.DEMB12JP001 -----G---------GC-----------------GA--------------A----------A-----------------------------------------------------------C------C-G-------------G-T--...---G-T---......--- 7812
B.KR.12.12KYY10_10742 ----GG-----T----C---------------C--A-------G-----G---------------------------A--C--TG----------G-------------------------C---------C-----------------...----G----......--- 8270
B.NL.00.671_00T36 ------G----------------------------A----------------------T--A-----G---------------AT----------------------------A-------C--------G--A--C------------...---G-T---......--- 7960
B.PE.07.502_2649_wg8 -----G-----T----C------------------A-------------------------A-----C---------A-------------------------------------------C-----G-------------T--C-T--...---G-----......--- 7841
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----G---------G-------------------A--------------------------A----------G---------A-----T-------------------------------C-----------A--C-------G----...---G-T-A-......--- 7594
B.RU.11.11RU21n -----G----------C-----------------GA--------------------------A--------------A-----------------G-------------------------------------A----------G----...-------A-......--- 7927
B.TH.07.AA040a_WG11 -----G-----------------------------A-----------------------------------------A----------------------A--------------------C--------G--A--A-------G-T--...---G---A-......--- 7732
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----G-------G--A----------------G----------------A----T-----AA-----A----------------------------------A----C------------C--------------A-------T----...---G-T---......--- 7630
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----G---------------------------G-A--------------------------A----A--------------------G--------------------------------C--------------C------------...---------......--- 8370
B.UA.01.01UAKV167 ------G---------C-----------------GA----------------------T--AA--------------A-----A-----T-------------------------------C--------G--A--C-------G----...-------A-......--- 7663
B.US.11.ES39_42 -----G-----T---GA----------------G-A----------------------T--AA--------------------A-----A-------------------------------C------C-G--A--G------------...-------A-......--- 8392
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----G-----T-----------------------A-------------------------AA--------------------A--A----------------------------------C--------G--A--C------------...---G--T--......--- 7633
B.YE.02.02YE507 -----G-----T----G---T-------C------A-----------------------------------------A-----A-----------------------------A-------C--------------C-------G--C-...---G-A---......--- 7630
C.AR.01.ARG4006 -----------T----C------------------A--------------A-----------A--------------A----------G--A-----------------------------C-----C--G--A----------TTA--...----A----......--- 7590
C.BR.07.DEMC07BR003 -----GG----T---------------------G-A--------------------------A--------------A----------G--------------------------------C-----C--G-----C-------TTA--...----G----......--- 7821
C.BW.00.00BW07621 -----G-----T-----------------------A--------------------------A----C---------A----------G--A--------A--------C-----------C-----T-----A----------TTAC-...----A--A-......--- 7734
C.CN.09.09YNLX133sg -----G-----------------------------A-------------------------AA--------------A----------G--C-----------------------------C-----T--G-----A-------TTA--...--G-A---A......G-- 7603
C.CY.09.CY260 ----------------G------------------A-------------------------AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G-----A-------TTA--...----A----......--- 7634
C.ES.07.X2118_2 ----YG----------G------------------A----------------------T---A----C---------A----------G--CK-------A--A-----------------C-----T----------------TTA--...--G-A---A......--- 7784
C.ET.02.02ET_288 ------G-------C-G------------------A--------------------------A--------------A----------G--C---C-G--A--------------------C------C-C-------------TTAC-...----A----......--- 7604
C.GE.03.03GEMZ033 ----C-G----T-----------------------A--------------------------A----C---------A----------G--A-----------------------------C-----TC---------------TTAC-...--G-A---A......--- 7606
C.IL.98.98IS002 -----------------------------------A--------------------------A--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G-----C-------TTA--...----A----......--- 7727
C.IN.09.T125_2139 -----------T-G---------------------A--------------------------A----------G---A----------G-----------A--------------------C-----T--G--A----------TTA--...--G-G---A......G-- 8434
C.KE.00.KER2010 -----G---------GG-----------------------------A-------T-A-----A--------------A------T---GT-C-----------------------------C-----T--G-------------TTAC-...----A----......--- 7588
C.MM.99.mIDU101_3 -----------------------------------A--------------------------A--------------A-------------C---G-------------------------C-----T--G-------------TTAC-...--G-A---A......GA- 7758
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----------------A------------------A-------------------------AA--------------A-------------A--------A--------------------C-----T--G-------------TTA--...----A--A-......--- 8360
C.SN.90.90SE_364 ----------------G-----A------------A--------------------------A--------------A----------G--C--------A--------------------C-----T--G-----C-------TTA--...----A----......--- 7544
C.SO.89.89SM_145 -----G----------A------------------A----------A---------------A--------------A------T---G--C-----------------------------C-----T--G-------------TTAC-...----A----......--- 7625
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------GT---------------------------A-----------------------C--A--------------A-------CA-TT-G-----------------------------C-----T--G-------------TTAC-...----A----......--- 8350
C.US.11.17TB4_4G8 -----G--------C-A------------------A------------------A-------A--------------A----------G--C-----------------------------C----------------------TTAC-...----T----......--- 7745
C.UY.01.TRA3011 -----G-T--------G------------------A--------------------------A--------------A----------G--C--------A--------------------C-----T--G--A----------TTAC-...----G----......--- 7576
C.YE.02.02YE511 -----------------------------------A--------------------------A-----G--------A-----A----G---------A-A--------------------C-----T--G-T-----------TTAC-...----A-T--......--- 7591
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ------G---------A------------------A-------------------G------A--------------A------T---G--------------------------------C-----T--G--A----------TTA--...----AG-A-......--- 8376
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----G-----T-----------------------A--------------------------A----C--G------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--A----------T-AC-...----G-T--......--- 7769
D.CD.83.ELI ------G-------C-A------------------A--------------A-----------A-------------------------G------T----A--------------------C-----TC-G-------------T----...---G-----......--- 7935
D.CM.10.DEMD10CM009 ------G------TC-A------------------A-------C---G-------------AA----------------C--------G----------------------A---------C-----C--G--A--C-------T----...---G-A---......--- 7737
D.CY.06.CY163 -----G------GT--A------------------A-------C--------------G--AA--C------A---C-----------G------CCCA-AC-------C------C----C-----TCCC-----C--C----T----...---G-AT-C......--- 7612
D.KE.11.DEMD11KE003 ------G---------A------------------A----------A--------------AA----G-----------------------G---G----A----A---------------C-----TC-G--A----------T----...---G-----......C-- 7729
D.KR.04.04KBH8 ------G--------GA---T--------------A----T-----A---------------A--------------A----------G------T-------------------------C-----TC-G-------------C-T--...---G-----......--- 8312
D.SN.90.SE365 -----G-----------------------------A-----------G-------------AA----G---------A----------G------T----A--------------------C-----TC-G-------------T----...---G-A---......--- 8397
D.TD.99.MN011 ------------GTC-A------------------A-------C-----------------AA-------------------------G--------G--A--------------------C-----CC-G--A--A-------T----...---G-A---......--- 7589
D.TZ.01.A280 ------G---------A---------------------------------------------A---------A----------A----GT-----T----A--------------------------TC-G-----G-------T----...---G--T--......--- 7587
D.UG.11.DEMD11UG003 ------C---------------------------GA-T------------------------A-------------------------G-----------A--------------------C-----TC-G--A----------T----...---G-T---......--- 7753
D.YE.02.02YE516 ------G-----GTC-A------------------A----T--C------------A----AA-----C-------------------G--------G--A--------------------C-----TC-------A-------T----...---G-----......--- 7579
D.ZA.90.R1 ----------------C-----A------------A--------------------------A-------------------------G------G----A--------------------C-----TC-G-------------T----...---G---A-......--- 7753
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----G-----T--C-C---T------------G------------------------AC--A-------------------------G---------A-A------------A-------C-----T-----A--G-------TTA--...----G--A-......--- 7462
F1.AR.02.ARE933 ------G---------C-----------C-----------------A--------------CA----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A-------TTA--...----G----......--- 7669
F1.BE.93.VI850 -----G-----T----C------------------A----------------G---------A----C--------------------------------A------------A-------C-----T--G--A--A-------TTA--...----G----......--- 7676
F1.BR.07.07BR844 ----------------------A------------A--------------------------A----C-----------C--------GA----------A------------A-------C-----T--G--A--A--------TA--...----G----......--- 8168
F1.CY.08.CY222 -----G-----T-----------------------A--------------A----------AA-------------------------G-----------A------------A-------C-----T-----A--A-------TTA--...----G----......--- 7565
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----------T-----------------------A--------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----TC-G--T-----------TA--...----G----......--- 7707
F1.FI.93.FIN9363 -----G-T--------C---T-A------------A--------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A-------TTA--...---G-----......-C- 7695
F1.FR.96.96FR_MP411 -----G-----T-----------------------A----------------------AA--A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A-------TTA--...----G----......--- 7566
F1.RO.96.BCI_R07 -----G----------G----------------G-A--------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--G-------TTA--...----G----......--- 8453
F1.RU.08.D88_845 -----G-----T----------------C----GGA----------A-----------T---A----C--------------------GT----------A-G----------A-------C-----TC-G--A--G-------T----...-------A-......--- 7885
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----GC-------C-C-----------C------A--------------------------A----G--------------------G---G-----A-A--G-AG--------------C-----T--G-----A-------TTA--...----G----......--- 7720
F2.CM.97.CM53657 ------CT------------T-------C---------------------------------A----A--------------------G---G--G--A-A-----G--------------C-----T--G-----A-------TTAC-...----G--G-......--- 7570
G.BE.96.DRCBL ------G---CT----C-----A----------G-A----TG-------------------AA-------------------------G--A--------A-----------------C--C-----T-----C----------TT---...-ACCA--A-......--- 8338
G.CM.10.DEMG10CM008 -----G-----T----C-----A----------G------TG----A--------------AA-------------------------G--------------------------------C-----T--G--A--C-------T-AC-...-ATCAG-A-......--- 7762
G.CN.08.GX_2084_08 -----G----------A-----A------------A----T-----------------TC-AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T-----A-----------TAC-...-ACCA--A-......--- 7632
G.CU.99.Cu74 -----G-----T----C-----A------------A----T--------------------AA--------------------A----G------T--A-A------------A-------C-----C--G--A--C-------CTAC-...-ACCA--A-......--- 8018
G.ES.09.X2634_2 -----C-A---T--C-A-----A------------A----T-----------------T--AA-------------------------G---------A-A------------A-------C--------G-----C-------TTAC-...-ACCAT-A-......--- 7876
G.GH.03.03GH175G -----G----------A-----A------------A----------------------T--AA--------------------A----G-----------A-----------------G--C-----T--G--A--C-------TTAC-...-ATCAG-A-......--- 8445
G.KE.09.DEMG09KE001 ----G-G---------C-----A----------G-A----T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----TC-G--T--C-------TTAC-...-ACCA--A-......--- 7772
G.NG.09.09NG_SC62 -----GC----T----G-----A------------A----T-----------------T--AA-------C-A------C--------GT----------A--------------------C-----T--G--A--C-------TT-C-...-ACCA--A-......--- 7578
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Env gp41 transmembrane domain Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start
B.FR.83.HXB2 GGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCACCTC...CCAACCCCG......AGG 8399
Rev exon 2 N__P__P__.__P__N__P__.__.__E__
Tat exon 2 __P__T__S__.__Q__P__R__.__.__G
Env W__F__N__I__T__N__W__L__W__Y__I__K__L__F__I__M__I__V__G__G__L__V__G__L__R__I__V__F__A__V__L__S__I__V__N__R__V__R__Q__G__Y__S__P__L__S__F__Q__T__H__L__.__P__T__P__.__.__R_
G.PT.x.PT3306 -----G-----T--C-C-----A----------G-A----T-----------------T---A----C--------------------G---------A-A--------------------C--------G--A--C----T--T--C-...-ACCA--A-......--- 8375
G.SE.93.SE6165_G6165 -----GG--------GA-----A------------A----T-----------------T--AA-------------------------G-----------A--------------------C-----T--G--A----------TTAC-...-ACCA--A-......--- 7817
H.BE.93.VI991 ------GT-------------------------G-A----------------------TA-AA----C--------------------G-----------A--------------------C-----TC-G--T--A-------TTA--...--G-A--A-......C-- 7798
H.BE.93.VI997 ------G---------C------------------A----------A----------CT---A----G---------A----------G-----------AGG------------------C-----T--G--T----------TTA--...--G-A----......C-- 7713
H.CF.90.056 -----G-----T--C--------------------A----------------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T----------TTG--...--G-A---A......C-- 7718
H.GB.00.00GBAC4001 -----G-T---T----M------------------A-----------G--A-------G--RA----------G---------A----G---------A-A-----T--------------C-----T--G-------------TTAC-...--G-A-G--......C-- 7907
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------G---T---------------------G-A-------------------------AA--------------A-C--------G---G-------A--------------------C-----C--G--A--A-------TTA--...----A---A......-C- 7602
J.CM.04.04CMU11421 -----G-----T----A----------------G-A-------------------------AA--------------A----------GT--G-------A--------------------C-----T--G--A----------TTAC-...--TCA--TC......GC- 7925
J.SE.93.SE9280_7887 -----------T----C-----------C--C---A--------------A-------T--AA--------------A----------G---G-------A--------------------C-----T--G--A----------TTA--...----A---A......-C- 7706
J.SE.94.SE9173_7022 -----------T----C-----------C------A--------------A----------AA--------------A----------G---G-------A--------------------C-----T--G--A----------TTA-T...----A---A......-C- 7713
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----G-----T----C-----A------------A--------------------------A--------------------A----G------G----A--------C-----------C-----T--G--A--C-------TTAC-...----G----......--- 7582
K.CM.96.96CM_MP535 -----G----------A-----A------------A--------------A-----------A---------------C---------G------G----A--------C-----------C-----T--G--A----------TTA--...------T--......--- 7559
01_AE.AF.07.569M -----G-----------------------------A----T--------------------AA-----C--------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTTC-...-ATCAT-A-......--- 7590
01_AE.CN.10.CYM059 -----G----------A------------------A----T-----------------GC-AA--------------A-----A----G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------C-T--...-ACCAG-A-......--- 7830
01_AE.HK.04.HK001 ------G---------G------------------AC---T-----------------T--AA----A---------A-C--------G--------------------------------C-----C--G--T--C----T--CT---...-ACCAG-A-......--- 7760
01_AE.JP.x.DR0492 -----GG---------G------------------A----T-----------------T--AA-------------------------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------C-TC-...-ATCA--A-......--- 8419
01_AE.TH.04.BKM -----G-------CC------------------G-A----T-----------------T--AA----G---------A----------G---G-------AC-------------------C-----T--G--T--C-------CTTC-...-ACCAT-A-......--- 8387
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----G---------------------------GGA----T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTTC-...-ACCAA-A-......--- 7832
01_AE.TH.90.CM240 -----G-----------------------------A----T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTTC-...-ATCAT-A-......-A- 7952
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------------------------------A----------A---------A-T--AA--------------A---G------G-A-A-------T--------------A-AC--C-----G-CG--T--G-------CTAC-...-ATCAT-A-......--- 7669
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------------------A------------A----T---------------------A--------------------------T--G-----A-C--------------------C-----T--G--A--C-------TTAC-...-ACCA--A-......G-- 7838
02_AG.ES.06.P1261 -----G----------------A------------A----T-----------------T--AA-----------------------------G-----A-A--------------------C-----T--G--T--C-------TTAC-...-ACCA--A-......--- 7837
02_AG.FR.91.DJ263 -----GG---------A-----A------------A----------------------T--AA----------G--------------G---A-----A-A--------------------C-----T--------C-------TTAC-...-ACCA--A-......--- 7774
02_AG.GH.03.03GH181AG -----G-----T---GA-----A------------A----T-----------------T---A--------------A--------------G-----A-A--------------------C-----T--G--T--C-------TT-C-...-ATCT--A-......--- 8440
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----G----------A---T-A------------A----T--------------------AA-------------------------G---A-----A-A-G---------------T--C-----T--G-----C-------TTGC-...-ACCA--A-......--- 8081
02_AG.LR.x.POC44951 -----G----------A-----A------------A----T-----------------T---A-------------------------G---A-----A-A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC-...-ACCG--A-......--- 8370
02_AG.NG.x.IBNG -----G----------------A----------G-A----T-----------------T--AA-------------------------G---A-----A-A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC-...-ACCA--A-......--- 7905
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----G----------------A---------TT-A----TC-----G----------T---A-----------------------------G-----A-A--------------------C-----T--G--A--C-------TTAC-...-ACCA--A-......--- 7604
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----G---------GA------------------A----T-----------------TG--A----G--------------A-----G---AA-G--A-A------------A-------C-----T--G--A--C-------TTAC-...-ACCA--A-......--- 7584
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----G-----T----A------------------A-----------------------------------------A------------------------------G------------------------A----------G----...---G---A-......--- 7576
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------G---------A-----A------------A----T---------------------A----C---------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--G-------TTA--CCAA------AA......C-- 7772
05_DF.BE.x.VI1310 -----G----------A-----A------------A--------------------------A----C---------------A----G-----C------------------A-------C-----TC-G--A----------C-T--...---G-----......--- 7805
06_cpx.AU.96.BFP90 -----G----------C---T-A-----C------A----T--------------------AA-------------------------GA----------C--------------------C-----T--G-----G-------TTA--...----A---A......-C- 8447
07_BC.CN.98.98CN009 -----G-----------------------------A----------A---------------A--------------A----------G--C-----------------------------C-----T--G-------------TTAC-...--G-A---A......G-- 7721
08_BC.CN.06.nx2 -----GG---------A------------------A--------------------------A--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G-------------TTAC-...-GG-A---A......G-- 8355
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----G---------------------------G----------------------------A--------------A----------G------G----A--------C-----------C-----T--G--A--C-------TTAC-...----A----......--- 7571
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------G---------C------------------A-------------------------AA------------------G------G------T----A--------------------------TC-G-----G--C----T----...---G-----......--- 7751
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----G----------------A------------A----T--------------------AA-------------------------G-----------A------TG------------C-----CG-G--A--G-------TTA--...----G--AC......-A- 7798
12_BF.AR.99.ARMA159 -----G-----T----A----------------G-A--------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A--------TA--...----G----......--- 8364
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------GT---T----A------------------A----T-----------------T--AA-------------------------G-----------A--A--T-----------G--C-----T--G--A----------TTAC-...-ATC--AA-......--- 7824
14_BG.ES.05.X1870 -----G-----------------------------A--------------A----------AA-------------------------G---------A-A------------A-------C------C----A--C-------CTAC-...-ACCA--A-......--- 7881
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----G----------C------------------A--------------------------A----C--------------------G--------------------------------C-----T--G--TC-C-------CTA--...-ATCAG-A-......--- 7771
16_A2D.KR.97.97KR004 -----G-----T----C------------------A--------------------------A----A------------A-G---A--A-----G----------------------G--C-----TG----A-------T--CT-C-...--G-----A......GA- 7765
17_BF.AR.99.ARMA038 -----G-----T----C------------------A-------------------------------C------G--------A----G-----------A------------A-------C-----TG-G--A--A-------G--C-...----G----......--- 7588
18_cpx.CU.99.CU76 -----G-------R-------------------G-A-------------------------AA-------------------------G-----------A--G-----------------C-----T--G--T--C-------TTA--...--G-A--A-......CT- 7707
19_cpx.CU.99.CU7 -----G-T---------------------------A----T-----------------T--AA----------------C--------------------A--------------------C-----T--G--A----------TTAC-...-G-CA-.........--A 7462
20_BG.CU.99.Cu103 -----------T----C-----A---------------------------------------A--------------------A----G---------A-A--------------------C-----C--G-----C--------TAC-...-ACCA--A-......--- 7833
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------T--C-A-----------C----G-A-----------G--------------A-------------------------G--C---T-------------------------C-----TC-G--A----------T----...---G-----......--- 7591
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----G-----T----------A--------T---A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A--------------------C-----C--G--A----------TTAC-...----A--AA......GA- 7566
23_BG.CU.03.CB118 -----G-----T----C-----A------------A----T-----A--------------AA-----------------A-G-----G---------A-A--------------------C-----C--G--A--C-------TTAC-...-ACCA--A-......--- 7827
24_BG.ES.08.X2456_2 -----G-----T----C-----A----------G-A----T--------------------AA--------------------A----GA-----T--A-A--------------------C--------G--A--C--------TAC-...-ACCA--A-......--- 7850
25_cpx.CM.02.1918LE ------G----T----C-----A----------G-A----T-----------------T--AA--------------------A----GA----------A--------------------C-----T--G-----C--------T-C-...-ACCA--A-......--- 7598
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------G----T----A------------------A-------------------------AA----C----------C-C--------A-AA-------A--------------------C-----T--G-----C-------T-T--...----G---A......GA- 8387
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----G-----T----------A------------A----T-----------------T---A--------------------A----GT--------A-A--------------------C-----TC-G----------T---TAC-...----A---A......GA- 8398
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----G----------C------------------A-------------------------A-------------------G---------------------------------------C--------------C-------G----...---GT--A-......--- 7800
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----G----------A-----------C----G-C-------------------------A-----------------------------------------------------------C--------------C-------G----...---GTT---......--- 7844
31_BC.BR.04.04BR142 -----G----------A------------------A--------------------------A--------------A----------G--------------------------------C-----C--G-------------GTAC-...----T----......--- 7849
32_06A1.EE.01.EE0369 -----G-----T----C------------------A----T--------------------AA-------------------------G-----------C--------------------C-----TG-G--A--G-------GTA--...----A---A......-C- 8025
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------T----C------------------A----T-----------------S--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTA--...-ATCAG-A-......--- 7691
34_01B.TH.99.OUR2478P -----G-----T-----------------------A----T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTAC-...-ATCAT-A-......--- 7565
35_AD.AF.07.169H ------G----T----C----------------G-A----T--------------------AA----A-----------------A--G---G-----A-A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC-...--G-G--AA......G-- 7581
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----G----------A-----C------------A----T-----------------T---A----------------C--------G---AA-G--A-A--------------------C-----T--GC-A--C-------TTAC-...-GCCAT-A-......--- 7596
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------G---------C----------------G-A----T--------------------AA----------------C--------G-----------A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC-...-ACCA--A-......--- 7581
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----G-----T----A---T--------------A--------------------------A--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--A----------GTT--...----G----......--- 7795
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------C-----------C------A--------------------------A----C--------------------G---G-------A------------A-------C-----C--G--A-----------TA--...----G---A......CC- 7849
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----TC------G---------------------A-------------------------A---------------------A-------------------------------------C--------G--A--C----T--G--C-...---G-AG--......--- 7896
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----G-T---T----C---T-------C------A-----------------------------------------------T----------------A--------------------Y--------G-------------G--A-...---G---A-......--- 7861
43_02G.SA.03.J11223 -----G-----T----------A----------G-A----T-----------------T--AA-------------------------G-------------RA-----------------C-----C--G--A----------TTAC-...-ATCA--A-......C-A 7882
44_BF.CL.00.CH80 ------G---------C----------------G-A--------------------------A----C---------------A----G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A-------CTA--...----A----......--- 7814
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----G-----T--C-------A-----C------A----T---------------------A-------------------------G-----AG-------------------------C-----T-----A----------TTA--...----A----......--- 8358
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----G-----T----C----------------G-A--------------------------A----C---------A----------G-----------A-----G------A-------C-----T--G--A--A--------TA--...----G---A......GA- 7775
47_BF.ES.08.P1942 -----G-----T----C------------------A-------------------------A-----A-----------------AA----------------------------------C--------G--A--C----------A-...---G-T---......--- 7816
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------------------------------G-A----T-----------------G--AA--------------------.........G----------------------------C-----T--G--T--C-------CT---...-ATCAG-A-......--- 7610
49_cpx.GM.03.N26677 -----G-----T---------------------G-A-------------------------AA--------------A----------G---G-----A-A--------------------C-----TG-G-----G-------TTA--...----A---A......-C- 7826
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------T----C------------------A-----------------------C--A--------------------A----G---AA----A-A--------------------C--------G--A----------G----...---------......--- 7590
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----G-----------------------------A-------------------------AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------TTTC-...-ATCAT-A-......--- 7728
53_01B.MY.11.11FIR164 -----G-Y---T----Y----------------G-A----T-----------------GC-AA--------------A----------G--------------------C-----------C-----T--G--T--C-------TTAC-...-ATCAR-A-......--- 7715
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------T---------------------G-A----T------G-------------AA----------G--------------G-----------A--------------------C-----T-----T--C-------TTAC-...-ACCA--A-......--- 7807
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----G----------A------------------A----T-----------------TA-AA--------------A--C-------G----------------A---------------C--------G--T--C-------CTTC-...-ATCAT-A-......--- 7721
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----------T-----------------------A--------------------------A--------------A----------G---G-------A--------------------C-----T--G-------------TTGC-...--G-A---A......G-- 7606
61_BC.CN.10.JL100010 -----G---------GG------------------A-------------------------------G---------A----------G--C---G-------------------------C-----T----------------CTAC-...--G-A---A......G-- 7777
O.BE.87.ANT70 --C--G-------T--A---T--------------A--GCA-----C----------CAC-A-----GG-G---G-TA-CA-GATA------AA---------A-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-AA-...-ATCA--AA......GA- 8446
O.CM.91.MVP5180 -----G-------T--A---T--------------A--GCT-----C-----G----CAC-AA-----A-----G-TA--A-GATAA-----AA-C-------G-ACA--------------CA---CC-C-----G----T--CTG--...---CA--G-......CA- 8472
O.CM.98.98CMA104 -----G-------T--A---T-------C------A--GCT-----C----------CAC-A------G-G-----T--CA-GATA------AACC------GA-ACA--------------CA---CC-C----------T--C-A--...-ATCA--AA......TC- 7950
O.FR.92.VAU --C--G-------T--A---T-------C------A--GCT-----C----------CAC-AA-----G-----G-----A-GTTA------AA-C----A--G-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-A--...-A-CAA-AA......GC- 8012
O.GA.11.11Gab6352 -----G-------T--A---T--------------A--GCA-----C----------CAC-A------G-G-----TA-CA-G-TAA-----AA-C----A-GA-ACA--------------CA---CC-C-----C---------AG-...-ATCA--GA......TC- 7684
O.SN.99.99SE_MP1299 --C-GG-------T--A---T--------------A--GCA-----C--------G-CAC-AA----GG-G-----T---A-GATA------AA-C-------A-ACA--------------CA---CC-C--A---A----T---A-A...-ATCA--AA......CC- 8514
O.US.10.LTNP --C--G-------T--A---T-------C------AC-GCA-----C----------CAC-AA-----G-G---G--A-CA-GATA------AA-C------GA-ACA--------------CA---CC-------A----T--CTA--...-ATCA--AA......GT- 8370
N.CM.02.DJO0131 ------GT--C-----C-----------C--C--GA--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA--...-----AA-AACAACC--- 7832
N.CM.04.04CM_1015_04 -----G-T--TT----C-----------C------A--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA--...-----AA-C......--- 7804
N.CM.06.U14842 -----G-T--T-----A-----------C------A--GCT-------------C----A-TA----CA-------CA-AAG---AA--A-AA-C---A-AGCA--------------------T--CC-T-----G-------TTA--...-----AA-A......C-- 7872
N.CM.95.YBF30 -----GGT--T-----A------------------A--GCT-------------C----A-T-----CA-------CA-AAG-ATA---A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-T-----G-------TTA--...-----AG-A......--- 7950
N.CM.97.YBF106 -----G-T--T-----A-----------C------A--GCT------G------C----A-TA----CA-------TA-AAG---AA--A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA--...--G--AG-A...GCC--- 7908
N.FR.11.N1_FR_2011 -------T--TT----C------------------A--GCT-------------C----A-TA----CA-------CA-AAG---AA--G-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA--...-----AG-A......C-- 7732
P.CM.06.U14788 --A-GG----------A---T-------C------A-T-----T--------------AA-TA----AC---A---CT-AA-G---A--GG-AA-G----C-GG-A---C-----------Y-----TG-R-----G-------TT-G-...-TGCA-GG-......G-C 7957
P.FR.09.RBF168 ----GG--------C-A---T-------C-----GA-T-----T--------------AA-AA----AC-------CT-G--A---A--A--AA-G----C-GG---A-C-----------C-----TG-------A-------TTGG-...-TG-A-GG-......GAT 8497
CPZ.CD.06.BF1167 -----G----C--T-----------------T---A--GCT-----A--T----CCA----A-----C-----------AA-GTT-A-CA-AAA-T-----GGG-AGC----------C-------TT--G--TCCA----T--CTA--...-A---AG--......--- 8560
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----G--------------T-------C-----GA-G---T----AG-----------A-TA----C---------TGC-----AA--GGA--AC--A-C-----G------A-------C-----T--G--A--G-------TTA--...---G--AAT......CA- 7911
CPZ.GA.88.GAB1 -----G----------A------------------A-T---C-T---GC---------AA-CA----G--------TA--A-GA-A--TT-C--AG----C-GG--------------C--C-----TC-C-----G-------TTA--...---GT--A-......--- 8439
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----G-T--T---C-A--------------T-----GGCT-----C---A---C------AA----AC-T-----TC-AA-GTT-A--G--AA-G-GC-T-GGCAG-----------T---ATG--C--G-TT-CA----T--CTAC-...-A-G-GGA-......CA- 8049
CPZ.US.85.US_Marilyn -----G-T--T--C--C------------------A----TT----AG------C-A----A-----AA-C-----T--AGG--TGA--T----AC----AGCA-A------------T-----T--CC-C-----A-------TTT--...-----AA-T......C-- 8407
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Tat premature stop in HXB2 Tat end
B.FR.83.HXB2 ...GGACCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATCCTTGGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGAT 8566
Rev exon 2 .__G__T__R__Q__A__R__R__N__R__R__R__R__W__R__E__R__Q__R__Q__I__H__S__I__S__E__R__I__L__G__T__Y__L__G__R__S__A__E__P__V__P__L__Q__L__P__P__L__E__R__L__T__L__D__C__N__E__D_
Tat exon 2 __.__D__P__T__G__P__K__E__*__K__K__K__V__E__R__E__T__E__T__D__P__F__D__*_
Env _.__G__P__D__R__P__E__G__I__E__E__E__G__G__E__R__D__R__D__R__S__I__R__L__V__N__G__S__L__A__L__I__W__D__D__L__R__S__L__C__L__F__S__Y__H__R__L__R__D__L__L__L__I__V__T__R__I
A1.AU.03.PS1044_Day0 ...----T-----------G-A---CC------------------CA--G------------G-------------G-----T---A------GC---------C--------------------------------A----------------C------C-------C 7804
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ...----T---------A-G-A----C------------------CA--G-----G------G-------------G-----T---A------GC-----------------------TG-----------------------------CGC--------C-G------C 7757
A1.ES.06.X2110 ...-A--T----------AG-A----C------------------CA--G-----G------G-----C-----C-G---G-T---A------GC---------C-----------------T-------------AA-----------TG----------C------GC 7804
A1.IT.02.60000 ...--T--A----------G-A----C------------------CA--G------------G-------------G-----T---A------GC---------------------------------T-------------A------CG---C-----C-G------C 8586
A1.KE.11.DEMA111KE002 ...-AT-T-------------A----C-G----------------CA-----------------------------G-----T---A------GC---------C-----------------T-----T--------------------CA-A-------CTG------C 7943
A1.RU.11.11RU6950 ...-----A----------G-A----CAGC---------------CA--G------------G-----C-------G-----T---A--T---GC------------------T-----T--T--------------A-----------CA---------C-G------C 8093
A1.RW.11.DEMA111RW002 ...-A-------------AG------C-------G----------CA--G------------G----------CC-G-----T---A-----C--------G------A---A-------A-T--------------------------------A----C-G------C 7950
A1.SE.95.SE8538 ...-AT-T-----------G-A----C------------------CA--------G------G-------------G-----T---A------GC------------------------------------------------G-----CA---------CTG------C 7783
A1.TZ.01.A341 ...-A--T----------AG-A----C------------------CA--G--------------------------G-----T---A--G---GC-------------A-------------T--------------A-----------CA---------CCG------C 7740
A1.UA.01.01UADN139 ...-----A----------G-A----C------------------CA--G------------G-C-----------G-----T---A------GC------------------------T--T--------------A-----------CA-A-CA----C-G------C 7762
A1.UG.11.DEMA110UG009 ...------------------A----C------------------CA--G------------G-----------C-G-----T---A--G---G-------G--C--------------------------------------------CGGA-------C-G-A----C 7897
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ...----T-----------G-A----C------------------CA--G------------G-------------G-----T---A------GC---------C-------A------------------------------------CA-----------G------C 8021
A2.CD.97.97CDKTB48 ...----T-----------G-A----C------------------CA--G------------G-------------G-----T---A------GC---------C--A--------------------------------------T-GCA---------C-G------- 7876
A2.CM.01.01CM_1445MV ...--T-T---------A---A----CA------G----------CA-----------C---AG------------G-----T---A------GC-----------------------------------------------------GCA-A-C-----C-G------C 7771
A2.CY.94.94CY017_41 ...--T------------AG-----CC-------G----------CA--G------------G-----------------G-T---C------GC---------C--A--------------------T-----------------T-GCA-A-------C-G------C 7938
B.AR.04.04AR143170 ...----------A-----------CC-----------------AG---G----A---------GG--T------C-T----T---A-----CG----------CT--A--------GT-----------------------C-----------C-----C-G------- 7742
B.AU.04.PS1038_Day174 ...----Y------------------C-----------------C-AC----------------C--T-----C-GGT----T-----K----W----------C----------------------------------------------------------------- 7776
B.BR.06.06BR1119 ...----------------G-----CC-------G-----------------------C---A-AA--C-------CT----T---A-----C-----------C-----------------------------------------------------A---G------- 7997
B.CA.07.502_1191_03 ...----------------------CC-------G-----------------------C---AGG-T-GC---C--CT----T---A-A----------AT---C--A----A------GA-----CTT------------------------------C--G------- 8013
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ...----------------------CC-----------------------------T-C------CA--------G----C-T---A-----------------C----------------------------------------------------------------C 8109
B.CN.10.DEMB10CN002 ...-----------------------C------------------------------------GG--C----------A---T---CAT-------------------T---A---------------------GA-A--------------------------A----- 7942
B.CO.01.PCM001 ...-----------------------C----G------------------------------GGG----------C-T----T---A-G-G-C-------------------------------------------T-----------C-A-----------G------- 7749
B.CU.99.Cu19 ...-----------------------C----------------------G-------------G-G----------------T-----A-------------------------------------------------------------------------G------- 8133
B.CY.09.CY266 ...-----------------C-----C--C-------------G-------------------GAA-C--------CT----T---A---A-C-------T---C--A------------A-----CT--------------TC----------C------G-------- 7782
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ...----------------G--A--CC------------------------------------GACA--------C------T----A-------------G------AAC-A--------------------G--A-----------------------C-G------- 7854
B.DK.07.PMVL_011 ...--------------A-------C-----------------------------G--C----GG---------------C-T---A------T----------C---A---------T--------------G--A--------------------------------- 7999
B.DO.05.05DO_160884 ...--------------A--------C-----------------C-------A--G--------G----------C-T----T---A-----CG--------------A-------------G--------------------C----------------C-G------- 7734
B.ES.10.DEMB10ES002 ...----T------------------C-----------------C---------A---------GA-CC------C-T----T---A---A-C-------T-------------------------------------------------------------G-A----C 7951
B.FR.11.DEMB11FR001 ...-----------------------C----G--------------A-AG--------C----GGAT-C------G-T----T----A--A---------T---C---A---A--------G--------------------------------C-----C-G------- 7763
B.GE.03.03GEMZ004 ...---------------------------------------------A----------------CA--------G-T----T---A--G---T----------C--------------------------------------------------C----C-G------- 7767
B.HT.05.05HT_129389 ...--------A-------------C--------------------------------------CAA----G----------T----C--------------------A---------------------------A------------T----------C-G-----G- 7790
B.JM.05.05JM_KJ108 ...-----------------------C-----------------------------------AG-------------T----TA--A-A---C---------------------------------------------------------AC--------C-G------- 7767
B.JP.12.DEMB12JP001 ...-----------------------C----G------------------------------A-G-----------G-----T----C----------------C---A----------------------------------------------------G-------- 7979
B.KR.12.12KYY10_10742 ...----T-----------G------C----G------------AG--------AGTG------G-G------C-GGT----T---AA-T--CG------T---C------------------------------A--------------------------G------G 8437
B.NL.00.671_00T36 ...-----------------------C------------------------------G-----GGG-C---------T----T---A---A-C-------T---C---------------------------------------------------------GT------ 8127
B.PE.07.502_2649_wg8 ...-----------------------C-G--------------------------------A-GGGAC-----C-G------T----A------------TG--C--A----------T-----------------A-----------------------C--------- 8008
B.PY.03.03PY_PSP0115 ...----------------G-----CC-------------------AC--------------AGAA--TA-----G-T----T---A------T-----AT---C---A---A-----T-----------------A-----------------------C-G------- 7761
B.RU.11.11RU21n ...-----------------------C-------------------------------C----G------------------TA--T-----------------C---A-----------------CT--------------------------------C-G------- 8094
B.TH.07.AA040a_WG11 ...-------G---------------C------------------CAC---------------GAGA---------------T---A------------A-G-----A-------------------------------G----------G----A------G-C----- 7899
B.TT.01.01TT_CRC50069 ...-----------------C----CC----G------------------------------TG-G---------C-T--C-T---A-----CGC---------C-------------------------------A-------------------------G-AC---- 7797
B.TW.94.TWCYS_LM49 ...-----A--------A--------C--C---------------------------------GAA----C----G-T----T---A---A---------T---C--------------------------------------------------------G-------- 8537
B.UA.01.01UAKV167 ...-----------------------C----G-------------CA----------------GGA-C--------CT----T---A---A-C-------T---C---------------------------------------------------------G------- 7830
B.US.11.ES39_42 ...-----------------------C----G-----------------G--A----G----A-CGA--------C-T----T---A-----CG-------------A--C--------------------------------C------------------G------- 8559
B.UY.02.02UY_TSU1290 ...----------------G------C--------------------------C---------GACA---------CT----T---A-----C-----------C---------------------------------------------------------G------- 7800
B.YE.02.02YE507 ...-----A-------------------------------------------------C---AGGA-T-C----C--T----T---A---A--------AT---C-------------------GG-------G--A--------------------------------- 7797
C.AR.01.ARG4006 ...-----A-G-G---T--G------C------------------CA-----A-----------------------G-----T---AT-----GC---------C--A-------------------------G--AA------------A-A--A----C-G----AGC 7757
C.BR.07.DEMC07BR003 ...-----A----------G--A----------------------CA--------G--------------------G-----T---AC-----GC---------C--------------------------------A-----------T--A--A----C-G----AGC 7988
C.BW.00.00BW07621 ...-------------T--G------C------------------CA-----------------------------G-----T---A-----GT----------C-----------------T--------------A-----------CA-A---G---C-G----AGC 7901
C.CN.09.09YNLX133sg ...-----A-------T--G-A----C------------------CA-----A-AG--------------------G-----T---------CT----------C-------A-----------G------------A--A---A----CA-A--AG-GAC-G----AG- 7770
C.CY.09.CY260 ...----------------G------C-T--------AA------CA-C-A---AGAGAC--A---A-T-----C-T---C-T---A-T-G-GG-TGC-TGG--C--C------AGC-----T--TTT--G------------GAG--ACT----AT-GA--G------C 7801
C.ES.07.X2118_2 ...-------------T----A----C-------R----------CA-----R-----K----G-G----------------T---AT-MA--GC-------------M-------------T--------------A-----------CA-A---------G----AGC 7951
C.ET.02.02ET_288 ...-A-----------T-AG------C------------------CA---------------------C-------------T---A--GA--GC---------CA-C------------------------------------------A---------C-G----AGC 7771
C.GE.03.03GEMZ033 ...-A--T--------T-AG------C------------------CA-----------------------------G-----T---A------GCT--------------------------------T--------A-----------CA-A-------C-G-C--AGC 7773
C.IL.98.98IS002 ...-------------T--G------C------------------CA---------------AG-G----------G-----T----AGT---GC---------C--------------------------------A-----------CA-A---G-G-C-G----AGC 7894
C.IN.09.T125_2139 ...-------------T----A----C------------------CA---------------------C-----------G-T---A--G---GC---------C-------A---------------T--------A-----------CA-A--AG-GAC-G----AGC 8601
C.KE.00.KER2010 ...-------------T--G-A----C------------------CA-----A----G------------------------T---A--G---GC---------C-----------------T--------------A----------GCA-A---------G-----G- 7755
C.MM.99.mIDU101_3 ...-------------T-AG-A----C------------------CA-----A-AG------------------------G-T---A------GC---------C-------A-------------T----------A----C------CA-A-CAG-GAC-G----AG- 7925
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ...-A-----------T--G-A----C------------------CC-------A----------------G----------T---A--T----C---------C--------------------------------A-----------CA-A---G-GAC-GT---AG- 8527
C.SN.90.90SE_364 ...-------------T--G-A----C------------------CA-----------------------------------T------GA--GC---------C----------------------------G---A-----------CA-A---------G----AGC 7711
C.SO.89.89SM_145 ...-------------T--G-A----C------------------CA-----A-----------------------------T---A------GC---------C--A-----------------------------A-----------CA-A---G-G-C-G----AGC 7792
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ...-------------T--G-A----C-------G----------CA-----AC----------C-----------G-----T---A------GC-----------------------T------------------A-----------CACA---------G-----G- 8517
C.US.11.17TB4_4G8 ...-------G-----T--G--A---C------------------CA----------------G-G----------------T----A-----GC---------C--A-------------------------G---A------------A---------C-G----AGC 7912
C.UY.01.TRA3011 ...-----A-------T--G--A---C------------------CA-----------------------------G-----T---AC-----GC------------C-----T--------------T--------A------------A-A--A----C-GT---AGC 7743
C.YE.02.02YE511 ...-----A-------T--G------C------------------CA-------A------------A---G-C--------T---A--TG--G-----A----C--------------------------------A-----------CACA---------G----AGC 7758
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ...-A-----------T--G-A----C------------------CA-----------A----G-GA---------G-----T---A------G----------CT--A---------------------------AA-----------CA-A--------GG----AGC 8543
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ...-A-----------T--G-A----C------------------CA-----A--G---------A--C-------G-----T---A------GC---------C-----------------T-------------A------------CA-A-------C-G----AGC 7936
D.CD.83.ELI ...----------------------C-------------------C---G-------------G-GA----GC---------T--C------------------C---------------------------------------------A----A----C-GT------ 8102
D.CM.10.DEMD10CM009 ...-------------------------------G----------CA--------G---------------G----------T--CA-------------------------A------------------------A------------A----A----C-G------C 7904
D.CY.06.CY163 ...CCC----C----------CCC--C-------G------C---CA--------G---------------G----------T--CA-----------------C-------A-------------------------------------A----A----C-G------C 7779
D.KE.11.DEMD11KE003 ...------------------------------------------CA--G------------------C--G--------T-T--CA-----------------C---A---A--------------------G--A-----------------------C--------- 7896
D.KR.04.04KBH8 ...----------------------C--------G----------CA--------G--A---A--------G----G-----TA-CA-------------------------A------------------------A--------------A--A----C--------- 8479
D.SN.90.SE365 ...------------------------------------------CA--G------------A--------G----------T--CA-------------------------A-------------------------------------A----A----C-G------- 8564
D.TD.99.MN011 ...------------------------------------------CA--------G---------------G----------T--CA-------------------------A------T----------------AA------------A----A----C-G------C 7756
D.TZ.01.A280 ...-----A------------------------------------CA--G-----G------G--------G----------T--CA-------------------------A--------------------G--A-------------A----A----CC--AC---- 7754
D.UG.11.DEMD11UG003 ...------------------------------------------C---G-------------G-A-----G----------T---TC----------------C-------A---------T-----------------------------A--A----C-G----A-- 7920
D.YE.02.02YE516 ...------------------------------------------CC--G--A--G--CC-----------G----------T--CA-----CT-------G----------A-----------A-----------AA------------A----A------G------C 7746
D.ZA.90.R1 ...------------------------------------------C---G--------A---A--------G--------G-T--ATT------------------------A--------------------G--------------------------C-G------- 7920
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ...-----------------------C-------G----------CA------------G---G-GA-------C-G-----T---A--T---G-------------A----A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G------C 7629
F1.AR.02.ARE933 ...-A---------------------C-------G----------CA--G--A----------G-G----------C-----T---A--T---GC---------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G------C 7836
F1.BE.93.VI850 ...-----------------------C-------G----------CA--G--A----------G-G--C-------C-----T---A--T---GC-------------A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G------- 7843
F1.BR.07.07BR844 ...-A---------------------C-------G----------CA--G-------------GGGA-------C-------T----AGC--------------C---A---A---------T----------G--A------------CA-A---------G------- 8335
F1.CY.08.CY222 ...-----------------------C-------G----------CA----------------G-G--------------C-T---CT-T---G----------C---A---A--------------------GT-A------------CA-A--A----C-G-A----C 7732
F1.ES.11.DEMF110ES001 ...-A---------------------C-------G----------CA--G-------------G-GA---------G-----T---T--T---T----------C---A---A--------------------G--A-------------A----A----C-G------- 7874
F1.FI.93.FIN9363 ...-A---------------------C-------G----------CA--G--A----------G-G----------------T---A--T---G----------CT--A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G------- 7862
F1.FR.96.96FR_MP411 ...-----------------------C-------G----------CA-------A--------G------------------T----T-G---G----------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G-A----C 7733
F1.RO.96.BCI_R07 ...-A---------------------C-------G---------ACA--------G-------G-GA---------------T---A--T---G----------C-------A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G------C 8620
F1.RU.08.D88_845 ...--------------A--------C------------------CA--G-------------G-GA-------C-G-----T----A-GA--G----------C-------A--------------A-----G--T--G---------CA-A--A----C-G-----G- 8052
F2.CM.10.DEMF210CM007 ...----------------G------C------------------CA-----A------G---G-GA---------G-----T---C--G---G----------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G------C 7887
F2.CM.97.CM53657 ...-A------AC------G------C------------------CA-----A-AC-------G-CA---------G-----T---A------GC---------C--A-------------------------G--A------------CA-A--A----C-G------C 7737
G.BE.96.DRCBL ...-A--------------C------C-------G----------CA-----------------------------G-----T---A------GC---------C---A----------------------------------------CA---------C-G------C 8505
G.CM.10.DEMG10CM008 ...-A------------A---A----C-------G------C---CA--G------------A-------------G-----T---A--T---GC---------C-------A-----------GGT----------------------CACA-------C-G------C 7929
G.CN.08.GX_2084_08 ...-A---------A------A----C------------------CA-----A----------G------------G-----T---A------GCG--------CT--A-----------------CT---------A-----------CA---------C-G------C 7799
G.CU.99.Cu74 ...-A----------------A----C-------G------C---CA-------A---------------------G---G-T---A------GC------------R------------------------------------------G---------C-G-A----C 8185
G.ES.09.X2634_2 ...-A--------------G-A----C------------------CA-----------A-----------------G---C-T---A------G-G-----------A----------------------------A------------CA-A-------C--------C 8043
G.GH.03.03GH175G ...-A---A-------TA---A---CC-------G------C---CA------------G---G-G--C-------G---T-T---A--G---GC---------C--A-----------------------------------------TGC--------C-G------C 8612
G.KE.09.DEMG09KE001 ...-A-----G----------A----C-------G----------C------A-----------------------G-----T---A--G---GC---------C-------A-------------CT---------------------CA-A---C---C-G------C 7939
G.NG.09.09NG_SC62 ...-A----------------A----C-------G----------CA-----------------------------G-----TA--A------GC----------G-A-----------------------------------------CA---C-----C-G------C 7745
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Tat premature stop in HXB2 Tat end
B.FR.83.HXB2 ...GGACCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATCCTTGGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGAT 8566
Rev exon 2 .__G__T__R__Q__A__R__R__N__R__R__R__R__W__R__E__R__Q__R__Q__I__H__S__I__S__E__R__I__L__G__T__Y__L__G__R__S__A__E__P__V__P__L__Q__L__P__P__L__E__R__L__T__L__D__C__N__E__D_
Tat exon 2 __.__D__P__T__G__P__K__E__*__K__K__K__V__E__R__E__T__E__T__D__P__F__D__*_
Env _.__G__P__D__R__P__E__G__I__E__E__E__G__G__E__R__D__R__D__R__S__I__R__L__V__N__G__S__L__A__L__I__W__D__D__L__R__S__L__C__L__F__S__Y__H__R__L__R__D__L__L__L__I__V__T__R__I
G.PT.x.PT3306 ...-A---A-----A--A---A----C-------G----------CA-----------A-----------------------T---A------GCT-----------------------------------------------------CA-----------G-----GC 8542
G.SE.93.SE6165_G6165 ...-A---------------------C-------G------C---CA--G-----G------AG-G----------G-----T---AC-G--------------C-------------------------------------------CCA-----------G------C 7984
H.BE.93.VI991 ...---------------AG--A------------------C---CA------------------------G--------G-T----C-----G-------G--C-------A--------------------G--------------------C-------G------C 7965
H.BE.93.VI997 ...--------------------------------------C---CA--------G-------G-G----------------T---AC-GA--G----------C--C-------------------------G--T-----------C--------------TA----C 7880
H.CF.90.056 ...----------------------C--------G------C---CA----------------G-GA---------------T---AC--G--G----------C--C----------CA-------------G--T------------------A------GT-----C 7885
H.GB.00.00GBAC4001 ...A-------------------------------------C---CA--G--------------C--C--------G-----T---CAT----G-----C-G--C---T---A--------------------G----------------------------G------C 8074
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ...---GT---------A-G--A---C-------G----------CA--G----AC------G-------------G-----T---A--G---GC---------C-----------------T--------------A-----------CG-----------G------C 7769
J.CM.04.04CMU11421 ...-A-G-A----------------C--------G----------CA--G----AC---M--G-------------------T---T------GC------A----------A---------------T--------A-----------CA-A---------G------C 8092
J.SE.93.SE9280_7887 ...-A-G------------G------C-------G----------CA--G----AC------G-------------------T-C-A--T---GC---------C-------A---------------T--------A-----------CG---------C-G------C 7873
J.SE.94.SE9173_7022 ...-A-G------------G------C-------G----------CA--G----AC------G-------------------T---A--T---GC---------C-----------------------T--------A-----------CG---------C-G------C 7880
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...-----------------------C-------G----------CA-----A----------G-GA-------C-G---G-T---A--T---GC------------A----A--------------------G--A-------------G----A----CG-------- 7749
K.CM.96.96CM_MP535 ...---G-A-----A-----------C------------------CA-----A-A-------AG------------G---C-T---A--G---GC-----------------A--------------------G--AA------A-----A----A-----G-------- 7726
01_AE.AF.07.569M ...-A------------A--------C-------G------C---CA--G-------------G-G----------G-----T---A------GC------------A--------------------T--------------------CA---------C--------C 7757
01_AE.CN.10.CYM059 ...-A---------------------C-------G----------CA--G-------------G-G----------G-----T---A--T---GC------------A-----------------------------------------CA---------C--------C 7997
01_AE.HK.04.HK001 ...-A---A-----A----G-A----C--------------C-G-CA----------------G-AA---------G-----T---A--T--GT-G-----------A----A---------------------T--------------CA------------------C 7927
01_AE.JP.x.DR0492 ...-A---------A-----------C--------------C---CA--G-------------G-G--C-------G-----T---A--T---G-------------A-----------------------------------------CA---------C-G------C 8586
01_AE.TH.04.BKM ...-A--T------A------A----C-------G------C---CA--G----AG-------G-G----------G-----T---CA-----GC------------A-----------------------------------------CA-----------G-----GC 8554
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 GAACA---------A-----------C-------G------C---C---G-------------G-G--C-------G-----T---A------GC------------A------------------------------------------G---------C-G-A----C 8002
01_AE.TH.90.CM240 ...-A---------A-----------C-------G------C---CA--G------------AG-G----------G-----T---A------GC------------A-----------------------------G------------AC--------C-G------C 8119
01_AE.VN.98.98VNND15 ...-A---------A------A----C-------G-A-GT-C---CA--G-------------G-GA---------G-----T---A------GC---------C--A----------------------------T------------CA---------C-G------C 7836
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ...-A--------------G-A---CC-------G----------CA-------A--------G-A----------G-----T---A--G---T----------C-------A-------A-T--------------A-----------TG------------------C 8005
02_AG.ES.06.P1261 ...-A---------A------A----C-------G------C---CA------------G---G-G--C-----C-G---G-T---T--G---GC------------------------------------------------------TGC--------C-G------C 8004
02_AG.FR.91.DJ263 ...-----------A------A----C-------G------C---CA---------------AGGG----------G---T-T---A------GC------------------------------------------A-----------TG---------C-GT----GC 7941
02_AG.GH.03.03GH181AG ...-A----------------A----C-------G------C---CA---------G--G---G-G--C-------------T---A------GC---------CT--A---A------------------------A-----------CA---------C-G------- 8607
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ...-A--------AA------A----C-------G------C---CA----------------G-G----------G-----T---A------GC------G----------A--------------------G--AA------------A---------C-G------C 8248
02_AG.LR.x.POC44951 ...-A----------------A----C-------G------C---CA-----------A---TG-G------T---G---G-T---A------GC-------------A----------------------------A-----------TGC--------C-G------C 8537
02_AG.NG.x.IBNG ...-A---------A------A----C-------G----------CA-----A----------G-G----------G-----T---A------GC------------------------------------------A------------A---------C-G------C 8072
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ...---G-A-----------------C-------G------C---CA------------G---G-G----------G-----T---A------GC---------C---------------------CT---------A-----------TG---------C-G------C 7771
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ...----------------G-A----C----------A-------CA------------------G-C--------G-----T---A--G---G-------A-----A---GA------------------------A----------GCG---------CTG------G 7751
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...----------------------------------A--------------------C-------------------A---T---A-----------------C---A-----------T------T--------A-----------------------C-G------- 7743
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...----T-----------G-----C---------------C---CA-------AG------------C-------------T----C----------------C-------A--------------------G--A-------A----------A------G------C 7939
05_DF.BE.x.VI1310 ...-------------------A--C--------G----------CA--------G------A--------G--------C-T--CA---------------------A---A-----------------------A-------------AC---A------GT------ 7972
06_cpx.AU.96.BFP90 ...---G-A----------G--A---C-------G----------CA--G----AC------G-----------------G-T---A------GC---------------------------------T--------A-----------CGG--------C-G------C 8614
07_BC.CN.98.98CN009 ...-------------T--G-A----C------------------CA-----A-----------------------------T---A--G---GC-----------------A------------------------A-----------CA-A--AG-G-C-G----AG- 7888
08_BC.CN.06.nx2 ...-----A-G-----T--G-A----C------AT----------CA-----A-AC---C-------------C------C-T---A--G---GC---------C--A----A-------------CTT---------------C----CA-A--A--GACGGG---AGG 8522
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...-A---------------------C-------G----------CA-----A--T------A-------------G-----T---C--G---GC---------C---A---A------------------------------------CA----A----C-G------C 7738
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...----------------------------------------------G-----G---------------G---G------T----A-G--------------C---A---A-------------------------------------A----A----C--------- 7918
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...-A-G-------T----G------C-------G----------CA-------AC------G-----------C-G-----T---A--T---GC---------C-------A---------T-A-----------R-------------A------------------- 7965
12_BF.AR.99.ARMA159 ...-A---------------------C-------G----------CA--G--A--T-------G-G----------------TA---A----------------C---A-------------T---------------------------------G------------- 8531
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...-A---A------------A----C-------G----------CA------------------------G--C-G-----T---A------GC------------------------------------------------------CA---------C--------C 7991
14_BG.ES.05.X1870 ...-A--------------G------C------------------CA-----A-----------------------G-----T---A--G---GCG------------A---------------------------W------------CA-----G---C-G------C 8048
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ...-A-G-------A-------A---C-------G------C---CA--G----A--G-----G-GA---------G-----T---A--C---GC-----------------------------------------------A-------G---C-----C--------C 7938
16_A2D.KR.97.97KR004 ...-AT----------A--G-A----C-----C-G----------CA--G-------------G-G----------G-----T---A--G---G-------A--C--A--------------------------------------T-GCA---C-----C-G------C 7932
17_BF.AR.99.ARMA038 ...-A---------------------C-------G----------CA--G--A---------A--AA----G----------T----C----------------C---------------------T---------------------------G-------G-A----- 7755
18_cpx.CU.99.CU76 ...----------------------C-----G---------C---CA--G-----G------AG-G----------G-----T---AA-----GC------G--C-------------------------------------------------G-----C-G------C 7874
19_cpx.CU.99.CU7 ...--G----------A----A----C-------G----------CA-----A-----------------------------T---A------GC-------------A-------------T--------------------------CA---CA----C-G------C 7629
20_BG.CU.99.Cu103 ...-A---------------------C----G--G----------CA-----AC---------G-G--C-------G-----T---AC-----GC---------C--C----------------------------------------------------C-G------C 8000
21_A2D.KE.99.KER2003 ...------------------------------------------C---G---------------------GC---------TG-CA--TA-C---------------A---A------------------------A------------A----A----C-GG------ 7758
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...----T-----------G-A----C-------G----------CA-------A---A---G-----C-------G-----T---A--G---GC------------------------------------------------------CA---------C-G------C 7733
23_BG.CU.03.CB118 ...-A---------------------C-------G----------CA--------G-----------------CC-G-----T----C-GA--G----------C--C----------------------------------------------------C-G------C 7994
24_BG.ES.08.X2456_2 ...-A--------------G--A---C----G--G------C---CA-----A--G------------------C-G-----T---AA-T---GC---------C-------------------------------------------------------C-G-----.. 8015
25_cpx.CM.02.1918LE ...-A---A----------G------C--------------C---CA------------------A--C-------------T----C-T---G-------A--CT--A---A------------------------------------CA---------C-G------C 7765
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...---GT--C--------G------C------------------CA-------ACA-----G-------------------T---A------GC------G--C--C----A-----------G-----------A------------T----------C-G------C 8554
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ...----T--------T--G-A----C------------------CA--G--AGAG------G-----------A-G---G-T---A------GC---------C-------A-------------CT--------------A-----GTGC--------C-G------C 8565
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...-A--------------G------C-------------------------AC--------------C----CAG-T----T---A---A-C--------A--C---A-------------T--------------A-------------------------------- 7967
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...-----------------------C--------C-------------G------------------------AG-T----T---A---A-C-----------C--A-----------------------------A------------------------G------- 8011
31_BC.BR.04.04BR142 ...-----A-------T--G--A---C------------------CA----------------G-G----------G-----T---A------GC---------C-----------------T---T----------A------------ACA--A----C-G----AGC 8016
32_06A1.EE.01.EE0369 ...---G------------G--A-----------G----------CA--G--ACAC--A---G----------CC-C-----T---A------G----------C--------------------------------A-----------CGG----------G------C 8192
33_01B.ID.07.JKT189_C ...-A---------A----G-A----C--------------C---CA---------------GG-G----------G-----T---A--G---GC---------C--------T------------------------------------G---------C-G------C 7858
34_01B.TH.99.OUR2478P ...-A---A------------A----C-------G------C---CA--G----A--------G-GA---------C-----T---AT-T---GC------------A------------------------------------------------------G-A----- 7732
35_AD.AF.07.169H ...-AT-T--G------A-G-A----C------------------CA-------AC------G-----------C-G-----T---A------GCT--------C--------------------------------------------CAG---------C-G-----C 7748
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 GAA-A----------------A----CA------G------C---CA-----------A----G-G----------------T---A------GC----------T--A----------------------------------------CA---------C-G------C 7766
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ...-A----------------A----C-------G------C---CA--G-------------G-G--C-------G-----T---A------GC------------------------------------------------------CA----A----C-G------C 7748
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...-A---------------------C-------G----------CA-----A----------G-G--C-------G-----T---A--T---GC---------C---A---A--------------------G--A------------CACA--A----C-G------- 7962
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...-A---------------------C-------G----------CA--G--A----------G-GA---------G---T-T---A--G---G----------CG--A---A--------------------G--A------------CA-A--AG---C-G------- 8016
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...----------------G------C------------------------------------GGAA----------T----TA--A---A-C-----------C--A--------------T-------------------------------------C-G------- 8063
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ...----------------------YC-------------------------------------GA-CW------G-T----T---AA------------T---C---A------------------TT-------------------------------C-G------- 8028
43_02G.SA.03.J11223 ...-A---------------------C-------G----------CA-----------------------------------T---A--G---GC------A--CG------A------------------------------------CA---------C-G------C 8049
44_BF.CL.00.CH80 ...-----------------------C-------G----------CA--G-------------G-G--C-------------T---A--T---G----------CT--A---A--------------------G--T------------CA-A--A-C--C-G------- 7981
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ...-----------------------C-------G----------CA-----A-----------------------G-----T---A------G----------C-------A------------------------------------CA---------C-G------C 8525
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ...-A-------------AG------C-------G----------CA--G---------G---G-GG---------------T---C--T---G----------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G------- 7942
47_BF.ES.08.P1942 ...----------------G------C------------------------------------GG-----CG-C--G-----T---AA-----------AT---C--A----------------------------A-----------------------C-G------- 7983
48_01B.MY.07.07MYKT021 ...-A---------A------A----C--------------C---CA--G---------G---G-G----------G-----T---A------GC---------C-------------------------------------------------------C-G------C 7777
49_cpx.GM.03.N26677 ...-A-G------------G------C-------G----------CA--G---GAC------G-----------C-------T---AT-GA--G----------C-----------------T-G--------GT-A------------TG-------A-C-G------C 7993
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ...---G-------------------C----G--------------------------C--T-GAGTCG-C--C--CT----T---A-------------T------A----------T--------------G----------------------------G-----G- 7757
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ...-A----------------A----C-------G------C---CA--G---C---------G-G----------G-----T---T------GCG--------C--A------------------CT--------------------------------C-G-A----- 7895
53_01B.MY.11.11FIR164 GAACA--T------A------A----C-------G------C---CA--G---------R---G-G----------G-----T---A--R---GCG-----M-----A-----------------------------A------------A---------C-G-----GC 7885
54_01B.MY.09.09MYSB023 ...-A---------------------C-------G------C---CA--G---------G---G-GA---------------T---A-AGA----------G-----A-----------------------------A-----------CA---------C-G------C 7974
55_01B.CN.10.HNCS102056 ...-A---------A------A----C-------G------C---CA--G-------------G-G----------G-----T----C-G---GCG-----------A------------------CT---------------------CA-A-------C-G-A----C 7888
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ...-----A-------T--G-A----C------------------CA-----A-AC------G------------C-A----T---A------GC---------C-------A---------T--------------------G-----CA-A--AG-GAC-G----AG- 7773
61_BC.CN.10.JL100010 ...----A--------T-AG-A----C------------------CA-------AC-------G------------------T---A--T---GC-----------------A------------------------A-----G-----CA-A-CAG-GAC-G----AG- 7944
O.BE.87.ANT70 ...-A-G-A-GA-C---A-G-A---C--G--G--G---------AGA--G---GCC---G-GG--A-CC-CGCC-C-A--G-T----C----GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AATAT-G-GG-CT-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--A-G- 8613
O.CM.91.MVP5180 ...-A-G-A--A-C---A-G-A---C--G---------------AG-------GCC--AG-GG-CAGCC--GCCACCA----T----CA--AGT-G-ACACG-----CA---CAA-AAT-T-G-GG-CT-------T------CA-----A-A-CAGGGA-CCG----C- 8639
O.CM.98.98CMA104 ...-A-GTA-GAGT---A-G-----C--G-----G---------AG-------GCC---G-TG--A-C---GCA-C-A----T----CA---GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AAT-T-G-GG-CT-------T------CA-----GCA-CAGGGACCCA---AG- 8117
O.FR.92.VAU ...-A-GTA-GA-C---A-G-----C--G-----G---------CGA------GCG---G-GG-C--C---GCC-C-A--G-T----CAT--GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG-TT-------T------CA-----GC--CAGAGA-CCA--A-T- 8179
O.GA.11.11Gab6352 ...-A-G-A--A-C---A-G-A---C--G-----G---------AGA--G---GTC-----TG-CAGCC-CGCCAC-A----T----C----GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AGTTG-G-GG--T-----T-T------CAT----GCA-C-GGGA-TCA--A-GC 7851
O.SN.99.99SE_MP1299 ...-A-G-A--AGC---A-G-----C--G-----G---------AC---G--TGCC--CG-TG--A-CC-GGCC-C-A----T----C----GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG----------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--C-G- 8681
O.US.10.LTNP ...-A-G-A-GA-C---A-G-----C--G-----G---------AGA--G---GCC---G-GG-GA-C---GCA-C-A--G-T---------GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AATAT-G-GG--T-------T------CA-----GCA-CAGGGA-TCA--A-G- 8537
N.CM.02.DJO0131 ...-----A--------A----A--C--------GC-T-----GACA--G-------------G-GA-------C-G-----T----A-----G-------G--CT-CA---A-----TGA-----CT--------------C-----C---------CC-GCA-----C 7999
N.CM.04.04CM_1015_04 ...-----A--------A-------C--------GC-T-------CA--------G------TG-G----------------T---A------G-------G--CTGCA---A----GTGAC-C--CT------------------------------AAC-CA-----C 7971
N.CM.06.U14842 ...-----A--------A----A--C--G-----GC---------CA----------------G-G----------------T---A------G-------G--C--CA---A-----TGAC----CT--------------C-----C----------C--CG-----C 8039
N.CM.95.YBF30 ...-----A--------A----A--C-----G--GC-T-------CA--------G-------G-G----------G-----T--CA--T---G-------G--C--C----A-----TGA-----CT--------------C-----C---------AC-G-G-----C 8117
N.CM.97.YBF106 ...-----A--------A----A--C--------GC-T-----G-CA--------G-------G-G----------G-----T------G-----------G--C--CA---A-----TGA-----CT-------------GC-----C---------CA---G-----C 8075
N.FR.11.N1_FR_2011 ...-AT--A--------A-------C--------GC-T-------CA--------G-------G-G----------------T--CA------G-------G--C--CA---A-----TGA-----CT--------------C-----C---------AC---G-----C 7899
P.CM.06.U14788 ...CC-G-A-GA-TAG-ACC-----C---C--------------AGC--G--AC-G------G--CA----GC--G-A----TA---C-T--C-----------C---A---A-T--GTGG-GCAG-T------GATA--AGTCAG--GCA-A----GGA-C-A-GACC- 8124
P.FR.09.RBF168 ...CC-G-A-GA-TAG-ACC-----C-A-C--------------AGC--G--AC-G------G--CA----GC--G------T----C-T--CG----------C---AA--A----GTGG-GCAG-T------GAT---AGTC-G--GCA-A---GGGA-C-A-GACC- 8664
CPZ.CD.06.BF1167 ...-----A-GTCA---A-------C--------G------C--ATC--G---------G-GG-GGG---ATCCAGTA----T----CA------------A--CTGC--ACAG--CCT---G-GG-T------GAC--CAGT-A-------T-G-CACC-TTG--CAT- 8727
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...-----A---G---T--G--A--C----A---G-----------AC-T-----G------A--CA----G----G---G-T----C-T---G-------A-----T----A---CCT-AG----CT--------AA----------GTGCA-CTC-GA-TTG---AC- 8078
CPZ.GA.88.GAB1 ...-A--AA-GA----T--G--A---C--C----G------C---CA-------AG------AG-GA--------G-A--G-G----C----------------C--C--A-A----G-GA-T-GG--------GA------C-AG----GC--GC-A---GTG---ACA 8606
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ...-AT--A--GCA---A-G------C-C-----G---------C----G---GAT---G-GG-CG-CC-CGCCC-GA----T---CAGCA-CG-------G--C--C----A---CCT-----GG-T------GAC--GTCTCA----CG---G-C-GC-GGG--CC-- 8216
CPZ.US.85.US_Marilyn ...-A---A--------A-------C--------GC-C----A-A-C-----AC-T------A-CGA-------C-G-----T---A------G-------A-----T----A---CCTGA-----CT---------A---GAG--------A--A---C-G-G-----C 8574
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Rev end (TAA) in some lineages Rev end
B.FR.83.HXB2 TGTGGAA...CTTCTGGGACGCAGG..........................................GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGGAATCTCCTACAGTATTGG............AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAG 8679
Rev exon 2 _C__G__.__T__S__G__T__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__V__G__S__P__Q__I__L__V__E__S__P__T__V__L__.__.__.__.__E__S__G__T__K__E__*_
Env __V__E__.__L__L__G__R__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__W__E__A__L__K__Y__W__W__N__L__L__Q__Y__W__.__.__.__.__S__Q__E__L__K__N__S__A__V__S__L__L__N__A__T__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------G------G---CT------------GGTA------............--------------A-T-----------A----TATG--A---T-- 7938
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 A------...----------A--ACAGTCTC.....................AAGGGGCTGAGACTG----------G------G---CT-G-------T--GTTA------............G---G------G-GAGT-------A---CT-----TG----T---- 7891
A1.ES.06.X2110 -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGGCTGAGACTG----------G------G---CT-G----------GATA------............-T--G---G-----A-T------CA----T-----TG-CA------ 7938
A1.IT.02.60000 -------...--------------CAGCCTC.....................AAGGGACTGAGACTG--------G-G----------CTA--------T---GTA------............G-C-G---G-----------------A--TC--A-AG--A---T-- 8720
A1.KE.11.DEMA111KE002 -------...----------A--ACAGTCTC.....................AAGGGGCTGAGACTG----------G------G----T-G------------TA------............---AGA---T----ACT-------A---AT-----TG--AAT-T-- 8077
A1.RU.11.11RU6950 -------...--------------CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG-T------G-G----------CT-G----C--T--GGGA------............G-----------------------A---ATC--G-AG--A---T-- 8227
A1.RW.11.DEMA111RW002 -------...--------------CAGTCTC.....................AAGGGGCTGCGACTG----------GT-----G---CT-G-------GAC---A------............-T---------G--A-T-------A----T---T-TG--A-A-T-- 8084
A1.SE.95.SE8538 -------...----------AG---..........................................----------G------G---CT------------GGT-------............-T--G---------A-T-------A----------TG--A---T-- 7896
A1.TZ.01.A341 -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGGTTGAGACTG----------G------G---CT------------G-T-------............G-G-G---------A-T-------A----T---G-GG--A---T-- 7874
A1.UA.01.01UADN139 -------...--------------CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG--------GAG----------CT-G-------T--GGGA------............G--------------GG-------A---ATC----AG--A---T-- 7896
A1.UG.11.DEMA110UG009 -------...--C-------A---CAGTCTC.....................AAGGGGTTGAGACTG-T------G-GA-----G---CT------------GTT-------............--------G-----A-C-------A--GAT---T-T--CA------ 8031
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------...--G..........................................GGACTGAGACTG------A-G-G-A-TC----C-T------------G-T-------............--C----------G----------A-CTCT-----TG--A-T-T-- 8134
A2.CD.97.97CDKTB48 -------...---G------A---CAGTCTC.....................AAGGGGCTGAGACTG----------G-------C--CT---------T--GGTA------............G--------T-G----C-------A----A-----TG--A---T-- 8010
A2.CM.01.01CM_1445MV ----AC-...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG--------G-G-A--------CT---------T--GTTA------............G---G------G----------------AT--AG-TG------T-- 7905
A2.CY.94.94CY017_41 -------...----------A-T-CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------GT-----GA--CT---------T--GTTA--C---............G---G------G------------A-------AT-TG--A-T-T-- 8072
B.AR.04.04AR143170 -------...---------------..........................................-----------T--------C--------CA----G---------............--A--R------C-C--------------T-----T---------- 7855
B.AU.04.PS1038_Day174 -------...----------T----..........................................---------CTY-----G----------R------R-RR------............-----------G-G---------KR--------TW---C----T-- 7889
B.BR.06.06BR1119 -------...---------------..........................................-----------T-----G--CCT------CA-T--G--A------............-----------------G--C--------------A---------- 8110
B.CA.07.502_1191_03 -------...---------------..........................................---A------T----------------------------------............G-A--------G--------------C------T-------A---- 8126
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----G-...--------C--G---..........................................----------------------T------------G---------............------------------------AC--A------T---A---T-- 8222
B.CN.10.DEMB10CN002 -------...A--------------..........................................------------------------G-------GA-----------............-C------G--GC----G--C--------T-----T--C------- 8055
B.CO.01.PCM001 -------...--G------------..........................................----------------GG----------G------G---------............-----------G-----------------------T----T----- 7862
B.CU.99.Cu19 -------...--G------------..........................................---------CT------------------------G---------............---------------------------------T----C------- 8246
B.CY.09.CY266 -------...AC-------------..........................................---------AT---------------------T-----A------............----------------G---------------------C----T-- 7895
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------...A---------A----..........................................---------CT-A----G-----------------G---------............--------------------------A--------T--C------- 7967
B.DK.07.PMVL_011 -------...---------------..........................................----------------------------G----------------............--C--------------G-----------------T----T----- 8112
B.DO.05.05DO_160884 -------...---------------..........................................-----------------G-----------------G---------............--CA---------GA--------------------T---A------ 7847
B.ES.10.DEMB10ES002 -------...---------------..........................................--------G--------G-----------------G---------............----------------------------AT-----T---A-A---- 8064
B.FR.11.DEMB11FR001 -------...--G------------..........................................--------G--------G--C--------------G---------............--------G-----------------------------C------- 7876
B.GE.03.03GEMZ004 -----G-...---------------..........................................---------CT------G---CT------------G---------............--------------------------C--------T-----T---- 7880
B.HT.05.05HT_129389 ------G...A--------------..........................................-----------------G-----------------G---------............-----------------------------------TG--------- 7903
B.JM.05.05JM_KJ108 ------G...AC------------A..........................................-----------TG-G--G---------------------------............---------------------------------T-T--C------- 7880
B.JP.12.DEMB12JP001 -------...A--------------..........................................---------AT------------------------G--A------............-----------------G-----CA----------A--C------- 8092
B.KR.12.12KYY10_10742 -------...----------T----..........................................---------AT------G----------G------G-----C---............-----------------G-----------T-----T---------- 8550
B.NL.00.671_00T36 -------...---------------..........................................--------------------C--------------G--A------............-T-----------G-GG------------T---T-T-------T-- 8240
B.PE.07.502_2649_wg8 -------...---------------..........................................-----------------G---------------------------............-T----------------------A-C------T-T-----T---- 8121
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------...---------------..........................................--------TCT------------K--------------A------............---------G------G---------------------C-----C- 7874
B.RU.11.11RU21n -------...----------T----..........................................-----------------------------------G---------............-T------------------------C------T----C------- 8207
B.TH.07.AA040a_WG11 -------...---------------..........................................--------------------------------T--G---------............-----------------------------------T----T----- 8012
B.TT.01.01TT_CRC50069 AC----G...A--------------..........................................-----------------G--------------A--G---------............------------------------A-----C----T--C----TC- 7910
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------...---------------..........................................----------------------T----------------------............-T-------------------------------T-T-------T-- 8650
B.UA.01.01UAKV167 -------...---------------..........................................--------G--------------------------G---------............--C-------------G-------A----T---T-T-----T-T-- 7943
B.US.11.ES39_42 -------...------------G--..........................................-----------A-----G-----------------G---------............-A--------------G----------------T-T-----G-T-- 8672
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------...---------------..........................................-------G-------------CT------C-----G---------............-T----------------------A----------TG-C--T---- 7913
B.YE.02.02YE507 -------...-----------G---..........................................-C---------T--------CG-----------------------............G--------------------------------------------- 7910
C.AR.01.ARG4006 G-C----...-G------------C..........................................---------AT---T-------TAG-A-GC--TG-G---------............G---TA--G-----A--G------A----TC----TG--A---T-- 7870
C.BR.07.DEMC07BR003 G------...--------------CAGTCTC.....................AGGGGACTACAGAGG---------AT---T--G--C-T-G-A-GC--TG-G---------............G---TA--G-----A--G--A---A----TC--T-TG--A--GT-- 8122
C.BW.00.00BW07621 G------...--------------CAGCCTC.....................AAGGGACTCCAGAGG--A------AT---T------CT-G-A-T---TG-G---------............G---TA--G-----A--G------A----T---T-TG--A---T-- 8035
C.CN.09.09YNLX133sg G------...--------------CAGTCTC.....................AGGGGACTACAGAGG-----------A--T------CT-AAA-G---TG-G---------............G---T---------A--G---AT-A-----C--G-TG--A--CT-- 7904
C.CY.09.CY260 A--A---GTT---G------A--TCCTCCTG.....................GGGGGACTGCGGAGG---G---TCAT-A-GT-T-T-GT-A-T---G-TG-GTT-------............----TA--G--------G----T-AG---TC-TGATG--A-A---A 7938
C.ES.07.X2118_2 G------...--------------CAGTCTC.....................AGGGGGCTGCAGAGG--------------T--G---CT-G-A-GC--TG-G---------............GK--T---------A--G------A----TC----TG--A--TT-- 8085
C.ET.02.02ET_288 G------...--------------CAGCCTC.....................AAGGGACTACAGAGG---------AT---T--G---CT-G-C-G-A-TG-G---------............G---TA--G-----A--G------A----TC----T---A------ 7905
C.GE.03.03GEMZ033 A-C---G...--------------CAGTCTC.....................AAGGGACTACAGAGG--------------T-------T-G-A-G---GG-G---------............G---T---------A--G------A---ATC----TG--A---T-- 7907
C.IL.98.98IS002 A------...A-------------CAGCCTC.....................AGGGGAATACAGAGG--------------T--G---CTAG-A-G---TG-G---------............G---TA--G-----A--G------A----TC--T-TG--A---T-- 8028
C.IN.09.T125_2139 G------...----------A-CACAGTCTC.....................AGGGGACTACGGAAG--------------T------CT-G-A-GC--TG-G---------............G---T---G--------GG-A---A----TC--T-TG--A---T-- 8735
C.KE.00.KER2010 G------...--------------CAGTCTC.....................AGGGGACTACAGAAG--------------T--G---CT-G-A---TGTG-G---------............G-------G-----A-GG------A----TC----TG--A---T-- 7889
C.MM.99.mIDU101_3 G-----G...--------------CAGTCTC.....................AGGGGACTACAGGGG--------------T------CT-G-AGG---TG-G---------............G---T---G-----A--G------A----TC----TG--AG--T-- 8059
C.MW.09.703010256_CH256.w96 G------...--------------CAGCTTC.....................AGGGGACTACAGAGG--------------T--G---CT-G-A-GC--TG-G---------............G---TA--G-----A--G------A----T-----TG--A------ 8661
C.SN.90.90SE_364 A------...--C---..........................................ATACAGAGG---------A----T--G---CT-G-A-GC--TGYG---------............G--TT---G-----A--G------A----TC----TG--A---T-- 7824
C.SO.89.89SM_145 G------...--------------CAGTCTC.....................AGGGGACTACAGAGA--------------T--G---CT-G-A-----TGGG---------............G---T---G-----A--G------A----TC----TG--A---T-- 7926
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 G------...--------------CAGCCTC.....................AGGGGACTACAGAAG---------A----T--G---CT-G-A-G---TG-G---------............G---TA--------A--G------A----TC----TG--A---T-- 8651
C.US.11.17TB4_4G8 G------...--C-----------CAGTCTC.....................AGGGGACTACAGAGG------A--A----T--G---CT-G-A-G---TG-G---------............G---T---------A--G-----GA---ATC----T---A--TT-- 8046
C.UY.01.TRA3011 G------...--------------CAGCCTC.....................AGGGGACTACAGAGG---------AT---T--G----TAG---GC--TG-G--A------............G-C-TA--G-----A--G------A----TC--T-TG--------- 7877
C.YE.02.02YE511 A------...--A-----------CAGTCTC.....................AAGGGAATACAGAGG-----------T--T--G---CTAG-A-G---TG-G---------............G-G-TA--G-----A--G-----------TC--G-TG--A-T-T-- 7892
C.ZA.07.704010042_CH042_TF A--A--G...--------------CAGCCTC.....................AGGGGACTACAAAGG---------AT---T--G---CTAG-A-G---TG-G---------............G---TA--G-A---A--G--G---A----AC----TG--A---T-- 8677
C.ZM.11.DEMC11ZM006 A-C----...--------------CAGTCTC.....................AGGGGACTACAGAGG---------------------CT-G-A-G---TA----A------............G---T---------A--G------A----TC----TG--A---T-- 8070
D.CD.83.ELI ---A---...---------------..........................................--------CAT----------CT----------------------............-----------G-G---C------AG-------T-TG------T-- 8215
D.CM.10.DEMD10CM009 ----A-C...---------------..........................................-----------A---------CT------------G---------............----G------G------------A--------T-TG-C------- 8017
D.CY.06.CY163 -----G-...---------------..........................................-----------A---------CT------------G---------............--A--------G------------A---A------TG--------- 7892
D.KE.11.DEMD11KE003 -------...---------------..........................................------------A-------C-T------------T---------............-T------------------------C--------TG--A-T-T-- 8009
D.KR.04.04KBH8 -------...---------------..........................................-----------AG----G---CT-G-------T--G--A------............-TA---------------------A----A---T-TG--------- 8592
D.SN.90.SE365 -------...--------------A..........................................--A-------T------G---CT-----G------G---------............-TA--------G--A---------A----------TG--A---T-- 8677
D.TD.99.MN011 ----A-C...---------------..........................................-----------T---------CT----------------------............----G------G-----------CA----------TG-C------- 7869
D.TZ.01.A280 -----G-...----------A----..........................................------------A----G---CT------C-----G--A------............-T---------G------------A----T----------T----- 7867
D.UG.11.DEMD11UG003 -------...--------G------..........................................--------G---A--------CT------------C---------............-T----------------------A--------T-T---A------ 8033
D.YE.02.02YE516 ------C...---------------..........................................---------------------CT------C--T------------............--C-G------G----T-------A--------T-T--C------- 7859
D.ZA.90.R1 -------...---------------..........................................---------------------CT------------G---------............------------------------A----------TG--A-T-T-- 8033
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----A-C...AGGGG-CTGA-G--A..........................................-----------T---------CT---------TG-G--A------............----G-------------------A----------TG-CA------ 7742
F1.AR.02.ARE933 ------C...-GGGGACTGA-G---..........................................--T-----G----------TGCT-G--------ACG-T-------............---------T---GA-T-------A--------T-T---A------ 7949
F1.BE.93.VI850 ------C...AGGGGCCTGA-G---..........................................-----------T---------CT-G--------ACG-G-------............------------------------A-C---C--T-T---A------ 7956
F1.BR.07.07BR844 ----A-C...-GGA-CCTGACA---..........................................----------T----------CT-G--------GC----------............------------------------A-----C--T-T---A------ 8448
F1.CY.08.CY222 ----A-C...AGGGGACTGA-G---..........................................---------AT----------CT----------A-----------............-T----------------------A----------TG--A---T-- 7845
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----A-C...AGGGGACTGA-G--A..........................................----------T-------CT-CT----------GCG---------............--C---------------------A-A------T-T--CA------ 7987
F1.FI.93.FIN9363 ------C...AGGGGACTGA-G---..........................................---------------------CT-G----CA--A-----------............------------------------A--------T-T---A------ 7975
F1.FR.96.96FR_MP411 ------C...AGGGGACT-ACG---..........................................---------A-----------CTA-----C---GC----------............------------------------A----------T---A------ 7846
F1.RO.96.BCI_R07 ----A-C...AGGGG-CTGA-AG--..........................................---------------------CT----------ACG---------............------------------------A----------T---A---T-- 8733
F1.RU.08.D88_845 ------C...AGGGGACTGAAA---..........................................-----------T--------CCT---------AGC---A------............G-----------------------A----------T---A------ 8165
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----A-C...AGGGGACTGGAA---..........................................------A--------------CT------C---GCG---C-----............------------------------A----TC----TG--A------ 8000
F2.CM.97.CM53657 ----A-C...AAGGGACT-ATA---..........................................---------AT----------CT-G--------GCG---------............G-C-G----A--------------A--GATC----T---A------ 7850
G.BE.96.DRCBL G------...-------------ACAGTCTC.....................AAGGGACTGAGATTG----------------------T---------T--GTT-------............GC--G-------------------A---AT-----TG--A-A-T-- 8639
G.CM.10.DEMG10CM008 A------...A--T----------CAGTCTC.....................CAGGGACTGAGCCTG.....................GT---------T--GTT-------............G-----------------------A---AT-----TG--A-A---- 8042
G.CN.08.GX_2084_08 A--A---...--C---AA------CAGTCTC.....................CAGGGACTGAGACTG-T------G-G----------CT------------GTT-------............G-----------------------A-A-AT-----TG--A-A-T-- 7933
G.CU.99.Cu74 A------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------G----------CT------------GGT-------............G-----------------------A---AT---G-TG--A-AGT-- 8319
G.ES.09.X2634_2 A------...--CT---------ACAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG--------G-G---------CCT---------T--GTT---C---............G---G-----------G------CA---AT-----TG--A-AGT-- 8177
G.GH.03.03GH175G A------...--------------CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------G----------CT------------GTT-------............GT----------------------A----T-----TG--A-AGT-- 8746
G.KE.09.DEMG09KE001 A------...--G..........................................GGACTGAGACTGA-T-----G-G----------CT------------GGT-------............G-G-----G---------------A---AT-----TG--A-AGT-- 8052
G.NG.09.09NG_SC62 A-CA---...--C-----------CAGTCTC.....................CAGGGACTGAGACTG-------CG-G----------CT------------GTT-------............G----A------------------A----T---G-TG--A-ATT-- 7879
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Rev end (TAA) in some lineages Rev end
B.FR.83.HXB2 TGTGGAA...CTTCTGGGACGCAGG..........................................GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGGAATCTCCTACAGTATTGG............AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAG 8679
Rev exon 2 _C__G__.__T__S__G__T__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__V__G__S__P__Q__I__L__V__E__S__P__T__V__L__.__.__.__.__E__S__G__T__K__E__*_
Env __V__E__.__L__L__G__R__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__W__E__A__L__K__Y__W__W__N__L__L__Q__Y__W__.__.__.__.__S__Q__E__L__K__N__S__A__V__S__L__L__N__A__T__
G.PT.x.PT3306 A------...--C-----------CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------G----------CT---------T--GTT---C---............G---------------G------CA---AT-----TG--A-AGT-- 8676
G.SE.93.SE6165_G6165 A------...--------------CAGCCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------GT--T-------T---------T--GTT-------............G-CAG-------------------A----T-----TG--A-AGT-- 8118
H.BE.93.VI991 -------...--------GA-A---..........................................------------------CT-CT-G----------G-T-------............G-A-----G---------------A----T--A--T---A-T---- 8078
H.BE.93.VI997 -------...--------GA-A---..........................................--AA----G-----------CCT---------T------------............G-A---------------------A---AT-----T--CA------ 7993
H.CF.90.056 -------...--------GA-A---..........................................---A-----------------CTC--------T-----A--C---............G-A---------------------A--GAT-----T--CA------ 7998
H.GB.00.00GBAC4001 -------...--------GA-A---..........................................---------------------CT------C-----G---------............G-A-----G-------------------AT-----T---A-T---- 8187
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------G...AC-------------..........................................--------GAT----------CT-G-------GG-GTGT------............G-G---------------------A----T-----T---------- 7882
J.CM.04.04CMU11421 ------G...AC-------------..........................................--------GAT----------CT-G----C--TGC-TG-------............G-G---------------------A----T-----TG--A------ 8205
J.SE.93.SE9280_7887 -----G-...AC--------T----..........................................--------GAT----------CT-GT---C--TG--TG-------............G-G---------------------A----T-----T---A------ 7986
J.SE.94.SE9173_7022 -----G-...AC--------T----..........................................--------GAT----------CT-GT---C--TG--TG-------............G-G---------------------A----T-----T---A------ 7993
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -C----C...AGGGGACTGAAGG--..........................................A-T-----------------CCT------C--GA---T-------............G-------GA-------------CA---A------T---A-T---- 7862
K.CM.96.96CM_MP535 CC-----...AGGGGACTGA-GG--..........................................--T------------------CT------C--TG-----------............-----------------------CA----------T---A------ 7839
01_AE.AF.07.569M -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACGG----------GT---------CT-G----C--T--GTTA------............G-C----------GA-T-------A--TCT-----TG----T-T-- 7891
01_AE.CN.10.CYM059 -------...--G-----C.................................AAGGGACTGAGACGG--------GAGT---------CT-G-------T--GTTA------............G---G------G--A-C-------A-CTCT---T-TG----T-T-- 8119
01_AE.HK.04.HK001 -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------G----------CT-G-------T--GTTA------............G-G-----------A-T-------A--TCT-----T---A-T---- 8061
01_AE.JP.x.DR0492 -C-----...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGATTGAGACGG----------TT---------CT-G-------T--GTCA------............G-C-----G-----A-C-------A--TCT-----TG----T---- 8720
01_AE.TH.04.BKM -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACGG---------AG----------CT-G-------T--GATA------............G-C-----------A-C-------A--TCT---T-TG----TT--- 8688
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACGG----------G----------CT-G----------GATA------............G-C--------G--A-T-------A--TCT-----TG----T---- 8136
01_AE.TH.90.CM240 G------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTTA------............G-C-----------A-T-------A--TCT-----TG----T---- 8253
01_AE.VN.98.98VNND15 -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTTA------............--C-----------A-T-------A--TCA---A-TG--A-TG--- 7970
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -------...----------A--ACAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG-------G-------------CT---------T--GTCA--C---............G-----------------------AC--ATC----TG-CA-A-T-- 8139
02_AG.ES.06.P1261 -------...----------A---CAGTCTC.....................CAGGGACTGAGACTG------A-----------C--CT---------T---TCA--C---............G-----------------------A----T-----TG--A-A---- 8138
02_AG.FR.91.DJ263 -------...----------A---CAGCCTC.....................AAGGGACTGAGACTG---------------C-----CT-G-------T----TA--C---............G-----------------------A---AT-----TG--A-A-T-- 8075
02_AG.GH.03.03GH181AG -------...----------A---CATCCTC.....................AAGGGACTGAGACTG---------------------CT------C--T---GCA--C---............G-C-----------A-T-------A----T-----TG--A-A-T-- 8741
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ------G...-----A----A---CAGTCTC.....................AAGGGATTGAGATTG--------C--------G---CT---------T---TCA--C---............G-----------------------A---AT-----T---A-A-T-- 8382
02_AG.LR.x.POC44951 -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG---------------------CT---------T---TCA--C---............G-----------------------A---AT-----TG--A-A-T-- 8671
02_AG.NG.x.IBNG -------...----------A--ACTGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG-------G-------------CT---------TA--TCA--C---............GT----------------------A---AT-----T---A-A-T-- 8206
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 A------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG-----------T------C--CT---------T--GTCA--C---............G-----------------------A---AT-----TG--A-A---- 7905
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------...A---------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG-T----------------GT-CT-G-A-----T---TCA--C---............G-----------------------A---AT-----TG--A-AGTC- 7885
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------...---------------..........................................---------------------------------------------............-T--------------G-------A---ATC--A-AGG-A---T-- 7856
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------...--------GATA---..........................................-----------------G---CT------CT----G-T-------............G-A-----G---------------A---AT---T-T---A------ 8052
05_DF.BE.x.VI1310 -------...---------------..........................................---------------------CT-----GC----CG--A------............----G-------------------A----------T---A------ 8085
06_cpx.AU.96.BFP90 -------...A--------------..........................................---------AT----------CT-G----C--GA--TGT------............G-A---------C-----------A----T--AT-TG----AG--- 8727
07_BC.CN.98.98CN009 G------...-------------ACAGTCTC.....................AGGGGACTACAGAGG--------------T------CT-G-A-G---TG-G-----C---............G-------G-----A--G---A--A----TC--G-TG--A---T-- 8022
08_BC.CN.06.nx2 G------...T----------G-ACAGCCTT.....................AGGCGACTACAGAGG----------G---T------CT-G-A-G---TG-G-----C---............C---T---G-----A--G---A--A----TC--G-TC------T-- 8656
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------...A---------A----..........................................-T----C-GAT----------CT-G-------TGCG--A------............G-----------------------A----T-----T---A------ 7851
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------...-------------T-..........................................--------G---A--------CT---------------A------............-T----------------------A----------TG--A---T-- 8031
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -C---G-...AC-------------..........................................--------GA-S--------CCT-G-------TAC----------............--C--A-----G------------A-----C----T---A------ 8078
12_BF.AR.99.ARMA159 -------...---------------..........................................---------------------------------------------............----G-------------------A----------T---A------ 8644
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG--------G-G---------CCT------------GGTA------............G---G---------A-T-------A---C------TG--AGT---- 8125
14_BG.ES.05.X1870 A------...--GT---------ACAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG--------G-GT---------CT---------T--GTTA------............G---G------------------CA----T-----TG--A-A-T-- 8182
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------...--------------CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------G----------CT-G-------T--GTT-------............G-C-----------A-T-------A--TCT-----TG--A-T---- 8072
16_A2D.KR.97.97KR004 -------...----------A---CAGCCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------G----------CT------C--T--GTT-------............G---G------G------------A----T--AT-T---------- 8066
17_BF.AR.99.ARMA038 -------...---------------..........................................---A------------GG-----------C--T-----A------............------------------------A----------T---A------ 7868
18_cpx.CU.99.CU76 -------...---T----------CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG--------G--T-----G--CCT---------T--GGT-------............G-A-----GA------G-------A---AT-----TG--A-AGT-- 8008
19_cpx.CU.99.CU7 -------...----------A---C..........................................--------G-G----------CT---------T--GTT-------............G-------G-----A-C-------A----T-----T---A-T---- 7742
20_BG.CU.99.Cu103 A------...--------------CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------G------G---CT------------GGG-------............G-----------------------A---AT-----TG--A-AGT-- 8134
21_A2D.KE.99.KER2003 ------G...---------------..........................................---GA-----G----------CT------------G--A------............G---G------G-G----------AA-------TAT---------- 7871
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------G----------CT------------GATA------............G-G-----------A---------A---C---A--TG----T---- 7867
23_BG.CU.03.CB118 AT-----...--------------CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTA--------G-G----------CT------------G-T-------............G-----------------------A---AT-----TG--A-AGT-- 8128
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................GGACTGAGACTG--------G-GT-----G---CT---------T--GTT-------............G---G-------------------A---AT---TATG--A-AGT-- 8118
25_cpx.CM.02.1918LE A------...----------A---CTGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------G------G---CT------------G-----C---............G-A-G-------------------A---AT-----TG--A-A-T-- 7899
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -T-----...A---------A---CAGCCTC.....................AAGGGACTGAGACGG----------G----------CT------------GGCC------............G-G--------G------------A---A------T---A---T-- 8688
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------...----------A---CAGCCTC.....................AAGGGGCTGAGACTG----------G----------CT---------T--G---------............G-A-----G---------------A---AT-----TG--A-AGT-- 8699
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------...---------------..........................................-----------------G-----------------G---------............G----------------------------------T---------- 8080
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------...---------------..........................................-----------------------------------G--A------............----T------------------------------T---------- 8124
31_BC.BR.04.04BR142 G------...--------------CATCCTC.....................AGGGGACTGCAGAGG---------AT---T--G--C-TAAAA-GC--TG-G---------............G---TA--G-----A--G------A----TC----TG--A---T-- 8150
32_06A1.EE.01.EE0369 -------...AC--------A----..........................................--------GAT---------CCT-AAA--C--GG-GTGT------............G-A---------------------A-A-AT---A-TG--A-A-T-- 8305
33_01B.ID.07.JKT189_C -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG----------G----------CT-G-------T--GTCA------............-T------------A-T-------A--TCT-----T-----T---- 7992
34_01B.TH.99.OUR2478P -------...----------A----..........................................----------------GG-----------------G---------............-T-------------------------------------------- 7845
35_AD.AF.07.169H -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGGTTGAGACTG----------G------G----T------------GTT-------............G-------------A-C-------AC--A----A-TG--A---T-- 7882
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------...----------A--ACAGCCTC.....................AAGGGACTGAGGCTG--------G-G------G--C-T------------GGTA------............G-A-----------A-C-------A-C-CT-----TG----T---- 7900
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---A--G...A---------A---CAGCCTC.....................AAGGGACTGAGACTG--T-----G-G----------CT------C-----GGT-------............G-------------A-T-------A-C-AT-----TG--A-T---- 7882
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----GC...AGGGGACTGAA----..........................................---------AT----C-G-----------C-----G--A------............-T----------------------A--------T-T--CA------ 8075
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----A-C...AGGGG-CTGA-G---..........................................------------------CT-CT-G--------T-G-T-------............------------------------A----------T---A------ 8129
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------...---------------..........................................-----------------G-----------------GA--------............-----------------------------T-----G---A-TTT-- 8176
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------...---------------..........................................-----------------G-----------------G---------............--A---------------------A----TC----T---------- 8141
43_02G.SA.03.J11223 A--A---...--C-----------CAGTCTC.....................CAGGGACTGAGACTG--------G-G---------CCT------------GTT-------............----G-------------------A---AT---G-TG--A-A-T-- 8183
44_BF.CL.00.CH80 ------C...AGGGGACTGAAGG--..........................................---------------------CT-G----------G---------............G-----------------------A----------T---A------ 8094
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------G...AC-------------..........................................------C-GAT-------C--CT-G-------TGCG--A------............G----------------------------------TG--------- 8638
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------C...AGGGGACTGAAG---..........................................------------------CT-CT-G--------GCGTG-------............G-----------------------A----------T---A------ 8055
47_BF.ES.08.P1942 -------...---------------..........................................---------CT---------C--------C---------------............-----------------------CA----------T---A------ 8096
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------...--C-------A---CAGTCTC.....................ACGGGACTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GATA------............GCG-----------A-T-------A--TCT-----T-----T---- 7911
49_cpx.GM.03.N26677 -------...AC--------A----..........................................--------GAT------G---CT-G-------TG-C-TA------............G-GA--------------------A----T---T-TG------T-- 8106
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------...---------------..........................................-----------------G-----------------C---------............--------------------------C------T------------ 7870
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------...---------------..........................................---G-----------CG------------------G---------............-T---------------------------------TG--A-T---- 8008
53_01B.MY.11.11FIR164 -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACGG----------G----------CT-G---RC--T--GTCA------............G----------R--A-C-------A--TCT-----TG----TG--- 8019
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------...----------A---CAGTCTC.....................AAGGGACTGAGACTG--T-----G-G----------CT-G-------T--GGT-------............G-------R-----A-T-------A--TCT-----TG--A-T---- 8108
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----A--...---------.................................CAGGGACTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTTA------............G----------G--A-T-------A--GCT-----T---A-T-T-- 8010
57_BC.CN.09.09YNLX19sg G-----G...-------------TCAGCCTC.....................AGGGGACTACAGAAG--------------T------CT-G-A-G-A-TG-G---------............----T-A-------A--G---A-------TC--TATG--AG--T-- 7907
61_BC.CN.10.JL100010 G----T-...-------------ACAGTCTC.....................AGGGGACTACAGAAG-----------T--T------CT-G-A-GC--TG-G---------............G---T---G-----A--G--CA--A--------TATG--A---T-- 8078
O.BE.87.ANT70 GA-CAGC...TA----A-G-TTG-ACTGTGG.....................ATCCTAGGGCAGAAGATAATTA-T-TTTG--G-AT---TGCAGC-G-AAC---A--C---............CTA--A---T-GC-----------ACA--------AG-CA-ACTT- 8747
O.CM.91.MVP5180 GA-C--C...TAC-------TGG-ACTGTGG.....................ATCCTGGGACAAAAGACAATT-----TTGT-G-CT---TG-AGC-G-AA-G--A------............CTA--A---T-G--A---------ACA-A-C----TG--A-T-TT- 8773
O.CM.98.98CMA104 GA-CAGC...-A-------ATTG-ACTGTGG.....................ATCCTAGGGCAGAAGATAATT--T-GTTG----CT---TAAAGC-G-AA----A--C---............CTA--A---T-GC-----------ACA--TC-T--AG--A---TT- 8251
O.FR.92.VAU GA-CAG-...-AC-------TTG-ACTGTGG.....................ATCATAGGGCAGAGGACAATT-----TTG--G-CTC-TTAAAGC-A-AA----A--C---............CTA--A---T-GC-A-C-------ACA-ATC-A--AG--A-TGTT- 8313
O.GA.11.11Gab6352 GA-CAGC...-A----A---TTG-ACTGTGG.....................ATCCTAGGAGAGAAGATAATTAGT--TTG--G-AT---TACAGC-G-AG----A--C---............TTA--A---T-GC-A---------ACA-ATC-AG-AG--A--CTT- 7985
O.SN.99.99SE_MP1299 GA-CAGC...-A--------TTG-ACTGTGG.....................ACTCTGGGACAGAAGATAATTAGT--TTG--G-CT---CATAGC-G-AA----A--C---............CTA--A--GT-GC-----------ACA---C-A--AG--A---TT- 8815
O.US.10.LTNP GA-CAGC...-A----A---TTG-ACTGTGG.....................ATCTTGGGACAGAAACTAATTA-T--TTG--G-AT---TACAGC-G-AAC---A--C---............CTA--A---T-GC-----------ACA--TC-T--AG--A-ATTT- 8671
N.CM.02.DJO0131 -C----G...--C--------G--CCTCATC.....................AGGGGACTGCAACTACT-AAT---CT-AGA-C-CGC-T----GGAA-AA--GCA------............G-AA-A--GT-----G--------A-C--------T--CA-A-T-- 8133
N.CM.04.04CM_1015_04 -C----G...A-C-------AG--CCTCAAC.....................AGGGGACTGCAACTATT-AAT---CT-AGA---CGC-T----GGAA-A---GCA------............G-AA-A--GT----AG--------A-C--------T---A-A---- 8105
N.CM.06.U14842 -C-----...----------AG--TCTCAGC.....................AAGGGACTGCAACTACT-AAT---CT-AGG-T-C-C-T----GGAA-AA--GCA------............G-RA-A--GT---RAG--------A-C--------T---A-A---- 8173
N.CM.95.YBF30 -C-----...--C-------AG--TCTCAGC.....................AGGGGACTGCAACTACT-AAT---CT-AGA-C-C-C-T----GGAA-A--TGCA------............G-AA-A--GT---G-G--------A-C--------T---A-A---- 8251
N.CM.97.YBF106 -C----G...A-C-------AG--TCTCAGC.....................AGGGGACTGCAACTACT-AAT---CT-AGA-T-CGC-T----GGAA-AA--GCA------............G-AA-A--GT----AG--------A-C--------T---A-A---- 8209
N.FR.11.N1_FR_2011 -C-----...--C-------AG--TCTCAGC.....................AAGGGACTGCAACTACT-AAT---TT-AGA-T---C-T----GGAA-A---GCA------............G-AA----GT----AG--------A-C--------T---A-A---- 8033
P.CM.06.U14788 CC--AC-...A-----T-GATACACCTGGGC.....................CAACTACTGAAC......A-TA-CTG---GCG-G-C--C-TTGC-GCGTGTGGC------............-C---A---T----AC-R-----AACC---Y--T-G--CA-TGTT- 8252
P.FR.09.RBF168 CC-AAC-...A-C---T-GATACACCTGGGC.....................CAACTGCTGACCAGA---CTTA-CTG---GCG-G-C--C-TTGC-GCGTGTGGC------............-C---A---T----AC-A-----AACC-----AT-GG-CA-TGTT- 8798
CPZ.CD.06.BF1167 GA-CA-G...T-GA-CCAT-AGT--AGCCTATTGCTGTGGGAGACTGTGAGACAATTGCTGCGCAGGCTCATAC-CCT---G-C-C-A-TTCTAC-C--A--GG-AAC----............G-AATTCT-A-T-GAC-GCA-TGCA--GTT-GCA-AG--A-TTT-- 8882
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 AC----G...A-A-------AATACAGCCTC.....................AGGGGAGTACAACAAATAG-TACTCT---AC-CC-ACT-A-AGGGAC---G---------............-CAACA---A-C-----------CA-A-----AT-AG--A-T--C- 8212
CPZ.GA.88.GAB1 AC-CA-G...ACGT------ATCTAATACTT.....................CACAGCCTCAGACTGCTAC----GAGA--GTGCCTGCT-G--GGAA-TA-T--A------............G-AA----G-----A-T-------A-A---C----TG----A---- 8740
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 AC-CC--...GCC---AA--AGG--ACCATTAGCTTCATA............CAGACCATAATAATA-TACATAG-AA-T-AGTGCT-AA-----GA--AT-TAGAG-----CTTGCCAATGCTTA-GT-ATTG------C-TC-TT-A-A--GAACT-AG--AGGCTT- 8371
CPZ.US.85.US_Marilyn A--AC--...A-C-------AG-ACATCAAC.....................AAGGGACTGCAACTGTT-AAT---CT-AGAGC-CGC--C---GGGG-AA-CGCT--C---............GCAAG---G-----AGT-------ACA-----AT-AG--A-A---- 8708
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Env gp41, gp160 end Nef start
B.FR.83.HXB2 CCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAGGAGCTTGTAGAGCTATTCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGC...TTGGAAAGGATTTTGCTA............TAAG..ATGGGTGGCAAGTGGTCAAAAAGTAGT......GTG 8826
Nef _M__G__G__K__W__S__K__S__S__.__.__V_
Env A__I__A__V__A__E__G__T__D__R__V__I__E__V__V__Q__G__A__C__R__A__I__R__H__I__P__R__R__I__R__Q__G__.__L__E__R__I__L__L__.__.__.__.__*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -A-------------GCT--------------------A---G-------AT-------------TTAA----------------C---------...C-C-----AGC-------............---C..-----G-----------------A--C......AGC 8085
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -A---A---------G-T--------------------A---G----A--TT---C--------A-T---T--------------C---------...--A------GC---AA--............---C..-----------------------C--C......A-A 8038
A1.ES.06.X2110 -A----T-A------GCT-----------A--------A---G-------AT-G----------C-T-A--G-------------C---------...C-A------TCG---T--............---C..-----G-----------------A--AAGA...-AA 8088
A1.IT.02.60000 -A-------------G-T-------------------GA---G----A-G-T--------------TT-----------------C---------...--C------GC-------............----..-----G-----A--------------C......A-A 8867
A1.KE.11.DEMA111KE002 -A-------------GCT--------------------C---G----A--TT-------------TTA-----------------C---------...--A--G--AGC-------............--GC..-----G-----------------C--C......A-A 8224
A1.RU.11.11RU6950 -A----T--------G-T--------------------A---G----------------------T-TA----------G-----C---------...GCA------GC-----A-............---C..-----G-----A--------------C......A-A 8374
A1.RW.11.DEMA111RW002 -A---A---------GCT----------A---------A----G---A--AT--------------TTA-------A-C------C---------...--C------GC-------............---C..------A----------------C---......A-A 8231
A1.SE.95.SE8538 -A-------------GCT--------------------T---G----A--CT-------------TTA---------GT------C---------...--T------GC-------............---C..-----G-----------------A--C......AAA 8043
A1.TZ.01.A341 -A----T--------GCT--------------------A---G--T-A--AT-G--------C---T------------------C---------...--C------GC-------............---C..-----------------------C--C......A-A 8021
A1.UA.01.01UADN139 -A-------------G-T------------------------G----A--TT-------------T-TA----------G-----C---------...GCA----A-GC-----A-............---C..-----G-----A--------------C......A-A 8043
A1.UG.11.DEMA110UG009 -A-------------GCT-----------A--------A---GG---A--AT-G----------C-T-A--G------C------C--G------...--A------GC---A---............---C..------A-------------------C......A-A 8178
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -A---A---------GCT------G-------------A---G----A--AT-GT-----------T------------------T---------...--A-----AGC-----A-............---C..-----A--------------------C......A-A 8281
A2.CD.97.97CDKTB48 -AG--------------T--------------------A---G----A-------C--------C---A----------------C---------...C-C------GCG--A---............---A..-----G-----------------A-CC......A-A 8157
A2.CM.01.01CM_1445MV -AG--A--------------------------------C---G----A--AT---C----------T-A---------C------C---------...--T------GC-------............---A..-----GA----A-T-------............... 8043
A2.CY.94.94CY017_41 -AG--------------T--------------------A---GG---A------TC----------T-A----------------C---------...--A------GC---A---............---A..-----G-----------------G--C......A-A 8219
B.AR.04.04AR143170 -T---A-------A-----------------G-------Y-------A--CT-G-C---------AT-A--------------------------...---------GC-----A-............----..---------------------------......A-- 8002
B.AU.04.PS1038_Day174 -T------------------------R--R---------C-------A-----.....................TTY------------------...---------C---K---R............--GR..-----------------------M---......RG- 8015
B.BR.06.06BR1119 -T----T------------A--------A---------------------TT-GT-------------A-T------------------------...C-A-------GC--A---............----..---------------------------......A-A 8257
B.CA.07.502_1191_03 -T---------------------------------------T-----A-----G--------G---T----G----C-----------G------...--C-----A-G---A---............----..--------------------GG--G--......A-- 8273
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -T---------------------------A--------T---C----A---G--T-------T---T----------------------------...C-T------GC-----A-............---AG.-----CA-T----T-------T-C---......CC- 8370
B.CN.10.DEMB10CN002 -T--------------A------------A---------C-------A--AT-G-----------AT----------------------------...C-A-----A------G--............----..---------------------CC---G......C-- 8202
B.CO.01.PCM001 -T---------------------------A---------G-------A--------------------A--G-----------------------...--A------GC---A---............---A..---------------------C-A-AG......-CA 8009
B.CU.99.Cu19 -T------------------------------------A--------A---GA-T-------T---TG---------------------------...---------GC---A---............---A..------C--------------CT----......AGA 8393
B.CY.09.CY266 ------------G------------------GC----CA--T-----A------T---G-----C-T---------G------------------...--A------GC-----A-............----..---------C-------------A.........AA- 8039
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -T-----------------A---------A-C----------C----A-------G------G---T----------GT----------------...--A------GC-------............----..------------------CG-------......C-A 8114
B.DK.07.PMVL_011 ----------------------------AA---------C-T---T-A--A---TC----------T----------------------------...--A-----AGC-------............---A..-----------A-----------G---......A-- 8259
B.DO.05.05DO_160884 -A---------------------------A---------GG---AG--T-AT-GT-------T---T------------------------A---...--T------GC-------............---A..---------------------------......A-A 7994
B.ES.10.DEMB10ES002 -T----T----------------------A------------C----A-------G------T---T-----------CT---------------...GCA--G---G--------............----..-----------------------C---......--- 8211
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------A------------------A--------A--AT-------------AT----------GT------C---------...---------GC-------............----..-----A----TA-TT------C-C---......-G- 8023
B.GE.03.03GEMZ004 -T---AT------------A--------AA------------C------GAT--T------C---AT------------------------A---...---------GC-------............----..-------------T-------C--.........ACA 8024
B.HT.05.05HT_129389 -AG---------G---A------------A--------A-----AGGA-G-TGGT---------C-T----G------C----------------...---------GC------G............---A..-------C-------------------......AGA 8050
B.JM.05.05JM_KJ108 -A-----------------A--------A-C-------A----G-T-A--AT--T---G-----C-T-----------C----------------...---------GC-------............---A..-----------------------C---......AAA 8027
B.JP.12.DEMB12JP001 -T-----------------------C--AA-----------A-----A--CT--------------TT---------GT----------------...--A------GC-------............----..-----G--------------------C......A-A 8239
B.KR.12.12KYY10_10742 -T--------------------------A---------A--T-----A--AT--A-----------T-----------C----------------...--A------GC-------............----..---------------------C-----......A-- 8697
B.NL.00.671_00T36 -T-----------C------------------------AC-A-----A------T------C----T----------------------------...--A-----A-----A---............----..--------A------------CA--AG......-G- 8387
B.PE.07.502_2649_wg8 -----A---------G---A------------C-----T--T-----A--TT-G------------TTA--------------------------...--------A-------A-............----..--------T------------------......T-A 8268
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------------------C----------------C----A--TT-G------------T----------------------------...C-T------GC-------............----..-------C-------------............T-T 8015
B.RU.11.11RU21n -T----------G------A---------------------------A--A---T-------G-A-T----------------------------...--C------GC-------............----..--------------------------C......T-- 8354
B.TH.07.AA040a_WG11 ------T----------------------A-----------------A--A---------------T----------------------------...C-C-------C----G--............----..---------------------------......C-- 8159
B.TT.01.01TT_CRC50069 -T--T-----------A------------------------------A-----GC-----------TTA-------A------------------...---------GC------G............----..-----GAA------------G-T--AG......AC- 8057
B.TW.94.TWCYS_LM49 -T---------------------------------------------A---T--T-----------T-----------C------------A---...---------GC-------............----..---------------------C-----......A-A 8797
B.UA.01.01UAKV167 -T-------------------------A-A--------A---C----AC-AT-G-C----------T----------------------------...C-C------T--------............----..---------------------C-----......AC- 8090
B.US.11.ES39_42 -T--------------A--A---------A-----------------A--ATAG-G--------C-T----------------------------...--A------C-------G............----..--------------------GCA----......C-- 8819
B.UY.02.02UY_TSU1290 -T--T--------------------C---A---------C-------A---T-G------------T----------GC---------------T...--A------GC-------............----..-----------------------C--C......AA- 8060
B.YE.02.02YE507 -----------------------------A---------C-A-----A--A---T---------C-T-A-T--------G---G-----------...---------GC-------............----..--------T------------------......--- 8057
C.AR.01.ARG4006 -A--------------A--A---------A-----------A-----C--AT---GGA-AT---CT-TA--------------------------...--T---GCAGC-----A-............---A..-----GAA-------------............... 8008
C.BR.07.DEMC07BR003 -A--------------A--A--------AA--------A--A--------AT---G--------CT--A--------------------------...--T---GCAGC-----A-............---A..-----GAA---A--------GT-----......CCA 8269
C.BW.00.00BW07621 -A-----------------A---------A---------CGA-----A--AT------------CT--A----------------------A--T...--T---GCAGC-----A-............---A..-----G-----------------C---......A-A 8182
C.CN.09.09YNLX133sg -A--------------A--A---------A-----C--T----G-TTA---T------------C---A--------C-C---------------...--T---GCAGC-----A-............---A..-----G--------------GT----C......A-A 8051
C.CY.09.CY260 -A-C-----C---G-G--CAG-------AA-AG-----T-GC---G-A--AT-A--G--AT---CT--AG---T-G----------C-G-G-T--...--A-C-GCAGC---A-A-............---A..-----CAA----------...--C--C......T-A 8082
C.ES.07.X2118_2 -A-----------C--A--A---------A--------T--------A--CT------------CT--A---------C------T--------T...-------CAGC-------............---A..-----GA----A-----------C---......A-A 8232
C.ET.02.02ET_288 -A----T---------A--A--------AA--------T--------A--TT---G--------CT--A--GC----------------------...--T---GCAGC-------............---T..-----GA--GC----------T----C......CCA 8052
C.GE.03.03GEMZ033 -A--------------A--A---------A--------T--A-----A--AT--------G---CTA-A--G-----------------------...--T---GCAGC-----A-............---A..-----G-----A----------AC---......A-A 8054
C.IL.98.98IS002 -A--------------A--A---------A-C---C--T--------AACAT---G---A----CT--A--------------------------...--T---GCAGC-----A-............---A..-----AA---C----------T-----......CCA 8175
C.IN.09.T125_2139 -A--------------A--A---------A--------T-CC-G---A--CT------G-----CTA-A--------------------------...--A---GCAGC-----A-............---A..-----GA--------------T-C--C......A-A 8882
C.KE.00.KER2010 -A--------------A--A---------A--------T--A-----A--AT------------C-TTA---------C----------------...C-T---GCAGC-------............---C..-----A-----------------C--C......A-A 8036
C.MM.99.mIDU101_3 -----A----------A--A---------A------C---------CA--AT------------C---A--------------------------...--T---GCAGC-----AG............---A..-----G--------------GC----C......A-A 8206
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -A--------------A--A---------A--------T-CC----GA--AT------------CTA---T------------------------...--T---GCAGC-----A-............---A..-----G-----------------C---......A-A 8808
C.SN.90.90SE_364 -A---A----------A--A--------AA--------T--------A--ATC-----G-----CA--A-------------------------A...--T---GCAGCG----A-............---A..-----G---------------T-C---......A-A 7971
C.SO.89.89SM_145 -A---A----------A--A---------A--------T---C----A--AT--------G-G-C---A---------C----------------...--T---GCAGC-------............---A..-----G--------------G--C--A......A-A 8073
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -A------AC------A--A---------A--------C--------A--AT------G-----CT--A--G------C----------------...C-T---GCAGC-----A-............---C..-----G---------------T-----......A-- 8798
C.US.11.17TB4_4G8 -A--------------A--A--------AA--------T-TC-----A--A----G--------CT-TA--------------------------...--T---GCAGC-------............---A..-----GA--GC----------T-----......CCA 8193
C.UY.01.TRA3011 -A--------------A--A---------A-----------C-----A--AT---G--------CT--A--------------------------...--T---GCAGC-----A-............---A..-----GAA---A---------T-----......CCA 8024
C.YE.02.02YE511 -A--------------A--A--------AA--------A--------A--AG----------C-CT--A--------------------------...--T---GCAGCA--A-A-............---A..-----G---------------TCC---......A-A 8039
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -A-----------------A---------A--------A--------A--AT------G-----C-T-A--------------------------...--T---GCAGC-----A-............---A..-----GA----------------C---......C-- 8824
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -A---AG-AC------A--A---------A--------T------T-AATAT------------C-T-AG-------------------------...--T---GCAGC-----A-............---A..-----GAA---A--------G............... 8208
D.CD.83.ELI -A--------------------------A---------A--A-----A-------C------G---TTA-------C------------------...--A------TC---A--T............---A..-----------A---------------......A-A 8362
D.CM.10.DEMD10CM009 -A-----------------A-------------------C-----T-A------T-----------TT-----C--C-----------------T...--A-----AGC-------............---A..-----------A---------------......A-A 8164
D.CY.06.CY163 -A---------------------------------AC----------A--A-----------G---TT-G------C-----------------T...--C------GC-------............---A..-----------A--------------C......A-A 8039
D.KE.11.DEMD11KE003 -A----T-A-------A-----------AC--------A---GG-T-A--AT-G-----------ATTA-------C------------------...---------GC---A---............---A..---------------------------......A-A 8156
D.KR.04.04KBH8 -A-------------------------------------------G-A------T-------G---TT---------------------------...--C------GC----A--............---C..-----------A---------............... 8730
D.SN.90.SE365 -A---------------------------A-------C---------A------------------TT--------C-C-C-------------G...------G--GC---A---............---A..-----------A---------------......A-A 8824
D.TD.99.MN011 -A---------------------------A--------A--------A-----GC-----------TTA-------C-----------------A...--A-----AGC---A---............---A..-----------A---------------......A-A 8016
D.TZ.01.A280 -A---------------------------A--------A--A-----A------T-------G---TT--------C------G-----------...---------GC---A---............---A..-----------A---------------......A-A 8014
D.UG.11.DEMD11UG003 -A----T------------A------------------T----G---A-----G--------G---TTA-T-----C--G---------------...--T--G---GC-------............---A..--------------------------C......A-A 8180
D.YE.02.02YE516 -A-----------------A--------AA--------A--------A-G---G------------TTA-------C--------------A--T...--A------GC-------............---A..-----------A---------------......A-A 8006
D.ZA.90.R1 -A------AC-------------------------------------A-------C------G---TTA--G----CGT------C---------...--A------C--------............---A..-----------A---------------......A-A 8180
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -A---A----------A-----------AA---------CTT-G---A-----G--------G---T-A--G------C------C-----A---...--A------GC---A---............---A..---------------------------......A-A 7889
F1.AR.02.ARE933 -A----T---------A--A--------A----------CT--G---A-----GT-------G--T-TA--------------------------...--------AGC---C---............---A..---------------------------......A-A 8096
F1.BE.93.VI850 -A----T---------A-----------AA----------TT-G---A-----G--------G---T-A--------------------------...GCA------GC------G............---A..-----G-----------------C---......A-A 8103
F1.BR.07.07BR844 -AG---T---------------------AA--C------CCT-----A-----G--------G---TAA--------------------------...---------GC-------............---T..--------------------G-----C......A-A 8595
F1.CY.08.CY222 -A----T---------------------A----------CTT-G---A-----G--------G---T-A--G-G-------A-------------...------------------............---A..-----G---------------T-C---......A-A 7992
F1.ES.11.DEMF110ES001 -AG---T---------------------AA--C-------TT-G---------G--------G---T-A--------------------------...--T------GC-------............---A..---------------------------......A-A 8134
F1.FI.93.FIN9363 -A----T---------------------A----------CTT-G---A-----GT-------G---T-A-----------------------A-A...G-A------GC----A--............---A..---------------------------......A-A 8122
F1.FR.96.96FR_MP411 -A----T------------A--------A-----------TT-G---A-----G--------G---T-A--G----------G------------...--A-------G-------............---A..--------T------------------......A-A 7993
F1.RO.96.BCI_R07 -A----T---------------------A----------CTT---------TGCT--C--------T-A----------------C---------...--A------GC-------............---A..---------------------------......C-A 8880
F1.RU.08.D88_845 -A----T----------T----------A---T------CTT-G---A-----G--------G-A-TT---------------------------...--A------C--------TAA.......AA---A..-------C-------------------......A-A 8317
F2.CM.10.DEMF210CM007 -A----T---------------------AA-C-----C--TT-G---A--AT-G--------G---TT---------------------------...--T-----AGC-------............---A..--------------------------C......A-A 8147
F2.CM.97.CM53657 -A----TG--------A-----------AA-C--------TC-G---A-----G------------T---------------------------T...GCA------GC-------............---A..---------------------------......AAA 7997
G.BE.96.DRCBL -A------------A-CT------------------------C----A-----G--------G---T-A--------------------------...--A-----AGC-------............---A..-----AAA---------------G-AA......--A 8786
G.CM.10.DEMG10CM008 -A--------------TT------------------------C----A---T-G--------T---TTA----------------------A---...--A-----A---------............---A..-----A--------------------C......A-A 8189
G.CN.08.GX_2084_08 -A------------A-CT------------------------C---CA----C-----------CT--A-------------G--------A---...C-A-----AGC-C--G--............---...-----G--------------G---T-C......A-A 8079
G.CU.99.Cu74 -AG-----------A-CT--------------------A--------A--A-------G---T---T-A-------------G--------A---...--T------GCGC---AG............---A..-----A-----A---------------......A-A 8466
G.ES.09.X2634_2 -A------------A-CT----------A---------A----G---A---T-G----G-----C-T-A-T------------------------...--------AGC-------............---C..-----G---------------C-CTCC......A-A 8324
G.GH.03.03GH175G -A------------A-CT-----------------------A-----A-----G-C----------TTA-T-------C---G--------A---...--T-----AGC-------............---A..--A--A-----------------A--C......A-A 8893
G.KE.09.DEMG09KE001 -A------------A-C-----T---------------A----G---A----------G---G---T---------------G--------A---...--T-----CGC----T--............----..-----AAA---A-----------C---......--A 8199
G.NG.09.09NG_SC62 -A----T-----G-A-CT------------------------C----A-----G--------T---TT---------------G-------A---...C-T-----AGC-------............---A..----AGAA----------------............ 8020
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Env gp41, gp160 end Nef start
B.FR.83.HXB2 CCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAGGAGCTTGTAGAGCTATTCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGC...TTGGAAAGGATTTTGCTA............TAAG..ATGGGTGGCAAGTGGTCAAAAAGTAGT......GTG 8826
Nef _M__G__G__K__W__S__K__S__S__.__.__V_
Env A__I__A__V__A__E__G__T__D__R__V__I__E__V__V__Q__G__A__C__R__A__I__R__H__I__P__R__R__I__R__Q__G__.__L__E__R__I__L__L__.__.__.__.__*_
G.PT.x.PT3306 -AG-----------A-CT------------------------G----A---TAG--------T---TTA--------GT------------A---...--A-----AGC-------............---A..-----G-C-------------GTCTCC......A-A 8823
G.SE.93.SE6165_G6165 -A------------A-TT------------------------C----A----------------C-T-A---------C---G--------A---...--------AGC-------............---A..-----A--------------------C......A-A 8265
H.BE.93.VI991 -A-----T-----------A---------A--------C----G---A-------G--------C-T----------------------------...--T------GC-------............---CA.-----A-----A---------G--T--......A-A 8226
H.BE.93.VI997 -A----T------------A--------AA--------A----G---A-------G------G---T----------------------------...C-T---------------............---CA.-----A-----A---------------......A-A 8141
H.CF.90.056 -A-----------------A------G--A------T-A----G---A-------G----------T----------------------------...--T-----A-GC------............---TA.-----A-----A--------------G......A-- 8146
H.GB.00.00GBAC4001 -A----T------------A---------A----M---C----G---A-----G-G---------AT----------------------------...--T------GC-------............---CM.-----A----GA---------------......A-A 8335
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -A-------------CA--A--------AA-C------A----------GATA-T---------C-TA-------------------------A.........................................................................ACA 7979
J.CM.04.04CMU11421 -A----T--W------A--A---------A-C------A--W--AG-A------T-------G-A-TT--T-----------------------T...--T------GC-------............---A..--------------------------C......A-A 8352
J.SE.93.SE9280_7887 -A--------------A--A--------AA-C------A---C----A------T-----------TT--------------------------T...--A-----AGC-------............---A..-----GAA---A------------............ 8127
J.SE.94.SE9173_7022 -A--------------A--A--------AA-C------A---C----A------T-----------TT--------------------------T...--A-----AGC-------............---A..-----GAA----------------............ 8134
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -A--------------A--A--------AA-C-----GA-----T-CA------T-------T-A-TT---------------------------...--T-----AC----A---............---A..---------------------------......A-A 8009
K.CM.96.96CM_MP535 -A-------------GA--A--------AA--------A---G----A------T-------T-A-TT--------------------------T...C-C-----AGC---A---............---A..---------------------------......A-A 7986
01_AE.AF.07.569M -A-----------G-G-T--------------------A----------------G------T--AT------------------T-----A---...--A---------------............---C..-----GA-T-----------------C......A-A 8038
01_AE.CN.10.CYM059 -A---A--A----A-G-T----------------------T-C----A--------------C---T------------------C--------T...C-C------GC-------............--GC..-----A-----------------C--C......A-A 8266
01_AE.HK.04.HK001 -A-----------A---T------------------------C----A-------G--G-----C-TT-----------------CC--------...--A-------C----G--............---C..-----A-----A--------------C......A-A 8208
01_AE.JP.x.DR0492 -A-----------G-G-T-------C----------------C----A-------G------T---T------------G-----C---------...--C------GC-------............---C..-----A-----------------G--C......AGA 8867
01_AE.TH.04.BKM -A-----------G-G-T------------------------C--------T---G----------T------------G---C-C---------...---------GC-------............---C..-----A--------------------C......A-A 8835
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -A-----------G-G-T-----------A------------------T-ATC--G-----C----T------------------C---------...--A-------C-------............---A..-----AA-------------------C......A-A 8283
01_AE.TH.90.CM240 -A-------C---G-G-T-------C----------------C------------G-----C----T------------------C---------...--A-------C-------............---C..-----AA-T-----------------C......A-A 8400
01_AE.VN.98.98VNND15 -A-----------G-G-T----------------C-------C----A-------G-----CT---T------------------C---------...--A------GC-----A-............---C..-----A-----A--------------C......A-A 8117
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -A------------A-CT-------C--A---------A--------A-----------------TA-A----------------T---------...C-T-----AGC-------............---C..-----------------------C--C......A-A 8286
02_AG.ES.06.P1261 -A------------A-CT-------C--AA--------A---G-----C----G--------------A----------------C---------...C-C-----AGC-------............---C..-----------------------C--C......A-A 8285
02_AG.FR.91.DJ263 -AT-----------A-TT-------C--A---------A---G----A---T-G------------T-A----------------C--------T...C-T------GC-------............---C..-----A-----------------C--C......A-A 8222
02_AG.GH.03.03GH181AG -A------------A-TT----------A---------C---G----A--TT-G--C----C----T-A----------------C---------...--A------GC-------............---C..-----------------------C--C......A-A 8888
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -A------------A-CT-------C--T---------AA--G----A--------------------A---------C------C---------...--C------GC-C-T---............--GC..-----A-----------------C--C......A-A 8529
02_AG.LR.x.POC44951 -A------------A-CT----------A---------A---G----A-----G-------------TA----T----C------C--------T...C-T----A--C-------............--GC..-----------------------C--C......T-A 8818
02_AG.NG.x.IBNG -A----T-------A-CT----------A-C-------A---G----A---TGG--------------A----------------C---------...--C------GC-------............---C..-----------------------C--C......A-A 8353
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -AG-----------A-CT----------A---------A--------A--A--G-------A---T--A----------------C---------...--A------GC-----A-............---C..-----------A-----------C--C......T-A 8052
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -A------------A-CT---------CA---------A---G--G-A-----G------------TTA---------C------T---------...--T------GC-----A-............---C..-----G--------------------C......C-A 8032
03_AB.RU.97.KAL153_2 -A-------------G-T--------------------A---G----A--TT------------G--TA----------G-----C---------...GCA----A-GC-----A-............---C..-----G-----A--------------C......A-A 8003
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -A-----------------A---------A---------C------GA-----------------T--A----------------C---------...C-T-----AGC------T............---A..-----A-----A--------------C......A-A 8199
05_DF.BE.x.VI1310 -AG---T---------------------A----------CTT-G---A-----G------------T-A--------------------------...--A------GC-------............---A..---------------------------......--A 8232
06_cpx.AU.96.BFP90 -A------------A-CT--------------GC-------------A--AT--T-------T---TTA--G-------------------A--A...--T-----AGC-------............---A..-----AAA---A---------............... 8865
07_BC.CN.98.98CN009 -A--------------A--A---------A--------T-----------CT------------CTA-A--------------------------...--T---GCAGC-----A-............---A..-----G-----------G--------C......A-A 8169
08_BC.CN.06.nx2 -AC--------C----A--A---------C-----A-CAG--------A-AT----------T-C-T-A--G-T--------C-----T------...--T-G-GCAGC--C--A-............--GA..--C--G------G-------------C......A-A 8803
09_cpx.GH.96.96GH2911 -A----T------C--------------------------TT-G---A-G---G----------C-TT--T--------------C---------...--T------GC-------............---C..-------------------------RC......A-A 7998
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -A----A--------GCT--------------------A--------A-----GTC----------TTA---------C-C--------------...-----G---GC---A---............---A..-----------A---------------......A-A 8178
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -A----T---------A--A---------A-------G---A----TA---Y--TA------G---T---T--------------C---------...--A------GC-------............---C..-----A--A-----------------A......A-A 8225
12_BF.AR.99.ARMA159 -A----T--------G------------AA--T------CTT-G---A--AT-G--------G---T-A--GC----------G----------A...---------GC-------............---A..-----------------------C---......A-A 8791
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -A--T------------T-----------A-------GAC--G----A--AT-G-G----GC----T---------------G--C---------...--C------GC---A-A-............---C..---------------------C----C......ACA 8272
14_BG.ES.05.X1870 -A------------A-CT----------A-C----CW------G-------T-G----G-------T-A--G-----GT------------A---...--------AT--C-TT--............---C..-----G---------------C--TCC......A-A 8329
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -A-----------G-G-T------------------------C----A-------G-----C----T--G---------------C--------T...--C------GC-------............---C..-----AA-----------------............ 8213
16_A2D.KR.97.97KR004 -A---------------T----------A---------A--------A-------C---------AT-A----------------C---------...--A--G--AGC---A---............---A..-----G-----------------A--C......T-A 8213
17_BF.AR.99.ARMA038 -A----T---------------------A----------CTT-G---A-----G--------G---T-A--------------------------...--C------GC-------............---A..---------------------............... 8006
18_cpx.CU.99.CU76 -A------AC----A-CT--------------------A--------A--A--G------------TTA----------------C---------...GCC-----AGC-----A-............---T..-----G-----A--------------C......C-A 8155
19_cpx.CU.99.CU7 -A----T------G-G-T------------C-------A--A-----A-------G------G---T------------------C---------...--A------GC-------............--.A..-----G-----A---------------......A-A 7888
20_BG.CU.99.Cu103 -A------------A-CT----------AA--------A--------A---GA-T-------T---TG--------------G--------A---...--T------GCGC-----............---A..-----GAA---A------------............ 8275
21_A2D.KE.99.KER2003 -A------------------------------------A------G-A-------C----------T-A----------------C---------...--C------GC---A---............---A..-----G--------------------C......A-A 8018
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -A---A-------G-GAT--------------------A--AC----A-------G------T---TG--T-------C------T---------...---------GC-------............---C..-----------------------C--C......A-A 8014
23_BG.CU.03.CB118 -A------------A-C------------A--------A--------A---GA-T-------T---TG-----------------------A---...--T------GCGC-----............---A..-----GAA---A------------............ 8269
24_BG.ES.08.X2456_2 -A------------A-C------------A--------A--------A-G-GA-T-------T---TG--------------G--------A---...--T------GCGC-----............---A..-----AAA---A------------.........--A 8262
25_cpx.CM.02.1918LE -A------AC------CT--------------------A---C----A-----G------------TTA--G-----GT----------------...--A-----AGC-------............---A..-----G--------------G-AC.........AGA 8043
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -AG--------------T-C------------------A---C----A---G-G------------T----------------------------...--A--G---GC-----A-............---A..-----G-----------------C--C......--A 8835
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -A------AC----A-CT------------------------C----A-----G-----------ATTA-------------G--------A---...GCT-----AGC-----A-............---A..-----A-----------GC-------C......CCA 8846
28_BF.BR.99.BREPM12609 -T--------------------------A---------A--T-----A--AT----------------A---------C----------------...--A------GC-------............----..---------------------C--G--......AC- 8227
29_BF.BR.01.BREPM16704 -T---------------------------------------------A--AT---G----------T---T-----C-C----------------...--A------GC-------............----..---------------------T-----......A-- 8271
31_BC.BR.04.04BR142 -A--------------A--A---------A-----------A--------AT-G-G--------CTA-A--------------------------...--T---GCAGC-----A-............---A..-----GAA---A---------T---T-......CCA 8297
32_06A1.EE.01.EE0369 -A--------------CT----------A-------------G----A---T--T-------T---TTA-T--------------------A--A...--A----TAGC-------............---A..-----A--------------------C......A-A 8452
33_01B.ID.07.JKT189_C -A-----------G-G-T-------------G---------A-----AT--T---G--------C-T------------------C---------...--T------TC-------............---C..-----AA-------C---G-----T-C......A-A 8139
34_01B.TH.99.OUR2478P -T---------------------------A-----------------A------A-----------T------------------C---------...--A------GC---AA--............---C..-----A--------------------C......A-A 7992
35_AD.AF.07.169H -A-------------GCT-------------------CA---G----A--TT-G------------T------------------T---------...--A---G-AGC------G............---T..--------------------G-----C......AAA 8029
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -AG--A-------A-G-T----------A-------------C----A--A--G------------TTA--G------C------C--------A...C-A------GC-------............---C..-----------------------C--C......A-A 8047
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -A----T------A-G-T--------------------A---C----A------------------T------------------C--------TT..---------GC-----A-............---C..-----------A--------------C......C-A 8030
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -A----T---------A-----------AA---------CTT-G---A-----G--------G---T-A--------------------------...C-T-----AGC----A--............---A..---------------------C--C--......A-A 8222
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -A----T---------------------AA--C------CTT-G---AC-AT-G------G---C-T----------------------------...--A------TC---A---............----..---------------------------......AAA 8276
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------------A---------A---------C-------A--AT-G-C--G-G---C-T------------------------A---...--A-----A-G-------............----..------------------------C--......--- 8323
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -T-------------------------------------Y-T-----A--AY-G----G---R-C-T---T-------C----------------...--A------GC-------............----..-----------R---------------......T-- 8288
43_02G.SA.03.J11223 -A-------------GCT------------------------C----A-----------------AT-A-------------G--------A---...--T-----AGC-------............---A..-----A-----A-----------G--C......A-- 8330
44_BF.CL.00.CH80 -A----T--------G-T----------A-----------TT-G---A-----G--------G---T----------------------------...--T------GC---A---............---A..-----------------T---------......A-A 8241
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -A-------------G-T--------------------AC-------A-TCT----------T---T-A----------------------A---...C-C------GC-------............---C..---------------------T----C......A-A 8785
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -A----T---------A-----------AA---------CTT-G---A----GG--------G---T-A----------G---------------...---------GC-------............---A..------AA--TA-------G------A......A-A 8202
47_BF.ES.08.P1942 -A----T---------------------AA---------CTT-G---A-T---G--------G---T----------------------------...--A------GC---A---............---A..-----AAA-------------------......A-A 8243
48_01B.MY.07.07MYKT021 -A---A-------G--A------------A-------G----C--G-A-------G-----C---AT------------------C---------...--A------GC-------............---C..-----A-----------------C--C......AAA 8058
49_cpx.GM.03.N26677 -A--------------A--A---------A-C----------C--G-A------T---G--GC---TTA---------------C---------G...C-T------GC-------............---A..-----AA---GC--------------A......A-A 8253
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -AG-----------------------------------A--------A---T---G------T---TT------------C----------A---...--A-----A-G---A---............---A..-------C-------------------......CC- 8017
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -T---------------------------A-----------------A------A-----------T-----------C----------------...--A------GC-------............----..---------------------T-----......... 8152
53_01B.MY.11.11FIR164 -A-----------A-G-T-----------------------------A----C--G-----C----T------------------T--------T...--A------GC-----AG............---C..-----A--------------------C......A-A 8166
54_01B.MY.09.09MYSB023 -AG------------G-T----------A------------------A-------G-----A----T------------------C---------...--A------GC-----AG............---C..-----A---------------G----A......C-A 8255
55_01B.CN.10.HNCS102056 -A----T------G-G-T---------------------C--C----------G-G----------T------------------C---------...--A------TC-------............---C..-----AA-------------------C......A-A 8157
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----------------A--A---------A--------T-TA-----A--AT-------AG-----T-A------------A-------------...--TA--GCAGC-----A-............---A..-----G--------------------C......A-A 8054
61_BC.CN.10.JL100010 -A--------------A--A---------A--------T--------A--CT--A---------C---A--G------C----------------...--T------GC-------............----..--------G------------T-----......--- 8225
O.BE.87.ANT70 -AG-G--------CA-TT----T--CG-CA-A--C-C--GGA-----A--ATAG-A-C--GA-----TA----C--A--G-----T---------...--A-----A-G---AT-G............---C..-----AAA-GCA-T-AG----G---AA......T-T 8894
O.CM.91.MVP5180 -AG-GT----T--CA-TT----T--CG-CA-C--CTT--GTC-----A--ATAG-ACA--GAT-C-TT-----C--A--------T-----A--T...GCA-----A--C--AG-G............---C..-----GAATGCA---AGC-----C-AA......T-T 8920
O.CM.98.98CMA104 -AG-G-------GCA--T----T--CGACA-A--CTT--GGA-----A-GATAG-A----GA--A-TTA----C--A--------T--------M...--A-----A-GC--AT-G............---C..-----AAA-GTT-T-GGG-----C-AG......T-T 8398
O.FR.92.VAU -AG-G-----T---A-TT----T--C--CA-C--CCT--GTA-----A-CATAG-G----GA----TTA-------A-----G--T---------...C-T--GC-AC-C---T--............---C..-----AAATGTA-TAGG--------AA......TG- 8460
O.GA.11.11Gab6352 -AG-G-----G--CA-TT-------CG-CA-A--CTT--GGA-----A--ATAG-A----GA----T-A----C--A-C------T---------...-----G--A-G---A--G............---C..-----AAA-GT--T-GGG---GA--AA......T-T 8132
O.SN.99.99SE_MP1299 -AG-G-----T--CA-TT----T-TC-CAA-A--TTT--GGA-----A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--------T---------...--A-----A-G---AT--............---C..-----AAA-GTA-T-GGT---GA--TA......T-T 8962
O.US.10.LTNP -AG-G--------CA-TT----T--CG-CA-A--CTC--G-A-----A--ATAG-A----GA-----TA----C--A--G-----T---------...--A-----A-G---AT-G............---CA.-----AAA-GTA-TAGG------C-AG......TAC 8819
N.CM.02.DJO0131 -T--T-T------A-----A-----C---C--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------...C-A-----AGCAC-T---............----..-----AAAA-TT--------G--C--C......A-A 8280
N.CM.04.04CM_1015_04 -T--T--------A-G---R---------C--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------...C-A-----A-CAC-TT--............----..-----GAAG-GT--------G--C---......--A 8252
N.CM.06.U14842 -T--T-T------A-----A---------C--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--CTTA-----------------C---------...C-A-----A--AC-TG--............----..-----AAAA-GT--------G--C--C......A-A 8320
N.CM.95.YBF30 -T--T-T------A--A--A---------A--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C-----A---...C-A-----AGCAC--A--............----..-----AAAG-TT--------G--C--C......C-A 8398
N.CM.97.YBF106 -T--T-T------A-----A---------T--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------...C-A-----AGCAC-TT--............---A..-----AAAA-TT--------G--C--C......C-A 8356
N.FR.11.N1_FR_2011 -T--T-T------A-----A--------AC-------GT---C----A---TAG-A--G-GA--ATTA-----------------C-----A---...C-A-----AGCAC-TA--............----..-----AAAG-TT--------G--C--C......A-A 8180
P.CM.06.U14788 -T---T----T--AA-TT----T---CAA--A----C-----GG---CA-ATAG-A----GCT-CTTGA-------A-----GT-------A--G...C-A-----A-GC--A--G............---A..-----GAATGCA---AAG--------C......T-A 8399
P.FR.09.RBF168 -T---T----T--A-G-T----T---CAA--A---AT-----GG---CA-ATAG-A----GCT--TTGA-------A-----G--------A--G...A-A-----A-GC------............--....-----GAATGCA---AAG--------C......T-A 8943
CPZ.CD.06.BF1167 -AGAGTTCACT-GCTG-T-------CG------------C-C--AG--T---AGTAGACATA--AA-A--T-----A-CT-----C--G-----A...--A----TTGC-C-AAAC............---C..-AT--GA--TGT...............ACTA..-GA 9018
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -T--T-------GA--A--A--T-----AA-CT------C-A--AC-C-CTTGG-C--G-GC---TTA--T--------------T-----A---...--A-----AGC------T............----..-----A-C------------------C......C-A 8359
CPZ.GA.88.GAB1 -T--T--------A--A--T--------AA-A-------CTT-T----TTA-ACT----AT----A-AA----C-----GC-C--------A--G...C-------AGC---A--TTAAGCACTGCAT----..-----AAC---A-----T---------......C-- 8899
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -A-ATTTCAC---CTG-T----T--C-TAC-A-------G--C-GTTAACAT--T-----GC---A-AA----C--A-CC-----C-----A--T...--A----TAGC---AAAT............----..-----AAA--TT.....................T-T 8503
CPZ.US.85.US_Marilyn -A--------------A--A--T-----AA--------T--AC-AG-A-GCTC-T-CT--G----ATA--------A--------T--G--A---...C-A--G--A-GC--AT--............--....------AA---------T--G-----C......A-A 8853
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B.FR.83.HXB2 ATTGGATGGCCTACTGTAAGGGAAAGAATGAGACGA......................................................GCTGAG............CCA.............................................GCAGCAGATAGGGT 8885
Nef _I__G__W__P__T__V__R__E__R__M__R__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__E__.__.__.__.__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__A__D__R__V
A1.AU.03.PS1044_Day0 -AG------T--GAAA-T-------A---A----A-......................................................A--CCT............A--.............................................--------AG-A-- 8144
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 G-G--------GGAGA-T-----G--G---------......................................................A--CCA............G--.............................................--------AG-A-- 8097
A1.ES.06.X2110 G-G-A----A--GAA--T------------CAG-A-......................................................A--CCT............G--.............................................------AG-G-A-- 8147
A1.IT.02.60000 G-G---------GAG--T-----------T------......................................................---CCTGCT...CCTGCT---.............................................------AGAG-A-- 8935
A1.KE.11.DEMA111KE002 G-G---------GAG--T-----------------C......................................................---CCT............T--.............................................------CCAG-A-- 8283
A1.RU.11.11RU6950 G-G---------CAG--T-----------A------......................................................---CCTGCT...CCTGCT---.............................................------AGCG---- 8442
A1.RW.11.DEMA111RW002 G-G---------GAG--T--A--G----------A-...GCTCGACGAGCT....................................ACTC--CCT............---.............................................-------CAG-A-- 8305
A1.SE.95.SE8538 GAG------T--GAG--T-------A---A--G-A-......................................................A--CCT............---.............................................------A-AG-A-- 8102
A1.TZ.01.A341 G-G--G------GAG--T-----------------T......................................................---CCT............G--.............................................------CCAG-A-- 8080
A1.UA.01.01UADN139 G-G---------CAGA-T-----------A------......................................................---CCTGCTCCA......G--GCACCTGCTCCA.................................------ACAG-A-- 8120
A1.UG.11.DEMA110UG009 G-G---------GAG--T--A--------A--G-A-......................................................A--CCT............G--.............................................------ACAG-A-- 8237
A1.ZA.04.04ZASK162B1 G-G---------CAGA-T-----------A----AG......................................................A--CCT......ACAGCAG--.............................................--------AG-A-- 8346
A2.CD.97.97CDKTB48 G-G---------GAGA-T------------------......................................................A--CCT............---...............GCAGCAGAAGGAGTAAGACCAACTCCTCCA--T-----AG-A-- 8246
A2.CM.01.01CM_1445MV ...---------G----C-----G---------A--......................................................A--CCT............---.............................................--------AG-A-- 8099
A2.CY.94.94CY017_41 CCA---------G--A-T-----G---------A--......................................................A--CCT............---...............ACAGCACAAAGAACAGAAGCAGTGTCTCCA------CCAG-A-- 8308
B.AR.04.04AR143170 G-G---------G--A-------C-A-------A--......................................................A-----............---.............................................--------GG---- 8061
B.AU.04.PS1038_Day174 G---R-------G-------------R---CR----......................................................------............---.............................................---------G---- 8074
B.BR.06.06BR1119 G-----------G--A-------------A------......................................................------CCAGCA......................................................---------G---- 8319
B.CA.07.502_1191_03 GG---G---AA-G-G--C-----T------------......................................................A--......CCA......................................................--------AG---- 8329
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 G--------T-----A--------------------......................................................A-----............---...............CGAAATGAACAAAAT.........GAGCAG-------T-G---- 8450
B.CN.10.DEMB10CN002 GG-------T--G--A--------------------...ACTGAGCCAGTT..........................................--A............---.............................................--------AG---- 8270
B.CO.01.PCM001 GC--AG---G--GA----------------GA----......................................................-----A............---.............................................--------AG---- 8068
B.CU.99.Cu19 GAG---------G-------------------G---......................................................------............---.............................................--------AG---- 8452
B.CY.09.CY266 G-C-A-------G-CA------------------A-......................................................--A...............---.............................................--------AG---- 8095
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 G-----------GA----------------------......................................................------............---.............................................---------G---- 8173
B.DK.07.PMVL_011 GGC---------G--A----------------GAA-......................................................------............---.............................................--------AG---- 8318
B.DO.05.05DO_160884 G-----------G--A-------T--------G---......................................................------............---...............GCAAGGCCAGCA............AGTGGG------AG-G---- 8071
B.ES.10.DEMB10ES002 G-G---------G--A-------C------------...GCTGAGCCA.......................................GCA------............---.............................................-------CAG---- 8282
B.FR.11.DEMB11FR001 GG----------G----------------------G...ACTGGGACTGAGCCAAAAGCAGAAAGGCTGGGGAAGGAAAGAGTGAGAAGAA-----............---.............................................--------AG---- 8133
B.GE.03.03GEMZ004 -GG-A----TT--A----------------GA-A--......................................................A-----............---.............................................-------T-G---- 8083
B.HT.05.05HT_129389 ------------G--A-------G------------...GCTGAGCCA.......................................GCT-----A............---.............................................---------G---- 8121
B.JM.05.05JM_KJ108 C-----------G--A------------------A-...GCTGAACCAGCT..........................................---............---.............................................---------G---- 8095
B.JP.12.DEMB12JP001 G-----------G----------------A------...GCTGAGCCA.......................................CGA------............---.............................................--------AG---- 8310
B.KR.12.12KYY10_10742 CC---G---AA----A-----------------A--...ACTGAACCAGCT..........................................---............---.............................................--------AG---- 8765
B.NL.00.671_00T36 GG----------G-G--G------------CA----......................................................------............---.............................................--------CG---- 8446
B.PE.07.502_2649_wg8 G--------K-A-GG--------------A--G---......................................................A--CC-............---.............................................---A----GG---- 8327
B.PY.03.03PY_PSP0115 TC-------G-------------------A---AA-...GCTGAACCT.............................................--A............---.............................................--------AG---- 8080
B.RU.11.11RU21n -------------GAA--------------CA-A--......................................................A-----............---.............................................--------AG---- 8413
B.TH.07.AA040a_WG11 G----------A-GG---------------CA--A-......................................................-T----............---.............................................---------G---- 8218
B.TT.01.01TT_CRC50069 GG--A-------G-----------------------......................................................-----A............---.............................................--------AG---- 8116
B.TW.94.TWCYS_LM49 CC-------T---A-A-------------A----A-......................................................------CCAGCA......................................................---------G---- 8859
B.UA.01.01UAKV167 GG----------G-------A---------GA----......................................................------............---.............................................--------AG---- 8149
B.US.11.ES39_42 GG--AT-------AA---------------CACAAC...ACTGATCCAAGGGAAAGAAGGCACAAAATT............GATCCAGCA------............---.............................................-------C-G---- 8917
B.UY.02.02UY_TSU1290 GGG--C------G-------A--G-------C----...GCTCCAGCAGTAGAT....................................C-AACA............G--.............................................---------G---- 8134
B.YE.02.02YE507 G-----------G--A-----------------AA-......................................................A-----............---.............................................-----C---G---- 8116
C.AR.01.ARG4006 T-G---------G-----------------------......................................................---CCT............--TGGTGTAGGAGACAGMAGGAGACAAGATGCTCCA............--T-----GG-A-- 8100
C.BR.07.DEMC07BR003 G-G------T--G--A-----------------A--......................................................A-----............---.............................................--------GG-A-- 8328
C.BW.00.00BW07621 G-----------G-------A--------A---A--......................................................A----T............---.............................................--------GG-A-- 8241
C.CN.09.09YNLX133sg G-C---------G-------A--G-----------G......................................................A-----............---.............................................---A----AG-A-- 8110
C.CY.09.CY260 -GG---------G--A----A--G--G---------...ACTGCGCCAGCAGCAGAGAGGATGAGA.....................CAAA-----............---.............................................--------GG-A-- 8171
C.ES.07.X2118_2 G-A--------AG----G--A------T-A---AA-......................................................A-A---............---.............................................-------TGG-A-- 8291
C.ET.02.02ET_288 -GG------T----CA----A-------------A-......................................................A--CCA............---.............................................--------GG-A-- 8111
C.GE.03.03GEMZ033 G-----------G-------A--G-----A--GA--......................................................A-----............--T.............................................--------AG-A-- 8113
C.IL.98.98IS002 G-G---------G-------A--------A----A-......................................................---AG-............---.............................................--------AG-A-- 8234
C.IN.09.T125_2139 G-----------G-------A--C--G---------......................................................A-----............---.............................................--------AG-A-- 8941
C.KE.00.KER2010 G-----------G-----------------------......................................................------............---.............................................-----G--GG-A-- 8095
C.MM.99.mIDU101_3 G-----------G-CA----A--G------------......................................................A-----............---.............................................--------AG-A-- 8265
C.MW.09.703010256_CH256.w96 G------------A---------------A--G---......................................................A----T............---.............................................--------GG-A-- 8867
C.SN.90.90SE_364 G-G--------AGAG-----A--------A---A--......................................................A--A-T............---.............................................------ACGG-A-- 8030
C.SO.89.89SM_145 G--------G---A-A----A--------A---A--......................................................A-----............---.............................................--------GG-A-- 8132
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 G-G---------GAG-----A--------A--GA--......................................................A---CA............---.............................................--------GG-A-- 8857
C.US.11.17TB4_4G8 -GG---------G--A----A--------A--G---...GCTGCTCCAGCAGCAGAAGGAATAAGACGA..................GCT---...............---.............................................--------GG-A-- 8282
C.UY.01.TRA3011 G-G---------GA-A----A--------A---A--......................................................A----T............---.............................................--------GG-A-- 8083
C.YE.02.02YE511 G----G------GTG--------C-----A--GA--......................................................A--A-T............---.........GCAGCAGCAGGAGTAGGAGCAGCGTCTCAAGACTCA-------CAG---- 8134
C.ZA.07.704010042_CH042_TF G-----------GA-A----A-----G------A--......................................................---C-A............---.............................................--------GG-A-- 8883
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ...---------G--A----A--G-----A-----G......................................................A-----............---.............................................--------GG-A-- 8264
D.CD.83.ELI G-G---------G--A-------------A---A--......................................................A--A-T............---.............................................---------G---- 8421
D.CM.10.DEMD10CM009 G-A---------G--A-----------------A--...ACTCAGCCA..........................................A-----............---.............................................---------G---- 8232
D.CY.06.CY163 G-----------G--A-------------A-A-A--......................................................A----T............---.............................................---------G---- 8098
D.KE.11.DEMD11KE003 G-----------G--A-------------A---A--......................................................A----A............---.............................................-------CAG---- 8215
D.KR.04.04KBH8 ......------G--A-----------------A--......................................................A-----............---.............................................---------G---- 8783
D.SN.90.SE365 G-A-A-------G--A-------------A---A--......................................................A-----............---.............................................---------G---- 8883
D.TD.99.MN011 G-----------G--A-------------A---A--......................................................A----T............---.............................................--------GG---- 8075
D.TZ.01.A280 G-----------G--A-------------A---AA-......................................................-----T............---.............................................--------CG---- 8073
D.UG.11.DEMD11UG003 G----C------G--A-------G-----A---A--......................................................A---C-............---.............................................--------AG---- 8239
D.YE.02.02YE516 G--------------A---------A---A---AA-......................................................A----T............---.............................................---------G---- 8065
D.ZA.90.R1 G-----------G--A-------------A---A--......................................................A----T............---.............................................---------G---- 8239
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------------G-----------------------......................................................A-CCCT............---.............................................--------CG-A-- 7948
F1.AR.02.ARE933 G-----------GAAA-------------------G......................................................A-CCCT............---.............................................--------AG---- 8155
F1.BE.93.VI850 G-----------G-----G---------------A-......................................................A-CCCT............A--.............................................--------AG---- 8162
F1.BR.07.07BR844 G--------T--G--A-------G------------......................................................--CCCC............---...............GCAGAAGGGGTGGGAGCAGTGTCTCAGGACC-----A-AG---- 8684
F1.CY.08.CY222 G-C---------G----------------------G......................................................A-CCCT............---.............................................--------AG---- 8051
F1.ES.11.DEMF110ES001 G-----------G--A--------------------......................................................A-CCCT............---.............................................--------AG-A-- 8193
F1.FI.93.FIN9363 G-----------G--A--------------------......................................................C-CCCTCCAGCA......................................................--------AG---- 8184
F1.FR.96.96FR_MP411 G-----------G--------------------A-G......................................................A-CCCT............---.............................................--------AG---- 8052
F1.RO.96.BCI_R07 GC---G------G-------------G--A-----G......................................................A-CCCT............---...............GCAGCAGAAAGGGGG...............--------AG---- 8954
F1.RU.08.D88_845 G-G---------G--A-------T------------......................................................--CCCT............---...............GCAGCCCCTCCAGCAGCAGAA...GGGRGA--------AG---- 8403
F2.CM.10.DEMF210CM007 G--------------A-------G-----A-A--A-......................................................A-CCCT............GT-.............................................--------AG-A-- 8206
F2.CM.97.CM53657 G--------------A-------------A----A-......................................................A-CCCT............G--.............................................------CCAG---- 8056
G.BE.96.DRCBL GC---------CGAG------------C-A----A-......................................................CACCCT............G--.............................................--------AG-A-- 8845
G.CM.10.DEMG10CM008 G-----------GAG--------------A------......................................................--CCCT............---GGACAAACCCCTCAA..............................-------CAG-A-- 8263
G.CN.08.GX_2084_08 G----G-----CGAGA-------------A----A-......................................................A-CCCT............---.............................................--------AG-A-- 8138
G.CU.99.Cu74 G-----------G-G--------------A--G-A-......................................................A-CCCT............---.............................................-------CAG-A-- 8525
G.ES.09.X2634_2 G----G------GAGA-----------C-A------......................................................A-CCCT.........TCAG--.............................................--------AG-A-- 8386
G.GH.03.03GH175G -AG-A--------AG--G-A----CAG--A----A-......................................................--CCCT............G--.............................................--------AG-A-- 8952
G.KE.09.DEMG09KE001 G-----------CAG--------------A-----G...ACCCCTCCAGCAGCAGCAGGAGAAGGAGCAGCATCT..................CCT............---.............................................-------CAG-A-- 8291
G.NG.09.09NG_SC62 ......-----CG-G--------G-----A--G---......................................................A-CCCA............G--.............................................--------AG-A-- 8073
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B.FR.83.HXB2 ATTGGATGGCCTACTGTAAGGGAAAGAATGAGACGA......................................................GCTGAG............CCA.............................................GCAGCAGATAGGGT 8885
Nef _I__G__W__P__T__V__R__E__R__M__R__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__E__.__.__.__.__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__A__D__R__V
G.PT.x.PT3306 G-----------GAAA-----------C-A------ACA...AGACAAAAC..........................................CCT......CCAGCAG--.............................................-------TAG-A-- 8897
G.SE.93.SE6165_G6165 G----------CGAG--------------A---AAC......................................................A-CCCT............A--.............................................--------AG-A-- 8324
H.BE.93.VI991 -G----------G----------------A--G-A-......................................................A-----............---.............................................--------AG---- 8285
H.BE.93.VI997 G----G------G----------------A--G---......................................................---C--............---.............................................---------G---- 8200
H.CF.90.056 GG---G---T-----A----------------G---......................................................-----A............---.............................................-T------AG---- 8205
H.GB.00.00GBAC4001 G-G----------GRA-------------A--G--C......................................................------............---.............................................--------RG---- 8394
J.CD.97.J_97DC_KTB147 GC-------T--GAGA----------------G---...GCTACTCCTGAT..........................................-CT............---.............................................--------AG-A-- 8047
J.CM.04.04CMU11421 G-----------CAG--------G--------G---...GCAGCTGCTCCT..........................................-TT............---.............................................---------G-A-- 8420
J.SE.93.SE9280_7887 ......------CAG-----------------G---......................................................---CCC............G-TCCA..........................................---------G-A-- 8183
J.SE.94.SE9173_7022 ......------CAG--------C--------G---...GCTGCTCCT.............................................-CT............---.............................................---------G-A-- 8193
K.CD.97.97ZR_EQTB11 G--------T-----------------------AA-......................................................A-ACCT............---.............................................---------G---- 8068
K.CM.96.96CM_MP535 G-----------G--A--------------------...GCACGACCAGCAGCAGACAGGGTGGGAACA........................C-A............---.............................................--------CG---- 8072
01_AE.AF.07.569M G-G---------CAG--C-------A---A-AGAA-......................................................A--CCT.........CCAG--GCAGAAGGAGTAGGAGCAGTATCTCAAGATCTAGATAAACATGGA--------AG-A-- 8145
01_AE.CN.10.CYM059 G-A---------CAG--C-TA--------A--G---......................................................A--CCC............--TTCA..........................................---A----GG-A-- 8328
01_AE.HK.04.HK001 G-G---------CAG--C--A--------A--G-A-......................................................A--CCC............---.............................................---A----AG-A-- 8267
01_AE.JP.x.DR0492 GAG---------CAG--C-------A---A-AG-A-......................................................A--CCTCCA.........G--.............................................--------AG-A-- 8929
01_AE.TH.04.BKM G-G---------CAGA-C-----G-A---A-AG-A-......................................................A--CCT............---.............................................--------AG-A-- 8894
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 G-G---------CAG--C-----------A--G-A-......................................................A--CCT............---.............................................---A----AG-A-- 8342
01_AE.TH.90.CM240 G-G---------CAG--C-------A---A-AG-A-......................................................A--CCT............---.............................................---A----AG-A-- 8459
01_AE.VN.98.98VNND15 G-G---------CAGA-C-----------A--G---......................................................A--CCT............---.............................................---A----AG-A-- 8176
02_AG.CM.10.DE00210CM013 G-G----------AGA-T-----------A----AC......................................................A-CCCA............G--...............AGAGGAGAAAGAGCAGGAGGAGAAGAAGCCC-------AG-A-- 8375
02_AG.ES.06.P1261 G-G---------CAG--T-----T-----A----A-......................................................A-CCCT............---.............................................------ATAG-A-- 8344
02_AG.FR.91.DJ263 G-G----------AG--T-----------A----AG......................................................A-CCCT............---.............................................------ACAG-A-- 8281
02_AG.GH.03.03GH181AG G-A----------AG--T--A------C-A----A-......................................................A-CCCT......CCAGCT---.............................................------CCAG-A-- 8953
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 G-G----------AA--T-----------A----AG......................................................A-CCCT............---.............................................------ATAG-A-- 8588
02_AG.LR.x.POC44951 G-G----------AG--T-----------A----A-......................................................A-CCCT............GT-...............AGTGAAAGG.....................------A-AG-A-- 8886
02_AG.NG.x.IBNG G-G----------AG--T-T-A------------A-......................................................A-CCCT............A--.............................................------ACAG-A-- 8412
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 G-G---------CAG--T-----------A---A-G...ACACAACCCACC..........................................CCT............T--.............................................------ATAG-A-- 8120
02_AG.US.06.502_2696_FL01 G-G---------CAG--C-------A--------A-............CAT.......................................C--CCA............---.............................................------A-AG-A-- 8094
03_AB.RU.97.KAL153_2 G-G---------CAG--T-----------A------...GCTCCT................................................-CT............---.............................................--G---AGAG-A-- 8065
04_cpx.CY.94.94CY032_3 G-----------GAGA----------------G---...GCTCGAGCTGAGCCAGAAAGAATGAGGCGA...............GCTCAA------............---.............................................-------CAG-A-- 8294
05_DF.BE.x.VI1310 G-----------G--A---------A---------C......................................................A-CCCT............---.............................................--------AG---- 8291
06_cpx.AU.96.BFP90 ...------T--CAG-----------G---------......................................................A-CCCA............---ACAGAAAGA....................................--------AG-A-- 8930
07_BC.CN.98.98CN009 G-----------GA-A-------G---------ACT......................................................-AGC--............---.............................................---------G---- 8228
08_BC.CN.06.nx2 G-G---------G--A----A--T-----A------......................................................A-----............---.............................................---C-----G---- 8862
09_cpx.GH.96.96GH2911 G-G---------GAGA-T-----------A---A--......................................................A-CTCC............--M..........................................TCCC-------AG---- 8060
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 G-----------CAG------------------A--......................................................A--AGT............---.............................................--------GG-A-- 8237
11_cpx.CM.95.95CM_1816 G-A---------GAGA-T-----------A------......................................................A--TCT............---...............ACAGCA........................------CCAG-A-- 8290
12_BF.AR.99.ARMA159 G-----------GAGA-----------T--------......................................................--CCCT............---.............................................--------AG---- 8850
13_cpx.CM.96.96CM_1849 G-G--------AG----------------A..............................................................................................................................------ACAG-A-- 8316
14_BG.ES.05.X1870 G----G------GAGA-----------T-A------......................................................T-CCCT............---.............................................--------AG-A-- 8388
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ......------CAG--C-------A---A-AG-A-......................................................A--CCT............---.............................................--------GG-A-- 8266
16_A2D.KR.97.97KR004 CCA---------G--A-T--------G---------......................................................A--CCT............---...............GCAGCAGAACGAACCCCTCCA...GCAGCA--------AG-A-- 8299
17_BF.AR.99.ARMA038 ...---------G-----------------------.............................................GCTGAGCCA...---............---.............................................--------AG---- 8068
18_cpx.CU.99.CU76 G-A---------GAGA-T-----------A---A--......................................................A--C-A............GA-.............................................CT-C-TAGA-CTCC 8214
19_cpx.CU.99.CU7 ------------G-----------------CA-A--......................................................------............---.............................................---------G---- 7947
20_BG.CU.99.Cu103 ......------G-G------------C-A--G---......................................................A-CCCT............---.............................................-------CAG---- 8328
21_A2D.KE.99.KER2003 G--------------A-------------A---A--......................................................A----T............---.............................................---------G---- 8077
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY G-G---------CAG--C-----------A--G-A-......................................................A--CCT............G-G.............................................--------AG-A-- 8073
23_BG.CU.03.CB118 ......---G--G-G-----------------G---...GCCCCTCCAGCAGRAAAC....................................CCT............---.............................................-------CAG---- 8337
24_BG.ES.08.X2456_2 TC--A--------GG-----A--------A--G---...ACCCCTCTAACAACAACAAGAGGAGGAGCATCTCAAAATTCAGCTAGACAA...--ATCT.........---.............................................-------TAG-A-- 8372
25_cpx.CM.02.1918LE G-----------GAGA-------------A-----C.............................................ACCCCTCCA--A--A......GCAGCAG--.............................................--------AG-A-- 8117
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 G-G---------GAA--C---------------A-G......................................................A--CCT............---.............................................------ACAG-A-- 8894
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS G-----------G-A----------A------G---......................................................--CCCT............---.............................................---------G-A-- 8905
28_BF.BR.99.BREPM12609 GG-------GAGG-----------------------...ACTAGGCCA.......................................GCA------............---.............................................---------G---- 8298
29_BF.BR.01.BREPM16704 -G-------G--G-------A--G------------...ACTGAGCCAGGG....................................CCA--A---............---.............................................--------AG---- 8345
31_BC.BR.04.04BR142 G-G---------G--A----A------C-A------...GCTCATCCAGCAGCAGAAAGAATAGGATCAGAAAGAGTAAGAGGA......------............---.............................................--------GG-A-- 8401
32_06A1.EE.01.EE0369 G-A--T------GAGA-----------T-A------......................................................A-CCC-............---.............................................--------AG-A-- 8511
33_01B.ID.07.JKT189_C G-G---------CAG--C-----------A--G-AG......................................................A--CCC............---.............................................--------AG-A-- 8198
34_01B.TH.99.OUR2478P G-G---------CAG--C--A--------A--G--G......................................................A--CCT............---.............................................--------AG-A-- 8051
35_AD.AF.07.169H -AG-A-------GAG--T-A-----A--------A-......................................................A--CCT............G--.............................................--------AG-A-- 8088
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --A---------CAGA-T-----C--------G-A-......................................................A--CCT............---.............................................------ATAG-A-- 8106
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 G-G---------CAG--G-----------A-A--A-......................................................A-CCCT............---.............................................-----G--AG-A-- 8089
38_BF1.UY.03.UY03_3389 G--------G--GA-A--------------------......................................................------............---.............................................--------AG---- 8281
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --A---------G--A-------C---------A--......................................................A-CCC-............---...............ACAGCAGAAAGGGGGGCA......GCAAAA--------AG---- 8359
40_BF.BR.05.05BRRJ055 CCC---------GAGA-----------------A--......................................................------............---...............GCAGCAGATGGG............GAAAGA---------G---- 8400
42_BF.LU.03.luBF_05_03 G-----------G--------------------AA-......................................................A----A............--G.............................................-------T-G---- 8347
43_02G.SA.03.J11223 GG-------T-CGAGA----A--G-----A------......................................................A-ACCC............--TACAGCAGCAGAAGGAGCAGGAACA.....................--------AG-A-- 8413
44_BF.CL.00.CH80 G-----------GA-A--------------------......................................................A-CCCT............---.............................................--------AG---- 8300
45_cpx.FR.04.04FR_AUK G-A---------GAGA-T-----------A------......................................................A--CCC............---.............................................------ACAG-A-- 8844
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 G-A---------G--------------T-A------......................................................A-CCCT............---.............................................--------AG---- 8261
47_BF.ES.08.P1942 G--------------A-------------A------......................................................A-CCCT............---.............................................AT------AG---- 8302
48_01B.MY.07.07MYKT021 G-G---------CAG--C--A--------A--G-A-......................................................A--CCT............---.............................................--------AG-A-- 8117
49_cpx.GM.03.N26677 G-G---------GAGA----------------G---...GCGCGAGCTACTCCT..............................ACTGCTC---CT............---.............................................--------AG-T-- 8333
51_01B.SG.11.11SG_HM021 G------------AGA----A----------AGA--......................................................A-----CCAGCAGCAGAGG--.............................................--------GG---- 8088
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ...----------GG---------------GA----......................................................----G-............---.............................................---------G---- 8208
53_01B.MY.11.11FIR164 G-G---------CAG--C-----------A--G---......................................................A--CCC............---.............................................--------AG-A-- 8225
54_01B.MY.09.09MYSB023 GGG------A--CAGA-C------------------......................................................A--CCCGCAGCA......G--GAAGAAGTAGGAGCA..............................--------AG-A-- 8335
55_01B.CN.10.HNCS102056 G-G---------CAG--C--------G--A-AG-A-......................................................A--CCT............T--.............................................--------AG-A-- 8216
57_BC.CN.09.09YNLX19sg G-----------G--A----A--G------------......................................................A--C--............---.............................................--------AG-A-- 8113
61_BC.CN.10.JL100010 G------------G------A-----G---------......................................................------............---.............................................---------G---- 8284
O.BE.87.ANT70 GAG------G-AG-A-----A------------A--.................................ACTAGAACTTTCCCTGAGTCT...--A............---.............................................TGC---CC-G-A-- 8971
O.CM.91.MVP5180 GCA------T-AGAA-----A--T------------...TCCTCCTCTGATCCT.................................CAACAA...............---.............................................TGT---CC-G-A-- 8994
O.CM.98.98CMA104 GCA------T-A--A-----A--G---------A--GCTCCTGMRCCTGAACCA.......................................--A............---.............................................TGT---CC-G-A-- 8472
O.FR.92.VAU GCA------T-AGAA-----AAG-----------A-...ACTTCCCCTGACCCC.......................................C--............T-CTCTGACACC...CAA..............................C-T---CC-G---- 8543
O.GA.11.11Gab6352 GGA--------AG-A-----A------------A--.................................ACAAGAACTTCCCCTGAGTCT...--A............---.............................................C------C-G-A-- 8209
O.SN.99.99SE_MP1299 -AG------T-AG-A--C--A------------G--...ACTTCCCCTGATCCT.......................................--A............---.............................................TGT---CC-G-A-- 9033
O.US.10.LTNP GA-------G-AT-A--G--A------------AA-ACT...AGAACCATTAGAACTAGAACTTCCCCT...............GAGTCT...--A............---.............................................------CC-G-A-- 8911
N.CM.02.DJO0131 G-A--------AGAAA-C--A------------A--CAACGACCTCAC....................................GAGCCA--A-TA............GAG.............................................C------TAG-A-- 8357
N.CM.04.04CM_1015_04 G-A--------AGAAA-C--A------------A--CAA...AGACAA....................................ACTCAA--A-CA............G--.............................................-------TAG-A-- 8326
N.CM.06.U14842 G-A--------AGAAA-C--A------------A--CAA...ACTCAA....................................GAGCCA..................................................................-------KAG-A-- 8385
N.CM.95.YBF30 G-A--------AGAAA-C--A------------A--CAA...ACGCAA....................................GAACCA--A-TA............GAG.............................................C------TAG-A-C 8472
N.CM.97.YBF106 G-A--------AGAAA-C--A--------A---A--CAA...................................................A--CCA............GAG.............................................C------TAG-A-- 8418
N.FR.11.N1_FR_2011 G-A--------AGAAA-C--------G------A--CAA...ACTCCA....................................GGAGCA--A-TA............GA-.............................................C------CAG---- 8254
P.CM.06.U14788 G-G--C-----AG-A--C-------A---A-AG-AG...ACTACCCCGACTACC..................CCTGACCCGACTACCCCA...-TA............A--.............................................C-T---CCCG---- 8488
P.FR.09.RBF168 G-G--C-----AG-A--C--A----------AT-AG......................................................A---CC............---GAAACA.......................................C-T---TC-G---- 9008
CPZ.CD.06.BF1167 -CCA---TC--AGGGA--GACA-C-TGT---ACA--......................................................AT-AGA.........AACA--................................................C---CAGCA-A 9077
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 G-A--------AGAAA----A--G-----A-A-A--......................................................---CCA............A--.............................................---------G-A-- 8418
CPZ.GA.88.GAB1 G-A---------GAG--C--AAG------A--GGA-......................................................---CCA............A--.............................................--------GG-A-- 8958
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 GGCA-----G--GG--CT-CT--GGTCC-AC-CA--......................................................TTGC-T............G-T.............................................---C-T-C-CAT-A 8562
CPZ.US.85.US_Marilyn G-A--------AGAA--C--AA-C---T------A-...ACTCAGACAACAGCA......................................................................................................--------AG-A-- 8918
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B.FR.83.HXB2 GGGAGCAGCATCTCGAGACCTGGAAAAACATGGAGCAATCACAAGTAGCAATACAGCAGCTACCAATGCTGCTTGTGCCTGGCTAGAAGCA.........CAAGAG............GAGGAG......GAG...GTGGGTTTTCCAGTCACACCTCAGGTACCTTTAA 9025
Nef __G__A__A__S__R__D__L__E__K__H__G__A__I__T__S__S__N__T__A__A__T__N__A__A__C__A__W__L__E__A__.__.__.__Q__E__.__.__.__.__E__E__.__.__E__.__V__G__F__P__V__T__P__Q__V__P__L__
A1.AU.03.PS1044_Day0 A-------T----AA---T--A--T------------G-------C------GT-......-ATC-CC--AG---CA-------G------.........------............--A-G-......---...--A--C----------GG--C-----G---C--- 8278
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 A--G----T----A----T--A----G------------T-----C--T--------------T------AG------------G-----G.........------GAA.........----G-......---...--A--C--------A-GG--A------------- 8240
A1.ES.06.X2110 A-------T-----A---TT-A--T------------G-------C-------T-......-ATC-CC--AG---C---------------.........------............--T---......---...--A--C----------GG--C-----G---C--- 8281
A1.IT.02.60000 A---C---T-----A---TT-A--T---T--------G-------C--G--C--CT--A----T------A-------------G--G--G.........------............--T---......---...--C--C----------GG--G------------- 9075
A1.KE.11.DEMA111KE002 A-------T-----A---TT-A--T------------G----------T---CT-......-A-C--C--AG---C-T------G------.........------............--A---......-GA...--A--C----------GG--A---------C--- 8417
A1.RU.11.11RU6950 A---C---T-----A---TT----T-GG---------G-------C--T-----------C--T-----------C--------G--G---.........------............--A---......---...--A--C----------GG--A-----------G- 8582
A1.RW.11.DEMA111RW002 A-------T----------T-A--------------------C--C--T--CGT-......-ATC-CC--AG---C--------G------.........--G---............--C---......---...--A--C----------G---A--A------C--- 8439
A1.SE.95.SE8538 A-------T-----A---TT-A--T-G------------------C--T----T-......-ATC-CC--AG---CA-------G--G---.........------............--C---......---...--A--C----------AG--A---------C--- 8236
A1.TZ.01.A341 A-------T---------TT-A--T--G-------------------AT---GT-......-ATC-CC--AG-----T------G-----G.........--G---............--C---......---...--A--C----------GG--A--A-----A---- 8214
A1.UA.01.01UADN139 A---C---T-----A---TT----T--G---------G-------C--T-------------AT-------A---C--------G--G--G.........------............--A---......---...--A--C----------AG--G-----------G- 8260
A1.UG.11.DEMA110UG009 A-------T-----A---TT-A----G------------------C-----C-T-......-ATC-CC--AG---C-T------G------.........-----A............--A-G-......---...--A--C----------AG--A--A---------- 8371
A1.ZA.04.04ZASK162B1 A-------TT--------T--A----G------------------C--T-------A-----AT----AAAG-CT-------G-GAG----.........------GAG.........------......---...--A--C----------GG--A--A--G---C--- 8489
A2.CD.97.97CDKTB48 A-------TG----A---TT-A-CC-G----------G-------C--T-------------A----C---A---C--------G-----G.........-----A............------......--A...--A--C----------GG--A------------- 8386
A2.CM.01.01CM_1445MV A-------TG----A---TT-A-GT-C--G-------G------TCC-T--------------T---T---AC--C--------G-----G.........-----AGAG.........AGT--T......---...--A--C--C-------GG--A---------C--- 8242
A2.CY.94.94CY017_41 A-------TG----A---TT-A-CT-CT---------G-------C--T--------------T---C---A---C------G-G-----G.........-----AGAG.........---AGT......--A...--A--C--C-------GG--A------------- 8451
B.AR.04.04AR143170 --------T----------T---CGG---G-------G---------AT---------A---AT---------------------------.........------............--T---......---...----------------G----------------- 8201
B.AU.04.PS1038_Day174 ----C---T---G-----Y------CG------------------------------------T-------A-------------------.........------............--K---......--R...-----G----------G---------C--C---- 8214
B.BR.06.06BR1119 ----C--------------T-A----GC-G-------C------C-----------------AT------------------G--------.........-----AAAT.........------......---...----------------G------A--G--C---- 8462
B.CA.07.502_1191_03 --------------------------G-----------------------------------A----C-A-A-------------------.........------GAA.........A-T---......--A...--A-------------G----------------- 8472
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---------------------A--G-G------------------------------------T-------A-------------------.........------............------......--A...--A--C----------G------A---------- 8590
B.CN.10.DEMB10CN002 -------------A-G---T-----G---G-------C------C------------T--C-AT---------------------------.........------............--T---......--C...----------------GG---------------- 8410
B.CO.01.PCM001 ---------------------A-----------------------------C-----------T-------A-------W-----------.........--T---............--T--A......---...--A--C----------G---------C------- 8208
B.CU.99.Cu19 --------T-----------------G---C--------------------------------T----A--A-------------------.........------............------......---...----------------G------A---------- 8592
B.CY.09.CY266 --------T---------------C--------------------............................................................................................................................. 8140
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------------------------------------C----------T------C-------T-------A-------------------.........------GAG.........C----A......---...--------------T-G----------------- 8316
B.DK.07.PMVL_011 A----------------------C--G--------------------------------------------A-------------------.........------............-----A......--A...-----G--------T-G----------------- 8458
B.DO.05.05DO_160884 --------T---------------C---------------------------......-T--AT--CC---A---C-TT-----G------.........--G---............--C---......---...----------------G----------------- 8205
B.ES.10.DEMB10ES002 ------G------------T----C-G----------C------------------------A--------A--A----------------.........--G---GAT.........--T-G-......---...--A--C----------A------------C---- 8425
B.FR.11.DEMB11FR001 A------------A-G-----A----G------C----------C--------------A--A--------A-A-----------------.........------............--T---......--A...----------------G----------------- 8273
B.GE.03.03GEMZ004 --------------A------A----G-T--------C----------A------C------AT---------------------------CAA......------............-----A......--A...----------------G------------C---- 8226
B.HT.05.05HT_129389 ---------------G--T------------------C------C----------T---AA-AT-------A-------------------.........---A--GAG......GAT--T--A......--A...--A-------------G----------------R 8267
B.JM.05.05JM_KJ108 --------T------G-----------------------------C-----C-T-......-AT-G-------G---T-------------.........------............------......-GA...--A--G----------G----------------- 8229
B.JP.12.DEMB12JP001 --------T---------------------C----------------------T-......-AT-------A---C-T-------------.........------............--A--A......---...--A-------------G----------------- 8444
B.KR.12.12KYY10_10742 --------T---------------TC---G-------G------C---T---------AG--A-------A--------------------.........------............------......---...-----C----------G------------C---- 8905
B.NL.00.671_00T36 ----C---T----------T--------------------------------......A---AT-------------T-------------.........------............------......--A...----------------G----------------- 8580
B.PE.07.502_2649_wg8 ------C-T-----------------G-----------------T--A-------A------A--------A-ATG---------------.........------............------......---...--A--G----------G-------------C--- 8467
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------TT-----------A-----------------T---------------C------A--------A----------G--------CAA......------............-GA---......---...----------------G---C--------C---- 8223
B.RU.11.11RU21n --------T------------------------------------C--T---------------------------------T--------.........------............------......---...--------------T-G----------------- 8553
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------------------A--------------------------------------C--T--------C------------------.........-----A............--A--A......--TGGG----------------A----------------- 8361
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------------------G----------T-------------------------T-------A-C--------G--------.........------............--A--C...AGT---...--A--C--C-------G-------------C--- 8259
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------T------------------G-----------------------------------T-------A-------------------.........------............-----A......---...----------------G------------A---- 8999
B.UA.01.01UAKV167 --------T----------T------GG------------------------......-T--AT-G----------A--------------.........------............-----A......---...-----C---------CG------A--G------- 8283
B.US.11.ES39_42 A--GC-----------------------T--------C----T-------------------AT-----A---------------------.........------............--T---......---...-----C----------G-------------G--- 9057
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------T----------T-A----G------------T------------------CAG--T------AAC------------------.........------GAT.........-G---A......--A...----------------G----------------- 8277
B.YE.02.02YE507 ------------------------C----G---------A--------T----------------------A-------------------.........-----AGAG.........C-----......--T...----------------G---------G------- 8259
C.AR.01.ARG4006 A---C----T----A----T-A--T-G-T----G---T-G-----C--T--C---C-T--C-AT-------AC-----------G-----G.........---C--GAG.........-----A......---...--A--C----------G----------------- 8243
C.BR.07.DEMC07BR003 A---C---------A----T-A--T-G-T----G--GC-G-----C-----C---C---G--AT--------------------G-----G.........---C--GAA.........--A--A......---...--A--C----------G-M--------------- 8471
C.BW.00.00BW07621 A-------------A----T-A--T-G------G-----T-----C-----C--GC-CA-C--T--C-----------------G-----G.........------GAG............--T......--A...--A--C----------G----------------- 8381
C.CN.09.09YNLX133sg A-------------A----T-A--T-G-T--------C----C-TC-A---C----ACA-C-A-----AG-A------T-----GAG-A--.........------GAG.........--A--A......---...--A--C----------G---------G------- 8253
C.CY.09.CY260 A--------G---------T-A----G------G---C-G-----............................................................................................................................. 8216
C.ES.07.X2118_2 A-------------A------A--G--------G---C-T-----C-----C----TCA-C-AT-------AC-----------GC----G.........------GAG.........--A-GA......---...--A--C----------G---------G------- 8434
C.ET.02.02ET_288 A--------G--C------T-A---C-------G---C-A----CC-----C---C---AG-AT--------------------GC----G.........------GAG.........--A--A......---...--A--C----------G----------------- 8254
C.GE.03.03GEMZ033 A--------C---------T-A--T------------C-T----CC--T--C-----C-AG-A--------A------------GA----G.........------GAG.........------......--A...--A--C----------G-------------G--- 8256
C.IL.98.98IS002 A--------G----A----T-A--GG-----A-G---C-T-----C-----CG----C--C--T-----A-A-------A----G----AG.........--G---GAG.........--A--A......--A...--A--C----------GG---------------- 8377
C.IN.09.T125_2139 A--------G----A----T-A--T---T----------T-----C-----C----GCA-C--T-------A-GT---T-----G---A-G.........--G---GAG.........-CA-GA......--A...--A--C----------G---------G------- 9084
C.KE.00.KER2010 A-------------A----T-A--T---T--------C-T--C--C-----C-----T-GC-A--------AC-----------GC-----.........------GAG.........--A--A......--A...--A-------------G---------G------- 8238
C.MM.99.mIDU101_3 A--------G----A----T-A--T---T--------C-T-----C-----C----ACA-CT-T-----A-AC-----T-----GAG----.........------GAA.........--A--A......--A...--A--C------A---G---------G------- 8408
C.MW.09.703010256_CH256.w96 A------------------T-A--G-G------G---C-T--T-CC-----C----TCAGC-A---------A-----------G------.........-----AGAG.........--AA-A......--A...--A--C----------G------A--G------- 9010
C.SN.90.90SE_364 A--------G----A----T-A--T---T----G---C-T-----C-----C-----C--C--T----AG---------CA---G-----G.........------CAG.........--A--A......---...--A--C----------G----------------- 8173
C.SO.89.89SM_145 A------------AA----T-A--T---T--------C-T----AC-----C---C-CA-C-AT-------A------T-----GC----G.........------GAG.........--A---......--A...--A--C----------A---------G------- 8275
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 A--------------------A--T-GG-----------T-----C-----C-----CA-C--T--------------------G------.........------GAG.........-CA--A......--A...--A--C--------T-G---------G------- 9000
C.US.11.17TB4_4G8 C-------TG---------T-A--C--------G--G--T-----C-----C---C-C--C--T-------AG-----------G-----G.........------GAA.........---AGC......---...--A--C----------G---C------------- 8425
C.UY.01.TRA3011 A---C----G----A----T-A--T---T----G---C-G-----C-----C---C-T--C-AT-------A------------------G.........---C--GAG.........-CA--A......---...--A-------------G----------------- 8226
C.YE.02.02YE511 A--------G----A----T-A-CT--------G---C-T-----C-----C---C-CA-C-AT-----A--------------G-----G.........------CAG.........--C--A......---...--A--C----------G----------------- 8277
C.ZA.07.704010042_CH042_TF A---A---------A---TT-A--T--------G---C-T--G-CC-----C---C-CAGC-AT-------A------T-----G------.........------............--A-GT......--T...--A--C----------G----------------- 9023
C.ZM.11.DEMC11ZM006 A--------G----A----T-A--T---TT-------C-T----CC-----------CAAA-AT-------A-GT---------GC----G.........------GAG.........--A-GAGACGGA--A...--A--C----------G---A--A--G------- 8413
D.CD.83.ELI A-------T------------------------G------------------------AG---T-------AC------------------.........-----AGAG.........AGC--C......---...-----C----------G---C------------- 8564
D.CM.10.DEMD10CM009 A-------T---------T--------------G------------------------CAG--T-------AC------------------.........-----AGAA.........--T-G-......---...----------------G----------------- 8375
D.CY.06.CY163 A-------T---------T--------------G-----------............................................................................................................................. 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 --------TG-----G---------CGC-----G---------------------T-CCAG--T-------AC------------------.........-----A............--A--T......--A...--------C-------G------------G---- 8355
D.KR.04.04KBH8 A--------------G----------G------G--------------A--------------T-------A-------------------.........-----AGAA.........------......--A...----------------GG--------G---AC-- 8926
D.SN.90.SE365 --------T---A--------------------G---G-----------------AA--A---T-----G-AC------------------.........-----AGAG.........--T-GA......A-A...----------------GG---------------- 9026
D.TD.99.MN011 A-------T---------T-------G------G------------------------A----T--------C------------------.........-----A............-GT---......---...----------------G----------------- 8215
D.TZ.01.A280 --------T-----------------G------G--------------T---------CAC--T-------AC-----------------G.........-----AGAG.........-CA--C......--A...----------------G--------CG--A---- 8216
D.UG.11.DEMD11UG003 ---G--C------A-G--T--------------G--------------T---------CAG------T-A---------------------.........-----AGAA.........--A-G-......--A...--T---------A---G------------GC--- 8382
D.YE.02.02YE516 A-------T---------T--------------G--------------------T......-AT---C----C------------------.........-----A............--C---......--A...----------------G----------------- 8199
D.ZA.90.R1 --------T------------------------G-----------------C-----CAG---T-------AC------------------.........-----AGAG.........AGT---......--A...--------------T-A----------------- 8382
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------TG----A----T-A--T-G--GG--G-----T-----C--------T-G--T---T---T---AC-TG--------G--G---.........------............--T---......--A...--A--C----------AG------------C--- 8088
F1.AR.02.ARE933 --------TG----A----T-A--C-G--GG--------T-----C--------TAA-AA--AT---C---AC-TG--------G------.........------............--A---......--A...--A--C----------G----------------- 8295
F1.BE.93.VI850 --------TG---------T-A--C-G--GG--------T-----C--------TAG-A----T---C---AC-TG--------G------.........------............------......--A...--A--C----------G-------------G--- 8302
F1.BR.07.07BR844 --------TG----A----T-A-G-C---GG--G-----T-----C--------TAGT--C-AT---C---AC-TG--------G------.........------............--A---......---...--A--C----------G------A---------- 8824
F1.CY.08.CY222 --------TG----A----T-A--T-G--GG--G---G-T-----............................................................................................................................. 8096
F1.ES.11.DEMF110ES001 --------TG---------T-A--T----GG--G-----T----CC--------TAGT--C-AT---C---AC-TG--------G------.........------............--A---......--A...--A--C----------G---C-----G------- 8333
F1.FI.93.FIN9363 --------TG----A----T-A----G--GG--G-----T-----C--------T-G------T---C---AC-TG--------G------.........------............--C---......--A...--A--C----------G---C------------- 8324
F1.FR.96.96FR_MP411 --------TG----A----T-A--T-GG-GA--G---G-T-----C--------T--------T---C---AC-TG--------G------.........------............--T---......--A...--A--C----------G----------------- 8192
F1.RO.96.BCI_R07 --------TG---------T-A--T-G-AGG--G-----T-----C--------T-G------T---C---AC-TG------G-G------.........------GAG.........--T-G-......--A...--A--C----------G------------GCCG- 9097
F1.RU.08.D88_845 A-------TG---------T-A--TC--AGG--G-----T--------------TAG------T---C---AC-TG--------G--G---.........-----R............--A---......--A...--A--C--------T-G---------G------- 8543
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---G----TG----A----T-A--T---T----G-----T-----C--------TAAG-AA--T---C---AC-TG------T--------.........-----T............--A---......--A...--A-------------G---C------------- 8346
F2.CM.97.CM53657 --------TG----A----T-A--T--------G-----T-----C---C-G--TAGG-A---T---AG--AC-TG--A-----------G.........------............--T---......---...--A-----C-------G----------------- 8196
G.BE.96.DRCBL A-------T-----A---TT-A--T-GG--------C-----------A----------GC------C---A------------G------.........------GAG.........--CTCA......---...--A--C----------G---A------------- 8988
G.CM.10.DEMG10CM008 A-------T-----A---TT-A--T-GG-----T-----T-----C--------------C-A----C---A------------G------.........-----AGAG.........--TTCA......--T...--A--C--------T-GG--A-----------G- 8406
G.CN.08.GX_2084_08 A-------------A---TT-A--T-GG-----------------C-----C--------A--T---C---A------------G------.........------GAG.........---TCA......---...--A--C----------G---A-----G-----G- 8281
G.CU.99.Cu74 A-------T-----A---TT-A-CT-GG-----------T-----C--T-----------C-AT--CC---A------------GC-----.........------GAA.........--TTCA......--A...--A--C----------G---A-----------G- 8668
G.ES.09.X2634_2 A-------T-----A---TT-A-CT-G------------T-----C--------------C-AT--CC---A-C----------G--G---.........-----AGAA.........--CTCA......---...--A--C----------G---A---------C-G- 8529
G.GH.03.03GH175G A-----------C-A---TT-A--T--G--------GC-------C--------------A-AT---C---AC-----T------------.........------GAA.........--TTCA......---...--A--C----------A---A--A--------G- 9095
G.KE.09.DEMG09KE001 A-------------A---TT---CT--G-----G--------G--C------------A-C-AT--CC---A-------------------.........---C--GAC.........--ACCA......---...--A--C----------G---A------------- 8434
G.NG.09.09NG_SC62 A-------------A---TT-AACT-G---------------C--C---------T---A--GG---C---A-GT----------------.........---C--GAG.........--TTCA......--A...--A--C----------G---A------------- 8216
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B.FR.83.HXB2 GGGAGCAGCATCTCGAGACCTGGAAAAACATGGAGCAATCACAAGTAGCAATACAGCAGCTACCAATGCTGCTTGTGCCTGGCTAGAAGCA.........CAAGAG............GAGGAG......GAG...GTGGGTTTTCCAGTCACACCTCAGGTACCTTTAA 9025
Nef __G__A__A__S__R__D__L__E__K__H__G__A__I__T__S__S__N__T__A__A__T__N__A__A__C__A__W__L__E__A__.__.__.__Q__E__.__.__.__.__E__E__.__.__E__.__V__G__F__P__V__T__P__Q__V__P__L__
G.PT.x.PT3306 A-------------A---TT-A-CT-GG-----------T-----C--A-------------AT---C---A------------G-----G.........-----AGAA.........---TCA......---...--A--C----------A---A---------C--- 9040
G.SE.93.SE6165_G6165 A-------T-----A---TT-A--T-GG-----------------C--------------C-AT---C---A------------G------.........------GAG.........--CTCA......--A...--A--C----------G---A--A--------G- 8467
H.BE.93.VI991 A-------TG----A---TT-A--T-G--G-------G------TC-AT--C-T----T---AT-------AC-CC--------G------.........------GAA.........--A---......--A...--A--C----------GG--G------------- 8428
H.BE.93.VI997 A-------T----------T----T-G--GA--G---G------TC-AT--------------T---C---A-GT---------G------.........------GAG.........-C----......--A...--A--C----------GG--C------------- 8343
H.CF.90.056 A-------TG--------TT----T-G--GC--G---G------T--AT---------T----T---CG--A-GCC--------G------.........------GAC.........-G----......--A...--A--C----------GG---------------- 8348
H.GB.00.00GBAC4001 A---C---T---------TT----T-R--R-------G------TC-AT----------A--GG---C---AC-CC---------------.........------GAA.........--A---......--A...--A--C----------G----------------- 8537
J.CD.97.J_97DC_KTB147 A--------G----A---TT-A--T-GG-----G-----------C----------T--AA--A---AG---C-----------G--G---.........---ACAGAA.........------......---...--A--C----------G------A-----A---- 8190
J.CM.04.04CMU11421 A-------TG----A---TT-A-CT-CG-----G-----------C------------A----A-------AC------------------.........---ACA............------......---...--A--A-----------------------A---- 8560
J.SE.93.SE9280_7887 --------TG----A---TT---CT--G-----G-----------C-----------------A-------AC-----------G------.........---ACA............------......---...--A--A----------A-------A----A---- 8323
J.SE.94.SE9173_7022 --------TG----A---TT---CT--G-----G-----------C-----------------A----A--AC-----------G------.........---ACA............------......---...--T--A----------G---------W--A---- 8333
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------T-----A---------T--------G---G-------C--------T---TTC-AT---C---A------------G------.........--G--A............--C---......--C...----------------G------------A---- 8208
K.CM.96.96CM_MP535 --------T-----A--------CT-G------G---G-------C--------TT--CAC-AT---C---A------------G------.........--G---............--A---......--A...--A-------------G------------A---- 8212
01_AE.AF.07.569M A-------T---------T--A--T------------G-A--------T----TG......-AT-------A-AA--T------GAG----.........-----AGAAGAAGGGGAC--C---......-G-...--A--C----------GG--G---------C--- 8291
01_AE.CN.10.CYM059 A-------T-----A---T--A--T--------------A--------T---TTG......-AT-G----A--AA-A-------GAG----.........-----AGAAGAG...GGG--A--A......---...--A--C----------GG--G---------C--- 8471
01_AE.HK.04.HK001 A-------T-----A---T--A--T------------G-A-----C-AT----TG......-AT----A--A-A---T------GAG----.........------GAA......GAT-----A......-G-...--A--C----------GG--A---------C--- 8407
01_AE.JP.x.DR0492 A-------T-----A---T--A--T--------------A--------T----TG......-AT-------A-----T------G------.........------............--T---......---...--A--C---------CAG--G---------C--- 9063
01_AE.TH.04.BKM A--T----T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG......-AT-------A---G-A------GA-----.........------............--A---......---...--A--C----------GG--A---------C--- 9028
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 A-------T-----A---T--A--T------------G-A--C-----T----T-......-AT-------A-----T----T-GA--A--.........-----A............--A--A......---...--A--C----------G---G-----T---C-T- 8476
01_AE.TH.90.CM240 A-------T-----A---T--A--T--------------A--------T----T-......GAT-------A-----T------GAG----.........------............--C---......---...--A--C----------TG--G---------C--- 8593
01_AE.VN.98.98VNND15 A-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG......-AT-------A-A---T------GAG----.........--T---GAA......GAG--T---......-G-...--A--C----------GG--A---------C--- 8316
02_AG.CM.10.DE00210CM013 A-------------A---TT-A-GT-G--GA--------------C--T--C------T----T---C---A-GT---------G------.........------............--T---......---...-----C----------GG--------------G- 8515
02_AG.ES.06.P1261 A-------------AG--T--A--T---------------R-C--C--T--C-----------T---C-G-A------------G------.........------............--C---......---...--A--C--------T-GG--G-----G-----G- 8484
02_AG.FR.91.DJ263 A-------------A---TT-A--T-G---------------------T----------A---T-------A-------------------.........------............--A---......---...--A--C----------GG--A-----------G- 8421
02_AG.GH.03.03GH181AG A-------------A---TT-A-CT-G------------------C--T------T--CA---A-------A------------G------.........------............--C---......--T...--A--C----------GG--A--------A--G- 9093
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 A-------------A---TT-A--T-G------------------C--T----------A---T---C---A------------G------.........------............--AAC-......---...--A--C--C-------AG--G-----------G- 8728
02_AG.LR.x.POC44951 A-------T-----A---TT-A--T-G--G---------------C--T-------G-T-C--T--C----A------------G------.........------............--A--A......---...--A--C----------GG--G------------- 9026
02_AG.NG.x.IBNG A-------------A---TT-A--T-G------------------C--T---------CAA--T--CC---A------------G------.........------............--T---......A-T...--A--C----------GG--A-----G-----G- 8552
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 A-------T-----A---TT-A--T-G------------------C--A---------CA---T-----A-A------------G------.........------............--A---......---...--A--C----------G---A-----------G- 8260
02_AG.US.06.502_2696_FL01 A-------T-----A---TT-A--T-G-T--------G-------C--G--------------T-------A-CT---------G------.........--G---............--A---......---...-----C----------GG------------C-G- 8234
03_AB.RU.97.KAL153_2 A---C---T-----A---TT----T--GT--------G-------C--T-------------AT-------A---C--------G--G--G.........------............--A---......---...--A--C----------GG--G-----------G- 8205
04_cpx.CY.94.94CY032_3 A-------TG----A----T----C--------G----------T--A---------------T---C---ACAAAA-------G------.........-----AGAG.........--A--A......---...--A-------------GG--A------------- 8437
05_DF.BE.x.VI1310 --------TG-T--A----T-A--C--T-GG--G---G-T----TC--A-------T---C--T---C---A-ATG------G--------.........------GAG.........------......--A...--A--C----------A----------------- 8434
06_cpx.AU.96.BFP90 A-------TG----A---TT----T--G-----G-----------C------------A----A--------C---------G-G------.........---ACA............-----A......---...--A--C----------G-------------G-G- 9070
07_BC.CN.98.98CN009 --------T------G--------------------------G------------C-------T----A--A------------G-----G.........------GAG............A--......---...--A-------------G----------------- 8368
08_BC.CN.06.nx2 --------T----T-------A--------G-------A------------C-------A---T-------A----------------A--.........------GAG............---......---...--------C-------G------A---------- 9002
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------G----A---TT-A-GT-GR-----G---C-T-----C-----C--T--CT----T---CA--AC-----------G--G---.........--G--A............--T---......--C...--A--G--C-------G---C------------- 8200
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 A--------G----A----T-A-CT---TT---G--CC-G-----C-----C---C-G-GC-AT-------A------------G-----G.........-----AGCG.........--A--A......---...--A--C----------G---------T--C---- 8380
11_cpx.CM.95.95CM_1816 A-------T----AA---TT-A-----R---------G----------T-------GG-AA--T-----A-----C------T-------G.........------GAA.........------......---...--A--C----------G---A------------- 8433
12_BF.AR.99.ARMA159 --------TG----A----T-A-----C-GG--G-----T-----C--------TAG---C-AT---C----C-TG--------G-----G.........------............--A---......--A...--A--C----------GG---------------- 8990
13_cpx.CM.96.96CM_1849 A-------T-----A---TT-A--T-GG--------CG-------C--T---CT----......---AAG-A--AC-T-------------.........------............--A-G-......--A...-----C----------A------------A---- 8450
14_BG.ES.05.X1870 A--R----T-----A---TT-A-CT-GG---------G-T-----C--------------C-AT---C---A------------G------.........---C-AGAG.........--CTCA......---...--A--C----------G---A---------C-G- 8531
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 A-------T---G-A---T--A--C--C---------G-A--------T----TG......-AT-------A-A---T------GAG----.........G-G---............--C---......---...--A--C----------GG--A---------C--- 8400
16_A2D.KR.97.97KR004 A-------T-----A---TT-A-CT-C--G---G---G------T--AT----------------------A-A----------G-----G.........------GAA.........------......--A...--A--C--C-------GG--A------------- 8442
17_BF.AR.99.ARMA038 --------TG---------T-A--G-G--GG--G---G-T-----C--------CAGC----AT---C---AC-TG--------G------.........------............--A--A......--A...--A--C----------G----------------- 8208
18_cpx.CU.99.CU76 TCC-----AG--C-A---GGA-CG---G-----GT--GGA----AC----G------------T---C--A--CAC-G-C-A--G----AG.........G-G---............--A---......---...--A--C--C-------GG--C---------C--- 8354
19_cpx.CU.99.CU7 A-------T------------------------G--------------------CAG------T-------A-------------------.........-----AGAG.........-CA--C......--A...--A-------------GR---------------- 8090
20_BG.CU.99.Cu103 A-------T-----A---TT-A-CT--G-----------T-----C--------------C-A----C---A------------G------.........-----AGAA.........--CTC-......---...--A--C----------G---A---------C-G- 8471
21_A2D.KE.99.KER2003 A---C---------------------G------G--------------T---------A-C--G--CC-A-A---C--------G--G--G.........------GAG.........--T---......-GA...--A--C--C-------GG--A-----G---A--- 8220
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY A-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG......-ATC-----AG-----T------G------.........------............--CA-T......--A...--A--C----------GG--G---------C--- 8207
23_BG.CU.03.CB118 A-------T-----A---TT-A-CT-GG-----------T-----C--------------C--T-------A-C--------G-G------.........-----AGAA.........--TTCA......---...--A--C----------G---A--------C--G- 8480
24_BG.ES.08.X2456_2 A-------------A---TT---CT-GG-----------T--T--C-----------T--C-AT---C---A------------G------.........---C-AGAA.........--TTCA......---...-----C----------G---A------------- 8515
25_cpx.CM.02.1918LE A-------------A----T-A-CT--------------T-----C-----------GAGC--T---C---A------T-----G------.........-----AGAA.........TCA---......--A...--A--C----------G---A------------- 8260
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------TG---A----TT-A--T------------G-------C--T------T-TTT---T---C---A------T---T--------.........------GAA.........----G-......---...--A--C----------G---A------------- 9037
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS A-------T-----A---TT-A-CT--G----------------AC-A--------------AT---C---A----------G-G------.........------GAG.........--CAGT......--A...-----C----------G------A---------- 9048
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------T----A-----T------G------------T------------------CA--AT-------AC------------------.........-----A............------......--A...-----C--C-------G----------------- 8438
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------T--------T----------T-----------C-----------T--------C-----------G------.........-----A............------......---...-----C--C-------G----------------- 8485
31_BC.BR.04.04BR142 ----C---------A----T-A--T-G------G---T-G-----C-----C---CGT-AC-AT-------A------------G-----G.........---C--GAG.........--A--A......--A...--A--C----------G----------------- 8544
32_06A1.EE.01.EE0369 A-------TG----A---TT-A--C--G-----------------C---C-----C--A----A--------------------G------.........------............--T---......---...--A--C----------G---------G------- 8651
33_01B.ID.07.JKT189_C A-------T-----A---T--A--T------------G-A-------CT----TG......-AT-------A-A---T------G------.........------............--A---......---...--A--C----------GG--G---------C--- 8332
34_01B.TH.99.OUR2478P A-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG......-AT-------A-----T------GAG----.........------GAA......AAT--A---......---...--A--C----------GG--G---------C--- 8191
35_AD.AF.07.169H A--R----T-----A---TT-A-----------------------C--T----T-......-ATC--C--AGC--CA-------G---A--CAA......-----A............--C---......---...--A--C----------GG--A--A-----AC-G- 8225
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 A-------T---------TT-A--T-G------------------C---------A--AG---T-------A--A---------G------.........------............--A-G-......---...--A--C----------G---G---------C--- 8246
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 A-------T-----A---TT-A-CT--G--------------------A------T--A-A--T---C---A------------G------.........----G-GAG.........--CCCA......--T...--A--C----------G-------------C--- 8232
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------G----A----T-A--C-G--GG--G-----T-----C--------CAA--AC-AT---C---ACGTG--------G------.........------............--A--A......--A...--A--C----------G----------------- 8421
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------G---------T-A----GC-GA--G---C-T-----C--------TAA--A--AT---C---A-GTG--------G------.........------GAG.........------......--A...--A--C----------G----------------- 8502
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------A----T---CG-----------GC------------------T-T---AT-----C-A------------G------.........------............A-T---......--A...--A--C----------G----------------- 8540
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----C--------------T-----------------C------C-------------A---AG---------GT---------G------.........-----A............------......---...-----G--Y-------G----------------- 8487
43_02G.SA.03.J11223 A-------------A---TT-A-CC-G------------------C--T------C--CAA----------A------------G------.........------............--T---......---...--A--C----------G---A-G----------- 8553
44_BF.CL.00.CH80 ----AA--TG----A----T-A----G--GG--G-----T-----C--------CAGT----AT---C---ACGTG--------G------.........------............--C---......--A...--A--C--------T-G----------------- 8440
45_cpx.FR.04.04FR_AUK A-------TT----A---TT-A--T------------G----------T--------------T------AG------------G------.........------GAA.........A-C---......---...--A--C----------G---G------------- 8987
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------G----A----T-A----G--GG--G--G--T----AC--------TAG--A--AT---C---ACGTG--------G------.........------............--T---......--A...--A--C----------GG---------------- 8401
47_BF.ES.08.P1942 --------TC-----------A-G---G-----------------------C----------AT---C---AC-TG--------G------.........--G---............-GT---......--A...--A--C--C-------G----------------- 8442
48_01B.MY.07.07MYKT021 A-------T-----A---T--A--T------------G-A-------CT----TG......-AT-------AC-CG-T------GAG----.........--G---GAG.........--T---......---...--A--C----------GG--A---------C--- 8254
49_cpx.GM.03.N26677 --------TG----A---TT----T--G-----G-----------C---------C-------A--------C-----------G----AG.........---ACA............------......---...--A--C----------G------------G--G- 8473
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----C--------------------------------C-T-----C-------------A--AT-------A-------------------.........--T---............--T---......--A...----------------GG--A---------C--- 8228
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------------------------G------------------------------------T-------A-------------------.........------............------......---...----------------GG--G---------C--- 8348
53_01B.MY.11.11FIR164 A-------T-----A---T--A--T------------G-A---GTG-CT----TG......-A--------A-A--A-------GAG----.........------GAA.........-----C......-G-...--A--C----------GG--A---------C--- 8362
54_01B.MY.09.09MYSB023 A-------T----AA---T--A--T------------G-A-------CT----TG......-AT-------A-AAG-T-------------.........-----AGAA.........--T---......---...-----C----------GG--A---------C--- 8472
55_01B.CN.10.HNCS102056 A-------T-----A---T--A--T--------------A--------T----T-......-AT-------A-A---T------GAG----.........-----AGAG.........--A--A......-G-...--A--C----------GG--G---------C--- 8353
57_BC.CN.09.09YNLX19sg A-------------A----T-A--T---T--------C-T-----C--T--C----ACA-C-AT---A-G-AC-----T-----GAG---G.........------GAG.........--A--A......-GA...--A--C----------G---------G------- 8256
61_BC.CN.10.JL100010 --------T-------------------T----------------------------------T----AC---------------------.........------GAA............A-A......--A...--A-------------G----------------- 8424
O.BE.87.ANT70 A---CAGATC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-C----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT.........--CC-A............-----A......--A...--A-----------AG-------A--G---C--- 9111
O.CM.91.MVP5180 A-----T-TC--CA-G--GT-A-C--CTAGA--G-G---AT-----TC-C-C--TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC-----CAGC.........--CA-A............--T---......--T...--A--C--C-----A-G------A--G---C--- 9134
O.CM.98.98CMA104 A---MA-CTC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T-C--TC-TCAA-A------A--CCT---A-TTT-----AGT.........--CC-A............--T--A...GAT--A...--A-----C-----A-GG-----A------G--- 8615
O.FR.92.VAU AA------T---CA-G-CAT-A-C-G-CAGAA---GG--AC-----TCTT-C--TC-TCAA-A----CAA--CCT---A-TC----G-AGC.........--CC--............-GTA-A......-GA...A-A--G--C-----A-G---C--A--G---C--- 8683
O.GA.11.11Gab6352 A-------TC--CA-G-CAA-A-C-G-GA-A----G---AC---A-TCTT----TC-TCAA-A-----AG--CCT---A-TC-----CAGT.........--TC-A............-----A......---...--A--C--C-----A-G------A--G--CC-G- 8349
O.SN.99.99SE_MP1299 A---CA-ATC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT.........--CC-A............--T--A......--A...--A--C--C-----A-G------A--G---C--- 9173
O.US.10.LTNP A-------TC--CA---CAT-A-C-GCTAGA----G---AC---C-TC-C----TC-CCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT.........--CC-A............--T--A......--A...--A-----------A-GG-----A-----CC--- 9051
N.CM.02.DJO0131 A--------T----A---T--A-CC--T-GA--G--CC----C-CA--------TAG-A-C-AT---C-AA--GTA--T---G--------.........-----AGAA.........--A-G-......--A...--A--C--------ACGC-----------A--G- 8500
N.CM.04.04CM_1015_04 A--------T----A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAG--A--AT----AAA--GTA--T---G--------...CAA...G----A............--A---......--A...--A--C--------ACGC-----A-----A--G- 8469
N.CM.06.U14842 A--------T----A------A-CT--T-GA--G--CC----C-CA--------CAA--A--AT----AA--AGTA--T--------G---.........-----A............--A---......--A...--A--C--------ACGC-----------A---- 8525
N.CM.95.YBF30 A--------T----A---T--A-CT--T-GA--G--C-----C-TA--A-----TAG--AC-AT----AAAG-ATA--T------------...CAA...G----A............--A---......--A...--A--C--------ACGC-----------A---- 8615
N.CM.97.YBF106 A-------TT----A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAA--A--AT---CAAA--GTA--T------------.........-----A............--AS--......---...--A--C--------ACGC-----A-----GC-G- 8558
N.FR.11.N1_FR_2011 A--------T--G-A----T-A-CT--T-GA--G--C-----C-TA-A------TAA--AC-AT---CAAAG-GTA--T------------.........--T--A............--T---......--A...--A--C--------ACGC-----------AC-G- 8394
P.CM.06.U14788 T--G-A-ATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---AC-C----AATT--GTT--AAG-A------A--A-TG----TCT-G--T--T.........--T---............--A--A......--A...--A--R--C-------GG-----A-----C---- 8628
P.FR.09.RBF168 T--G-AGATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---AC-C----AAT---ATT--AAG-A------A--A-TA----TCT-------T.........--T--A............--T--A......--A...--A--A--C-------GG-----A-----CG--- 9148
CPZ.CD.06.BF1167 T-C-C---GG--A-A---TT--C-T--CAGA----GCC-T----CA-A--CC-T--G-A-AGAAC---A--TA-TACAACATTC--G--AC.........--TACA............--A--A......-CA...--A--C--C-----A-G------A--G--AA-G- 9217
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A--G-A--T---A-A----A-A-C--GC-G-------G------T---A-----CC--CAA-------AGA---TA--T----------A-.........ATGC--............--T--A......--A...-----A----------A---A--A--G--C---- 8558
CPZ.GA.88.GAB1 A----A--TT--GAAG-----A----G---C-----T-----T-----G--C--CC---AG--T---CAAA--CTA--T--------G-A-.........ATG--C............A-T--A......--A...--A--A--C-----A-G---A-----T--AACG- 9098
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 T--GCAG--C--AAA---A--TC-TG--AGA----GGC----T-AC-AT-CC-T--G-A-AGAA--A-A--T-GCCCAT-ACTCTC---AC.........--TACA............--A---......--A...--T--G--C-------G---AGCT-----AA-G- 8702
CPZ.US.85.US_Marilyn A---C-T-TC----A----T-A-C-G-------G--T-----T-C---A------C--CAG-A---CCAAA--CTG--A---T----T-AGATGACT...A-TC-T............--AAGT......--A...--A--C--C--T--TCGC-----A-----A---- 9064
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3’ LTR U3 start Nef premature end in HXB2
B.FR.83.HXB2 GACCAATGACTTACAAGGCAGCTGTAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGCTAATTCACTCCCAA...AGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTC...CCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCA 9189
Nef R__P__M__T__Y__K__A__A__V__D__L__S__H__F__L__K__E__K__G__G__L__E__G__L__I__H__S__Q__.__R__R__Q__D__I__L__D__L__W__I__Y__H__T__Q__G__Y__F__.__P__D__*__Q__N__Y__T__P__G__P_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------------T-----G----T-T-----C---TT---------------------------T---T-----T-----ARG...-AG--------A---------------G-A---A-----------------...-------G------T--------------- 8442
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -G----------TT----G---A--------G--------------------------------T---T-----T-----AGG...-A---------A---------------G-----A-----------------...-----C-G------T--------------- 8404
A1.ES.06.X2110 ----------------A-G---GT-T-----C---TT---------------------------T---T-----------A-G...-AG--------A---------T-A---G-A---------------------...-------G------T--------------- 8445
A1.IT.02.60000 ----------A--T----G------------C--------------------------------T---T-----T-----AGG...-A---------G---------------G----T-----------A------...-------G------A--T--C--------- 9239
A1.KE.11.DEMA111KE002 ------------------G----T-T-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------A---------------G------------------T----...-------G------T--------------- 8581
A1.RU.11.11RU6950 ----------A--T----G----T-C-----C--------------------------------T---------T-----A-G...-----------C---------------G----T------------------...-------G------T--T--C--------- 8746
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----------------A------T-T-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G...-----------A---------------G------------------T----...-------G------T--------------- 8603
A1.SE.95.SE8538 ----T-------------G----T-T-----C--------------------------------T---T----CT-----AGG...-AG-----G--G---------T-----G-G---A----------Y------...-------G------T--------------- 8400
A1.TZ.01.A341 ----------------------G--T-----C-----T--------------------------T---T---C---------G...-A---G-----C---------------G-------T----------T----...-------G------T--------------- 8378
A1.UA.01.01UADN139 ----G-----A--T----G----T-C-----C-------------G------------------T---------T-----AGG...-A---------A---------------G----T-----------A------...-------G------T--T--C--------- 8424
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----------------------T-T-----C--------------------------------T---T-----T-----AGG...-A---------A--T------------G-----A-------G----T----...-------G------T--------------- 8535
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------------T--A-G----T-T-----C--------------------------------T---T----CTGG--TAG-...-A---------A---------------G-----A----------T------...-------G------T--------------- 8653
A2.CD.97.97CDKTB48 -GG-G-----C-------G------------C--------------------------------T---------T-------G...-----------C---------------G-----A-------G---------...-------G------T--------------- 8550
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------C-------G----T-T-----C--------------------------------T---T-----T-------G...-A---------A---------T-----G----------G------------...-------G---------------------- 8406
A2.CY.94.94CY017_41 -G--------C-T-----G---GT-T-----C---TT---------------------------T---T-----T-------G...-A---------C---------A-----G-----------------------...-------G------T--------------- 8615
B.AR.04.04AR143170 ----C------C---GA------A-------C-------------G-A--G-----------------------TGG-----G...-A-------------------------G-----------------------...-------G------T--------------- 8365
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------T-----G----C-------------T------------------------------------T----AG--...------A----G-----G-----------G-----------------T---...-------G---------------------- 8378
B.BR.06.06BR1119 -----------------------C-C---------------------------------------------G--T--------...-AG------------------T-----------------------------...-------G---------------------- 8626
B.CA.07.502_1191_03 ----------C--------------------G-----------------C------------------T---C-TGG--T---...-AG------------------------G-T---A-T---------------...-------G---------------------- 8636
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------C-------G----T----------------------------------------------G-----------G...-A-------------------------------------------------...-------G------T--------------- 8754
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------------A-G----T-G-----C---------------------------------------------------...-AG--------G---------------G----------------A------...-------G---C------------------ 8574
B.CO.01.PCM001 -----------CG----------A-----A-G------------------------------------------T----A---...-AG---A--------------------G----------GG-----------...-------G----TG---------------- 8372
B.CU.99.Cu19 ----------A---------------------------------------------------------------T-------G...-A----AG---G---------------G-T--Y------------------...-------G---------------------- 8756
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 8140
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ----------------A------C-T-----C---------------------------------------G--TGG------...-AG-A---------------C--T---G-----A----------T------...-------G---------------------- 8480
B.DK.07.PMVL_011 ------------T-----G---GT---------------------G----------------------A-G---T----T---...-A-------------------------G----T------------------...-------G-G-T--T--------------- 8622
B.DO.05.05DO_160884 ----C--------T------------------------------------------------------------T-------G...-A------------------C------G-T------------------.................................... 8336
B.ES.10.DEMB10ES002 ----------A-------G----C-C------------------------------------------T-----T-------G...CA-------------------------G-G--TA-T---------------...-----C-G---A----------A------- 8589
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------G----C---------------------G----------------------------T-------G...-A-------------------------G-----------------------...-------G---------------------- 8437
B.GE.03.03GEMZ004 --------------------------------------------------------------------------T--------...-AG-----------------C------G--C--A------------T----...-------G---A-G---------------- 8390
B.HT.05.05HT_129389 --------------------------------------------------------------------T--G--T-------G...-A------------T------------G-----A--------------.................................... 8398
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------A-------GG---------------------------------------------------G--T-------G...-A---G-----C-----A---------G--------------------.................................... 8360
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------G-T-----A----T-T------------------------------------------T-----T--------...-A----A-----------A-C------G-----------------AT----...-----C-G---AG-A--------------- 8608
B.KR.12.12KYY10_10742 ------------------G----T-------C------------------------------------------TGG-----G...-A-------------------------G-----------------------...-------G---------------------- 9069
B.NL.00.671_00T36 ------------------G----T-G---------------------------------------------G--T--------...-A-------------------------G-----------------------...-------G-G-T------------------ 8744
B.PE.07.502_2649_wg8 ------------T-----G----T--------------------------C-------------T---T-----T-------G...CA----GCT------------------G-----------------------...-------G---C------------------ 8631
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----------A-------G---AT--------------------------------------------A-----T--------...CA----AG-------------------G-----A-----------------...-----C-G------------G--------- 8387
B.RU.11.11RU21n ------------------G-------------------------------------------------------T-------G...-A-------------------------------------------------...-------G------T--------------- 8717
B.TH.07.AA040a_WG11 ------------------G----C-----------------------------------------------------------...-----------C---------------G-------T---------------...-------G---------------------- 8525
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------T----G----A--------------------------------------------------T--------...CAG---A--------------------G-T---A-T------------.................................... 8390
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------GA--------G----A-T-------------------G-A--G--------------------G--T--------AA.-A----A---------------------------------------T----...-------G---------------------- 9165
B.UA.01.01UAKV167 ----------------------CC-T------------------------------------------A--------------...---------------------------G-T---A-----------------...-------G------T--------------- 8447
B.US.11.ES39_42 ------------CG-GT------A-G--------------------------------------T---------T-------G...-A---------A---------------G----------------A-T----...-------G----TG---------------- 9221
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------------T--A-G----T--------------------------------------------------T--------...CA-------------------------G-T---A-----------------...-------G---------------------- 8441
B.YE.02.02YE507 --------------------------------------------------------------------------T--------...-AG--------A---------T-----G-----A------------T----...-------G---------------------- 8423
C.AR.01.ARG4006 ------------TT----G---AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----T--G...CA---GA----C---------T-----G----TA-----------------...-------G---A--------------A--- 8407
C.BR.07.DEMC07BR003 -G-----------T--------AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G...-A---G-----C---A-----T-----G----TA-----------------...-------G---A------------------ 8635
C.BW.00.00BW07621 -G-----------T----G---AT-------CG--TT---------------------------G---T-----T-----ACT...-A---GA----G--AT-A---T-----G----T------------------...-------G---A-----------G--A--G 8545
C.CN.09.09YNLX133sg -------------T----G---AT-T-----C---TT-------------------------------------T----TA-G...-A---G-----G---------T-----G----T------------------...-------G---A-----------G--A--- 8417
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.07.X2118_2 -------------T----G---A--C-----CG--TT---------------------NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN...NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN...NNNNNNNT--.A-----------G--A--- 8597
C.ET.02.02ET_288 -------------T--------AT-C------G--TT-------------------------------T-----T----T--G...-A---GA----G--T------T-----G----TA------------T----...-------G---A--------------A--- 8418
C.GE.03.03GEMZ033 ----T--------T----G---AT-T-----C---TT---------------------------T---T-----T----TA-G...CA---G-----C---------T-----G----TA-T----------T----...-------G---A-----------G--A--- 8420
C.IL.98.98IS002 ------------------G---AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G...-A---GA----G---------T-----G----TA----------T------...-------G---ATG------------A--- 8541
C.IN.09.T125_2139 -------------T----G---AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G...-A---G-----G---------T-----G----T-----G------------...-------G---T-----------G--A--- 9248
C.KE.00.KER2010 -----------CGT----G---AA-C-----C---TT---------------------------T---T-----T----TA-G...-A---G-----C--A------T-A---G----TA------------T----...-------G---A-----------G--A--- 8402
C.MM.99.mIDU101_3 ----------G-TT----G---AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G...-A---G-----G---------T-----G----T------------------...-------G---A-----------G--A--- 8572
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------------T--A-G---AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G...-A---G-----C---------T-----G-T--TA------------T---T...-------G---A-----------G--A--- 9174
C.SN.90.90SE_364 -------------T----G---AT-T-----C-----T------------------------------T-----T----TA-G...-A---G-----G---------T-----G----TA-T---------------...-------G---ATG---------G--A--G 8337
C.SO.89.89SM_145 -G-----------T--------AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G...-A---G-----A---------T-----G----T-----G------------...-------G---A-----------G--A--- 8439
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------------T----G---A--C-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G...-A---G-----C---------T-A---G----T-----------T------...-------G---A--------------A--- 9164
C.US.11.17TB4_4G8 -------------T--------AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G...-A---G-----G--T------T-----G----TA------------T----...-------G---A--------------A--- 8589
C.UY.01.TRA3011 ------------TT----G---AT-C-----C--TTT-------------------------------T-----T----T--G...-A------G--C---------T-----G----TA-----------------...-------G---A--------------A--- 8390
C.YE.02.02YE511 ------------------G---A--C-----C---TGG------------------------------T-----T-----A-G...-A---G-----G---------T-------G--TA----------T------...-------G---A-----------G--A--- 8441
C.ZA.07.704010042_CH042_TF -------------T--------AT-T-----C---TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A---G-G---G---------T-----G----T-------------T----...-------G---A--------------A--- 9187
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------------T----G---AT-C-----CG--TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A---G---A-A---------T-----G----T-------------T----...-------G---A-----------G--A--- 8577
D.CD.83.ELI ----------------A-A----C-------C------------------------------------------TGG---A--...-AG--------G-----------T---G-----A-----------AT----...-------G---A------------------ 8728
D.CM.10.DEMD10CM009 ----------------------------------------------------------------T------G--T--------...-AG--------A-----------T---G-----------------------...-------G---------------------- 8539
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 -------------------------------G------------------------------------T-GG--TGG---AG-...-A---------G-----------T---G------------------T----...-----C-G------------G--------G 8519
D.KR.04.04KBH8 -----------------------C-------------T-----------T---------------------G--TGG-----G...-A------------------C--T---G-----A------------TT---...-----C-G---T------------------ 9090
D.SN.90.SE365 -------------------------T---------------------------------------------G--TGG---A-G...-A---------G-----------T---G------------------T----...-------G---T------------------ 9190
D.TD.99.MN011 ------------T----------------------------------------------------------G--TGG------...-A---------------------T---G-----------------------...-------G---------------------- 8379
D.TZ.01.A280 -------------T---------T-G---T-G-----------------T------------------T--G--TGG--T--G...-----G-----C-----------T---G------------------T----...-------G---C--T--------------- 8380
D.UG.11.DEMD11UG003 ------------------G----T-G---T-G--------------------A---------------T--G--TGG----CG...-A---------A---------------G----------------T------...-------G---A------------------ 8546
D.YE.02.02YE516 -----------------------------------------------------------------------G-----------...--G--------------------T---G-----------------------...-------G---------------------- 8363
D.ZA.90.R1 ------------T---A-A-------------------------------------------------------TGG---A--...-AG--------G-----------T---G-----A-----------AT----...--C----G---------------------- 8546
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -------------T----G------------C---------------------------............................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 ------------TT----G----C-.-----C--T---------.............................................................................................................................. 8338
F1.BE.93.VI850 ----------C--T-----------------C--T---------------------------------T-----T-----A-G...-A----GG-----C-------------G-T---------------------...-------G---------------------- 8466
F1.BR.07.07BR844 -------------T---------T-T-----CG--TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A------G--G---------------G-----------------------...-------G---------------------- 8988
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----------------------------CA-C--TTT-------------------------------T-----T-----A-G...-----------C---------T-A---G------------------T----...-----C-G------T--------------- 8497
F1.FI.93.FIN9363 -------------T----G----T-T-----C--T--G---CN-N-----------------------T--W--T-----A-G...-A---------G---------------C-T---------------------C..-------G---------------------G 8489
F1.FR.96.96FR_MP411 ----T-------TT-----------------C------------------------------------T-----T-----A-G...-A---------A---------------G-T----------------T----...-------G------------C--------- 8356
F1.RO.96.BCI_R07 -------------T----G----C-------C-------------G----------------------T-----T-------G...-A-----G---G---------------G-T---A-----------------...-------G---------------------- 9261
F1.RU.08.D88_845 -------------T--A------T-T---Y-C------------------------------------T-----T-----A-G...-A---G-----G---------T-----G-T---------------------...-----C-G------T-----------A--- 8707
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------C-TT----G----T-C-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G...-A---------A---------T-----G-------------------T---...-------G---------------------- 8510
F2.CM.97.CM53657 -------------T----G----T-C-----C--TTT-------------------------------T-----T-----A-G...-----------A---------------G-----------------------...-------G---------------------- 8360
G.BE.96.DRCBL ----T--------T-----T--GT-T-----C---TT---------------------------T------G--T-----A-G...-A---------G--------C--A---G----T--T--------A-T----...--A----G---------------------- 9152
G.CM.10.DEMG10CM008 -------------T--A-GT---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...-AG--------A--------C------G----TA-T--------A-T----...--A--C-G---A--T--------------- 8570
G.CN.08.GX_2084_08 ----------C-TT----GT--CT-T-----C---TT---------------------------T---------TGG--TA-G...-A---------C--------C--A---G----TA-T--------A------...--A--C-G------------T--------- 8445
G.CU.99.Cu74 ----------C--T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...-A------G--C--------C------G----TA-T--------A-T----...--A--C-G---------------------- 8832
G.ES.09.X2634_2 -------------T----G----T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...CA------------------C------G----TA-T--------A------...--A----G---------------------- 8693
G.GH.03.03GH175G ----T--------T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------TGG---A-G...-A---------G---------------G----TA----------A-T----...--A----G---------------------- 9259
G.KE.09.DEMG09KE001 ----------C--T-----T---T-T------G--TT---------------------------T---------T-------G...-A---G-----C---------------G----TA-T--------G-T----...--A--C-G---------------------- 8598
G.NG.09.09NG_SC62 -------------T--------CT-T-----CG--TT---------------------------T-------C-T-----A-G...CA---G-----C-----------A---G----TA----------A------...--A----G------------T--------- 8380
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3’ LTR U3 start Nef premature end in HXB2
B.FR.83.HXB2 GACCAATGACTTACAAGGCAGCTGTAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGCTAATTCACTCCCAA...AGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTC...CCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCA 9189
Nef R__P__M__T__Y__K__A__A__V__D__L__S__H__F__L__K__E__K__G__G__L__E__G__L__I__H__S__Q__.__R__R__Q__D__I__L__D__L__W__I__Y__H__T__Q__G__Y__F__.__P__D__*__Q__N__Y__T__P__G__P_
G.PT.x.PT3306 ----------C--T--A-G----T-T-----C---TT----------------------------------G--T-----A-G...CA-----G------------C------G----TA-T--------A--T---...--A----G---------------------- 9204
G.SE.93.SE6165_G6165 ------------TT----GT---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G--------C------G-----A-T--------A------...--A----G------------G--------- 8631
H.BE.93.VI991 ----------C--T----G----T-T-----C-----T------------------------------T-----T-----A-G...-A---------G---------------G----TA----------T------...-----C-G---T------------------ 8592
H.BE.93.VI997 ----------C--T---------C-G-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------G---------T-A---G----TA----G--------T---...-------G---------------------- 8507
H.CF.90.056 ----------C--T----G----T-T-----C-----T--------------------------T---T-----T-----A-G...CA------G--C---------T-A---G----TA-----------------...-----C-G---------------------- 8512
H.GB.00.00GBAC4001 ----------C--T----G----T-G-----C---------------------------------------G--T-----A-G...-A---------G---------------G----TA-----------------...-----C-G---T--T--------------- 8701
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------------G---CT-T-----CG-GTT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------G---------------G----TA----------T------...-----C-G---A--------G--------- 8354
J.CM.04.04CMU11421 ------------------G----T-T------G--TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A------R--A---------Y-----G----T-----------T-T----...-------G---A------------------ 8724
J.SE.93.SE9280_7887 ----------A-------G------T---------TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------G---------------G-TC-TA----------T------...-----C-G---A------------------ 8487
J.SE.94.SE9173_7022 ----------A-----A-G----T-T---------TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------G---------------G-TC-TA----------T------...-----C-G---A------------------ 8497
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------TT----G----T-T-----GG--TT---------------------------T---------T-----A-G...-----------G---------------G-T--T--T----------T----...-------G---A------------------ 8372
K.CM.96.96CM_MP535 -------------T---------T-T-----CG--TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------A---------------G-T--T-----------T-T----...-------G---A------------------ 8376
01_AE.AF.07.569M ------------TT----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G---------T-A---G-------T----------T----...-------G---A-----------G------ 8455
01_AE.CN.10.CYM059 -------------T--A-G---CT-T---------TT-------------------------------------T-----A-G...-A---------C--------CT-A---G----TA-T--T------------...-------G---A------------------ 8635
01_AE.HK.04.HK001 -------------T----AC---T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G--------CT-A---G-T--TA------------T----...-------G---------------------- 8571
01_AE.JP.x.DR0492 ------------TT----G----T-T---------TT---------------------------T--------CT-----A-G...-A---------G--------CT-A---G----TA-T----------T----...-------G---A------------------ 9227
01_AE.TH.04.BKM ----------A-TT----G----T-C-----A---TT---------------------------G---------T-----A-G...-----------G--------CT-----G----T--T--------T-T----...-------G---C------------------ 9192
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -------------T---------T-T-----A---TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------A---------T-A---G----T--T----------T----...-------G-G-C------------------ 8640
01_AE.TH.90.CM240 -------------T----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G--------CT-A---G----TA-T----------T----...-------G---A------------------ 8757
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------TT----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------C--------CT-A---G----TA-T----------T----...-------G---C------------------ 8480
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -------------T---------CAT-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G...-A---------G---------------G----T-----------A-T----...--A----G---------------------- 8679
02_AG.ES.06.P1261 ------------TT---------T-C-----CG--TT---------------T---------------T-----T-----A-G...-A---------A---------------G----T-----------A-T----...--A----G---A------------------ 8648
02_AG.FR.91.DJ263 -------------T--------AT-C-----CG--TT---------------------------T---T--G--T-----A-G...-A------G--G---------------G----T-----------A-T----...--A----G---------------------- 8585
02_AG.GH.03.03GH181AG -------------------------C-----C------------------------------------T-----T-----A-G...-A---------G---------------G----T-----------A------...-------G---------------------- 9257
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ----G--------T----G----C-T-----C------------------------------------T--G--T-----A-G...-A---------G---------------G-T--T-----------A------...--A----G---------------------- 8892
02_AG.LR.x.POC44951 -------------T---------T-T-----C--------------------------------T---T-------------G...-A-------------------------G----T-----------A-T----...--A----G---------------------- 9190
02_AG.NG.x.IBNG -------------T----G------C-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------A---------------G----TA----------A-T----...--A----G---------------------- 8716
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------------T--------G--------C------------------C-----------------T-----T-----A-G...-A---------G---------------G----T-----------A-T----...--A----G------T--------------- 8424
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------------TT--------GT-C-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------G---------------G----T-----------A-T----...--A----G------------------A--- 8398
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----G-----A--T----G----T-C-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------A---------------G----T------------------...-------G----...............--- 8354
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -G--------C-TT--A-G----T-------C--------------------------------T---------T-----A-G...-A---------G---------------G----T-----------T-T----...-------G-G-T--------------A--- 8601
05_DF.BE.x.VI1310 -------------T-----------------C--T---------------------------------T-----T-----A-G...-A---------------------T---G-----A----------T----C-...-------G---------------------- 8598
06_cpx.AU.96.BFP90 -------------T--A--T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...-A------G--G---------------G----TA----------T-T----...-------G---A------------------ 9234
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------G----C-----------TT-------------------------------T-----T----TAGG...-A---G-----G---------T-----G----T------------------...-------G---C--------------A--- 8532
08_BC.CN.06.nx2 ------------TTT---G---AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G...-A---G-----G---------T-----G----T--T---------------...-------G---C-----------G--A--- 9166
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------T----G------C-----C--TTT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------A---------------G-----------------------...--A----G---A--------------A--- 8364
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------TT----G---AT-C-----CG--TT---------------------------T---T-----T----T--G...-A---GA----C---------T-----G----TA------------T----...-------G---A--------------A--- 8544
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------------T--A-G----T-C------G--TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G---------T-A---G----T------------------...-------G---A------------------ 8597
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------TT----G----T-C------------------------------------------T-----T-T---A-G...-A---------G--------------------------------T------...-------G---------------------- 9154
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------------T--A-G----T-T------G--TT---------------------------T---------------A-G...-A---------C--------C------G----T--T---------------...-------G---A-----------------G 8614
14_BG.ES.05.X1870 ----------A--T----GT---T-C-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...CA-------------------------G----TA----------A-T----...--A----G---------T--T--------- 8695
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------TT----A----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G---------T-A---G-T--TA-T----------T----...-------G---A------------------ 8564
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------C-------G---GT-T-----C-------------G------------------T--------------A--G...-A---G-----C---------------G------------------T----...-------G----GGT--------------- 8606
17_BF.AR.99.ARMA038 -G--------------A-G----C--------------------------------------------------T-----A--...-----------A---------------G-----A-----------------...-------G---------------------- 8372
18_cpx.CU.99.CU76 ----T-----C--T----G----T-T--C--C---TT---------------------------T---T-----TT--T---G...-A---G-C---G---------T-----G-T-T-A------------TTC--...-------G------T--------------- 8518
19_cpx.CU.99.CU7 ------------------G----T-------C------------------------------------A--G--TGG--T--G...-A---------C-----------T---G----T-----------T------...-------G---T--T--------------- 8254
20_BG.CU.99.Cu103 ----------C-TT-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...CA---------C--------C------G----TA-T---------------...--A----G---------------------- 8635
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------C-------G----T-T--C--C--------------------------------T---T-----T-------G...-A---------A---------------G------------------T----...-------G------T--------------- 8384
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------------T----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G---------T-A---G----TA-----------------...-------G---A------------------ 8371
23_BG.CU.03.CB118 ----------C--T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------TGG---A-G...CA---------C--------C------G----TA-T----------T----...--A----G---------------------- 8644
24_BG.ES.08.X2456_2 ----------C--T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-T---A-G...CA---------C--------C------G----TA-T--------A------...--A----G------------------A--- 8679
25_cpx.CM.02.1918LE -------------T--A-GT---T-T-----C---TT----------------------------------G--TGG-----G...-AG--------A-----------------------------G---------...-------G------T-----G--------- 8424
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------------T--------CT-T-----CG--TT---------------------------T---------T-------G...CA----A----C--------C------G----TA-T----------T----...-----C-G------T--------------- 9201
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------C--T-----------G-----C--------------------------------T---------TGG---A-G...-A---------A---------T-----G----TA----------T------...-----C-G---A--------------A--- 9212
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------A-G----T-------C-------------G-----------------------------------C-...-A---------G---------------G-T---------------------...-------G---------------------- 8602
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------------------A-----A-A---------------------------------------------------...-A---------G---------T-----G-----------------------...-------G------------------A--- 8649
31_BC.BR.04.04BR142 -------------T--------AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G...CA---G-----C---------T-----G-T--TA-----------------...-------G---A------------------ 8708
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------C--T--A-GT---T-T-----CG--TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G---------------G----T-----------T------...-------G---A--------C--------- 8815
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------TT--A-G----T-T-----A---TT--------G------------------T---T-----T-----A-G...-A------------T-----CT-A---G-T--TA------------T----...-------G---A------------------ 8496
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------TT---------T-T---------TT---------------------------G---------T-----A-G...-----------G---------T-A---G----TA-T----------T----...-------G---A------------------ 8355
35_AD.AF.07.169H -G----------TT----G---CC-C-----C------------------C-------------T---T-----T-----AGG...-A---G-----A---------T-----G-----A-------G---------...-------G------T--T------------ 8389
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------C--T--A-GG---T-T---------TT------------------A--------T--------C--------G...-A------------------CT-A---G----T--T----------T----...-------G---A--------------A--- 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------------T---------T-T-----C---TT---------------------------T---T-G--------T---...-A---------C---------------------A-----------------...-------G------T--------------- 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------G-------------------------------------------------------T-----A-G...-----------G---------------G-----------------------...-------G------T--------------- 8585
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------T--A------T-------C---------------------------------------G--TGG-----G...-A---------C---------T-----G-----------------------...-------G------T--------------- 8666
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------C-T-G------CA-------C-------------G-A--G-----------------T-----------A-G...-----------C--A-----C------G-T--T-------------T----...-----C-G---------------------- 8704
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------------T----G---AT-----------------------------------------------G--T--------...-----------C--------------------T------------------...-------G------------C--------- 8651
43_02G.SA.03.J11223 -------------T-----T--CT-T------G--TT----------------------------------G--T-----A-G...-A------G--A---------T-A---G----T-----------A-T----...--A----G---T-----T--T--------- 8717
44_BF.CL.00.CH80 ------------TT-----------------C--T---------------------------------T-------------G...-A---------C---------------G----------------T------...-------G------------C--------- 8604
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------------T--A-G---GA-T-----C---TT-------------------------------T--G--T-------G...-A---------C-----------A---G-----------------------...-------G------T--------------- 9151
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------C--T---------T-G-----C--T---------------------------------T---C-T-----A-G...-A------T--G--------C--T---G-----------------------...-------G---------------------- 8565
47_BF.ES.08.P1942 ------------------G----T-C---------TT-------------------------------T-----T-T---AGG...-A---------G-----------A---G-T--------------A------...-------G---------------------- 8606
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------------T--A-G----T-T---------TT--------------------------GT---------T-----A-G...-A------------T------T-A---G----TA-T----------T----...-------G---A------------------ 8418
49_cpx.GM.03.N26677 ----------------A-----CT-T-----CG-------------............................................................................................................................ 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------------TT----G---CT-T--------------------------------------------G---TGG--T---...-A-------------------T-----G----T------------------...-------G---------------------- 8392
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------------T--A-G---CT-T-----C---TT--------G------------------T---------T-----A-G...-A---------G---------T-A---G----T--T----------T----...-------G---C------------------ 8512
53_01B.MY.11.11FIR164 ------------TT----AT---T-T-----A---TT---------------------------T---T-----T-----AGG...-A---------G--------CT-A---G-T--TA-T--------A-T----...-------G-AGC------------------ 8526
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------C--T---------T-T---T-AG--TT---------------------------T---------TGG---A-G...-A---------C--------CT-A---G----TA-T--------T------...-------G---A------------------ 8636
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------------TT----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----ACG...-A---------G--------CT-A---G-T--TA-T--------T-T----...-------G---C------------------ 8517
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------------TT--A-G---AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G...-A---G-----G---------T-----G----T------------------...-------G---A--------------A--- 8420
61_BC.CN.10.JL100010 ----------------A-G----C--------------------------------------------T-----T-----A-G...-A---G-----G---------T-----G----T------------------...-------G---A--------------A--- 8588
O.BE.87.ANT70 -G--------C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A------------T-----T-------T...-A----GC---A-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T----...-------G------------------A--- 9275
O.CM.91.MVP5180 -G--------C-TT--A-----CT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T...-AG---GC---A-----G-----C-----A--T-----T--G--A-T----...-------G----TGT--------G--A--- 9298
O.CM.98.98CMA104 -G--------A-TT--A-G---AT-C--C--C---TT------------------A--------C---T-----T----AG-T...GC----GC---A-----G-----T---G-GC-TA----T--G--A-T-M--...-------G------------------A--- 8779
O.FR.92.VAU -G--G-----C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T...-A----GC---G---T-A--C--T---G-GC-T-----T--G--A-T----...-------G---A--------------A--- 8847
O.GA.11.11Gab6352 -G--------C-TT--A-G---GCAT--C--C---GT------------------A------------T-----T-------T...GCT---GC---G-----G-----T---G-G--T-----T--G--A-T----...-------G----C-------------A--- 8513
O.SN.99.99SE_MP1299 -G--------C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T...-A----GC---G-----G-----T---G-A--T-----T--G--A-T----...-------G----GG------------A--- 9337
O.US.10.LTNP ----------C--T--A-G---G.-T--C--C---TT-----A---GA--GGA..................................................................................................................... 9103
N.CM.02.DJO0131 -G--------C--T--A--G-----T------TC-TT-------------------------------------TGG---AG-...-A---G-----CG-TT-A-----C---G-T--T-------------T----...-----C-G---------------------- 8664
N.CM.04.04CM_1015_04 -G--------C-TT--A------T-T------TC-TT----------------------------------G--TGG---AG-...-A---G-----G--T--A--C--C-----T--TA-----------------...-----C-G---------------------- 8633
N.CM.06.U14842 -G--------C--T--A------T-T------TC-TT------------T----------G-------T--G--TGG--TAG-...-A---G-----G--T--A--C--C---G-....................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 -G-----A--C--T--ACAG---T-T------TC-TT------------T---------------------G--TGG---AG-...-A---G--------T--A--C--C-----G--T------------AT-C--...-----C-G---T------------------ 8779
N.CM.97.YBF106 -G--------C--T--A--G---T-T------TC-TT----------------------------------G--TGG---AG-...-A---G-----A--T--A--C--C---G-T--T-----------T-T----...-----C-G---------------------- 8722
N.FR.11.N1_FR_2011 -G--------C-TT--AATG-G-T-T------TC-TT------------T---------------------G--TGG---AG-...-AG--G--------T--A--C--C---G----T------------AT----...-----Y-G---------------------- 8558
P.CM.06.U14788 --TGC-----A-----------AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T--G--T----A-CT...GAG---GC---G-----A-----C--------T-----T--G--A-T----...-----C-G------T-----T--------- 8792
P.FR.09.RBF168 ----C-----A-----------AT-T--C--C---TT-------------------------------T-----T-T--A-CT...G-G---GC---A--A--A-----C---G----T-----T--G--G-T----...-----C-G----C-T-----T--------- 9312
CPZ.CD.06.BF1167 ----T-----AG-A--ATTG--A-----C--CTCATGG---------------------------------TA-TGG--T-C-...-AG---GC--CA--A--A---ACC-----G-TTA----T-----AATA---...-------G------T--------------- 9381
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----T-----C-TT----GT--CT-T-----CTCT---------------------------------T----CTGG--AAGG...-A------G--G---------T-A---G-T--T-----------T------...-----C-G---A--------C--G------ 8722
CPZ.GA.88.GAB1 -------------T--A------T-T------TCA---------------------------------T--G--T-----AGG...-----------G--------C--C---G----T-------------T----...-----C-G-------------A----A--- 9262
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----C-----AG-A--ATT---AAC------GTCATGG--C-----------------------T---T-----T----TAC-...C-T---GC--C------G---ACC-----G--TA----------AGTA---...--A--C-G------T-----C--T------ 8866
CPZ.US.85.US_Marilyn -G--C-----------ACA---AT-C---T-AG--TT-------------------------------T--G--T-T---AG-...-----------G-----A-----C---G-T-----T--------AAT----...-----C-G------T-----C--------T 9228
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B.FR.83.HXB2 ...GGGGTCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATAGAAGAG...GCCAATAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGGATGGAT......GACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAG 9347
Nef _.__G__V__R__Y__P__L__T__F__G__W__C__Y__K__L__V__P__V__E__P__D__K__I__E__E__.__A__N__K__G__E__N__T__S__L__L__H__P__V__S__L__H__G__M__D__.__.__D__P__E__R__E__V__L__E__W__R
A1.AU.03.PS1044_Day0 ...---A----G--C-----A--A-------------T------------------T------G-AG----GA--...----C-G-G-C--------A----C-A--------CA-AT---AA-----A------......--TGAT--T------ACA---AT-----A 8600
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ...---AC-----TC-----A--A-------------T------------------T-A-AC-G-AG----G---...----CGGTG--------T-A----C-A--------CA-AT---AA-----A------......--TGAA--A------------AT-----A 8562
A1.ES.06.X2110 ...---A----G--C---T-A--A-----------------------------G--T-----AG-AG----GA--...A-T-C-G------------A-T--C-A-----------A----AA-----A------......--TGAT--------GACA---AT-----A 8603
A1.IT.02.60000 ...--AA-------C-----A--A-----G-----------A--------------C--------AG--------...----CGGGG----------A----C-A---------A-AT---AA--Y--A------......--TGAT--A-A----------AT-----A 9397
A1.KE.11.DEMA111KE002 ...---A-------C-----A--A-------------T------------------C------G-AG----GA--...-AA-C-G------------A----C-----------A-AT-T-AA-----A-----G......---GA---A------ACC---AGA---GA 8739
A1.RU.11.11RU6950 ...---A-T-----C-----A--A-----G--------------------------C----C-G-TG-G------...----CAG------------A----C-A---------A-AT---AA-----A------......--TGA-----A----------A-----CA 8904
A1.RW.11.DEMA111RW002 ...-----------C--GT-A--A-------------T----------------A-C--T--GG-AG----GAG-...--T---G-G----------A----C-A---------A-AT---AA-----A------......--TGAA--AG-----ACA---AT------ 8761
A1.SE.95.SE8538 ...-----------C-----A--A-----G-------T------------------A-----AG-AG----GA--...--T---G-G----------A----C-A---------A-AT---AA-----A------......--TGA----------ACA---AT-----A 8558
A1.TZ.01.A341 ...---A-T-----C-----A--A-----G-------T---AT-------------T------G-AG----GA--...--T-C-G-G----------A----C-A--------GA-AT---AA-----A------......--TGAT----A------A---C------- 8536
A1.UA.01.01UADN139 ...---A-T-----C-----A--A-----G--------------------------C----C-G-AG-G------...----CAG-G----------A----C-A---------A-AT---AA--C--AG-----......--TGA-----AG--G------AT-----A 8582
A1.UG.11.DEMA110UG009 ...-----------C-----A--A-------------T---------------A--A-----GG-AG----GA--...--T--CG-G----------AT---C-A---------A-AT---AA-----A------......--TGAA---------ACA---A------A 8693
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ...-----------C---------------------------T---------------A--C-G-AG----GC--...-AT-C-C-G----------A----C-C--G------A-AT-T-AA-----A--A---......----A-----A----------AT-----A 8811
A2.CD.97.97CDKTB48 ...----C---G-TC-----A--A-------------T------------------T---TC-G--G--------...--T-CGG-G--G-------A---T--A--------CA-AT---AA-----AGCA--G......-----T--A------------A------A 8708
A2.CM.01.01CM_1445MV ...--------G-TC-----A--A-------------T----------------A-T---TC-G--G--------...--T-C-G-G----------A------A---------A-AT---A------A--A---......-----T---------------A-A----- 8564
A2.CY.94.94CY017_41 ...---A-------C---T-A--A-------------T---------------A------TC-G--G-------A...--T-C-C-G----------A------A---------A-AT---AA-----AG-A---......-----T--A------------AGA---GA 8773
B.AR.04.04AR143170 ...---AC---------C-------------------T------------------A-A---A--A---------...-------C-----------T----C-A---------A------A------A--A---......----------A----------C------A 8523
B.AU.04.PS1038_Day174 ...----AG------------TG--------------T------------------T-A---GC--G-----A--...------G------------A-T--------------A------A-------------......----------AG---------AT-----A 8536
B.BR.06.06BR1119 ...---ACT----------------------------T------------------T-----CC--G-----A-A...-A----G-------A-GA-A--C-------------A-----T-------A------......---------G--------C--AT-----A 8784
B.CA.07.502_1191_03 ...---AC-----------------------------T------------------------AC--G----G---...--T-CGGT--------C--A--A---A----------GC-----------A-----G......-----A----A---G---C---T------ 8794
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ...-----------C------TG--------------T----T-------------C--------AG--------...-----C-C-----------T--A-C-----------A------A------------G......--T--A----A------AC---T-----A 8912
B.CN.10.DEMB10CN002 ...---ACT----TC------TG------G-------T-------------C----------GG-------GA-A...----CCG-------AG-----T--C--C-G-----C--A----A------------G......--TG-A-----------C----T-----A 8732
B.CO.01.PCM001 ...----------------------------------T---------------C--------GG--G-G---A--...------G------------A----------------A--------------------......-----A----A-------C-GC------A 8530
B.CU.99.Cu19 ...---A----------------------C-------T----T----------CAGT-----GC--G--------...------G------------A----------------A----T--------A-----G......-----A----A----------AT-----A 8914
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 8140
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ...---A------TG-----A--------G-------T------------------A-----C---G--------...------G------------A----------AG-G-CA------A------A-----G......-----A----A----------AT-----A 8638
B.DK.07.PMVL_011 ...---AC-C-------G-----------G-------T------------------------G-G---------A...----CCG----------T-A---G-----------CA--------------------......-----A------------C---------- 8780
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 8336
B.ES.10.DEMB10ES002 ...-----------C-----CTG--------------T---------------G--T-GG--GC--G--------...------G------------A----C-----------A-------------A-----G......----------A------A---C------A 8747
B.FR.11.DEMB11FR001 ...---A------------------------------T------------------TAA---G-----------A...------C------------A-T--------------A------A------A------......-----A----------------TA----A 8595
B.GE.03.03GEMZ004 ...---A----------C-------------------T----T-----------A-------GG-TG-----A--...------G-------A----A-T-TC--C--------A-------------------G......---A-----G----G---C-GAT-----A 8548
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 8360
B.JP.12.DEMB12JP001 ...---AC-----TC----------------------T----T-------------C-----CC--G----GA--...-AT---G------------T--A-C-----------A------A-------------......-------------------G-AT-----A 8766
B.KR.12.12KYY10_10742 ...---AC---G-T------------C--G-------T------------------------A---G--------...----C-GT-----------A-T-------------A--A-A--AA------------......-----A--C---------C-GAT------ 9227
B.NL.00.671_00T36 ...---A---------------T--------------T------------------T-----CC--G-----A--...------G------------A-T-T------------A------AA--------A---......----------A------A----T-----A 8902
B.PE.07.502_2649_wg8 ...---ACT----T---C-------------------T---A--------------T--T---G-AG-----A--...----C-GG--------C--A-T--C-----------A---A--A---------A---......-----A-----------A----T-----A 8789
B.PY.03.03PY_PSP0115 ...--------------------------------T-T------------------------R---G--------...------G---------GG-A-T----------T---A------AA------------......-----A----AG---------C------A 8545
B.RU.11.11RU21n ...---ACT--------------------G-------T------------------------GG-------GA--...----C--C-----------A-T-----C---------C--A-A--------------......-----A----------------T-----A 8875
B.TH.07.AA040a_WG11 ...---AC---G--C--G-------------------T------------------------GC--G-G-----A...-----C-------------A-T----------T---A------A------A--A-GG......----------A-------C-GAT-----A 8683
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS_LM49 ...----------------------------------T------------------A-----GC--G-G---A--...------G------------AMT--C-----------A------A-------------......----------A---------G-T------ 9323
B.UA.01.01UAKV167 ...---A------------------------------T------------------T------C--G-----A--...------G------------A-T--C-----------A------A-------------......-----A----A----------AT-----A 8605
B.US.11.ES39_42 ...---A-------C---T-A--A-------------T----T-------------A-----GC--G--------...-----CG------------A-GC----C--------A--------------------......----------AC-----CC-GC------- 9379
B.UY.02.02UY_TSU1290 ...---ACT----TC----------------------T---A--------------------GC--G--------...------GT-----------A---T---C--------A-------------------G......----------A------A---AT-----A 8599
B.YE.02.02YE507 ...---A----------------------C-------T------------------------AG-------GA--...-------C------A----A-T--------------A--------------------......---------G----GACA--GC------A 8581
C.AR.01.ARG4006 ...--------------C-------------------T------------------C---AGGG-AG-R------...-----Y-C-----------A----C--C--------A-------------A-----G......--TT-A--CG-------A---C------A 8565
C.BR.07.DEMC07BR003 ...---A----------C-------------------T---------G--------C---AGGG-AG-G------...-------C-----------A----C--C-G------A----T--------A-----G......--TA-A---G-------A---C------A 8793
C.BW.00.00BW07621 ...---AC-------T-----------------CC--T------------------C---A-GG-AG--------...------G----G--A----A-T-T---C--------A------A----A-A--A---......--TGATC-C--------A---AT-----A 8703
C.CN.09.09YNLX133sg ...----------TC--------T-----G---C---T------------------C---AGGG-CG--------...-----C--------AG---A-T-T---C-----------T---A------A------......--TGACC-C--------A---A------A 8575
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.07.X2118_2 ...----------------------------------T---------R-----A--C---AGGG-AG----R---...------G-------AG---A-T-T---C--------A--CA---------A-----G......--TGAAC-C--------A---A------A 8755
C.ET.02.02ET_288 ...-----------C----------------------T---------G--------C---AG-G-AG--------...------G------------A-T--C--C-G------A-A-----------A------......--TGAA--C-A------A---AT-----A 8576
C.GE.03.03GEMZ033 ...--------------------------------------------G-----G--C----GGG-AG--------...-A---C--------A----A-T-----C--------A------AA-----AG-A---......-----A--T-A------A---AT-----A 8578
C.IL.98.98IS002 ...----------------------------------T------------------C---AGGG-AG-------A...-A---C--------A----A-T-T---C--------A-A-----------A-----G......--TGAA--A--------A---C------A 8699
C.IN.09.T125_2139 ...--A--------C--------T-----------T-T-------A----------C---A-GG-AG--------...-----CG------------A-T-----C-----------T---A------A-----G......--TGAAC-C--------A---AT-----A 9406
C.KE.00.KER2010 ...----------------------------------T---------G--------C---AGGG-AG--------...-----C----A---A----A-T-T---C--------A------A------A--A--G......--TGAA-----------A---AG----CA 8560
C.MM.99.mIDU101_3 ...--A--------C--------T-------------T------------------C---AGGG-TG--------...----CC--------AG---A-T-T---C-------A--TT---A------A-----G......--TGAAC-CG--------C-GC------A 8730
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ...----------------------------------T------------------C---AGGG-AG-------A...-----CG-------A----A-T-TC--C--------A------AA-----A------......--TGATC-C--------A---A------A 9332
C.SN.90.90SE_364 ...----------------------------------T------------------C---AGGG-AG--------...------G-------A----A-T-T---C--------A-------------A-----G......--TGAA--M--------A---AT-----A 8495
C.SO.89.89SM_145 ...----------------------------------T------------------C---AGGG-AG--------...-A---C--------A----A---T---C--------A------A------A-----G......--TGAA--C--------C---AT-----A 8597
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ...-----------------------G--------------------G--------T---A-GG-AG--------...-AA-CGG------------A---T---C--------A-------------A-----G......--TGAAC-C--------A---A------A 9322
C.US.11.17TB4_4G8 ...----------------------------------T------------------C---AG-G-AG-G------...AA----G------------A-T-----C-G------A------A---C--A-----G......--TGAA--C--------A---A------A 8747
C.UY.01.TRA3011 ...----------T---C-------------------T---------G--------C---AGGG-AG-G------...------G-------A----A-------C--------A----TA-------A-----G......--T--AC-C-A------A---C------A 8548
C.YE.02.02YE511 ...---AC-----------------------------T------------------C---AGAG-AG-------A...-----CG----------T-A-------C--------A-A-----------A-----G......--TGGT--CG-------A---AT-----A 8599
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ...----------T---G-------------------T------------------C---C-GG-AG--------...------G-------A--T-A-T-TC-AC--------A-A-----------A-----G......--TGAA--A--------A---AG----CA 9345
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ...------------------------------CC--T----T----G--------C---C-GG-AGC-------...CA---C---A----TG---G-T-T---A-G------A------AA-----A--A--G......--TGAAC-C-----GA-A---AT-----A 8735
D.CD.83.ELI ...---A-------------A------------------G----------------T---C-GG--G-------A...-A--C-G---------C--A----------------A-AT---A------A-----G......------------C--------A-A----- 8886
D.CM.10.DEMD10CM009 ...---AC------C-----A----------------T-G----------------C---AGGGT-G------G-...-AG-C-G-G------------T-T---C---------------A------A-----G......---A----------------G-T-----A 8697
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 ...---A-T-----C----------------------T-G----G------C----------GG--G-----A--...----C-G------------A-T--C-------------A----A------A------......----A----------------ATA----- 8677
D.KR.04.04KBH8 ...---A----------------------T-------T-G----------------AT----GG--G--------...------G------------A-T--C-----------A------A------A--A--G......------------C-----C--A------- 9248
D.SN.90.SE365 ...---ACT--------C---TG--------------T-C--T-------------T-----GG--G--------...----C-G-------AG---A-T--------------C--T---A------A--A--G......---GA-------C---------T------ 9348
D.TD.99.MN011 ...---AC---------------------G-------T-G----------------C--CA-GGT-G--------...-AG-C-G------------A-T-T---C--------A---A--A------AGG---C......----------A-------C---T------ 8537
D.TZ.01.A280 ...---ACT----------------------------T-G----------------C---A-GG--G--------...A---C-G------------G-T--------------A-A----A------A-----G......---A------A-----------TA----- 8538
D.UG.11.DEMD11UG003 ...---A-T--G-----------------------T-T-------------A----TG--A-GG--GC------A...-A--C-G------------A-T---------------C-T---A------A-----G......---A-----------------AT------ 8704
D.YE.02.02YE516 ...---A-----C----------------G-------T-G----------------T--CA-G-T-G-------A...-AG--CG--------G---AGT-T---C--------A--CA--A------A----GG......-----A----A-----------T------ 8521
D.ZA.90.R1 ...---A------------------------------T---------------G--T---C-GG--G-----C--...----C-G-G-------C--A-T--------------A---A--A------A-----G......---------------------A------A 8704
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 ...---A-------------------G----------T------------------T-----AG--G-G---A--...------G------------A-T-------------CA------AA-----A-----G......--TGAA--C--------AC-GAG-----A 8624
F1.BR.07.07BR844 ...--------------------------G-------T---------G------A-C-----GG--G-----AG-...------G------------A-T--C--C-------CA-A----AA-----A------......--TGAA--C--------AC-GAT-----A 9146
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.11.DEMF110ES001 ...--AACT----T-----------------------T------------------C-----GG--G-----A--...------G------------A-T----AC-------CA------A------A------......--TG-A--C--------AC--C-A----A 8655
F1.FI.93.FIN9363 G..--------------C-----------G-------T------------------------GG--G-----A--...------G------------A-T-----C-------CA------AA-----A-----G......--TGAA--C--------AC-GA-A----A 8648
F1.FR.96.96FR_MP411 ...---A-T----TC---T----T-------------T------------------T------G--G-----A--...------G-------A----A-T-----C-------AA------AA-----A------......--TGAA--C--------AC-GAGA---GA 8514
F1.RO.96.BCI_R07 ...---ACT-----C--G----------A--------T------------------T-----GG--G-----A--...--T---G----------T-A-T----AC-------CA------AA-----A-----A......--TGAA--C--------AC-GA-----CA 9419
F1.RU.08.D88_845 ...---------CTC----------------------T---------------A--C-----GG--G-----AG-...--T---G--------------T-----C-------CA------AA-----A------......--TGAA--TG-----------AGA----A 8865
F2.CM.10.DEMF210CM007 ...---AC-----T-----------------------T----T-------------T-----GG--G----GA--...------G-------A-C--A-T-T--A--G--T---A-A----AA-----A--A--G......---GAA--C--G---------AT-----A 8668
F2.CM.97.CM53657 ...---ACT----------------------------T------------------------GG--G-----A--...------G------------A-T-T--A--G------A------AA-----A-----G......---GAA--C--G---------A------A 8518
G.BE.96.DRCBL ...---ACT---GTC--------------G-------T---A--G------A-G------TCAG--G----G--A...--------G----------A----C----------CA-CT---A------A-----G......---GAA--TG--------C-G-TA----- 9310
G.CM.10.DEMG10CM008 ...---AC------C---T----------------------A-----G---A-G--T----CAG-------G--A...----C--------------A-T----A--------CA-CT---A------A-----G......---GA---C-----G---C-G-TA----- 8728
G.CN.08.GX_2084_08 ...---ACT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...----------A--------A---T--------T--CA-CT---A---C--ACA----......--TGAA--C---------C-G-TA----- 8603
G.CU.99.Cu74 ...---ACA--------------------G-------T---A---------C-G--T----CAG-------G---...----C---G----------A---T--A-----T--CA-CT---A------A-----G......---GAT--C--------TC-GATA----- 8990
G.ES.09.X2634_2 ...---ACT----T-----------------------T---A----A----A-G--T----CAG-AG----G--A...--T-C--GG----------A---------------CA-CT----A-----AGCA--G......--TGGA--C-AG--G---C-GAGA----A 8851
G.GH.03.03GH175G ...---ACT---CTC--------------G-------T---A---------A-A--T----CAG--G----G---...----------------C--A---TC-C--------CA-CT---A------A--A--G......--TGAA--C-A-------C-G-TA----A 9417
G.KE.09.DEMG09KE001 ...---A-T-----C--------------G-------T---A-----------G--T----CAG-A-----G--A...----C-G---------GA-A--CT--A--G-----CA-CT---A------A-----G......---AGT--CC--------C-GA-A----A 8756
G.NG.09.09NG_SC62 ...---A-T--G-----------------G---CC--T---------G---A-GA-T----CAG-A-----G--A...--------------A----A---T--A--------CA-C----A------A-----A......--TGAT--C-A-------C-G-TA----A 8538
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B.FR.83.HXB2 ...GGGGTCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATAGAAGAG...GCCAATAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGGATGGAT......GACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAG 9347
Nef _.__G__V__R__Y__P__L__T__F__G__W__C__Y__K__L__V__P__V__E__P__D__K__I__E__E__.__A__N__K__G__E__N__T__S__L__L__H__P__V__S__L__H__G__M__D__.__.__D__P__E__R__E__V__L__E__W__R
G.PT.x.PT3306 ...---A-T-----C--C-----------G-------T---A---------A-G--A-----AG----------A...----C--T-----------A---T--A---------A-CT----------A-----G......---G-A--C-A-------C-G-TA----- 9362
G.SE.93.SE6165_G6165 ...---ACT----TC--C-------------------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...-------------------A---TC-A--------CA-CT---A------A-----G......---GAA--C---------C-G-T------ 8789
H.BE.93.VI991 ...----AG--------C-------------------T---A-----G-----A--T---C-GG-TG-G---A--...------G------------A----------------A--T---AA-----A--A--G......--T--A-----------AC--AT-----A 8750
H.BE.93.VI997 ...----AGG----C--C-----------G-----T-T-------A-------A--T---C-GG--G-----AG-...------G------------A-T--C--C--T-----A-AT---A------A-----G......---GAA---G--------C-GAT-----A 8665
H.CF.90.056 ...----AG----T---C-----------G-------T---------------AA-T---C-GG--G-----C--...------G------------A-------C-------CA-------------A-----G......--TGAC-G----------C-GAT-----A 8670
H.GB.00.00GBAC4001 ...-----G--------C---TG--------------T---------------A--T---C-GG--G-----A--...------G------------A---------------YA--T---A------A-----G......--TGAA----A-------C-G-TA----- 8859
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ...---A-T-----C---T-------------------------------------T----GGG-AG-----AG-...------G-------AG---A-C--C----------CA-CT---A------A-----G......--TGAA--C------------AT-----A 8512
J.CM.04.04CMU11421 ...---RY---R--C---Y-------------------------G--------K--T---AGAG-AG----G--A...--T---G------------A-T--C--Y-------CA-R----A------A--A--K......--TR-A--AR-----------AT-----A 8882
J.SE.93.SE9280_7887 ...---A-------C---T----A--------------------------------T---AGCG-AG----G--A...--T---G-------A----A-T--C----------CA-AT---A------A--A--G......--TGAA--A------------C------A 8645
J.SE.94.SE9173_7022 ...---AC--B---C---T----A-------------T------------------T---AGCG-AG----G--A...--T---G------------A-T--C----------C-CAT---A------A--A--G......--TGAA--A---------C--A------A 8655
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...---A-------C-----------------------------------------T---AGAG-AG--------...----C-G------------A-T--C-------------A-A--A------A-----G......--TGAAC-C--------A---A------A 8530
K.CM.96.96CM_MP535 ...---A-------C--------------G--------------------------T----CAG-AG--------...A---CAG--------G---A-T--C----------CA-A-A--A------A-----G......--TGAAC-C------A-A---AT-----A 8534
01_AE.AF.07.569M ...---AC-----TC------TGT-------------T----T-------------C---AGC-CAG----G--A...-A---C--------A----A-T--C----------CA------A------A--A--G......---GAA--A---------C-GATA----A 8613
01_AE.CN.10.CYM059 ...---A-T-----C------TGT-------------T------C-----------TT--AGAG--GC---G--A...-A--CC-----G--A----G-T--C----------CA-A----A------A--A--G......--TGAC--A------AC-C-GAT-----A 8793
01_AE.HK.04.HK001 ...---A-T------------TGT-------------T---A--------------C---AGAG-AG----G---...-A---C--------A----A-T--C----G-----C-CA----A------A--A---......---GAA--A---------C-GAT-----A 8729
01_AE.JP.x.DR0492 ...---CC-----TC------TG--------------T------------------C---AGAG-AG----G---...AA---C--------A----G-T--C----------CA------A------A--A--G......---GAA--T---------C-GAT-----A 9385
01_AE.TH.04.BKM ...---A-------------ATGT-------------T------------------C---AGAG-AG----G---...-A---C--------A----G----C----------CA-A----A------A--A--G......---GAA--A---------C-GAT-----A 9350
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ...---AC-----TC--G---TGT-------------T------------------C---AGAG-AG----G---...AA----G-------A----A-T--C----------CA------A------A-----C......---GAA--A---------C-GAT-----A 8798
01_AE.TH.90.CM240 ...---A------TC------TGT-------------T------------------C-A-AGAG-AG----G---...-A---C--------A----A-T--C----------CA------A------A--A--G......---GAA--A---------C-GAT-----A 8915
01_AE.VN.98.98VNND15 ...---A-------C------TGT-----G-------T------------------C---AGAG-AG----G---...-A--CC--------A----A-T--C----------C-------A-------C-A--G......---GGA--A---------C-GAT-----A 8638
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ...---ACT----TC--------------G-------T---A---------C-G--T----TAG-------GAGA...------G------------A---T--A--------CA-CT---A------A------......---GAA--C---------C-G-TC----- 8837
02_AG.ES.06.P1261 ...---AC------C-----------C--G-------T---A--------GA-G--C----CAG--G----G--A...--T-C--------------A---T--A--------CA-CT-T-A------A-----G......--TGAA--C-A-------C-G-TC----- 8806
02_AG.FR.91.DJ263 ...--AACT-----C--------------G-------T---C----A----A-A--T----CAG-------G--A...--------G-A--------A---T--A--------CA-CT-T-A------A-----G......---GAA--C--------AC-G-TC----- 8743
02_AG.GH.03.03GH181AG ...---CCT----TC--------------G-------T---A---------A-A--T----CA-CAG----G--A...----C-G------------G---T--A--------CA-C--T-AA-----A-----G......---GAA--C---------C-G-TC----- 9415
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ...---A-T----TC--------------G-------T---A---------A-G--T-----AG-------G--A...-------------------A---T--A--------CA-TT-T-A------A-----G......---GAA--A---------C-GATC----- 9050
02_AG.LR.x.POC44951 ...---ACT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...-------------------A---T--A--------CA-CT-T-A------A--A--G......---A-C--C---C-----C-G-TC----- 9348
02_AG.NG.x.IBNG ...---ACT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...------G------------A---T--A--------CA-CT-T-AA-----A-----G......---GAC--T---------C-GATC----- 8874
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ...---A-T-----C--------------G-----------A---------A-G--T----CAG--G----G--A...------C------------A---T--A-----T--CA-CT-T-A------A-----G......---GAA--C-A-------C-G-TC----- 8582
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ...---AC-----TC--G--A--------G-------T---A---------C-G--T----CAG--G----G--A...------G------------A---T--A--------CA-CT-T-A------A-----G......---G-A--C-----C---C-G-TC----- 8556
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...---A-T----TC-----A--A-----G-----------------------C--C----C-G-AG--------...----CAG-G----------A----C-A---------A-AT---AA--C--A------......--TGA---A-A----------AT-----A 8512
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...----AG----TC------TG--------------T---------------A--T---C-GG--G-G------...----C-G--------------T-T---C-G------A-A----A------A-----G......--TGAA-----------A---A------A 8759
05_DF.BE.x.VI1310 ...---A-T-----------------G--T-------T----T-----------A-T-----GG--G----GA--...------G--------G---A-T-----C-------CA-------------A-----G......--TGAT--C--------AC-GC------A 8756
06_cpx.AU.96.BFP90 ...---AC-----TC--------T--------------------------------T-----GG-AG-------A...CTT-C--------------A-T--C----------CA-AT---A------AGCA--G......--TGAA--A------------A------A 9392
07_BC.CN.98.98CN009 ...----------TC--------T-----G-------T------------------C---AGGG-AG--------...-----CG-------A----A-T-----------------T---A---C--A-----G......--TGAAC-C--------A---A-A----A 8690
08_BC.CN.06.nx2 ...---AC-----TC--G-----T-----G-------T--------------G---C---AGGG-AG-----C--...----GCG-------AG---A---T---C-------C--CT---A------A-----G......--TGAAC-C------------A------A 9324
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...----------T----T------------------T----T----G-----A--T---A-GG-AG----G---...----C-GG-----------A----------------A--T---AA-----AG--.........--TT-A-GAG--------C-GAT------ 8519
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...---AC---------G-----------------T-T----T-------------C---AGAG-AG-G------...-------------------A-T-----C-------CA-------------A-----G......--TAAAC-TG-------A----T-----A 8702
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...---A-------C------TGT-------------T---------------G--T---AGGG-AG----G---...------GC-----------A-T--C----------CT------A------A-C----......--TGAA--A------------AT-----A 8755
12_BF.AR.99.ARMA159 ...----------TG--------------G-------T------------------C----TGG--G-----A--...------G------------A-T-----C-------CA------AA-----A-----A......--TGAA--C--------AC-GATA----A 9312
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...-----------C------TGT----A--------T----T--------A----T--CA-AG-AG----G---...------G-------A----A-T--C--C-------AA------A------A--A--G......--TG-A--A--------A---AT-----A 8772
14_BG.ES.05.X1870 ...---A-T-----------C--------G-------T---A----A------A--T----CAG--G----G--A...--T-C-GG-----------A---T--A--------CA-CT---A------A--A--G......---G-A--C-AG--G---C-GAGA----A 8853
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ...---A-------C------TG--------------T------------------C---AG-G-TG----G---...AA---C--------A----A-T--C----------CA------A------A-----G......---GAA--A---------C-GA-----CA 8722
16_A2D.KR.97.97KR004 ...--AA-T-----C-----A--A-------------T---------------CAGT----C-G--G----G---...--T-C-G-G-------C--A----------------A-AT---AA-----A--A--G......-----T---------------A-----GT 8764
17_BF.AR.99.ARMA038 ...---A-------------------G--G--------------------------A-----GG-------GA-A...-----CG-------A----A-T--C--C-------CA------AA----AA------......--TGAA--C---------C-GA------A 8530
18_cpx.CU.99.CU76 ...--A-------TC--C--A----------------T---A--------------TT--A--G-AG--------...--T---G-G----------A---TC-----------A-AT---AA-----A------......--TGA------------A---A------A 8676
19_cpx.CU.99.CU7 ...---A----G-------------------------T-G-------------G--T---A-GG--GC---GA-A...-A--C-G------------A-T---------------C-T-T-AA-----A------......-----A----A-----------T------ 8412
20_BG.CU.99.Cu103 ...---ACA----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...--------T----------A------A-----T--CA-CT---A------------G......--TAAT--A---------C-GATA----- 8793
21_A2D.KE.99.KER2003 ...---AC-----TC-----A--A-------------T---A--------------T---TC-G--G--------...-AT-C---G----------A------A---------A--T---AA--A--A--A---......-----T---------------AG-----A 8542
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...-...................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 ...---A-A--------------------G-------T---A-----------A--T----CAG-TG----G--A...----G---T----------A---T--A--------CA-CT---A------A-----G......---GAT--C-AG------C-GAT------ 8802
24_BG.ES.08.X2456_2 ...---ACA----TC--------------G-------T---A-----------G--T---ACAG--G----G--A...-------GT-------C--A---T--A-----T--CA-CT---A------A-----A......--TAGT--C-A-------C-GATA----A 8837
25_cpx.CM.02.1918LE ...-...................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...---A-T-----C-----A--A-----G-------T------------------T----C-G--G-------A...--T-----G-----A----A----C-AC-G--TG--A-------A-----A-----G......--TAGT--AG--------C-CAT-----A 9359
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ...----AG----T---C--------A----------T---------------A--C--CA-GG--G--------...------G-------A----A----C--C----T---A-------------A-----G......---GAA--A------------AT-----A 9370
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...---AC-----TC----------------------TT-----------------T-----AC--G------C-...------G----------T-A----C-----------A------A------A------......-----A----A-------C--AT-----A 8760
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...-----------------------------------------------------T-----CC--G--------...-AG----------------A----C-----------A------A------A------......-----A---------------AT-----A 8807
31_BC.BR.04.04BR142 ...---AC-----T---C-----------C-------T------------------C---AGGG-AG-G------...------GC-----------A-------C-T------A-------------A-----G......--TA-AC-CG-------AC--AT-----A 8866
32_06A1.EE.01.EE0369 ...---A-------C---T-------------------------G-----------T---AGGG--G-------A...--T-C--------------A-T--C----------CA-AT----------AGCA--G......--TGAA--AG-----------AT------ 8973
33_01B.ID.07.JKT189_C ...--A--------C------TGT-------------T------------------C---ACAG-AG----G---...-AA--C--------A----A-T--C----------CA------A------A-----G......---GAA--C---------C-GA-----CA 8654
34_01B.TH.99.OUR2478P ...---AC-----TC------TG--------------T------------------C----GAG-AG--A-G---...............--A----G-T--C----------CA------A------A--A--G......---GAA--A---------C-GAT-----A 8501
35_AD.AF.07.169H ...---A-----------T-A--A--------------T--A--------------T----C-G-AG----GA--...-AT---G------------A------A---------A--T---AA-----A------......--TGA---------GACA---AT-----A 8547
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...---A-----------------A-G--G-------T---------------G--C------G--G----GA--...------G-G----------A-T-----C-G-----CA------AA-----AGCA--C......--TGA---C-A------AC-G-TC----- 8743
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...---------GTC--------------G-------T----------------AGC-----GG--G-----AG-...------G--------G---A-T-------------CA------AA-----A------......--TGAA--C---------C-G-T-----A 8824
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...---A----------C-----------G-------T------G-----------C-----GG--G-----A--...------G------------A-T-----C-------CA-------A-----A-----G......--TGAA----A------AC--C------- 8862
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ...---A----------C-------------------T-------------------MR----C--G-----A--...----C-G-----------------------------A-------------A-----A......---A-A--------------G-T-----A 8809
43_02G.SA.03.J11223 ...---A-T-----C--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG-TG----G--A...----------A--------A---T--A---------A-CT---AA-----A-----A......--TGAA--C---------C-G-TA----- 8875
44_BF.CL.00.CH80 ...---A-------------------G--G-------T------------------C-----GG--G-----A--...------G-------------TG-----C-------CA------AA------------......--TG-A--C-A------AC-GAT-----A 8762
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ...---A-T----------------------------TT---T----------G--T---A-GG-AG--------...----C-G-------------TT-T------------A-A----AA-----A--A--G......---A-A--A---------C--ATA----A 9309
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ...---A----------------------G-------T----------------A-C--C--GG--G-----AG-...------G------------A-T-----C-------CA-A----AA-----A-----G......--TGAA--A--------AC-GC------A 8723
47_BF.ES.08.P1942 ...--------G------T----------G-------T------------------C-----GG--G-----A--...------G-------A----A-T-----C-------CA------AA-----A-----G......--TGAA--C--------AC-GAT-----A 8764
48_01B.MY.07.07MYKT021 ...---ACT----TC------TGT-------------T------------------C---C-AG-AG----G---...-A---C--------A----G-T--C----------CA------AA-----A-----G......---GAA--A---------C-GAT-----A 8576
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ...----AA----T---C-------------------T-R----------------T------C--G-----A--...------G-GAA-------------C----------GA------A--------AT---......-----A----A----------AT-----A 8550
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ...---A-------C-----ATGT-------------T------------------C---A-AG-AG----G--A...-A---C--------A----G-T--C----------CA-A----A------ACAA--G......---GAA--AG--------C-GAT-----A 8670
53_01B.MY.11.11FIR164 ...---ACT-----C-----ATGT-------------T------------------C----CAG-AG----G---...-----C----A---A----A-T-TC----------CA------AA-----A-----G......---GAC--A---------C-GATA----A 8684
54_01B.MY.09.09MYSB023 ...---AC-----TC-----ATG------C-------T------------------C---AGAG-AG----G---...-----C--------A----A-T--C----------CA------A------AGC---G......---GAA----A-------C-GAT-----A 8794
55_01B.CN.10.HNCS102056 ...-----------C-----ATGT--C--G-------T------------------C---AGAG-AG----G---...A---CC----A---A--T-A-T--C----------CA------A------A------......---GAA----A-------C-GAT-----A 8675
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ...--A--------C--------T-------------T------------------C---AGGG-A---------...------G-------A----A-T-T---C----T------T---A------A-----G......--TGAAC-C--------A---AGA----A 8578
61_BC.CN.10.JL100010 ...---A-T----TC--------T-----G-------T------------------A---A-GG-AG--------...----CCG-------A----A-T-T---C-----------T---A------A-----G......--TGAAC-C---------C--AT-----A 8746
O.BE.87.ANT70 ...--AAC---G-TC--------A----------TG-TT--A-----------GTCAGA---AG--GC----AGACTA-GA----C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC-----AT-T--A......--TA-AC-T-A----A-AC-GAT-----A 9436
O.CM.91.MVP5180 ...--ACCT----TC--------A----------TG-TT--A--G--------GTCAG----AG--GC---GAGACTG-GT----C-AAT--AG-TG-T--TC-TC----T--A-CTT-TAAT-----AGCT--G......--TG-AC-CG-G--GA-AC--A-A---CA 9459
O.CM.98.98CMA104 ...--AAC-----TC--C-----A---------ATG-TT--------------GTCAGA--C-G--GC------ATTG-G------GCAT--A-GAG-T-AGC-CC-G--T--A-CCT-TGCT-----AT-T-GA......--TG-AC-CG-G---A-A---A-----CA 8940
O.FR.92.VAU ...--AAC-----TC---T-A--A---------CTA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC-----CACTG-G------GT-T--A-GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT-TAAT-----TTAT--A......--T-AAC-C-AG---A-AC-GA-A---CA 9008
O.GA.11.11Gab6352 ...--AACT----TC--------A---------CTA-TT--------------GACAGA----G--GCTA--AG-CTA-GA---G--T-T-T--GGG--CATC-CC-G--T--A-CTT-TGCC-----CT-T--A......--T--AC-TG-----A-AC-GA------A 8674
O.SN.99.99SE_MP1299 ...---CCA----TC--------A-----G----TA-TT---T----------GTCAGA--C-G--GC---G--ACTA-GA--C--GT-T----GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT--AAC-----CT-T--A......---AACC-CG-GC--A-AC-GA-A---CA 9498
O.US.10.LTNP .......................................................................................................................................................................... 9103
N.CM.02.DJO0131 ...--AACT----TC--C-----------------T-T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG--------...--T---G-------C----ATGC-C-C-----T--CC-AT---AA-----AG-A---......--TGGAC-C-A-------C-GC-----CA 8822
N.CM.04.04CM_1015_04 ...--A-----G-----C-----A-------------T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG-------A...--T---G-------C----ATGC-C-C-----T--CA-AT-T-AA-----AG-A---......--TGATC-C-A-------C-G-T----C- 8791
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 ...--AA-T-----C--CG-A----------------T---A---------T-GTCAG-T--AG-AG--------...--T---G-------C----ATGC-C-C--------CA-AT-T-AA-----AGCA---......--TGATC-T-A---------G-T----C- 8937
N.CM.97.YBF106 ...--A--T-----C--CY--TG--------------T---A---------T-GTCAGAG--AGCAG-------A...--T---G-------C--T-ATGC-C-CC-G--T--CA-AT-T-AA-----AG-A---......--TGATC-C-A-C-----C-G-T----C- 8880
N.FR.11.N1_FR_2011 ...--AACT-----C--C-------------------T---A---------C-GTCAG-T--AGCAG-------A...--T-C-G-G----------ATTC-C-C--G-----CA-AT---AA-----AG-A---......--TGATC-C-A-------C-G-T----C- 8716
P.CM.06.U14788 ...--A-AA--------C-----------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AGCT--G--AATG-GAG----GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT-----T-TTCA......--T--TC-T-AG--GA-CC---T-----A 8953
P.FR.09.RBF168 ...--A-AA----TC--------------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AG-T--G--AATG-GAG--G-GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT-----GATTCA......--T-ATC-T--G--GA-C---AT-----A 9473
CPZ.CD.06.BF1167 ...--A--T--------T---TGTAGA--T----TA-TT---T---------CA--C---..................C-AG-AG-G-AT--A-GG-ATCTAC-CA-G-------CTT--TCCT----A-GA---......-----TA-TG-----C----G-TA----A 9524
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...--A--GC-C--C-----A-----C--G-------TT--A--G--C--TT-GCCA--T--GG--G-G--GA-A...------G-------A----A-T--C--C----T--CA--T---A------A-----G......--TGA---A--------AC-G-TA----C 8880
CPZ.GA.88.GAB1 ...--AACA----TC-----CTGT-------------T---A-----G--CC-GACAGAG--GC--G-----C-A...------G-------T----A-T--C----G--T--CA-AT-T-A------------A......--TGA---C-A---G--C--G-TC---C- 9420
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ...--A--A-----C-----CTG-AGA--G----TA-TT--------------AACT---..................C-TG-GG-C-AT--A-GG-A--T----C-G--T--A-CT-A-TCT-----A-GA--GGACCCA--TGGA--CG-C--GACTC-CAT----CA 9015
CPZ.US.85.US_Marilyn ...--A--A--------C--A--A-A---G-------TT---T----C--TC-CACAGA---GG-AG----GC--...----------------C--A--TAC--C-G-----CA--T---A------A-----A......--TGAAC-TG-C-----C---ATC---CA 9386
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B.FR.83.HXB2 GTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACGTGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTC...AAG................................................AAC........................TGC......TGAC.................A 9419
Nef __F__D__S__R__L__A__F__H__H__V__A__R__E__L__H__P__E__Y__F__.__K__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__.__.__.__.__.__.__.__.__C__.__.__*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------AAG--G-----AA-G-----A----------------------T--A-...--A................................................G--........................---............................ 8667
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---------T-A---G------AGA---T-T--TAA-----------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8634
A1.ES.06.X2110 ----------AAG--G-----AA-G---C-A---------AAA----------T--A-...--AGACT..AAA.......................................G--........................---......----.................- 8682
A1.IT.02.60000 ---------T-----G--TC-AA-G---AGA----A----A------------T--A-...--A................................................---........................---......----.................- 9469
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---C------A-A--G-----AA-A---AGA----A------A----------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8811
A1.RU.11.11RU6950 ---------T-----G--TC-AACA--TAGA---------A---------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8976
A1.RW.11.DEMA111RW002 A--------------G-----AAGA-----A---A----AGA-----------T--A-...--AGATTGTTGACAGGAACAAA.............................G--........................---......----.................- 8852
A1.SE.95.SE8538 ----------AAG--G-----AA-G---AGA----AT---------------------...---................................................---........................---......----.................- 8630
A1.TZ.01.A341 A--------------G---C-AA-A---AGA----A-----------------T--A-...--A................................................---........................--A......----.................- 8608
A1.UA.01.01UADN139 ---------T-----G--GC-AACA---A-A---------AA-----------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8654
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---------T-----G---C-AA-A--TT-A--------------------T-T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8765
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------T-----G---C-AA-A---C-A---------A------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8883
A2.CD.97.97CDKTB48 ------T--T-----G--GC-GAGA---C-A---A------A-----------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8780
A2.CM.01.01CM_1445MV ------T--T-A---G---C-GAGA---AGA--------A---T-------T-T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8636
A2.CY.94.94CY017_41 ------T--AA----G---CGGAGA---AGA-------------------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8845
B.AR.04.04AR143170 ----------------------------A-A-----------------------T-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8595
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------------------------A-----------AAA---------------...---................................................G--........................---............................ 8603
B.BR.06.06BR1119 -----------A-----------G----A-----------AA--------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8856
B.CA.07.502_1191_03 A---------AAG--G-----------T--A---AA-------A-G-------T----...-GA......................GACCGCTGACATCGAGA...ATTA..T--........................---......----.................- 8887
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---------------G------------A-------------A----------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8984
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------------------------A-------C---------------------...-GA................................................G--........................---......----.................- 8804
B.CO.01.PCM001 ---------------C-----C--------A---A------------------T----...--A................................................G--........................---......----.................- 8602
B.CU.99.Cu19 ------------------C---------A-----------AAA-------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8986
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 8140
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---------------------------T--A---------AA---------C-TT-A-...--A......................GACTGCTGACAGCGAGACTACAAA..G--........................---......----.................- 8734
B.DK.07.PMVL_011 -------------------G---G----------AA----------------------...---................................................G--........................---......----.................- 8852
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 8336
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------------G-----C-----------------------------------T...--A................................................G--........................---......----.................- 8819
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------T-------G-C-G-T--A-----------AA-----------TT-A-...---................................................G--........................---......---T.................- 8667
B.GE.03.03GEMZ004 ---------T-----------C------------------A-A-----------T---...--A................................................G--........................---......----.................- 8620
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 8360
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------A---------G--G-----A---A-----AAA-------------A-...---................................................G--........................---......----.................- 8838
B.KR.12.12KYY10_10742 A---------------------------A-----------AAA-------------A-...---................................................G--........................---......----.................- 9299
B.NL.00.671_00T36 ----------------------------A-----------A-A-------------A-...---................................................---........................---......----.................- 8974
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------------------------A----T------AAA-----T----T----...--A................................................G--........................---......----.................- 8861
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------------------------C--TA-----AA--------------------A-...---................................................---........................--A......----.................- 8617
B.RU.11.11RU21n --------------------A-------------------AA-----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8947
B.TH.07.AA040a_WG11 ----------A--T-G--C--C------AG----------A---------------AT...--A................................................---........................---......----.................- 8755
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS_LM49 A---------AC---G------------AGA-----------A-------------A-...---................................................--Y........................---......----.................- 9395
B.UA.01.01UAKV167 ----------------------------A-----------A-A-------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8677
B.US.11.ES39_42 A----------A----------G-G---ACA------------T-----C---T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9451
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------------C----A------T--A--------AAAA--------C--T-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8671
B.YE.02.02YE507 A-----------G-----------------A---A-----------------------...---................................................G--........................---......----.................- 8653
C.AR.01.ARG4006 ---------T-T-------CGCAGA---A-------C-----A-----------T-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8637
C.BR.07.DEMC07BR003 A------C-T-T-------CGCAGA---A-------C-----A-------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8865
C.BW.00.00BW07621 ---------TA--------CGCAGA-----------C-----A--------A--T-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8775
C.CN.09.09YNLX133sg ---------T-AA------CGCAGA---TG------C-----A----------TT-A-...--A................................................G--TGCTGACACAGC............---......----.................- 8659
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.07.X2118_2 ------T-TT-A-------CRCAGA---AK------C---T-A----------T--A-...--R................................................G--........................---......----.................- 8827
C.ET.02.02ET_288 --------T-TC-------CACAGA---C-------C-----A-----------T-A-...--A................................................G--TGATGACACAGAAGGGACTTTTC.---......----.................- 8671
C.GE.03.03GEMZ033 ----------A--------CGCAGA---C-------C-----A----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8650
C.IL.98.98IS002 ---------T-TT------CGCAGA---A-------C---T-A-----------T-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8771
C.IN.09.T125_2139 ---------T-AA------CGCAGA---C-------T----AA----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9478
C.KE.00.KER2010 ---------T-T-------CACAGA---C-------C----AA-----------T-A-...--A................................................G-T........................---......----.................- 8632
C.MM.99.mIDU101_3 ---------T-AA------C-CAGA---AG------C-----A----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8802
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------T-AA------CACA-A---A-------C-----A----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9404
C.SN.90.90SE_364 --------TT-AA------CACAGA---A-------C-----A----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8567
C.SO.89.89SM_145 ---------T-A-------CGCAGA--T--------C-----A-----------T-A-...--A................................................---........................---......----.................- 8669
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---------TATG------CGCAGA---A-------C---AAA-----------T-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9394
C.US.11.17TB4_4G8 ----------A--------CGCAGA---A-------C-----A-----------T-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8819
C.UY.01.TRA3011 ---------T-T---G---CA-AGA---A-------C-----------------T-A-...--A................................................G--TGCTGATACAGAAGTACAAAGAC.---......----.................- 8643
C.YE.02.02YE511 ------------------GCACAGA-----------C-----A----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8671
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ---------TA--------CGCAGA---A-------C-----A-----------T-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9417
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------C--AA------CGCAGA---C-------------A----------GG-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8807
D.CD.83.ELI A---A-----A-A---------G-G---AA----------A------------T--A-...--A................................................---........................--A......----.................- 8958
D.CM.10.DEMD10CM009 A--CA-----A-A---------G-A--TAA----A--C--AA------A----T---T...--A................................................G--........................---......----.................- 8769
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 A---A----TA-A--G------G-A--TAA------TC----A-------------A-...--A................................................---........................---......----.................. 8748
D.KR.04.04KBH8 A---A-----AAA---------G-A---AA-------AT--------------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9320
D.SN.90.SE365 A---A-----AAA---------G-A---AA----A--A---------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9420
D.TD.99.MN011 A---A-----A-A---------G-A---AAA---AA----AA-----------T---T...--A................................................G--........................---......----.................- 8609
D.TZ.01.A280 A---A-----A-A---------G-A---AA-------AGCT---------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8610
D.UG.11.DEMD11UG003 A---A-----A-A---------G-G---AA----A---T-T-A--------T-T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8776
D.YE.02.02YE516 A---A-----AAA---------G-A---AAA---A--A--AC-----------T---T...--A................................................G--........................---......----.................- 8593
D.ZA.90.R1 A---------A-A---------G-G---AA------------A-------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8776
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 ----------A----G---C-GAGA---A-A---A-----AGA----------T--A-...C-A.....................GACTGA.....................G--........................---......----.................- 8702
F1.BR.07.07BR844 ----------A----G---CGGAGG---A-A---A----AAAA--C--A----T--A-...---.....................GCTGAG.....................---........................---......----.................- 9224
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----------A----G---CGAAGA---A-A---A-----AAAT-C---C----T-A-...C-A.....................GACTGA.....................G--........................---......----.................- 8733
F1.FI.93.FIN9363 ---------------G---C-GA-A---A-A---A-----AGA----------T--A-...CGA.....................GACTGA.....................G-T........................---......----.................- 8726
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------T--T--G------AGA---A-A---A-----AAA-----T----T--AT...C-A.....................AACTGAT....................G--........................ACA......G---.................- 8593
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------G------A-A--T-AA---A-----AGA----------T--A-...C-A.....................GACTAA.....................G--........................CT-......----.................- 9497
F1.RU.08.D88_845 ---------------G---C-GAGA---C-C---A-----AA---C--A----T--A-...---.....................GACTAAGTTGTTGACACAGA.......--T........................C--......----.................- 8957
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------AC-------A-GAGA---A-A---AA----AAA----------T--A-...--A.....................GACTGAG....................---........................---......----.................- 8747
F2.CM.97.CM53657 ----------TC-------CGGAGA---AGA---A-----A---------------A-...--A......................GACTGAGA..................---........................---......---T.................- 8598
G.BE.96.DRCBL A--------TA----G---CGGAGA---T-A-------------------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9382
G.CM.10.DEMG10CM008 A---------A-------TCGGAGG---A-A---------AAA----------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8800
G.CN.08.GX_2084_08 A--------TA--------AGAAGA---CGA--------A-------------T--AT...---................................................G--........................---......----.................- 8675
G.CU.99.Cu74 A--------TA--------CGGAGA---T-A--------------------T-T--AT...--A................................................G--........................---......----.................- 9062
G.ES.09.X2634_2 ---------TA----G---CGGAGA---T-A----------------------T--AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8923
G.GH.03.03GH175G ---------TA--------CGGAGA--TC-T-------------------------A-...---................................................---........................---......----.................- 9489
G.KE.09.DEMG09KE001 ----------A--------CGGAGA---A-A------------T------------A-...--A................................................---........................---......---T.................- 8828
G.NG.09.09NG_SC62 ---------TA--------CGGAGA---A-A--------------------T----A-...---................................................---........................--A......----.................- 8610
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B.FR.83.HXB2 GTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACGTGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTC...AAG................................................AAC........................TGC......TGAC.................A 9419
Nef __F__D__S__R__L__A__F__H__H__V__A__R__E__L__H__P__E__Y__F__.__K__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__.__.__.__.__.__.__.__.__C__.__.__*_
G.PT.x.PT3306 A---------A----G---CGGAGA---A-A--------------------C-T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9434
G.SE.93.SE6165_G6165 A--------TA--------CGGAGA---A-A-------------------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8861
H.BE.93.VI991 ---------T--A------C-GAGA---AGA---AA-----------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8822
H.BE.93.VI997 ---------T--------C--CACA---ACA---------AAA----------T--A-...--A................................................G--........................---......---T.................- 8737
H.CF.90.056 A--------T--A--------GACA---T---------TAAA----------...-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8739
H.GB.00.00GBAC4001 A--------T-A----------AGA---AGA---A------AA----------T--A-...--A................................................G--........................---......----ACTGCTGAC........- 8940
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------CTTC---G---CGGAGA--TA------------------------TT-A-...--A................................................---........................---......----.................- 8584
J.CM.04.04CMU11421 ------Y-STTC-------CGRAGA---R-A----------------------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8954
J.SE.93.SE9280_7887 ----------TC-------CGGAGA---A-A----------------------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8717
J.SE.94.SE9173_7022 ----------TC-------CGGAGA---A-A-----------A----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8727
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------TTC---G---CGAA-A--T--A---------A---------------A-...--A................................................G--........................---......---................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 ---------TTC-------CGAAGA-----A--------------------C----A-...--A................................................G--........................---......---................... 8604
01_AE.AF.07.569M ---------TGC-------CGAA-A---A-A--------A--------A-------AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8685
01_AE.CN.10.CYM059 ----------TCT------CGAA-A---A-A--------AT-------A--T----A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8865
01_AE.HK.04.HK001 ---------TGC-------CGAA-A---C-A--------A--------A----T--AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8801
01_AE.JP.x.DR0492 ----------TC-T-----CGAAGA---A-A--------AAA---C--A----T--AT...--A................................................G--........................---......----.................- 9457
01_AE.TH.04.BKM ------T--TGC-------CGAAGA---A-A--------AA----C--A----T--AT...--A................................................---........................---......----.................- 9422
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---------TGC-------CG-A-A---A-A--------A--------A----T--AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8870
01_AE.TH.90.CM240 ---------TGC-------CGAA-A-----A--------A-A------A-------AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8987
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------TGC-------CGAA-A---A-A--------A--------A--T----AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8710
02_AG.CM.10.DE00210CM013 A---------AC---G------A-A---AAA-----------------T----T--A-...--A................................................G--TGAAGATGT...............---......----AGAAGACTGCTGAC...- 8932
02_AG.ES.06.P1261 A-A------AAA---G---ACAAGA---A-A--T--------A----------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8878
02_AG.FR.91.DJ263 A--------TA----G---CGCACA---AGA--T----------------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8815
02_AG.GH.03.03GH181AG A--------TTA---G------AGA---C-A--TA----AAA---C-------T--A-...--A................................................G--........................--T......----.................- 9487
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 A--------TA----G--C---A-A---AGA--T-------------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9122
02_AG.LR.x.POC44951 A---------A----G-----CA-A---AGA--T-A-----------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9420
02_AG.NG.x.IBNG A--------TA-A--G-----CAGA---ACA--TA---------------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8946
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 A---------A-G--G-----CAGA---ACA--T----------------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8654
02_AG.US.06.502_2696_FL01 A--------TAC---G-----GACA---AGA--T-------------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8628
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------T-----G--TC-AACA---AGA----------------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8584
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------T-----G----ACA-G-----A----------------------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8831
05_DF.BE.x.VI1310 ----------A----G-----AAGA---A-A---A-----AGA-----A----T--A-...C-A.....................GACTGAGAC.............................................---......----.................- 8834
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------TC-------AGGAGA---A-A---A-----AAA----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9464
07_BC.CN.98.98CN009 ---------T-AA------CACAGA---AG------C--A--A----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8762
08_BC.CN.06.nx2 --A--------AAT-----CACAGA---TG------C-----A--A-------T--AT...-G-................................................---........................---......---T.................- 9396
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------AC-------C-GA-A--YA-A---A-----AAA----------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8591
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------AC-------CACA-A---A-A-----C-----A-----------T-A-...--A................................................G-T........................---......----.................- 8774
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------TTC---C---CGAAGA---A-A--------------------C-T--A-...--A.....................GACTAAGAC.............................................---......----.................- 8833
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------------G--GC-AAGA---T-A---A-----AAA-----A----GG-AT...--A.....................GACTGA.....................G--........................---......----.................- 9390
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------TTC-------CGAA-A---A-A----------------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8844
14_BG.ES.05.X1870 A--------TG--------CGGAGA---A-A-------------G------T-T--A-...---................................................G--........................---......----.................- 8925
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------TGC-------CGAA-A---A-A--------A--------T-------AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8794
16_A2D.KR.97.97KR004 ------T--T-A---T---C-GGTA---AAA----------------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8836
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------A----G------AGA-----A---A-----AGA-----A----T--A-...C-A.....................AACTGA.....................G--........................---......----.................- 8608
18_cpx.CU.99.CU76 ---------TGC---G---CGGAGA---A-A--AA----A-AA----------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8748
19_cpx.CU.99.CU7 A---A-----A-A---------G-R---AA----A--ATAAA---C--A----T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8484
20_BG.CU.99.Cu103 A--------TA--------CGGAGA---T-A----------------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8865
21_A2D.KE.99.KER2003 -------CCT-A---G---C-GA-A---AGA----A----AA-----------T--A-...--A................................................G-T........................---......----.................- 8614
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 A--------TA--------CGGAGA---A-A----------G---------C-T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8874
24_BG.ES.08.X2456_2 A--------TA----G---CGGAGA---A-A--------------------C-T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8909
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------T-AA------CGGA-G---ACA-----C-------------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9431
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------T---------C-AAGA--T--A---------AAA----------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9442
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------------------A-------------------------T-A-...--A.....................GACTAAA....................G--........................---......----.................- 8839
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------G---------A------------------------TT---...--A................................................G--........................---......----.................- 8879
31_BC.BR.04.04BR142 ---------T-T-------CGCAGA---A-------C-----A----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8938
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------TC-T-G---CGGAGA---A-A---A-----AA-----------TT-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9045
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------TTC-------CGAAGA---A-A--------A-AA-----T-------AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8726
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------TGC-------CGAA-A---A-A--------A-------------T--AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8573
35_AD.AF.07.169H ---------------G------ACA---AAA----------------------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8619
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------------G---C-GAGA---A-A---A-----AGA----------T--A-...C-A.....................GACTGAGACTGCTGCCACGAG......---........................---......----.................- 8836
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------AAG--------C----------------------------------A-...---................................................G--........................---......----.................- 8896
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------GC-ACG--------------T--------C--------C-------T-CA-...---................................................---........................---......----.................- 8934
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------AAG----------------------AC---A---------------A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8881
43_02G.SA.03.J11223 A--------TA--------CGGAGA--T--A--------A-----C--A-------AT...---................................................G--........................---......----GCTGCTGA........C- 8956
44_BF.CL.00.CH80 ----------A----G---C-GAGA---A-A---A-----AGATT--------T--A-...C-AGAT..................GACTGA.....................GG-........................C--......----.................- 8843
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------T-A-------CAAAGA---T-----A-----AAA----------T--A-...--A................................................G--........................---......----.................- 9381
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------A-------------C---AGA--------------------C-T--A-...---.....................AACTGTTGCATCGAGCTG.........---........................---......----.................- 8813
47_BF.ES.08.P1942 ---------A-A--------C-A-G-----A-----------A-----------T-A-...---................................................G--........................---......----.................- 8836
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------TA--------CGAAGA---A-A-------------G---A-------AT...--A................................................G--........................---......----.................G 8648
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------------C---G----A-----AA----AA---------T----A-...---................................................G--........................---......----.................- 8622
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------TGC-------CGAACA---ACA--------A-----C--A--A-T--AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8742
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------TTC-------CGAAGA---A-A--------A-----C--A-------AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8756
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------TGC-------CGAACA-----A--------AA----C--A--A-----T...--A................................................G--........................---......----.................- 8866
55_01B.CN.10.HNCS102056 A--------TGC-------AGAA-A---AGA-----------------A----T--AT...--A................................................G--........................---......----.................- 8747
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------T-AA------CACAGA---AGA-----C-----A----------TT-A-...-GA................................................G--........................---......----.................- 8650
61_BC.CN.10.JL100010 -----------A-T----G--CAG------A---------AAA----------GG-A-...--A................................................G--........................---......----.................- 8818
O.BE.87.ANT70 ------T--ATCT----GCAACACC--T--T--TATGATAACT--C--A---CT----CAG---.....................GACTAAA....................---........................---......----.................C 9518
O.CM.91.MVP5180 ------T--ATCAT---GC--AACA--TA-A----TGC-AAA---C--A---CT----CCC---T......................................................................................................... 9524
O.CM.98.98CMA104 ------T--ATCA----GCC-CACC--T--T--TAAGATAACA--C--A---CT----CCC---.....................GACTGAACC.............................................---......---TC.TAAAGGGACTTTCCAG 9037
O.FR.92.VAU ------T--ATCA-----CAACACC--T--A--T-T-ATAACT--C--A---CT----TCC--A.....................GACTAAAAC.............................................--T......CA--.................- 9089
O.GA.11.11Gab6352 ------T---TCA----GCC-CACC--T--TT-TAA--TAA-C--C--A---CT----ACC---.....................GACTAAAAC.............................................---......----.................- 8755
O.SN.99.99SE_MP1299 ------T--ATCA----GCAGCACC--T--T--TATG-TAACCA-C--A---CT---TAAC---.....................GACTAAAAC.............................................---......----.................C 9579
O.US.10.LTNP .......................................................................................................................................................................... 9103
N.CM.02.DJO0131 ----------TC---G---AGAAGA---A-A--AA----------------C-TT-A-...---................................................---........................---......----.................- 8894
N.CM.04.04CM_1015_04 ----------TC---G---AGAAGA---A-A--AA----------------C-T--A-...---................................................---........................---......----.................- 8863
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 A---------TC-------AGAAGA--T--A--AA------------------TT-A-...---................................................---........................---......----.................- 9009
N.CM.97.YBF106 ----------TC---G---AGAAGA-----A--AAA---------------C-T--A-...---................................................---........................---......----.................- 8952
N.FR.11.N1_FR_2011 A---------TC-T-----AGAAGA--T--A--AAA-----------------TT---...---................................................G--........................---......----.................- 8788
P.CM.06.U14788 ----------TCA--T-G-AGAG-A--T--T---TT-C-AAA---C-----ACTG--TATT--A......................GACTAAAT.............................................---......----.................G 9033
P.FR.09.RBF168 ---------ATCA--G-G-GAAAGA--T--T---TT-C-AAA---C-----ACTG--TACT--A......................GACTAAAG.............................................---......----.................G 9553
CPZ.CD.06.BF1167 -------TCTGAA--G--TAGAAGA---A-A---A-----AGA---------------...--ATAA..................GGA................................................CTGCTTCCGG..CA--..............CAC- 9609
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T-----T---AAG--G--TC-CAGA--TC-A--AA-----AAA--------A--T-A-...-GA................................................G--........................--A......CC--...AGCGGCGCATGCGC- 8966
CPZ.GA.88.GAB1 C---------A-G--G--C--AAGA--TA-T---A----A-AA-------------A-...--A................................................G--.....................TGACTTTAGAC.--G-.........GCATGCGC- 9508
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --------C-A--------AGAAGA---A-A---A-----AGA---------------...--ATAA..................GGA................................................CTTCCGGG....--C-..............CTAG 9098
CPZ.US.85.US_Marilyn --------CTGAA--G--TCGGAGA---AGA--TAA------------A---------...CG-................................................---........................--A......--G-TGTAACCGCGCAGGCGC- 9475
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B.FR.83.HXB2 T.....C......................GAGCT............................TGCTAC.......................................AA.GGGACTTTCCG..................CTGGGGACTTTCCA..GGGAGGCGTGGCCT. 9473
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 8667
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 C.....A......................--AG-............................----GAC......................................--.----------A..................-------------..A------T----TT-. 8689
A1.ES.06.X2110 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................T.-----------C................A--------------.G------T----TT-. 8739
A1.IT.02.60000 C.....AGA..CTGCTGACACA.......--AA-............................----GAC.......................................-.-----------...................C------------.G------T----TT-. 9536
A1.KE.11.DEMA111KE002 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................-.----------A..................--------------.G------T----TT-. 8866
A1.RU.11.11RU6950 C.....AGA..CTGCTGACAT........--AG-............................--A-GAC.......................................-.-----------...................C------------.G------T----TT-. 9042
A1.RW.11.DEMA111RW002 C.....A......................--AG-............................----GACC.....................................--.--------A--..................--------------.G------T----TT-. 8909
A1.SE.95.SE8538 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................-.-----------..................--------------.G------T----TT-. 8685
A1.TZ.01.A341 C.....A......................--AA-............................----GAC.......................................-.---------A-..................--------------.G------T----TT-. 8663
A1.UA.01.01UADN139 C.....AGG..CTGCTGACAT........--AG-............................----GAC.......................................-.-----------...................C------------.G------T----TT-. 8720
A1.UG.11.DEMA110UG009 C.....A......................-GAG-............................----GAC.......................................-.-----------..................--------------.G------T----TT-. 8820
A1.ZA.04.04ZASK162B1 C.....AGAGACTGCTGACACA.......--AG-............................----GACAGGGAC.........................TTTCTGCTG.----------A..................--------------.G------T----TT-. 8967
A2.CD.97.97CDKTB48 C.....AGAAGATGCTGACACA.......--AG-............................----GAC.......................................-.----------A...................C-----------..G------T----TGA. 8848
A2.CM.01.01CM_1445MV C.....AGAAGCTGCTGACACA.......--AG-............................----GAC.......................................-.----------A...................C-----------..G-----------GGA. 8704
A2.CY.94.94CY017_41 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................G.-----------..................-------------..A------T----TG-. 8899
B.AR.04.04AR143170 -.....-......................C--T-............................-T----.......................................--.-----------..................--------------..------T-------. 8649
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 8603
B.BR.06.06BR1119 -.....-......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................-------------G..------T-------. 8910
B.CA.07.502_1191_03 -.....-......................---A-............................-T----.......................................--.-----------..................--------------.T--------C-----. 8942
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -.....-GAGACTGCTGACACC.......-----............................-T----.......................................--.-----------..................--------------.G-----------A--. 9054
B.CN.10.DEMB10CN002 C.....T......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................--------------..------T-------. 8858
B.CO.01.PCM001 C.....-......................A----............................-TG---.......................................--.-----------..................--------------.G-----------A--. 8657
B.CU.99.Cu19 -.....-......................---TG............................-TT---.......................................--.----------A..................--------------..----------A-A-. 9040
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 8140
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -.....-......................-----............................-T-A--.......................................--.-----------..................-------------C..-----------A--. 8788
B.DK.07.PMVL_011 C.....-......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................--------------................. 8892
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 8336
B.ES.10.DEMB10ES002 -.....-......................---TC............................-T----.......................................--.-----------..................--------------..------T-------. 8873
B.FR.11.DEMB11FR001 -.....-......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................--------------..A-------------. 8721
B.GE.03.03GEMZ004 -.....-......................---TG............................-T----.......................................--.-----------..................----A---------.G--------C-----. 8675
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 8360
B.JP.12.DEMB12JP001 -.....-......................---A-............................-T----.......................................--.-----------..................--------------.G--TG--A-------. 8893
B.KR.12.12KYY10_10742 -.....-......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................---------...................... 9334
B.NL.00.671_00T36 C.....-......................-GAG-ACTACAAGAAATGCTGACACCG...AGC-T----.......................................--.-----------..................--------------..------T-------. 9053
B.PE.07.502_2649_wg8 -.....T......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................--------------.G--------------. 8916
B.PY.03.03PY_PSP0115 C.....-......................-C---............................-T----.......................................--.-----------..................-G---ACT--C-AG..--------------. 8671
B.RU.11.11RU21n -.....-......................---A-............................-T----.......................................--.-----------..................--------------.G-----------A--. 9002
B.TH.07.AA040a_WG11 C.....-......................---T-............................-T----.......................................--.-----------..................--------------..--------C---A-. 8809
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS_LM49 Y.....-......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................-----.-------G..--------C-----. 9448
B.UA.01.01UAKV167 C.....-......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................--------------.G------T-------. 8732
B.US.11.ES39_42 -.....-......................---A-......................AAAGAC----GAC......................................-T.C-AGA----TA..................-AA----------G................. 9498
B.UY.02.02UY_TSU1290 -.....-......................---T-............................-T----.......................................--.-----------..................--------------..------T------G. 8725
B.YE.02.02YE507 -.....-......................---A-............................-T----.......................................--.----------A..................-------------G..--------------. 8707
C.AR.01.ARG4006 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................------CG--C-A....--G--A----T--. 8692
C.BR.07.DEMC07BR003 C.....A......................--AGG.........................GAC-T-CCGC.......................................T.----------A..................------CG--C-A....-----A----T--. 8920
C.BW.00.00BW07621 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................------CG--C-A....-----A----T--. 8830
C.CN.09.09YNLX133sg C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCTGT.......................................G.----------A..................------CG--C-T....-----T----T--. 8714
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.07.X2118_2 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCTGCTGACACAG..............................--.-----------..................---RSR...........SAG-WG-G-YTS-. 8884
C.ET.02.02ET_288 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCTGT.......................................T.----------A..................------CG--C-A.....-G---AGAA---. 8725
C.GE.03.03GEMZ033 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................--A---G-G----....A-G--GAG--T--. 8705
C.IL.98.98IS002 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................------CG--C-A.....-G--A----T--. 8825
C.IN.09.T125_2139 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................------TG--CTA....----------T--. 9533
C.KE.00.KER2010 C.....A......................--AGG.........................GAC-TT-TGC.......................................C.----------A..................------CG--C-A....-----T----T--. 8687
C.MM.99.mIDU101_3 C.....A......................---GG.........................ACT-T-CG-G.......................................G.----------A..................------CG--C-A....-----T----T--. 8857
C.MW.09.703010256_CH256.w96 C.....A......................A-AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................--T---CG--C-A....-----T-G--T--. 9459
C.SN.90.90SE_364 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................------CG--C-A....-----T----T--. 8622
C.SO.89.89SM_145 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................------CG--C-A....-----T----T--. 8724
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................------CG--C-G....-----T----T--. 9449
C.US.11.17TB4_4G8 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................------CG--C-A....-----T-G--T--. 8874
C.UY.01.TRA3011 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCAC.......................................T.----------A..................-C----CG--C-A....-----A-GA-T--. 8698
C.YE.02.02YE511 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------T..................------CG--C-A....-----T----T--. 8726
C.ZA.07.704010042_CH042_TF C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................------CG--C-A....-----A----T--. 9472
C.ZM.11.DEMC11ZM006 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC......................................CT.----------A..................------CG--C-A....--G--T----T--. 8863
D.CD.83.ELI C.....-......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................-------------..A-----------A--. 9012
D.CM.10.DEMD10CM009 C.....-TT...............CTGTGA--AC...........TGCTGACACC.GAG.CT-T----.......................................--.-----------..................-------------..A---------.---G. 8844
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 .............................A--AC...........TGCTGACACT.GAG..T-T----.......................................--.--------A-A..................-------------..A---------AA-AG. 8814
D.KR.04.04KBH8 C.....T......................---T-............................-T----.......................................-G.-----------..................--------------.GAA--------A---. 9375
D.SN.90.SE365 C.....A......................--AG-............................----GA.......................................C-.----------A..................-------------..A------T----TT-. 9474
D.TD.99.MN011 C.....-.................GAGTAA--AC...........TGCTGACACC.AAG.CC-T----.......................................--.----------A..................--------------.G------T-------. 8684
D.TZ.01.A280 -.....-......................---AC...........TGCTGACACC.GAGTTT------.......................................--.-----------..................--.----------..G---------AA---. 8679
D.UG.11.DEMD11UG003 C.....T......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................-------------..AA--------AC-AG. 8830
D.YE.02.02YE516 C.....T.................GAGTGA--AC...........TGCTGACACC.AAG.TT-T----.......................................--.-----------..................--A-------G--..G-----------A--. 8667
D.ZA.90.R1 C.....-......................---T-............................-TG---.......................................--.-----------..................-------------..A------T----T--. 8830
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 C.....A......................---A-............................----GACACAGAAGA........................ATCTAA--.----------A..................-------------..A-A-G-CG--CCAGA. 8771
F1.BR.07.07BR844 C.....A......................---AA............................----GACACAGAAGA........................ATCTG.--.-----------..................-------------..A-A-G-CG-GCCAGA. 9292
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.11.DEMF110ES001 C.....A......................A--A-............................----GATACAGAAGA........................ATCT..--.----------A..................-------------..A-AAG-CG-GCCAGA. 8800
F1.FI.93.FIN9363 C.....A......................---A-............................----GACACAGAAGA........................ATCT..--.----------A..................-------------..A-A-G-CG--CCAGA. 8793
F1.FR.96.96FR_MP411 C.....A......................---A-............................----GACACAGAAG.............................................................................................. 8614
F1.RO.96.BCI_R07 C.....A......................---A-............................----GACATAGAAGATTAGAGATTGCTGACATAGAAG.ATTCTA.--.-----------..................-------------..A-A-G-CG--CCAGA. 9588
F1.RU.08.D88_845 C.....A......................---A-............................----GACWCAGAAGA........................ATYT..--.-----------..................--------------GA-A-G-CG--CCAG-. 9026
F2.CM.10.DEMF210CM007 C.....A......................--AAC...........TGCTGACACGA...AGA-T---A.......................................--.----------A..................AA----------T-..-AAG-CGTGCCAGA. 8815
F2.CM.97.CM53657 C.....A......................--AGA............................-T---A.......................................--.-----------..................-------------..A-A-G-CGT-CCAGA. 8652
G.BE.96.DRCBL C.....A......................--AG-............................----GACAAGGGG................ACTTTAAGTTGCTGAC--.A----------..................-CC-----------.G--------C-----. 9460
G.CM.10.DEMG10CM008 C.....A......................--AG-............................----GAC......................................--G-----------..................-CC----------..GA----------T--. 8856
G.CN.08.GX_2084_08 C.....A......................--AG-............................----GACATTGCTGA..............TACAGATGTTGCTGAC--G-----------..................-CT----------..G--------C---A-. 8755
G.CU.99.Cu74 C.....A......................--AG-............................----GAC......................................--.-----------..................-CT------...................... 9098
G.ES.09.X2634_2 C.....A...GCTGCTGACGCA.......--AG-............................----GAC......................................--G----------A..................-CT----------..G--------C-----. 8991
G.GH.03.03GH175G C.....A......................--AGG............................--T-GACTGCTGA................CACAGAAGTTGCTGAC--.-----------..................-CT----------..G--------C-----. 9566
G.KE.09.DEMG09KE001 -.....A.....................A--AG-............................----GAC......................................--G-----------..................-CT----------..G----------A-A-. 8885
G.NG.09.09NG_SC62 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................ACAAATGTTGCTGAC--.-----------..................-CT----------..G--------C---A-. 8680
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NF-κ-B-II NF-κ-B-I Sp1-III Sp1-II
B.FR.83.HXB2 T.....C......................GAGCT............................TGCTAC.......................................AA.GGGACTTTCCG..................CTGGGGACTTTCCA..GGGAGGCGTGGCCT. 9473
G.PT.x.PT3306 C.....A...GCTGCTGACACT.......--TG-............................--T-GAC......................................--G----------A..................-CT----------..G--------C-----. 9502
G.SE.93.SE6165_G6165 C.....A......................--AG-............................----GAC......................................--G----------A..................-CT----------..G--------C-----. 8917
H.BE.93.VI991 C.....A......................--AG-............................----GACACAGAAGA.......................TTCTATAC-.-----------...................CT---------T..G------T----T--. 8891
H.BE.93.VI997 C.....A......................--AGA............................-T--GACA........................................-----------...................CT----------..G--------C--T--. 8790
H.CF.90.056 C.....A......................--AGA.............................T--GA.......................................--.-----------...................CT----------..G----------AT--. 8791
H.GB.00.00GBAC4001 C.....A......................--AG-............................----GACA........................................C---AGA--T-ACAGAGAC..........G-T----------...-C-G--T----T--. 9001
J.CD.97.J_97DC_KTB147 A.....G...ACTGCTGACAAA.......--AG-............................-T---A.......................................-G.-----------..................-------------..A------T---C-T-. 8650
J.CM.04.04CMU11421 A.....G......................--AGWA.........C...........AAAGAC----GAC......................................--C-----------..................--------------.G------T-------. 9019
J.SE.93.SE9280_7887 A.....A......................--AG-............................-T---GC.......................................G.-----------..................--------------.G------A-------. 8772
J.SE.94.SE9173_7022 A.....A......................--AG-............................-T---GC.......................................G.-----------..................--------------.G------T-------. 8782
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
01_AE.AF.07.569M A.....A......................--AG-............................-T---AC.......................................T.A----.-----..................--------------.G------T------G. 8739
01_AE.CN.10.CYM059 A.....A......................--AG-............................-T---AC.......................................T.A----.-----..................--------------.G------T------G. 8919
01_AE.HK.04.HK001 A.....A......................--AG-............................-T---AC.......................................T.A----.-----..................--------------.G------T------G. 8855
01_AE.JP.x.DR0492 A.....A......................--AG-............................-T---AC.......................................T.-----.-----..................--------------.G------T------G. 9511
01_AE.TH.04.BKM A............................--AG-............................-T---AC.......................................T.A----.-----..................--------------.G------T------G. 9475
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 A.....A......................--AG-............................-T---AC.......................................T.A----.-----..................--------------.G------T----T-G. 8924
01_AE.TH.90.CM240 A.....G......................--AG-............................-T----T.........................................A-A--.-----..................--------------.G------T------G. 9040
01_AE.VN.98.98VNND15 A.....A......................--AG-............................-T---AC.......................................T.A----.-----..................--------------.G------T------G. 8764
02_AG.CM.10.DE00210CM013 CAGG..AGATTGCTGACTGCTGACACA..--AG-............................----GAC.......................................-.---G------A..................-CA----------..G------T----TTG. 9009
02_AG.ES.06.P1261 C.....A......................--AA-............................----GAC.......................................-.----------A.................T--A----------..G------T----TTG. 8933
02_AG.FR.91.DJ263 C.....A......................--AG-............................----GAC......................................--.----------A..................-------------..G------T----TT-. 8870
02_AG.GH.03.03GH181AG C.....AGA.ACTGCTGACGGGGACTTTCAGAG-............................----GAC......................................--.----------A..................-------------GCG------T----TG-. 9565
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................-.-----------..................----------..................... 9158
02_AG.LR.x.POC44951 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................-.----------A..................-CA----------..A------T----TT-. 9474
02_AG.NG.x.IBNG C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................-.----------A..................-------------..G------T----TT-. 9000
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 C.....A......................--AG-............................----GAC......................................--.-----------..................--------------.G--............. 8698
02_AG.US.06.502_2696_FL01 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................-.-----------..................-------------G.G------T----TT-. 8683
03_AB.RU.97.KAL153_2 C.....AGACTGCTGACAT..........--AG-............................----GA.......................................C-.-----------..................-G---ACT--C-AG..------T----TT-. 8650
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C.....A......................--AG-............................----GACA.....................................--.-----------..................-CC-----------.G--------C-----. 8888
05_DF.BE.x.VI1310 C.....A......................--AAC............................----GACACAGGAAGT........GCTGACACAGAAGCTTTCTAC--.-----------..................-------------..G-----------A--. 8919
06_cpx.AU.96.BFP90 A.....G...GCTGCTGACAAA.......--AG-............................-T---ATG........................................-----------..................-------------..A------T-------. 9530
07_BC.CN.98.98CN009 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................G.----------A..................------CG--CTA....-----T----T--. 8817
08_BC.CN.06.nx2 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.........................................C---G-----A..................-CA---CG--C-G....-----T----T--. 9450
09_cpx.GH.96.96GH2911 C.....A......................--AG-............................-CTAG-.......................................-G.-----------..................AA------------.G------T-------. 8646
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.....................................T...----------A..................A----CGT-CC.....A-----A----T--. 8828
11_cpx.CM.95.95CM_1816 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................-.-----------..................Y-------------.G------T-------. 8888
12_BF.AR.99.ARMA159 C.....A......................---AC............................----GACACAGAAGA........................ATCTA.--.-----------..................-------------..A-A-G-CG-GCCAGA. 9458
13_cpx.CM.96.96CM_1849 A.....G......................AGAT-............................-TAC-..................................................----..................T------------..A---C--T-------. 8888
14_BG.ES.05.X1870 C.....A...GCTGCTGACACA.......--AG-............................----GAC......................................--G-----------..................-CT----------..G--------C-----. 8993
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 A.....A......................--AG-............................-T---AC.......................................T.-----.-----..................--------------.G------T------G. 8848
16_A2D.KR.97.97KR004 C.....AGAAGCTGCTGACACA.......--AG-............................----GAC.......................................-.----------A..................-C---------TA....--G-AG---T-AA. 8903
17_BF.AR.99.ARMA038 C.....A......................---A-............................----GACACAGAAGA........................ATCT..--.----------A..................-------------..G---G-CG-GCCAGA. 8675
18_cpx.CU.99.CU76 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................-.-----------..................-CC-----------.G--------C-----. 8803
19_cpx.CU.99.CU7 C.....-......................A--T-............................-T----.......................................--.-----------..................-G............................. 8512
20_BG.CU.99.Cu103 C.....A......................--AG-............................----GAC......................................--G-----------..................-CT----------..G---------AA---. 8921
21_A2D.KE.99.KER2003 C.....AGA...............AGCCCA-AGC...........TGCTGACACT.GAG.TTGT----.......................................--.----------A..................------CT--C....C-----------A-G. 8688
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 C.....A......................--AG-............................----GAC......................................--G-----------..................-CT----------..G---------TA---. 8930
24_BG.ES.08.X2456_2 C.....A......................--AG-..............................GCGAC......................................--G-........................................................... 8925
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................-.-----------..................-CT-----------.G------T----TT-. 9486
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS C.....A......................--AG-............................----GACA.....................................--.A----------..................-CC-----------.A--------C-----. 9499
28_BF.BR.99.BREPM12609 -.....-......................---A-............................-T--G-.......................................--.-----------..................-------T-----G..------A........ 8886
29_BF.BR.01.BREPM16704 -.....-......................---T-............................-T----.......................................--.-----------..................--------------....-G--T----T--. 8931
31_BC.BR.04.04BR142 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.......................................T.----------A..................------CG--C-A.....-GA-A----T--. 8992
32_06A1.EE.01.EE0369 A.....A......................--AG-............................-T---AC.........................................-----------..................--------------.G------T-------. 9099
33_01B.ID.07.JKT189_C A.....A......................--AG-............................-T---GC.......................................T.--A--------..................--------------.G------T------G. 8781
34_01B.TH.99.OUR2478P A.....A......................--AG-............................-T---AC.......................................T.A----.-----..................--------------.G------T------G. 8627
35_AD.AF.07.169H C.....A......................--AG-............................----GAC.......................................-.-----------C.................TAA-----------.G------T----TT-. 8675
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 C.....A......................---A-............................----GACACAGAAGA........................ATCTA.--.-----------..................------.------..A-A-G-CG-GTCA-A. 8903
39_BF.BR.04.04BRRJ179 C.....T......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................--------------.G-----------A--. 8951
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -.....T......................-----............................-C----.......................................--.-----------..................-------------..A-A---------TG-. 8988
42_BF.LU.03.luBF_05_03 C.....-......................A--T-............................-T----.......................................--.-----------..................--..............--------------. 8923
43_02G.SA.03.J11223 C.....A......................--AG-............................----GAC.......................ACAGATGTTGTTGAC--A-----------..................-CT----------..G--------C---A-. 9027
44_BF.CL.00.CH80 C.....A......................---A-............................----GACA.................................................................................................... 8858
45_cpx.FR.04.04FR_AUK C.....A......................--AG-............................----GAC......................................--.----------A...................C-----------..G------T----TT-. 9435
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -.....T......................-----............................-T----.......................................--.-----------..................-------------..G--------C--T--. 8867
47_BF.ES.08.P1942 -.....-......................-----............................-T----.......................................--.----------A..................-------------G.A------T-------. 8891
48_01B.MY.07.07MYKT021 A.....A......................-GAG-............................-T---AC.......................................T.AAA-ACA----..................--------------.T------T-G----G. 8703
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -.....-......................---A-............................-T----.......................................--.----------A..................--------------.G------T---A--G. 8677
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 A.....A......................--AG-............................-T---AC.......................................T.A----.-----..................--------------.G------T------G. 8796
53_01B.MY.11.11FIR164 A.....A......................--AG-............................-T---AA.......................................T.AA---.-----..................--------------.G------T------G. 8810
54_01B.MY.09.09MYSB023 A.....A......................--AG-............................-T---AC.......................................T.-----------..................--------------.G------T------G. 8921
55_01B.CN.10.HNCS102056 A.....A......................--AG-............................-T---AC.......................................T.A----.-----..................--------------.G------T------G. 8801
57_BC.CN.09.09YNLX19sg C.....AG...................................................................................................TG.----------A..................------CG--C-A....----------T--. 8692
61_BC.CN.10.JL100010 C.....A......................--AGG.........................GAC-TTCCGC.........................................-----------..................------CG--C-.....-----T----T--. 8871
O.BE.87.ANT70 -.....G......................A--A-............................----GACACTGT....................................--A-------AGCAAAGACTGCTGACACTGC------------.GT-.G-AG-GACA.G. 9593
O.CM.91.MVP5180 ..............................................................AA--GACACTGC....................................----------A.....GACTGCTGACACTGC------------.GC-TG--A-G-ATAA. 9589
O.CM.98.98CMA104 C.....A......................A--AC............................----GACACTGC....................................-A-G....A-AGCGAAGACTGCTGACACTGC------------.GCATG--A-G-AT.A. 9109
O.FR.92.VAU G.....G......................A--AC............................----GACGCTAC....................................----------AGCAAAGACTGCTGACACTGC------------.GC-TG--A-G-A-.A. 9165
O.GA.11.11Gab6352 -.....G......................A--A-............................----GACGCTGT....................................----------AGCAGAGACTGCTGACACTGC------------.GT-TG--A-G-AT.A. 8831
O.SN.99.99SE_MP1299 -.....G......................A--A-............................----GACACTGC....................................----------AGCAGAGACTGCTGACACGGC------------.GT-TG--A-G-A-.A. 9655
O.US.10.LTNP .......................................................................................................................................................................... 9103
N.CM.02.DJO0131 A.....G......................-GA--........................TTAC-A..........................................ATG.-----------..................-CA----------..A---............ 8938
N.CM.04.04CM_1015_04 A.....G......................-GA--........................TTAC----GACAAGGG.......................ACTTTACACATG.-----------..................TCA----------..A---............ 8926
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 A.....G......................-GA--........................TTAC----GACAAGGG.......................ACTTTATACTTG.-----------..................-CA----------..A------T----TTG. 9083
N.CM.97.YBF106 A.....G......................-GA--........................TTA............................................CACG.-----------..................-CA---G------..A--A---T----T-G. 9005
N.FR.11.N1_FR_2011 A.....G......................AGA--........................TTAC----GACAAGGG.......................ACTTTATGCTTG.-----------..................-CA----------..A------T----T-G. 8862
P.CM.06.U14788 CCACGTAGCTGC................TA-AGC............................----GACA...................................................................CTGCA----------G.G--AC--AAA-T--CG 9091
P.FR.09.RBF168 CTACGCAGCTAC.................T-AG-............................----GACA...................................................................CTGCA----------G.G--AC--AAA-T--CG 9610
CPZ.CD.06.BF1167 C.....A......................AGAAC............................---AGACGA.......................................A-------TAC.................TAAA-----------.GTATG--A----TTA. 9666
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 CT....A......................AGAAC............................----GATCAAC........................ATTTGCTGAC--.----------A....................A-----------.G---G-TT-G-TTTGG 9036
CPZ.GA.88.GAB1 C.....A......................AGAAC............................----GACT...................................CTGC.----------A....................A----------..G-----AG----T-GG 9565
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -.....A......................C-AAC............................----GACAG.......................................A-------GGA..................--C-----------.G--TG--T-GTTA--. 9154
CPZ.US.85.US_Marilyn AT...........................A-AAC............................----GACTGA.......................GGACTTT...CT--.----------A....................A-----G----..AA--G--T-.--T-A. 9539
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B.FR.83.HXB2 .............GGGCGGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGATCCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCC.TGTACTGGG..TCTCT.CTGGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACTAG....GGAACCCACTGCTTA.AGCCTCAATAAAGCTT 9621
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 8667
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .............------AGT-----------T-----------G--------------------C-C---.--............................................................................................... 8750
A1.ES.06.X2110 .............------AGT-----------T-A---------G--.......................................................................................................................... 8774
A1.IT.02.60000 .............------AGT-----------T-A---------G----------------------C---.---------..-----.---------------A.----------------------G----....---------------.---------------- 9683
A1.KE.11.DEMA111KE002 .............------AGT-----------T-----------G--------------------C-C---.---------..-----.--T---G---------.-----C---------------GG-G--....---------....................... 8991
A1.RU.11.11RU6950 .............------AGT-----------T-A---------G----------------------C---.---------..-----.---------------------------------------G----....---------------.---------------- 9190
A1.RW.11.DEMA111RW002 .............------AGT-----------T-A---------G----------------------C--T.---------..-----.--T-G----------A.---T-C----A---------C------....A-------........................ 9033
A1.SE.95.SE8538 .............------AGT-----------T-A---------G----------------------C--T.---------..-----.--T-A-----------.----------------------G-A--....---------------................. 8816
A1.TZ.01.A341 .............------AGT-----------T-A---------G----------------------C---.---------..-----.--T-------------.------......................................................... 8758
A1.UA.01.01UADN139 .............------AGT-----------T-A---------G--------------------C-C--A.---------..-----.----------------.----------------------G----....---------------................. 8851
A1.UG.11.DEMA110UG009 .............------AGT-----------T-A---------G----------------------C---.---------..-----.--T-G----------T.-----C----------------G-A--....------------.................... 8948
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .............------AGT-----------C----------AG---------------C----C-C--T.---------..-----.--T-G----------A.----------------------G-A--....---------------A----------...... 9109
A2.CD.97.97CDKTB48 .............------AGT-.---------T-A---------G---------------------GC---.---------..-----C--T---G--------A.----------------A-----G-AG-....--------........................ 8972
A2.CM.01.01CM_1445MV .............------AGT-.---------T-A---------G----------------------C---.---------TC-----.--T-G----------A.------------------------A--....--G-A--CACT..................... 8832
A2.CY.94.94CY017_41 .............------AGT-----------T-A---------G--------------------C-C--A.---------..-----.--T---G--------A.-----C----------------G-AG-....---------------.---------------- 9046
B.AR.04.04AR143170 .............---------.----------------------G---------------------C----.---------..-----.------G------------------------------C.G----....-------------................... 8777
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 8603
B.BR.06.06BR1119 .............---------G----------------------G---------------C-----.----.----TG........................................................................................... 8974
B.CA.07.502_1191_03 .............---------A----------------------G--------------------------.---------..-----.--A------------TA---------------------G-----....-------------................... 9072
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .............--------------------------------G---------------C------C--T.-----GA--..-----.----C-----------A----------------------G----....---------------.---------------- 9202
B.CN.10.DEMB10CN002 .............---------A----------------------G---------------------C----.---------..-----.--A------------T------C----------------G----....-----........................... 8980
B.CO.01.PCM001 .............----------A---------------------G---------------------C----.---------..-----.----------------A----------------------G----....-------------................... 8787
B.CU.99.Cu19 .............---------A------............................................................................................................................................. 9056
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 8140
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .............--------------------------------G--------------------------.................................................................................................. 8847
B.DK.07.PMVL_011 .......................................................................................................................................................................... 8892
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 8336
B.ES.10.DEMB10ES002 .............---T-----A----------------------G--------------------------.---------..-----.---------------T----------------------------....---------------.--------........ 9013
B.FR.11.DEMB11FR001 .............---------C----------------------G-------------------C-C---T.---------..-----.--A------------------------------------G----....--------........................ 8846
B.GE.03.03GEMZ004 .............--------------------------------G--------------------------.-----G---..-----.T-A------------------------------------G----....A------------................... 8805
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 8360
B.JP.12.DEMB12JP001 .............----------A---------------------G--------------------------.---------..-----.--------------------------------------G-----....------.......................... 9016
B.KR.12.12KYY10_10742 .......................................................................................................................................................................... 9334
B.NL.00.671_00T36 .............------A--A---------T--A---------G--------------------------.---------..-----.-CA------------------------------------G--G-....---------------.---------CT-TAGG 9201
B.PE.07.502_2649_wg8 .............--------------------T-----------G---------------C-----.C---.---------..-----.---------------------------------------G----....-------------................... 9045
B.PY.03.03PY_PSP0115 .............---------A----------------------G---------------C-----.----.---------..-----.--A-------------------C---------------G-----....-------------................... 8800
B.RU.11.11RU21n .............--------------------------------G--------------------------.---------..-----.--------------------------------------G-----....---------------.---------------- 9150
B.TH.07.AA040a_WG11 .............---------G----------------GT-A--G---------------------.----.---------..-----.--A--C--------------------------------------....--------------.................. 8939
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS_LM49 .............-----------R----G-R-A-----------G---------------------C----.---------..-----.--------C------------------------------G----....---------------.---------------- 9596
B.UA.01.01UAKV167 .............---------A---------------------CG--------------------------.---------..-----.---------------------------------------G----....---------------.-............... 8865
B.US.11.ES39_42 .......................................................................................................................................................................... 9498
B.UY.02.02UY_TSU1290 .............---------------------T----------G--------------------------.---------..-----.---------------------------------------G----....-------------................... 8855
B.YE.02.02YE507 .............--------------------------------G---------------C-----.----.---------..-----.--------------------------------------G-----....-------------................... 8836
C.AR.01.ARG4006 .............-------T-C---------TC-A---------G---------------------GC---.---------..-----.T-A-G----------------------------------T----....-------G-----................... 8822
C.BR.07.DEMC07BR003 .............---------C---------.C-A---------G----------------------C---.---------..-----.--A-G----------------------------------T----....-----------..................... 9047
C.BW.00.00BW07621 .............----------A---------C-----------G----------------------C---.---------..-----.--A-G----------------------------------T----....A--------------.---------------- 8978
C.CN.09.09YNLX133sg .............----------.--------TC-A---------G--------------------------.---------..-----.--A-G----------------------------------T----....-----........................... 8835
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.07.X2118_2 .............SS---K---C----------C-----------G---G........................................................................................................................ 8921
C.ET.02.02ET_288 .............----------.---------C-A---------G----------------------C---.---------..-----.--A-G-----------------C--....................................................... 8822
C.GE.03.03GEMZ033 .............---------C----------T-----------G----------------------C---.---------..-----.T-A-G----------------------------------T----....A------------................... 8835
C.IL.98.98IS002 .............----------.---------T-A---------G----------------------C--T.---------..-----.--A-G-----------------C-A-T------------T-C--....---------------.---------------- 8972
C.IN.09.T125_2139 .............----------.--------TC-A---------G-------------------G------.---------..-----.--A-G-G------------------------------C-T----....---------------.---------------- 9680
C.KE.00.KER2010 .............----------A--------TC-A---------G----------------------C---.---------..-----.--A-G-----------------C----------------T----....-------------................... 8817
C.MM.99.mIDU101_3 .............----------.--------TC-A---------G----------------------C---.---------..-----.--A-G-----------A----------------------T----....---------------.---------------- 9004
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .............---------C----------C-----------G----------------------C---.---------..-----.--A-G---------------------------------GC----....---------------.---------------- 9607
C.SN.90.90SE_364 .............--------------------C-----------G----------------------C--T.---------..-----.--A-G-----------------C--....................................................... 8720
C.SO.89.89SM_145 .............----------A--------TC-A---------G----------------------C--T.---------..-----.--A-G--------------------....................................................... 8822
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .............---------G.---------C-A---------G----------------------C---.---------..-----.--A-G----------------------------------T--G-....---------------.---------------- 9596
C.US.11.17TB4_4G8 .............--------------------C-A---------G----------------------C--G.---------..-----.--A-G----------AC--------A-------------T----....---------------.---------------- 9022
C.UY.01.TRA3011 .............---------CT---------C-A---------G---------------------GC---.---------..-----.----G----------T-----------------------T----....-------------................... 8828
C.YE.02.02YE511 .............------A--C----------C-----------G----------------------C---.---------..-----.--A-GAG------------------------------C------....-----------..................... 8854
C.ZA.07.704010042_CH042_TF .............----------.---------C-AG--CTC---G----------------------C---.---------..-----.--A-G----------T---------------------C-T----....A--------------.---------------- 9619
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .............---------G.--------TC-----------G---------------------GC---.---------..-----.--A-G-----------------C----------------T--G-....-----........................... 8984
D.CD.83.ELI .............--------------------T-A---------G--------------------------.---------..-----.---------------T-----------------------G----....---------------.---------------- 9160
D.CM.10.DEMD10CM009 .............--------------------T-A---------G-------------------C------.---------..-----.--A--C---------T--------A-----------T--G----....----............................ 8965
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 .............----------.---------T-A---------G---------------------C----.---------..----C.--T-A----------T--------A--------------G--C-....----............................ 8934
D.KR.04.04KBH8 .............--------------------T--------A--G---------------------C----.---------..-----..C--------------GT---------------GT--AT-GC-..................................... 9490
D.SN.90.SE365 .............------AGT-----------T-A---------G---------------------C----.-----G---..-----.---------------T--------A--------------G----....---------------.---------------- 9622
D.TD.99.MN011 .............--------------------C-A---------G-------------------C------.---------..-----.------------------------A--------------G----....---------------.-------------... 8829
D.TZ.01.A280 .............-------G------------C-A---------G---------------------C----.---------..-----.--A-C----------T-------......................................................... 8775
D.UG.11.DEMD11UG003 .............----------.---------T-A---------G--------------------------.---------..-----.--T------------T-----------------------G----....----............................ 8950
D.YE.02.02YE516 .............--------TC----------C-A---------G-------------------C-----T.---------..-----.---------------T--------A--------------G----....-------------................... 8797
D.ZA.90.R1 .............----------T---------T-A---------G----------------------C---.---------..-----CTG----------.................................................................... 8916
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 .............--------------------TCA---------G---------------C------C---.---------..-----.--A------------T----------G------------G--G-....---------------................. 8903
F1.BR.07.07BR844 .............----------.---------TTA---------G--------------------------.-----A........................................................................................... 9356
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.11.DEMF110ES001 .............---A---G------------TT----------G---------------C------C---.---------..-----.---------------T-----------------------G----....-----------..................... 8928
F1.FI.93.FIN9363 .............--------------------TCA---------G---------------C------C--T.-----A---..-----.---------------T-----------------------G--.-....A------G-------.-............... 8925
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 8614
F1.RO.96.BCI_R07 .............------A--AA---------T-A---------G----------------------C--T.---------..-----.--A------------T-----------------------G----....---------------.---------------- 9736
F1.RU.08.D88_845 .............----------.---------TTC-..................................................................................................................................... 9049
F2.CM.10.DEMF210CM007 .............---------C---------TT-A---.-----G----------------------C---.---------..-----.---------------T----------------------------....-----........................... 8936
F2.CM.97.CM53657 .............---------C----------T-A---------G-----C---------------GC---.---------..-----.----C----------T-----------------------G----....-------------................... 8782
G.BE.96.DRCBL .............---A---G------------T-A--------AG---------------C----C-C---.---------..-----.--T------------T-----------------------G-AG-....------ACTGCT-AG.---------------- 9608
G.CM.10.DEMG10CM008 .............---A---G------------T-A--------AG---------------C----C-C---.---------..-----.--T-C----------T-------------------A---G-AG-....------.......................... 8979
G.CN.08.GX_2084_08 .............---A----------------TT---------AG---------------C----C-C---.---------..-----.--T----------G-T------C-------------T--G-A--....---------------.--------........ 8895
G.CU.99.Cu74 .......................................................................................................................................................................... 9098
G.ES.09.X2634_2 .............---A---G--------............................................................................................................................................. 9007
G.GH.03.03GH175G .............---A---G------------T-A--------AG---------------C----C-C--T.---------..-----.TCT-C----------------------------------GTAGA....---------------.---------------- 9714
G.KE.09.DEMG09KE001 .............---A------T---------T-A--------AG---------------C----C-C---.---------..-----.--T------------T-----------------------G-AG..................................... 9001
G.NG.09.09NG_SC62 .............---A----------------T-C--T-----AG---------------C----C-C---.---------..-----.--T------------T-----------------------G-AG-....A--------------................. 8812
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B.FR.83.HXB2 .............GGGCGGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGATCCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCC.TGTACTGGG..TCTCT.CTGGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACTAG....GGAACCCACTGCTTA.AGCCTCAATAAAGCTT 9621
G.PT.x.PT3306 .............---A---GT-----------T-A--------AG----------------------C---.-----............................................................................................ 9566
G.SE.93.SE6165_G6165 .............---A--AGT-----------T-A--------AG---------------C----C-C---.---------..-----.--T------------T-----------------------G-AG-....---------------A---------------- 9066
H.BE.93.VI991 .............----------A---------T-A---------G----------------------C--T.---------..-----.----------------A----------------------G----....---------------.---------------- 9039
H.BE.93.VI997 .............-------GA-T---------TTA---------G--------------------C-C--T.-----G---..-----.T---------------------------T---------GG-C-A....---------------.---------------- 8938
H.CF.90.056 .............-------GA-----------C-A---------G----------------------C--T.---------..-----.T--------------------------------------G---A....---------------.---------------- 8939
H.GB.00.00GBAC4001 .............-------GT-----------T-A---------G----------------------C---.---------..-----.-------......................................................................... 9081
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .............-------GT-----------T-A----G-A--G-------A-------C------C--T.---------..-----.----------------................................................................ 8739
J.CM.04.04CMU11421 .............------RGT-----------T----------AG---------------C------C--................................................................................................... 9077
J.SE.93.SE9280_7887 .............-------GT-----------T-A---------G----------------------C--T.---------..-----.--T-----------------------------------------....---------------.---------------- 8920
J.SE.94.SE9173_7022 .............-------GT-----------T-A---------G----------------------C--T.---------..-----.--T-----------------------------------------....---------------.---------------- 8930
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
01_AE.AF.07.569M .............------AGT-----------T-A...................................................................................................................................... 8762
01_AE.CN.10.CYM059 .............---A--AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T.---------..-----.--T----------G--.-----C----------------G-A--....---------------A---------------- 9067
01_AE.HK.04.HK001 .............------AGT-----------T-A---------G-------A-------C-----GC--T.---------..-----.--T-G--------G--.-----C----------------G-A--....---------------G---------------- 9003
01_AE.JP.x.DR0492 .............------AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T.---------..-----.--T----------G--.-----C----------------G-AG-....---------------A---------------- 9659
01_AE.TH.04.BKM .............------AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T.---------..-----.--T----------G--.-----C-------------A--G-A--....---------------A---------------- 9623
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .............------AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T.-----GT--..-----.--T----------G--.-----C----------------G-A--....---------------................. 9055
01_AE.TH.90.CM240 .............------AGT--------A--T-A---------G-------A-------C------C--T.---------..-----.--T----------G--.-----C----------------G-A--....---------------A---------------- 9188
01_AE.VN.98.98VNND15 .............---T--AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T.---------..-----.--T----------G--.----------------------......................................... 8875
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .............---A--AGT-T---------T-A---------G---------------C----C-C---.---------..-----.--T-C----------T-------------------A---G-AG-....--------------.................. 9140
02_AG.ES.06.P1261 .............---A--AGTC----------T-A--------........................................-TG--.GG.............................................................................. 8971
02_AG.FR.91.DJ263 .............---A--AGT----------TT-A--------AG---------------C----C-C---.---------..-----.T-T-C----------T--------A--------------G-AGA....---------------................. 9002
02_AG.GH.03.03GH181AG .............---A--AGT-----------T-A--------AG--------------------C-C---.---------..-----.--T-C----------T-----------------------G-GG-....---------------.---------------- 9713
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 .......................................................................................................................................................................... 9158
02_AG.LR.x.POC44951 .............---A--AGT-----------T-A---------G---------------C----C-C---.---------..-----.--T-C----------T-------------------A---G-AGA....---------------.---------------- 9622
02_AG.NG.x.IBNG .............---A--AGT-----------T-A--------C-G-------------------C-C---.---------..-----.--T-C----------------------------------G-GGA....---------------.---------------- 9148
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ............T---A--AGT-----------T-A---------G--------------------C-C---.---------..-----.--T------------T-----------------------G-AGA....---------------.---------------- 8847
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .............---A--AGT-----------T-A...................................................................................................................................... 8706
03_AB.RU.97.KAL153_2 .............------AGT-----------T-A---------G----------------------C---.---------..-----.----------------.----------------------G---A....---------------.---------------- 8797
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .............---A---GT-----------T-A---------G-------A-------C----C-C---.---------..-----.---------------------------------------G----....---------------.---------------- 9036
05_DF.BE.x.VI1310 .............--------------------TGA---------G----------------------C--T.---------..-----.--A------------T-----------------------G----....---------------.--.------------- 9066
06_cpx.AU.96.BFP90 .............-------G------------T-A---------G-------A-------C----C-C--T.---------..-----.--T-C----------T-------------------A---G-AG-....---------------.---------------- 9678
07_BC.CN.98.98CN009 .............----------.--------TC-A---------G----------------------C---.---------..-----.--A--C--------------------------------------....---------------.---------------- 8964
08_BC.CN.06.nx2 .............-C----T--A.--------TC-A---------G---------------------GC---.-----C---..-----..-A------------------------------------G---.....---------------.---------------- 9595
09_cpx.GH.96.96GH2911 .............-------GT-----------T-A---------G---------------C------C--T.---------..-----.--T-G----------A.----------------------G-A--....---------------.---------------- 8793
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .............----A-A---.---------T-A---------G------------------C-------.---------..-----.--A-G-----------------C----------------T--G-....------------C--.---------------- 8975
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .............-------GT-----------T-A---------G---------------C----C-C--T.---------..-----.--A---G--------------------------------G----....------------.................... 9017
12_BF.AR.99.ARMA159 .............-----T--------------TCA---------G---------------C------C---.---------..-----.--A---G--------TA----------------------G----....---------------.---------------- 9606
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .............---------------A----T-A----A................................................................................................................................. 8916
14_BG.ES.05.X1870 .............---A---GT-----------C-A--T-----AG-G.......................................................................................................................... 9028
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .............------AGT------A----T-A---------G-------A-------C-----GC---.---------..-----.--T-G--------G--.-----C----------------G-A--....---------------A--G------------- 8996
16_A2D.KR.97.97KR004 .............------AGT-----------T.A---------G--------------------C-C--T.---------..-----.--T---G--------A.----------------------G-AG-....---------------A---------------- 9050
17_BF.AR.99.ARMA038 .............--------A-----------TCA---------G---------------C------C---.---------..-----.--A------------T-----------------------G----....---------------.-............... 8808
18_cpx.CU.99.CU76 .............-------GT-----------T-A---------G-------A-------C----C-C--T.---------..-----.--A------------------------------------G----....-R------YK-Y-W-.-R-T---TA-...... 8945
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 8512
20_BG.CU.99.Cu103 .............---A---G-G---A............................................................................................................................................... 8935
21_A2D.KE.99.KER2003 .............--------A-T---------T-A---------G----------------------C--T.---------..-----..-A-C----------T--------A--------------G---.....-------------................... 8816
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 .............---A---G--------.---T-A--------AG-G.......................................................................................................................... 8964
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 8925
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .............------AGT-----------T-A---------G--------------------C-C---.---------..-----.--T-------------.------------------A---G-A--....---------------.---------------- 9633
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .............-------GT-------------A---------G-------A-------C----C-C---.---------..-----.---------------------------------------G----....---------------.---------------- 9647
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 8886
29_BF.BR.01.BREPM16704 .............--------------------------------G--------------T............................................................................................................. 8979
31_BC.BR.04.04BR142 .............---------C-----A----C-A------A--G----------A--------------..-----AA.......................................................................................... 9057
32_06A1.EE.01.EE0369 .............-------G--------------A----G----G-------A-------C----C-C--T.---------..-----.--T-C----------T-------------------A---G-AG-....A------------................... 9229
33_01B.ID.07.JKT189_C .............------AGT-----------T-A---------G-------A-------C-----GC--T.---------..-----.--T----------G--------C----------------G-AG-....---------------A---------------- 8930
34_01B.TH.99.OUR2478P .............------AGT-----------T-A...................................................................................................................................... 8650
35_AD.AF.07.169H .............------AGT-----------T-A...................................................................................................................................... 8698
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .............-----T--------------TCA--T---TC-............................................................................................................................. 8935
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .............-----------------------------A--G--------------------------.-----G---..-----.--T------------------------------............................................... 9057
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .............------A--A----------------------G---------------------....................................................................................................... 9042
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .............---------A----------------------G---------------------C----.---------..-----.---------------------------------------G----....---------------.--------........ 9063
43_02G.SA.03.J11223 .............---A----------------T-A--------AG---------------C----C-C--................................................................................................... 9085
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 8858
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .............------AGT-----------A-A---------G--------------------------.---------..-----.--A-G----------------------------------T----....-------T-A-----.---------------- 9583
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .............---------A----------------------G--------------------------.---------..-----.--A-------------------C----------------G----....---------------.---------------- 9015
47_BF.ES.08.P1942 .............---------A----------------------TGC.......................................................................................................................... 8926
48_01B.MY.07.07MYKT021 .............------AGT-----------T-----------G-------A-------C------C--T.---------..-----.--T-G--------G--.-----C----------------G-A--....---------------.---------------- 8850
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .............------AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T.---------..-----.---------------------------------------G----....-------------................... 8807
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .............------AGT-----------T-----------G-------A-------C------C--T.---------..-----.--T----------G--.-----C----------------G-AG-....-------------................... 8925
53_01B.MY.11.11FIR164 .............------AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T.---------..-----.--T-G--------G--.-----C----------------G-A--....---------------A------------.... 8954
54_01B.MY.09.09MYSB023 .............------ART-----------T-A---------G-------A-------C--Y---C--T.--K------..-----.--T----------G--.-----C----------------G-AG-....---------------.---------------- 9068
55_01B.CN.10.HNCS102056 .............------AG.-----------T-A---------G-------A-------C------C--T.---------..-----.--T-G--------G--.-----C----------------G-A--....---------....................... 8925
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .............----------.--------TC-A---------G----------------------C--T.---------..-----.--A-G---------------------------------GT----....-----........................... 8813
61_BC.CN.10.JL100010 .............----------.--------TC-A---------G----------------------C---.---------..-----.--A-----------------------------------G-----....---------------.---------------- 9018
O.BE.87.ANT70 .............---GC--TTC----------T-A--------AG---------------C-----C---T.-----C---..----G.G-TAGAG------G--------C--------C-----CTCTAGC....T------G--CG---.-CG------------- 9741
O.CM.91.MVP5180 .............---GC--TTC----------T-A---------G---------------------CC--T.-----C---..---TA.G-TAGAG------G--------C--------C-----CTCTAGC....T------G-------.-CG------------- 9737
O.CM.98.98CMA104 .............---GC--T-C----------T-A---------G---------------C-----C---T.-----C---..----G.G-TAGAG------G-.------C--------C---C-CTCTAGC....T------G-------.-CG............. 9243
O.FR.92.VAU .............---GC--TTC----------T-A--------AG---------------------C---T.-----C---..----G.G-TAGAGA-----G--------C--------C-----CTCTAGC....T------G-------.-CG------------- 9313
O.GA.11.11Gab6352 .............---GC--TTC----------TCA---------G---------------C-----C---T.-----C---..----G.G-TAGGGA-----G--------C---C----C-----CTCTAGC....T------G-------.-CG------------- 8979
O.SN.99.99SE_MP1299 .............---GC--TTC----------T-A---------G---------------C----ACC--T.-----C---..----G.G-TAGAGA-----G--------C--------C-----CTCTAGC....T------G-------.-CG------------- 9803
O.US.10.LTNP .......................................................................................................................................................................... 9103
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 8938
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 8926
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 .......................----------TT---------.G-------A-------C----C-C--T.---------..-----.--T-C-G--------TA---T--------ATAT---G........................................... 9182
N.CM.97.YBF106 .......................----------TT---------.G-------A-------C--.......................................................................................................... 9045
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................---------TTT----------G-------..................................................................................................................... 8892
P.CM.06.U14788 AGGGCGGAACAAG---A--AG-A---------TTTCA--CTCAGAG--------------------CAC--T.---------..-----..GT-AC---------TA-------------------TCT.AAGC....A----------G---A-AA............. 9238
P.FR.09.RBF168 AGGGCGGAACAAG---A--AG-A---------TTTCA--CTCAGAG--------------------CAC--T.---------..-----..GT-AC---------TA--------------------CTTAAGC....A-------------GG-AG------------- 9771
CPZ.CD.06.BF1167 ............G---G-T-G--T---T-----TTT---CGCTGAGACA------------------GCA-TC----GA--C..---TG.TCT-AGCT-----------A--------T-------TAGT-AG-.GCAT--GA----------.-CG------------- 9819
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 GG..CGTAAC..T---GC---ACT---------TT----AACA-AG---------------GCGC-C-C--T.---CAA---..-----.--T-G------------------------------------A--....---------------.---------------- 9193
CPZ.GA.88.GAB1 G............A------GT-----T-----TTTG--CTCAGAG---------------------C----.---------..-----.T-CAC-G--------T------------------.A-C-GTG-A....---------------.---------------- 9713
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ............G--CG-A-G-A---------TTTTG--CGCTGAG---------------------GC--TC----AA---C.---TG.-CT-AACTG---------------------------TAGTGACTGGTAA--GA--G-------.-CG------------- 9309
CPZ.US.85.US_Marilyn .............------A--A---CGTG-TTTTA------A-GA-------A-------C---C-C---T.---------..-----..-C-C----------AA-----C----------------GTG.....TA--------------.---------------- 9685
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3’ LTR R repeat end 3’ LTR U5 start 3’ LTR U5 end
B.FR.83.HXB2 GCCTTGAGTGCTTC.AAGTAGTGTGTGCCCGTCTG.TTGTGTGACTCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTGGAAAATCTCTAGCA 9719
A1.AU.03.PS1044_Day0 .................................................................................................... 8667
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .................................................................................................... 8750
A1.ES.06.X2110 .................................................................................................... 8774
A1.IT.02.60000 --------------.--------------------.------R----------------------------AC-C---A-T----AA------------- 9781
A1.KE.11.DEMA111KE002 .................................................................................................... 8991
A1.RU.11.11RU6950 -------------T.-.................................................................................... 9205
A1.RW.11.DEMA111RW002 .................................................................................................... 9033
A1.SE.95.SE8538 .................................................................................................... 8816
A1.TZ.01.A341 .................................................................................................... 8758
A1.UA.01.01UADN139 ...............-.................................................................................... 8852
A1.UG.11.DEMA110UG009 .................................................................................................... 8948
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .................................................................................................... 9109
A2.CD.97.97CDKTB48 .................................................................................................... 8972
A2.CM.01.01CM_1445MV .................................................................................................... 8832
A2.CY.94.94CY017_41 --------A-----...................................................................................... 9060
B.AR.04.04AR143170 .................................................................................................... 8777
B.AU.04.PS1038_Day174 .................................................................................................... 8603
B.BR.06.06BR1119 .................................................................................................... 8974
B.CA.07.502_1191_03 .................................................................................................... 9072
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------------.-GCGG................................................................................ 9221
B.CN.10.DEMB10CN002 .................................................................................................... 8980
B.CO.01.PCM001 .................................................................................................... 8787
B.CU.99.Cu19 .................................................................................................... 9056
B.CY.09.CY266 .................................................................................................... 8140
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .................................................................................................... 8847
B.DK.07.PMVL_011 .................................................................................................... 8892
B.DO.05.05DO_160884 .................................................................................................... 8336
B.ES.10.DEMB10ES002 .................................................................................................... 9013
B.FR.11.DEMB11FR001 .................................................................................................... 8846
B.GE.03.03GEMZ004 .................................................................................................... 8805
B.HT.05.05HT_129389 .................................................................................................... 8398
B.JM.05.05JM_KJ108 .................................................................................................... 8360
B.JP.12.DEMB12JP001 .................................................................................................... 9016
B.KR.12.12KYY10_10742 .................................................................................................... 9334
B.NL.00.671_00T36 -T-ACCTAAATACA.CT-NNN-T--GTTGG-G--T.CAAGC-AGTA-CA--TGA-CC---C-AGGT---ANAGGCC-A-G-AG-N-AG--CAACTGTTTG 9299
B.PE.07.502_2649_wg8 .................................................................................................... 9045
B.PY.03.03PY_PSP0115 .................................................................................................... 8800
B.RU.11.11RU21n ------------CT.-.................................................................................... 9165
B.TH.07.AA040a_WG11 .................................................................................................... 8939
B.TT.01.01TT_CRC50069 .................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------.--------------------.-----------------------------------A---------------------------- 9694
B.UA.01.01UAKV167 .................................................................................................... 8865
B.US.11.ES39_42 .................................................................................................... 9498
B.UY.02.02UY_TSU1290 .................................................................................................... 8855
B.YE.02.02YE507 .................................................................................................... 8836
C.AR.01.ARG4006 .................................................................................................... 8822
C.BR.07.DEMC07BR003 .................................................................................................... 9047
C.BW.00.00BW07621 -------------T.--------------------.-----------------------------------............................. 9047
C.CN.09.09YNLX133sg .................................................................................................... 8835
C.CY.09.CY260 .................................................................................................... 8216
C.ES.07.X2118_2 .................................................................................................... 8921
C.ET.02.02ET_288 .................................................................................................... 8822
C.GE.03.03GEMZ033 .................................................................................................... 8835
C.IL.98.98IS002 -------------T...................................................................................... 8986
C.IN.09.T125_2139 ------------CT.G--C----------------.-----------------------------------T.---T-GT-------------------- 9777
C.KE.00.KER2010 .................................................................................................... 8817
C.MM.99.mIDU101_3 ------------CT.G--C---------------A.-----------------------------------............................. 9073
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------------CT.--------------------.-----------------------------------A.---T-GTT-C----------------- 9704
C.SN.90.90SE_364 .................................................................................................... 8720
C.SO.89.89SM_145 .................................................................................................... 8822
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------------CT.--------------------.-----------------------------------AA--GT-GT-------------------. 9693
C.US.11.17TB4_4G8 ------------CT.--------------....................................................................... 9050
C.UY.01.TRA3011 .................................................................................................... 8828
C.YE.02.02YE511 .................................................................................................... 8854
C.ZA.07.704010042_CH042_TF ------------CT.--------------------.------------------------------------.---T-GT-------------------- 9716
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .................................................................................................... 8984
D.CD.83.ELI --------------.--................................................................................... 9176
D.CM.10.DEMD10CM009 .................................................................................................... 8965
D.CY.06.CY163 .................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 .................................................................................................... 8934
D.KR.04.04KBH8 .................................................................................................... 9490
D.SN.90.SE365 -----------......................................................................................... 9633
D.TD.99.MN011 .................................................................................................... 8829
D.TZ.01.A280 .................................................................................................... 8775
D.UG.11.DEMD11UG003 .................................................................................................... 8950
D.YE.02.02YE516 .................................................................................................... 8797
D.ZA.90.R1 .................................................................................................... 8916
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 .................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 .................................................................................................... 8903
F1.BR.07.07BR844 .................................................................................................... 9356
F1.CY.08.CY222 .................................................................................................... 8096
F1.ES.11.DEMF110ES001 .................................................................................................... 8928
F1.FI.93.FIN9363 .................................................................................................... 8925
F1.FR.96.96FR_MP411 .................................................................................................... 8614
F1.RO.96.BCI_R07 -----------......................................................................................... 9747
F1.RU.08.D88_845 .................................................................................................... 9049
F2.CM.10.DEMF210CM007 .................................................................................................... 8936
F2.CM.97.CM53657 .................................................................................................... 8782
G.BE.96.DRCBL --------------.--------------------.-----------------------------------AC-C---AT-----.A------------- 9705
G.CM.10.DEMG10CM008 .................................................................................................... 8979
G.CN.08.GX_2084_08 .................................................................................................... 8895
G.CU.99.Cu74 .................................................................................................... 9098
G.ES.09.X2634_2 .................................................................................................... 9007
G.GH.03.03GH175G -----------......................................................................................... 9725
G.KE.09.DEMG09KE001 .................................................................................................... 9001
G.NG.09.09NG_SC62 .................................................................................................... 8812
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3’ LTR R repeat end 3’ LTR U5 start 3’ LTR U5 end
B.FR.83.HXB2 GCCTTGAGTGCTTC.AAGTAGTGTGTGCCCGTCTG.TTGTGTGACTCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTGGAAAATCTCTAGCA 9719
G.PT.x.PT3306 .................................................................................................... 9566
G.SE.93.SE6165_G6165 ---AA-CC............................................................................................ 9074
H.BE.93.VI991 --------G--GCA.TGC.................................................................................. 9056
H.BE.93.VI997 --------G--GCA.TGC.................................................................................. 8955
H.CF.90.056 -------------T...................................................................................... 8953
H.GB.00.00GBAC4001 .................................................................................................... 9081
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .................................................................................................... 8739
J.CM.04.04CMU11421 .................................................................................................... 9077
J.SE.93.SE9280_7887 --------G--GCA...TGCAA-CCG.......................................................................... 8943
J.SE.94.SE9173_7022 --------G--GCA...TGCAA-CCG.......................................................................... 8953
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .................................................................................................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 .................................................................................................... 8604
01_AE.AF.07.569M .................................................................................................... 8762
01_AE.CN.10.CYM059 --------------.-.................................................................................... 9082
01_AE.HK.04.HK001 -------------G.----G---------------.-GT-AG-------------............................................. 9056
01_AE.JP.x.DR0492 -----------......................................................................................... 9670
01_AE.TH.04.BKM -------------A.----G---------------.-GT-TG-----------------------------AC-C---A-T-A--.A------------- 9720
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .................................................................................................... 9055
01_AE.TH.90.CM240 -------------A.-.................................................................................... 9203
01_AE.VN.98.98VNND15 .................................................................................................... 8875
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .................................................................................................... 9140
02_AG.ES.06.P1261 .................................................................................................... 8971
02_AG.FR.91.DJ263 .................................................................................................... 9002
02_AG.GH.03.03GH181AG -----------......................................................................................... 9724
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 .................................................................................................... 9158
02_AG.LR.x.POC44951 -------C---......................................................................................... 9633
02_AG.NG.x.IBNG --------------.--------------------A------------------.............................................. 9201
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----................................................................................................ 8851
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .................................................................................................... 8706
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------......................................................................................... 8808
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------...................................................................................... 9050
05_DF.BE.x.VI1310 --------G--GCA.TGC.................................................................................. 9083
06_cpx.AU.96.BFP90 -------------A.T-------------------.-----------------------------------AC-C---A------.A------------- 9775
07_BC.CN.98.98CN009 --------------...................................................................................... 8978
08_BC.CN.06.nx2 -G----------CT.G--C-----------A----.------------------------------------.--GT-G---------............ 9680
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------C-A.--------------------.-----------------------------------AC-C---A-GAG--.A------------- 8890
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -................................................................................................... 8976
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .................................................................................................... 9017
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------.---------------A-T--.-----------------------------------A--C------------------------- 9704
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .................................................................................................... 8916
14_BG.ES.05.X1870 .................................................................................................... 9028
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 TG-................................................................................................. 8999
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------G-...................................................................................... 9064
17_BF.AR.99.ARMA038 .................................................................................................... 8808
18_cpx.CU.99.CU76 .................................................................................................... 8945
19_cpx.CU.99.CU7 .................................................................................................... 8512
20_BG.CU.99.Cu103 .................................................................................................... 8935
21_A2D.KE.99.KER2003 .................................................................................................... 8816
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 .................................................................................................... 8964
24_BG.ES.08.X2456_2 .................................................................................................... 8925
25_cpx.CM.02.1918LE .................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------.----G---------------.-----------------------------------AC-C---GT-----.A------------- 9730
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------.--------------------.-----------------------------------A---------------------------- 9745
28_BF.BR.99.BREPM12609 .................................................................................................... 8886
29_BF.BR.01.BREPM16704 .................................................................................................... 8979
31_BC.BR.04.04BR142 .................................................................................................... 9057
32_06A1.EE.01.EE0369 .................................................................................................... 9229
33_01B.ID.07.JKT189_C ------.............................................................................................. 8936
34_01B.TH.99.OUR2478P .................................................................................................... 8650
35_AD.AF.07.169H .................................................................................................... 8698
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .................................................................................................... 8935
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .................................................................................................... 9057
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .................................................................................................... 9042
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .................................................................................................... 9063
43_02G.SA.03.J11223 .................................................................................................... 9085
44_BF.CL.00.CH80 .................................................................................................... 8858
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------------.--------------------.-----------------------------------AC-C---G-G----.A------------- 9680
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------------.---------------A----.----------------G----------------A-A--------C-G----------------- 9113
47_BF.ES.08.P1942 .................................................................................................... 8926
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------------A.----G---------------................................................................. 8884
49_cpx.GM.03.N26677 .................................................................................................... 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .................................................................................................... 8807
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .................................................................................................... 8925
53_01B.MY.11.11FIR164 .................................................................................................... 8954
54_01B.MY.09.09MYSB023 -................................................................................................... 9069
55_01B.CN.10.HNCS102056 .................................................................................................... 8925
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .................................................................................................... 8813
61_BC.CN.10.JL100010 ----...........G-................................................................................... 9024
O.BE.87.ANT70 ----------AG........................................................................................ 9753
O.CM.91.MVP5180 ----------AGAA...-C---------T-A----....-TCA--C-----GT---------...................................... 9792
O.CM.98.98CMA104 .................................................................................................... 9243
O.FR.92.VAU ----------AGAA...-C-................................................................................ 9330
O.GA.11.11Gab6352 ----------A-AA...-C---------T-A----....-TCA--C-----GT----------------T-ACG-AGACTGAGTA-A------------- 9072
O.SN.99.99SE_MP1299 ----------AGAA...-C---------T-A----....-TC---C------T---------...................................... 9858
O.US.10.LTNP .................................................................................................... 9103
N.CM.02.DJO0131 .................................................................................................... 8938
N.CM.04.04CM_1015_04 .................................................................................................... 8926
N.CM.06.U14842 .................................................................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 .................................................................................................... 9182
N.CM.97.YBF106 .................................................................................................... 9045
N.FR.11.N1_FR_2011 .................................................................................................... 8892
P.CM.06.U14788 .................................................................................................... 9238
P.FR.09.RBF168 ----------AG-A.---C---------T-A----.--C.AGA--------GT----------------G-AC--CTAG-C-A----------------- 9868
CPZ.CD.06.BF1167 ----GAGAGTG--A..TCAGTGTGTGC--ATCTCAT-CCGCGCCGG-CCTGGGG---------------T-TC-GA--G-TAA-C.A----------C-G 9916
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------------G-.-.................................................................................... 9208
CPZ.GA.88.GAB1 ----------TA-TTG--C----------TA---A.--CA-AC--------------------------TTAAA---TAGTCAAG.-------------- 9811
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----GAGAGTG--....................................................................................... 9322
CPZ.US.85.US_Marilyn -------------T.--------------TA--CT.-CA.-----------------------------A-TC--A-AAGTAG--.-------------- 9781
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